
***

A

−30

−20

−10

0

10

20

−20 0 20
Dim1 (44.1%)

D
im

2 
(1

0.
3%

)

22
46

16
22

14
19

10
25

38
5

33
1

10 20

500

1000

1500

2000

2500

In
te

rs
ec

tio
n 

Si
ze

TCGA UP
TCGA DOWN

LOCAL UP
LOCAL DOWN

Set Size

0

40

80

120

−10 −5 0 5 10 15
LogFC

−L
og

10
 P

va
lu

e

−10

−5

0

5

10

−3 0 3 6
Log2FC Local cohort

Lo
g 2F

C
 T

C
G

A 
co

ho
rt

Correlation Plot genes: Local cohort vs TCGA

Sex
Sample Group

−4

−2

0

2

4

Sex
Female
Male

Control
Tumor

Sample Group

Relative
Expression

Figure S3
B C

ED

Significance
NO
YES

Cor =  0.68
Pval =  0

**

15

16

17

Con
tro

l

Tu
mor

G
en

e 
Ex

pr
es

si
on

 (v
st

 n
or

m
)

HDAC7 - TCGA

7

8

9

Con
tro

l

Tu
mor

G
en

e 
Ex

pr
es

si
on

 (v
st

 n
or

m
)

HDAC7 - Local

***

15

16

17

18

Con
tro

l

Tu
mor

G
en

e 
Ex

pr
es

si
on

 (v
st

 n
or

m
)

EHMT2 - TCGA

8

9

Con
tro

l

Tu
mor

G
en

e 
Ex

pr
es

si
on

 (v
st

 n
or

m
)

EHMT2 - Local
F

Control
Tumor

0
10

00
20

00
30

00

***

DOWN = 3,982 UP = 4,818


