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Table S1. Family-level mean values of seedling diameter and height after 12 months, and seed weight from parental trees of Picea martinezii and P. mexicana in common garden conditions.
	Species
	Family
	Diameter (mm)
	Height (cm)
	Seed weight (g) per 1000 seeds

	P. martinezii
	LE1-LE13
	1.01–1.24
	8.28–9.58
	0.03–0.51

	
	AF1-AF21
	1.18–1.56
	9.87–13.57
	0.40–0.60

	
	AA1-AA30
	1.22–1.48
	9.21–11.83
	0.33–0.61

	
	EB1-EB30
	1.12–1.43
	9.82–11.80
	0.33–0.71

	
	Mean ± SD
	1.32 ± 0.11
	10.70 ± 1.15
	0.46 ± 0.10

	P. mexicana
	EC2-EC30
	0.90–1.41
	4.97–8.14
	0.07–0.13

	
	EM2-EM30
	0.99–1.63
	6.65–10.59
	0.01–0.11

	
	LM1-LM30
	1.03–1.39
	5.37–8.80
	0.06–0.13

	
	Mean ± SD
	1.21 ± 0.16
	7.32 ± 1.08
	0.08 ± 0.01


Note: LE, AF, AA and EB are Picea martinezii families from La Encantada, Agua Fría, Agua de Alardín and El Butano populations, respectively. LM, EM and EC are P. mexicana families from La Marta, El Mohinora and El Coahuilón populations, respectively. Complete family-level data available upon request.


Table S2. Among-population variation in seedling growth traits assessed by Kruskal-Wallis tests for two endangered Mexican spruce species.
	Species
	Trait
	H
	df
	p-value
	Sig.

	P. martinezii
	Diameter
	35.39
	3
	1.01 × 10−7
	***

	
	Height
	36.70
	3
	5.33 × 10−8
	***

	
	Seed weight
	18.85
	3
	0.000294
	***

	P. mexicana
	Diameter
	19.62
	2
	5.48 × 10−5
	***

	
	Height
	26.38
	2
	1.87 × 10−6
	***

	
	Seed weight
	5.82
	2
	0.054
	ns


Note: H = Kruskal-Wallis test statistic; df = degrees of freedom (number of populations minus one). Significance codes: *** p < 0.001, ns = not significant (p > 0.05). Phenotypic measurements were made in 12-month-old seedlings grown under common garden conditions. Significant tests were followed by Dunn’s post-hoc comparisons with Bonferroni correction (Table S3).










Table S3. Pairwise population differences in seedling growth traits for two endangered Mexican spruce species based on Dunn’s post-hoc tests.
	Species
	Variable
	Comparison
	Median_1
	Median_2
	Diff.
	p
	Sig.

	P. martinezii
	Diameter
	AA vs AF
	1.353
	1.413
	−0.06
	0.609
	ns

	
	
	AA vs LE
	1.353
	1.167
	0.186
	2.9 × 10−5
	***

	
	
	AF vs LE
	1.413
	1.167
	0.246
	1.5 × 10−7
	***

	
	Height
	AA vs AF
	10.65
	11.78
	−1.14
	0.020
	*

	
	
	AA vs LE
	10.65
	8.95
	1.70
	0.0004
	***

	
	
	AF vs LE
	11.78
	8.95
	2.83
	9.2 × 10−9
	***

	P. mexicana
	Diameter
	EC vs EM
	1.145
	1.354
	−0.21
	0.0001
	***

	
	
	EM vs LM
	1.354
	1.179
	0.17
	0.0012
	**

	
	Height
	EC vs EM
	6.89
	8.31
	−1.42
	4.5 × 10−5
	***

	
	
	EM vs LM
	8.31
	6.90
	1.42
	1.1 × 10−5
	***


Note: Post-hoc comparisons following significant Kruskal-Wallis tests (Table S2). Median₁ and Median₂ represent population medians for each trait; Diff. = Median₁ − Median₂. p-values adjusted with Bonferroni correction for multiple comparisons. Significance levels: *** p < 0.001, ** p < 0.01, * p < 0.05, ns = not significant. Picea martinezii populations: AA (Agua de Alardín, n = 27), AF (Agua Fría, n = 18), EB (El Butano, n = 21), LE (La Encantada, n = 11). Picea mexicana populations: EC (El Coahuilón, n = 24), EM (El Mohinora, n = 23), LM (La Marta, n = 27). Units: diameter (mm), height (cm), seed weight (g). Only significant comparisons are shown; complete data are available upon request.



Table S4. Dunn’s post-hoc pairwise comparisons of median homozygous minor-allele genotype frequencies among populations in Picea martinezii and P. mexicana.
	Species
	Comparation
	Median_1
	Median_2
	Diff.
	p-value
	Sig.

	P. martinezii
	AA vs AF
	0
	0
	0
	1
	ns

	
	AA vs EB
	0
	0
	0
	1
	ns

	
	AA vs LE
	0
	0.4545
	−0.4545
	4.68 × 10−13
	***

	
	AF vs LE
	0
	0.4545
	−0.4545
	5.91 × 10−16
	***

	
	EB vs LE
	0
	0.4545
	−0.4545
	2.93 × 10−14
	***

	P. mexicana
	EC vs EM
	0.125
	0.6522
	−0.5272
	0.107
	ns

	
	EC vs LM
	0.125
	0.2037
	−0.0787
	0.083
	ns

	
	EM vs LM
	0.6522
	0.2037
	0.4485
	1
	ns


Note: Post-hoc pairwise comparisons of median aa genotype frequencies among populations using Dunn’s test (Bonferroni-corrected). Outlier SNPs served as independent replicates per population. Kruskal-Wallis: P. martinezii H = 93.60, p < 0.001; P. mexicana H = 6.18, p = 0.045. *** p < 0.001; ns, not significant.







Table S5. Dunn’s post-hoc pairwise comparisons of homozygous minor-allele genotype frequencies among populations for growth-associated SNPs in Picea martinezii and P. mexicana (representative significant results).
	Species
	SNP
	Comparison
	Freq_1
	Freq_2
	KW_H
	Dunn_p
	Sig.

	P. martinezii
	22169:33
	AA vs LE
	0.037
	0.818
	53.30
	6.5 × 10−10
	***

	
	47948:247
	AA vs LE
	0
	0.818
	60.35
	9.1 × 10−12
	***

	
	8237:220
	AF vs LE
	0
	0.636
	45.60
	5.5 × 10−8
	***

	P. mexicana
	4124:36
	EC vs EM
	0.042
	0.826
	34.35
	6.7 × 10−8
	***

	
	5754:95
	EC vs EM
	0.167
	0.783
	24.81
	4.0 × 10−5
	***

	
	53265:41
	EC vs LM
	0
	0.482
	27.08
	2.3 × 10−5
	***


Note: Freq₁ and Freq₂ represent population frequencies of homozygous minor-allele genotypes (aa) for each SNP. KW_H = Kruskal-Wallis test statistic. p-values adjusted with Bonferroni correction. Significance levels: *** p < 0.001, ** p < 0.01, * p < 0.05, ns = not significant. Due to the extensive nature of this table (32 SNPs in P. martinezii, 10 SNPs in P. mexicana), only representative significant results are shown. Complete data are available as a supplementary Excel file.
Figure S1. Population-level differences in minor allele frequencies at growth-associated SNP loci in Picea martinezii and P. mexicana.
[image: ]Heatmaps showing pairwise population differences in minor allele frequencies (Freq₁ − Freq₂) at putatively growth-associated SNP loci. Left panel: P. martinezii populations (AA = Agua de Alardín, AF = Agua Fría, EB = El Butano, LE = La Encantada). Right panel: P. mexicana populations (EC = El Coahuilón, EM = El Mohinora, LM = La Marta). Blue indicates higher frequency in the second population; red indicates higher frequency in the first population. Empty cells indicate non-significant differences (Dunn’s test with Bonferroni correction, p > 0.05).







Sequence of SNP (Picea martinezii and Picea mexicana) and gene (Picea abies)
33345:136	TGCAGACATCACTCAAATAATATAAACAGTTCATATAAAAGATATGAATGGTATGGAATCTCCCTGTGATATGTTTGCAGTGTTGTAATGGCCATTGGAGTTTTATAGGCCGTTGCGCTTCCCGAAACATAATAAACAAACTTGACGAGGCCCAAGGATGGGACTCGGGAGAGGCGAGTTTTAATCCG
22169:33	TGCAGAATGCTTCAATAAACCCTGCAAAATGCGAAATCTCTCCTTTGCCAAGGCTTTCAACCCACACCCTTGCATCACCCTTGAGACTTAATGCAAAAATCTTCATCATATCACCTTCATGACAGAGGCCAATGCTCAAACTGAATTCAATGAAAGAAAATATATGTTGTATGACTGAATTACCACATCCATGAAAGCCTGGAATTGCCCTTGCATCTACATCAGGATTCTCGTGAGGAAAACCCCG
22169:33// MA_10435027g0010	GACATACAGATGTACATATAGATATAGATATGAGTATCTGTGGTACATAGACACCCCGAAACAAGAGACAGATATAGATATAGATATAAAAAAATAAATATAGAAATGAAATATAGACATAGAGATGTAACTTATTTGAACATTTAGAAAATAGAACTGCTGCGCTGGTAAGATCCAAGATCCAAGAATTTCCAGAGACAAGTTATCATCCACAAGTATTTGCCTCCTTGCTTTAATGGTGAATAATTTATGGGCATAACCACACCTTTATAGCAATTTTTAAACACTAAAAATGCACTGTCGTGCGTTGTTTTTATTGCCCATGTGTCAGACACGTGGGGACCCATGGGCCCGGTGTGTCTGACACAGGACATGTATCTGAAGCATGTTGAACATGTGGTGCCCACATATCCCTTACACGTGGATACAGGATGGAGAGGATCTACCATGTATCCTGTATCTTAGGTTTTAACTCAAGTTATTGTAGTTGTGAAAAAAGCATTGAAACATAGTTGGCTGGTTTTGTCTGTGATATTCTGTTATAAACTTGGCTGAAGAATGCATTTCTTGTCAGAAGGCAAGTTTTATAGGGTAAACCTCAGGGGGTTGAGGATGTTTTGCGAATTTATAGAATATAATAATTTTAACAATCATTTATCAGTAACTCGGTTGGAAATTTTGTGGTAATAGCTTGTAAACACAATCTTTTTTTCCATGAAATACATATCCCAGGGAAACCCACCAGGCACTTCCCCTCATTTCGAGGATGGTACCCAGGGTAAACCAGATTCTTTAGGGCTGAAGGCCAATATAACAATATACTCATTAAGAGCTCAAACACGTCACTTATGGGAATTGATCCTGGGTGGGGAGGATAACACTCCTCTCAACCGCCTAGGCTAGCCCCAGTTGACTGGTAAACACAATCTGCTTGAGAGTCTGTTGAAATTGTAAATCTCAAGGCTTCTGTTTTCTGAAGTTATTTAGCAGGATATTTTAGATTTTCTCTCAATGGTGTTTTGGCTGTAGTTATTTCATAGTTGACAAGACTGAATATGATTTATACAACATTTATCTTTATCTAACAGCTTGCAGATAACACATATGCTATCTAGCTTTGTTAGTGATTGTTGGGTAAACATTCTTCAAGAGGTGAATTTGCTTAATGCAACCAAGAGTTCCTACAGGGGGGAGATTATCTATTGTCTTCTAATTGCATTGATGCAGGGATTTTCAATCCATCTCTTAAGTCCAAAAAATGTTCTGTAATGCCTTGAACTTGATTATTTTTTTCTTGCAGCTTTTTAAAATAAGTGAAGAAGTTGTTGTAGATGCAACAGAAAAGGGGAATGTTGCACGCCTTATTAACCACTCTGTAAGTATTCCATGTTCCATTTCTCACCTTCTCCACACTAGTAAACTACAATTGTGAGCAACAGGACTTACCAATAAAATGAGTTTGCCCTGGTCACAGTGCATGCCGAACTGTTACGCAAGGATCATGAGTATTGATGGTGAAGAGAGTCGGATTGTACTAATTGCTAAGAAGGATGTTGCAGCTGGTGAGGAGTTAACGTAAGTTCCACACTGGCCTCTGTATTTTAATTTTCAGTTTCTAAACTTTTATTTTATCTGCTTTATGTGTTCTATTTTGTTTTGGTATGACAGGTATGACTATCAATTTGATCCCGAAGAACGTAAAGTTCCATGCCACTGTGGATCAACTATGTGTCGCAAATTCATGAATTAG
28920:117	TGCAGAGACTGCAAGCGAAGAAAACAAAGGACATTAAAACTGGTGTAGAGAAGCCACGCTACGAGTCTGATACCATTCAAAATTGGAAAAACTCACTTTCTCATGAACAGACTGAGGATCAACGAACATTCTTAGATATTNNNNNNNNNNGAAGACAGAGATAAGGCAATAAAAATATGGGGTGCAGTGGGGCTTCAAAATCTAGAAAACAAGTGTCTATTGCAGGTGGATCATGCAAATAAAATAAAAATGCATGATCACATTAGAGATTTAGGAAGAAATATTGCCCG
28920:117// MA_10204399g0010	ATGGAAAACCGAACAACAGCCCCCCATCCCAATTCGGCTGGTTCTTCATCCTCCACGCCCTCCTGTTCATCCTCGACATCTTATTCCCGTTACTACGATGTGTTTATAAACCATCGTGGTCCGGATGTTAAGGACACATTCGCTAGCTATCTCTACAGACGCCTTATTTCCAATGGACTTAGTGTCTTTCTGGACAGGGAGGTCTTAGAGGAAGGACTCAATATTACTTCCCAAATAAAAGACGCTATTCGAGTGGCCTCTGTCCATGTTGCCATATTCTCTCCAACTTATGCAGAGTCGCAATGGTGCCTGGACGAGCTTGTCCTCATGGTCATCTCCGGGGTTATAATTCTTCCCGTCTTTTACAAAGTGGAGCCTTCTATGGTCCGCTGGACGGCTGGAGCGTACGGTGAAGCC
8237:220	TGCAGTTAATCATAACTGTTTTCGGAGGTGGAGGCTTAAACGGTTCCAACTTGCTACACTAATGGAATGTGAAGTCAGCGCACTCATGGGTGCAGCTGACGAGGAGCTCTTGGAGAGGTCAGGGTTATGATCGCATCAGTNNNNNNNNNNTGAGAGTTTTAACGCTGCGTTTAATGCGGAAGACATATCTCCTGCTCTACATGATGAGCCTCTTTCTTTTCATCGGCCTGTGAACATTTCAAAGCCTAGTAATCCTCAAGGCTGTGCAGATTTTCAAGGAGGGTTTTCCG
8237:220// MA_34782g0010	ATGGCAGAAGTGGAAAAGCAGGAACCGCTATTGATTATGAAGGAGTGCGTTGAACAAGTGAAAAATATTGCCAGTACACTGAAGTCGGATGTCGAAGAACGGCTAGTGTTTCGGAGCGAGTGGGTTGATCAAGTGAAGGATATGATGAAGGATAACAAATCTATGGCGAACGCGGGTGTGATTCCGCGTGTGGCAAGGCCTCTGCTGAACGTGAAACCAGAGTTGTACATTCCGCAGTTTGTTTCTCTGGGACCGTACCGCTATTCGAGGCTGGAAAATGATATGGGTTCTTCTTCTGCCGGAGGTACTTATGAGTTTCGTGAGCTGAAGATGTCAACCGCGGAGGTGTACAAAGTCAAGTCGGCCGCTACACTGTGGCAGAAATTGCGCGATCATGGCAACAGCTTCGACGACTTAGTTGAAAGAATCAGAAGGATGCAGCCGGATATCCAGCGCTTCTATGACTGGCCAATTAGTAAGAAAGACGAGTTATAGTCTCAGAACTTCGCTCTGATGATGGCCGTAGATTCATCGTTTCTGTTAAGTTTTTTATTCGGCCTGTTTGGACTTGATGATCAGCCACAGCAGCAGCCCGCGGATCCCGGCAGTCCCAGCTCAGACGATGA
7331:244	TGCAGCTCCAGCAGCTTCATGGATGAGGCGTCCCTTTAGGAAGCCGAATTGTTCTTGGGATATGAAATTGGAAAGCAAGGGCTTGAGGCGTAAAGCAATGAACATGGAGTGAATTTTGTAGAGACAATTGCATAAGGCGANNNNNNNNNNCAGTTTTGGGGATCTAGGCTAGGAACGTGGAGTTAAGCCCAGGAATGAGTTTTCCCCCTTTTTTGATCTTTTATAGGACAAGAAGAAGGTCATTTCCAACAAGGTTGAAGAAGTCTCGGAAGAATTTAATAGTCTAGCCG	
8789:65	TGCAGAGGTTGTAATTCAATAGATATGGTGAGGGAGGCGTGGCTTAATTGCGGCCTTTAATGGAACTTCTTTCGACAGCGTAACGGCACGCCCTTCACTCATATCTACTCCTTCAACTCCGTCTGGAATGCTCCAATCGAAACTATGCAACAGTTTCCCCACAGTGAACTTGAGCATGCGCATGGCCACACACAGGCCCGGC
8789:65//MA_10435550g0020	ATGTACCCGAACAAGGACTGGGCGTCGACCCAACCTTATGAGTATTCAGACTATAACAGTTCCGATGAACAGTCACCAACTTTTGACAGTTATACGATTCCAGAGGATGATTCAGAATTGGGTCAATCACGTTTATTAGAAGTGGACAATCGAGTGGTTGTACCAGCCAAAACTCATCTACGTATGATTGTCACATCTGCTGATGCACTTCATAGTCGGGCTGTACCTCCCTCAGGTGTCAAATGTGATGCTGTACCCGGTCGTTCGAATCAGACTTCCATTTCGGTGCAACGAGAAGGAGTTTGCCACGGTCAGTGCAGTGAGATTCGTGGAACCAATCATGCCTCTACGCGTGCGCCCGGATACATAGGCCGACTGCTGAGCCCACTCTGGCTCAGCCGCACCTTCTCGAACAGGCCAATTCGGTTCAGGTGCGAGCTACCTAAGGAGCTATTATAGCGATATCGTGGCTAGAGCAGTAGGGAAGAGAGGAGCCTCTCTAGCTAGTAAGAAATGAAAGAATAAGGGGGGCTCGGTGGAGTGGAGCGGAGGAGACGGTTAGGACAACGAACTCGAAACGCGGAGCCCGAACCGAAGCCCGAGGATATAGCGATTAGTGGGCCGGCCAATAGCGCCCCGCCGCAGTCGGTGGCATTACCCTCCGCGGCACTCACTCGAGGAACCTCATAATTTGTTACGGCAACTACGATCGATAGTGAGTGACAGAACCCTGAGCTGAGCTAGCTCGGGCTTTGGGGGAAATATAGGGCGCTAAGGTCGCATAGATCTTACCGGTCTTACGCATAGCGAAGCTTACCTGAGGCTCAGGTGTCTTGAGCATAGCGAAGACATTTATTTATTCCCCTCAAAGAGCGAGCATAGCGAAGGCCAGCTCAGGCGCATAGCTCAGGATAAGCATAGCGGCATAGCCCTTACCTTCTCAGGTAAGTTACCTGAGCATAGCGAAGGTCGGTCTTACCTGAGCTCTGCTCAGGGCTCTCATTCATTTTCGGCCTTACCGCCGCCGCTATGCTTAAGTGATAACCTGACGCTATGCCTTCTCGCAGGGATAACACAAATTCAAACACAAATTCAGCCCGCGCAAGGACCTAAATTCCCATTAGGAGGTTGAACCAAGGACCTGTGGAAGTCGGGGCTACCCCGTCCCCATGGCAACCAGTGTCCTGAGGGAGGAGTTCAGAGGCCTTCTAGTAGCACGGACCTATTCCTCTCCAGGTCATGCGAAGGAGGCCAGTCCAGGATCGTACTGTTCCTCTACAGACAGAGACAACAAACGCACGGATCTGTACCTCTACGCGCAAGCAAGCTAA
39836:85	TGCAGTGAAATTTGCTTGGACAGAAAAATATAATAATTCCAATTCAACATAATTTCATACCGAGGGAAATGGCGTTCTGAATCTCGACACACTTGGGGACAATGCTTCTTACATCGGTGCCTTCTCGATTGCAGCGAGATNATCACCN
39836:85//MA_84859g0010	ATGAATATTTCTCAGGAAAAACAACACCACCGTATGTTCCACCACAAGGAAGATGGTGATGAGCAGGTGCCCAAGACCGTAGATGTGTCTGGTGTGGGGAATGCCCAATCTGTTGAATACGAGAAGGTGTTGAATGAAGAGAAGCATCATAAGCATATGGAGGAATTGGGTGGACTGGGAACAGTGGGTACCATATCCTTTGCATTGGTATTGACATGTCTCTTTTTATTTTCATTAATATGTGTTGATCATAGGTAA
2645:276	TGCAGCTGATTGCTGTAATTCTTGGTCACTTATGGTACTCTGAGTAAGTATGTGTAATGTCTTCTCAAATTTTTGCATATTCAGCCCCTTATATGCTGTTGCGCATCACAGATTTGCAGTTCAAATGATCTTTTAGGTGANNNNNNNNNNGAGCTGCTTCTAAGGCAGCAGCGCCTCTCGAAGGAGAATGTAAAGACTATTCTTCAGGTATACTTCTGCCATAAAATAGTACATGGTGCATTTTTGGAATGTTCATGTGTAAGTGTAGTATTTCTCGTGAATTTGTGCCG
2645:276// MA_6446g0010	ATGTTTCTAGATGGACTGTCACGGGGTTCAAGAAAGGAGCGCTTGCTGAGCAAGTTTGTGGAGAACGAATTTGAAAAAGTTGACAGACTAATGGAATTATATATCAGGTACTCATTGGATTTAATATTGTTCTTTTGCTTCTCTTTCTAAAGTTTAGAATTTTTCATAAATCTAGACATATTTTTCATTTGCTTTGTTTTTGGAGGGATATTTTACTAGCATAAAGATATGCCTTAGTGCCAATATGAACCCTTTTGCAATATATTCAAGGTATGCAGATCGGGTAAAGGCAGAAATTGAACGGATGGATCAACTCCAGCTTGATGATTTAGAGGTTGACTTTCTCTTTACCCTAGAGACACATGCACAGATATATAGGCACACATACATGATGTAATGAATTTCTTTGGATGGATTAGAGTAAGAAGGCCATGTTCATGAAAGTCATCATATCCATGACAAATTTTCAAGTAATATAATGTTTTCCCAAGTATTTGGGAATAACTGTTACGACATGTAACTAATTTGTTCATTGAGTAAGAATAGCATATTTATGGCAGGCAGTTGTTCTATCCGTGACTGTATTTTAGTAATGTTTTTATATGGCTGATTATTTGGGAATGATTGTCTGTTGTGCAATGATTGGCAACAGTTAGATGATGATGAAAGATACAATCGGAAACTGGAATCTGGGCTCTATACTCTTCAAGTAAGAACATTTTTTTTTGATATGATTCTTGATTCTTTTTCATGAAAAGTATGTCAAAGTGGTTGGTTGAAAATGTAAGCATTGGATGTTTGTTGCTTTAAAGAAAATGTCCCACAAGTTCAGCAAATAGGCAGCCTTACTCTCAGTGTCTGTACTGCAGCTGATTGCTGTAATTCTTGGTCACTTATGGTACTCCGAGTAAGTATGTGTAATGTCTTTTCAAAATTTTGCATATTCAGCTCCTTATATGCTGTTGCGCATCACAGATTTGCAGTTCAAATGATCTTTTAGGTGATTATGTTACTTACGGGTGCTTTGCAGGCACCAAAAAATGAGAGCTCGGATAGAGCTGCTTCTAAGGCAGCAGCGCCTCTCGAAGGAGAATGTAAAGGCTATTCTTCAGGTATACTTCTGCCATAAAATAGTACATGGTGCATTTTTAGAATGTTCATGTGTAAGTGTAGTATTTCTCGTGAATTTGTGCCGGTTTTCTGAATCAAATGTTGTTTTCACGGTTGATGTTTATGTTATTCTTCATTATTTCCCGGGAATTCACACAAACTATGCACATCTTCTTTTATTACACAGTTTCTGAAAATACCTGTATTTTCTCTCAGGGGTGTACTCGAGGTTCTCACTATTTAAAATTTAAAGAGAAGATGGCTACTGGTCACCGAACCTGTTCAAGGGCCGGTCCATTTGTAATTAGGGTCAAACTAGCCAGTTTTTAACACGATGATTGCAACTAGTGGGATATATACCATCAGACTTGAACCATCCTGCAAGATTTACTTTTTAGCATTCTTTACCCCTGTTGAATGACAAGTATGGATAATTTTGTTGCTGTTTTACTCATTTTCATATTCAAACTAATTCCTATGGTATAGGTTGTGGCAAGTTTACTCTATGTATGTCCAATGCTGCTGTACACAGGTCATAGCAGGGTCTATGCTGTAGTTCCATTTTGACCACCTAGCTTGTAGAAATAGGTGCATACAACTTGTCTTGTCTTGTGATAAGACTCGGATAGCTCTTTGTGTGACATTCAGGCCTTCAGGTTGTATGAGAATTATGAGACACATGGGTTACTTGCCTCGACCACTTTTGTGGAGTAACTAAACTTATCTTGGTATCTGAGAAGACAGCTATCTGTGAGATACTAGTTAAGAACACACCTCTTTTGCAAGCATGCTGGGTGAACTCTTTCTTTTGAGAATGGATGGCATTCATCTTGTACTAAATCAATGAGATGTCTTAAATTTGGGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTATGTATGGCTTATTTGGAAATCTTAGTAGGTTGTATCCCTTGGTTGTTTGCTCAATCTAAATGATTGATAAGTTCTCTTTAAATTAAGGTCAAGATTTTGGGATAGAAACTAATATTGAAAGAAAGGACATAGTAGTATGGAGTCTGGACTATACATATCGGTTAAAAAAGGTTGGAACATAGTATGCACTATACATTGTGGGATGCATAAGAACTATTTGAGGGACACATTGGGTAAAAAAGGGTATGGACCATTGTGGGTTGTACAAGAACTATTTGAGGGACATATCAGGTAAAAAGGTTGGAACCTGTAGACTTGGTATGATCAAGTACCCTAGTTTTGGCAAGTAGTCATTGTGCATAAGAAGACATATAAGGGACCTCTACGATCTGATTTCTCTTATCAAAAGTGATTAAAGATCCTAGGAGATAGTGAGTTTTTCTTATTCCAGTTAAAGGGATCTTGTAGTAGGAAATAGGATATGACCCGGTTCTAGATATCAGGCACCCTAATTTTGGTAAGTAGCCAATGTGCATATGAAAACTGTTAGGGGCATCTATGATCCCAAAATTAAAGGGATCTTGTAGTAGGAAATAGGTGATGACCCGGCTCTAGATATCAGGCACCCTAATTTTGGTAAGTAGCCAATGTGCATATGAAAACTGTTAGGGACATCTATGATCCCAAAATTAAAGGGATCTTGTAGTAGGAAATAGGAGATGACCCAGTTCTAGATATCAGGCACCCTAATTTTGGTGAGTAGCCAATGTGCATATGAAAACTGTTAGGGACATTTATGATCCCAAAATTAAAGGGATCTTGTAGTAGGAAATAGGAGATGACCCAGTTCTAGATATCAGGCACCCTAATTTTGGTAAGTAGCCAATGTGCATATGAAAACTGTTAGGGACATCTATGATCCCAAAATTAAATTTATGTCAAAAGTGATTGAAGATCCTAGGAGATAGTGAAGAGTTTTTCTTCATATTCTATTTAAAAGGATATTGTGGTAGGAAAGAGGAAATGACCTTTTCCAAGATATGGAATTGGCCATTGCGTCTTAAATTTCTTTTCTGAGTGTATAATATGCCTCTTTAATACATTTGAAAGGCTTTAGATCTATTATTTCCCCATGAATATGGTTGATATTCATTTTTTGTAAATCTTTGTCTATAAGACCCATGAGCCAAGATCAAGTTTATGTTAGTAGTTGTTGCCTTTGAATCCCTTTTGAAATCTTTGGGAATGAGGCTAAAGTTATTGGGTATCATTATTAATTATTTGCGAGGGATACTAATGGTGTATTGTTTGCAGGACTCTTAGTAGGATCATTAATATGATATCATAGGATGTGTGCAGAATGGCATGCAAAGATTGGTTCAAGGGATTTGCCTTTGAATCCCCTTTTGGGAATGAGGCTAAAGTTGTTGGGTATTGCTATCCTCCATAATTATCTGGTAGGGATACTAATGGTGTATTGTTTGTGGGACTCTTAGTAGGGTGATTAGTATATGGTGTATTGTTTGTGGGACTCTTAGTAGGGTCATTAATATGATATCACAGGAGGTGTGCAGAAAGGCATGCAAATATTTAAATATTAATTTAAGAACTTGGTCAAGGCAAGATAAAATAAGATAATAGTAGTACGATATCATAGGATGTGTGCAAAGAAAAACATACAAAGATTAGTTCAAGGAATTGGATGAAGATAAAAGATAAGATAATTTTATTAATGTTCAAGCGTGACCATATATAGGTCAATGGGATTGCTAAGTACACAATAGTATCAATACATTGTGGGAGTGCAAAGGCAAAAACTGAAAGTAGATCTAATCTATAATCTATAATCTAATAGCTACTAAAGAACATGTCGAGAAATTTGGAGTGAATACGAAGGGTCCAAAGAGAGACAAAAAACTCCTTGGAGGGATACCTGAAAGGGAGATATAGGAGGAGCCTCAAAGTCCCTTGGACCTGTCATTGTTGGACAATGAAATGTTGCATTGTGGGTCATCCTTTGTTAAAGTATCACTCCTAGCATTTGAGGTCGAAGAGAAAAAGTTCATGTTGGAAGGTTGTCCAAAAGAAAATTGGTACCCTGGATGCCCCTTTTCTCCGTCGGGGAGAGGGGGGTTATTGTTTGAAAGCTGAGGTTTGTTTATTGGAAGGTTGAGCCCTATCTTGGTATCTAAGTTGGCAACGGATGCCCCTTTTCTCCGTCGGGGAGAGGGGGGTTATTGTTTGAAAGCTGAGGTTTGTTTATTGGAAGGTTGAGCCCTATCTTGGTATCTAAGTTGGCAACGCTGCACAAGTCTTGCTGATGGGGGGTAGGAGGCCCATCAAGATATATTGTAGTTGTGCTGTCGATTGGTGCCCTTGCCTACTAGGATCATTGGAAAAAGGGTGTATTCCGCTGGGTATTGTCTGATTGGGACGGGAGCTCAATGTGGAAGATCAGAAGCCCAATGTGTCCCTCCAGAACAAGGCTAACCACCAATGATTCGAGTACGAGAAAAAGGTAGAGAGGGAGTTTTGGTACTCCTTCAAGAGGCAGTAGAAGCGTCCTTGAATCTCATAATAAACAAGATACTGGAAATAAAGTGCTCCTATGTCTTGATCTCCTGCATATGACATAGTTGGAAATCCTATCCTCAAGTGGAATTTAATGCTTTGCCTCTATTCGTAGCCTATGAGAACCCATGCAGAAATGGCCCAAAGGGATCTTGAATGTGTGCACCCAGTGTTGGAGTGTGTAAGGGGGTCCAAACAACAAGGTGGTCTCTTATTGCCAAGAAGTGCTTTGCATAGAAAAGTATCTTCGGCTTCAACCTTCCTGGTGGTTCAAGCCAAGTGCCTTGGACATACTGTATGTAGTTGTCATCTATGATAATCGCTTTATCTCTCATGGTATTGGGTTGGAGAGGTCTAGGGGTGTCCAAAAAGTACTAGAAAGGAGGGAGGCAGTCCACCAAGATGCTAACTGATTGGAGAAGTTCCAAAACCTTTGAAAACTAACAACCTTAAACCCGATCCGTGCCTCTATTCAAGGTTAGGGCCTCAGAGGAGCAACAAACAAGGTATGTATAGCACTCCCCACATTTAACTGATTCAACGAAATATTGAATACGATGCAAAAGTGAGACCAATCTGAAAAATGGTCTTGAGCTGAAATGGGTGGGCTGTAAACTCCGATTGAATAATGGCACAGGGAATTGTTTGCTTGCTCCTAATGATACAACAAATCACGAAGGCTTGTACACTCTTTGTTTGGCCTAATTCTACTCAAATAGGCTAGCCCCCCACACCTACGAACCATAAAGTAGAGTCCATGAGGTCCATCTTGGATGAGATGTCTTGAACGTGGTTGTAGAAACAATGCTGCTCTAGAAGAGCAATGGACCCATACCTCTATTGATTTAGGATTGGTGTGCCTGCGGTAATCCAAACCTAGGCCCCAAGAACTGGACACTCAAGTAGGTATAAGCTGTGGTAATCTCAACGTCCTCACAAAATTTAAAAGACAGTTAAAGAGAGGGGTTTATATGATGTCTTGAACGTGGTTGTAGAAACAATGCTGCTCTAGAAGAGCAAGGGACCCATACCCCTATTGATTTAGGATTGGTGTGCCTGCGGTAATCCAAACCTAGGCCCCAAGAACTGGATGCTCAAGTAGGTATAAGCTGTGGTAATCTCAACGTCCTCACAAAATTTAAAAGACAGTTAAAGAGAGGGGTTTATATATGGGCTCCAAACCTTTTTAGGCAACTGCATAATCTCTCCTTGTTAACACACCGGAGTATTGTGTTAGCTATTCCAAATAGCATTTTGACATTTGTGCATGTTAAATGTTTGGAAATAGGAAAAGTTATATTGTACAAAAGCTGAAATCAATAAGCCCTTTGAGTAATGACAGTTTTGAGGGTCTTTGATTTTTATTTAGTGATTATATTTCTTCTCTTTCTTTTTCCTGGATGCTTCCACTGTTTCATTCAGCACTTTCATTGAACCTTTCTGTTTGCATTTTCCTGAGCTCTCTTCCTATCCCTTTGATTGCAGCTTTGGGCTTGGGATTTCCTTCCTCGACTTTTTCCTTCCCTTTATTCTTGGCTTGACTTGCAGTTCAGTTTATTTGTTTGACATTGAACCGTGTAAGTGGTTAATGGTTAACCATCCTATGATATAACTGCTTGACTTGGTGATGTCAGATCATGAGTTTATCACTTATTGCTCTTGCCAATGATTTTGTCTTCTCATTATGTTATATAATTATGTCATCCATTTCAGCTTCATTTTTTCTGGCTTCTAATCAGATCTCTTTGTAGAAGTCTACTGGAATTTTGCCTATGTTGCCTCCTGAGGCACAGGCAAAATTATCTTTCACACCTACTCTTCTTGGGTCCCTTTGCACGATAAAAAAATATCTACCATGGCAGATCAAAGTTCTCAACTCCTCAACCAAGAAAGAAAGAAAGAAAAAGAAAAAAGAGCCCTTTAATGCAATTTTACATGTTGGGTTTATCCTCGGCCTACTACTCAATTCTCCCTATCATTGTTCTTTGGTGCATATGGGGAGCAGCATACTTGGTAAAATATACTCTTGGGATGGAGACAAGTCTTAGATAAACTTTTGTTGTTGGTTTATCATGGTTCTTTTCAGCATCTGGGCAGCAGCATACTTGGTAAATATACTTTTGGATCTGAGGCAAGTCTTTCTAAATTGTTTGTGTTTGGTGTATCTTCCTTGTTAAGTTAAAGTTCTCAACCCATCAACCAAAACAGAAAGAAAAAGAAAAAAGAGTCCAAAAAAGTCCTTCAGTGCAATTTTACATTTTGGGTTTAGCCTCAGTCTACTACGCAATCCTCCATCATTGTTCTTTGGCACATTTGAGCATCATTGTAGTTGGTAAAGTATACTTTTGGGATTGAGACAAGTCTTAGATAAATTTTTTGTTGTGGGTTTATCATTCTTCTTTGGTGCAGTTGGACAGAAGCATACTTGGTAAAATATGCTTCTGGAACTGAGACAGGTCTTTGATAAATTGTTTGTTGTTGGTTTAGATTAATTTCTCCGTTTCTTACTTTTGGTACTAGGAATCATTATCTTTAGATTTGTTTAGGTCTTCTATTTAGATGCAAGCTATAGATTTGTAGGAATTATGATGATTGGATTGTCCAAGTTGTCTATATAGATGTAATTTATAGATTTGCTAGAAGCGCATATTTTAAGGAAAGAACAGGCTGTATTCTTTTTATCTGTCATTCTTTACCACGTTGATTTATAATTTTACTAATTTCGGATTTTCGCAAGGCTCATCAGCTCATGATATTTTGTTTGCAGGAGTATCATGAAAATATTGGAGATTCGGATGGACCAGATGAGAAAGAACGTGCCCAGACCAAGATTCAGAAGTTCATTGATGCAATGTAA
38134:111	TGCAGTAGAAGGTGATCTTGTTATTCGGCTTTCAGATGAGCACTTTTGGTTTGGCAAGCCTAAACTAGTCCTTTACTTAATTCACTTTATTCTTTTTCAGGTAAATAATGACTAATACTCTCTATCTTAGAATTTTTGTAGCTATTCTGATGTTGGATGTTAAGCTTTTATGAGCATGGGGAAATGTTGAGACAAGGGGAGATATCCCG
21038:50	TGCAGATGTTTTCTTGGAAGAAAGCAGCTTCATGGAGTGGTGGAAAGAATGGAAAGAATACAAGCAAAATCAATTTCCTGATTGGAGCTCTCCTTTGTATGACATAATAGAAAATAAAAGTGGGAAGCGCTGAATTTGCANNNNNNNNNNAAGAAGACCCTGTTCCAATTAGGGTTTTGTTTTGTGGATGAAATTTCCTTTCATTCGTTTAAAACAGCGTGATGGCTGTGATGTAATGTTGTGTTTTGATGGTTAAGGAAGAAACGTATTTTGCTTAAGTTTTCAAACCG
21038:50//MA_101621g0020	ATGGAATCAGACTCGTCTACCCCGCTGTAAGGATGAGCTTGGAAAATCATTTTATTTTTAATTATTTTCTTTATATTTTGATAAATGCTTCCTTGTGTCGAACTTGAGATTATTTTCTGTCTATTTTGAATCGATTGGCAGGCTAAGAATTCAGCTTTAGTAGGATTTATTTTCAGAAGGTGAAGATTGCATTTTTATAGGAAGTTTAGTGTGGGTTTTGGCGAAAATTTGAATTTTTGTTGTGGATAAAATAGAGCGTTTCTTGGAGGTTGGATTGGATTTTCGGGTAATTTTTTTATTTTTGTGTTTCTGGTGTTGATTCCAATGGGTTTGATTCAAGCTGCTGGTGCATACCTGTCAATTCACAGTCATAACATCGGTGACTATTAAGCATGGAGTGCTGAACATACTCAAAATTCTTTTTATTAAGCATTTAGAAGGTTTGTAGGATTAAACATAGACTCCAGAATATATCCAAGATTAATACATTCGATTTTTCAGTGTAGTGAGCTCCGTATATTTGTTGTTTGTTTCTGAAGTGATAAAATGATGTCATTTACTTTGTAATTTTGAGTGGGGTTATGGTAAGTAATGGTATGGTCTGTCATTGGTAATTGGAGTTTGATTCAGCCATTAAATGGCAGATCCAATCATCTGGTCTTTGACCTTTTTCTTCAGTATGGTGCTAATTTACAGAGATGTTGTTGCAGGTTCATATCTGGTCAGGATATTGCAACTTTCTTTGTTTCATGTGGAATAGTGCCCAAGGCCTGGGAAGAATCACGTCTTGCAAACAACTCAGAGAGTTATAGTCTGAATGAGTATGAAGGCGTTGCATATGTTGCCTTTCCTTCGTTTCATAACATAGAAGGTTTCATCGTCCAAGAGAGTAAATATGGAGAGGGCAATATACCAACTGACAAGAAGTTCTTTTCCGATTGCCTCAAGGGTAATGATGATCAACCAGCTCTCGTCCATCAGGGAGCTCTTAAGTTGTTCCTGCATATTATGGAGAAGACAGATTTTCAAGCAAAGGTAAACTAATTTATCTTTCAGGACTGAGTGATCTTAGATTCGTAAAAAGAGGGATTGTTTCTTCACTTATTAGAAATTAAATTTTTGAAAAAGGAAAAAGTAACATTGTGTTGATGCATTCCATGATCAAACAGGTGCAGATTTATACAGACTCAAAACAACCCATTCTATTTGTGGGTCATTCCTTAGGAGGGGCAGTTGCAACTTTGGCCACACTATGGGTGCTGGGAAAGAGGCTGAGGCAAAGCTCTCCTTTTTGTGTAACATTTGGATGTCCTTTAGTGGGGGATGTAAGACTTCATGAAGCAGTTGGCCGTGAAAATTGGGCAGGCAATTTTTGTCACGTGGTTTCCCAGCATGATATTGTTCCTAGAATGCTACTTGCACCATTTGAGTCAATTGCTGAGCCCTTGATTGCTATTTTGCCTTATTGGCAGAGCATTATGGCTAATGACAATAAACGTGTACCTGATTCTTTTATTCAAAATGCTTGTAGGACTCTTCTTAATAATGTCTTGCAGTATACAAATACAGTAGCGGAGTTAGATGGGATTATCAAGAGAAGCCCATACAGACCTTTTGGCACTTACATGTTTTGTTCAGGCGAGGGCGCAGCCTGTATTGACAATTCAGAAACCGTTTTGAAGATGCTTCATTGGACAATGATAAGCCATGAAAATCCTTATGATAATATTATGCTGGACTGTTTTTCAGAGCATATAGGGTATGGCTCTGTTTTGAAACGTGTCATAGAAAAGTCCATAAGTGGAAGAACAAGTGCAAAAGTTGATACGGAATCCTCTTACAAGTTGGGATTGTCATTGCTGCTAGAAGCTATTGGTGTGGGAGCTCAGGTAATACTCAACAGCCTTTTAAAATAAAACTGGAAGATCAAAAAATTAAAAAATATATATGATGTTTTTGTTGTGTAGTTAATTTTTAGACACATATTACACTTATAGACACACAAGCATCTTGCCCACCTGGAATGTAAAGGACCTCCCTTCTGTCAGTGAAACCAGATCGCAGTCTGATGAACTGCCAGTGTTTACTGGAAAGTCAGTTTTTTTCTAGTTGAACCTTTGGATCTCTCTGCAAATAACAGAGTAAAAACAAGAGATTATTTTTTATTTCCTTTGATCTTTGATAACAGTAAGAGGCTATCCTCTCAGCTTCACTGGAAGTTCTGCTAGTTTCTTAGTGTGTAAGATTTGATATTAGACTCTAATGTAGCATTGACTTTTATCTGCATAGTGGAATTTCATTTTATTCTTTTAAGCACATTAATTGATGCGTGAAATGTGTTCCTGAATTGGCGGTGTCAACCTTGTGCAGAACAGATTGCCCTTCAAGTAGCAGGAGAAATTGAAAACAAGCAGAACACAAATGTTGCTAAGCTGGCTACTGATTTAAGTGTGGCACAATGTAGTATGGCAGAGCTTGAGTGGTATAAAGAGTGTCGTGAGAAGGAAAATGGCATCACATATTATGATTCGTTCAAGAAACTGGACAGGAAGGATATCGATGCTAATATCCGTAGGGTTAAGTTAGCAGAGTTTTGGGATGAGATTATTTCAATGTGGGAGGAAAATGAGTTGCCAAGTGATTTCCAATCCCAAAATAAGTGGATAAATGCTGGCACTGCGTATAGAAGACTTGTGGAACCTCTGGATATTGCTTATTATTATCGCTTGTCTGAGGGTAAAGGCGATTATCTTTCAAATGGAAGATCCACTCGACATAAAATTCTTCAGAAATGGATGGAAGAGAAAGAAAAGACACGCAGTTCAAGAGGTCTGAAAGCTCGCACAAAGCTTGCATCCCTCACTCAGGACTCATGCTTTTGGGCACATGTAGAAGAGGCTTTGAAAGACTTGGAAACTCTCAAACAACAACAACACCAAAAGCCAGAAAATCTTGAAATGTTTGAAGGTTATGTGACAAAAATGATCAATGATGGTAACATTTCTGCAGATGTTTTCTTGGAAGAAAGCAGCTTCATGGAGTGGTGGAAAGAATGGAAAGAATACAAGCAAAATCAATTTCCTGAGTGGAGCTCTCCTTTGTATGACATAATAGAAAATAAAAGTGGGAAGCGCTGA
5866:17	TGCAGTGTCATTAATCAGAAAAATGCTCGGAATGTCAATTGGTTCATGTACAAAATGATTTGCAGATTTTCTTTCATGACAAACAAAAGGTGAATGCATGAAAAAATCAATTTCCTGCTTCTCATTAGTCAAATCTAGATNNNNNNNNNNTCCCTGTTTAACATTTGGAACATAACCCTGTGTAACATCATGAGCATTATAAATTTCAAGGGAATGCAATATATTTTCAATTTTTTGTTCGGATTTCAAATCTACTACCTTCTCCGCATGTTCACTGTCACATTCATCCGGGTTTACCG
	
44879:209	TGCAGATGCGAGCAAAAACTGGCAATCAAATCCTGTCAAGCCCAGAATGCAATAACATGATATAAAATAATAGGAAGATAACATGAAGGAAGGAAGAGGAATGATAGGAAGCCAAGCGAGCACGAAGACCGTGGAATTAAAATGAGTTCGAGTGGGTATCTCTTTTACAGTTTCCATAAAAAACTGTGAATGGATAGGAAAAATGGCAGGAAAATCTTGCACCAGCCGGGAATCGAACCCG
44879:209//MA_10150655g0010	ATGGATCCTTTGTTTGATTGGATGGAAGCAGAGCTGGGAGTCAGGCCTGTGCTCTATACGAGCATTTTTGCTGGCAAGCAGCCACAAGAGCTGGTCAATGCCATGGAATGTTTTCTTAAGAAAACAGACAACTGGGAGTTGACTGCAATAGATGCAATTACAGCAGCTGCAAAGTCCATAACAATAGCTTTTGCTGTTTTTCGTGGCAGGCTTGATGTTGAAGAAGCTATCAAGTTGATTCGACTAGAGGAGGATTTGCAGGTTTTTTTCTTCTTTGTTTGGTGTTGATTTCTTTTTTCTTGTGATTAGTTTTGAAAAGTGGGTATTGAATTATCAATTCTTGCAGGCATTTTGATTGTATTCTGTGAAATTAGAAACCATGGAACCTTAGAACTGTTTGTGGTGATAAGAATGTTTTGTTGTTTGCAAAGGTTGACAAATGGGGTCTTGTTGAAGGAGGTCATGACGTTGACATGGCAGATTTACGAGTACATATTTCCTCAGCTGTTGCATTTTTAGGTCTCGTGCAGTATTAAATTTGTTCAACTATTTCCTGTAAGTTACAGCTTTTCAAGTTCCAGGAACAGATGTGTGAGTTGAATCTCATGTTAGGTCGTTGATATTTTGCTGGCAATTGGTGATCTCATGAAGGTGAAGTTCCTAGACCTTGTGTTGAAGAGTTGTTTGGAGAAAACATACTTTTGGCTTTGATGCAGAGCTATTGA
55:46	TGCAGACAAATGAAAGAAAATACAGGCAACCGAAAACGCATATTGGTATGAATTTGTATTGTAAATTGTTATATTAATCTGTATAAGCAATTATTGGAAGATTAATATGGTGTGGGGCTGTATACAGATTGTGATTATGCGTGCGACCTTAGATGTTCCAAGGCATCCGAACACCAGCGCTGTATCAAGTACTGTCGAATATGCTGTGCAAAATGCAACTGCGTCCCTCCG
55:46//MA_444615g0010	ATGGCTGGAAATGGGAAGAAGTTAACTAATTACAAGGCAACGGAATTGACAGTGGATCAGTTGCAGAAATATGTCTATATAAACTCTGTTGATCTAATAAGCATACACCGCGTTTCTACCATGGGAAAGAACGGCTACTCTATGGCAACAATGGCAACAATATTACTTATCATGATGCTGCTGCTGCAGGTTTACTGTTTTTGCCCTCTTTTAGGTTTAGTTATTTTTGTCTAACAGGTATTAATACTCGAGTTGTTCAGGTTTATGCAGACGTTGCCATTACTGCCAGCCAGAATGATATAGAGAACCACGAAGTAATAATACTGGGCTCCCTGTTAACACTATTTCTCTTATTGTTTTATTGAATCTGAGAGCCATGCATATGTTTTTTTTGTATTTGTGGAGATAGTGGCTCTATATTTGTAATGACTTTATGTAATGTTTGCTGCAGCTGCAGACAAATGAAAGAAAATACAGGCAACCGAAAAGGCATATTGGTATGAATTTGTATTGTAAATTGTTATATTAATCTGTATAAGCAATTATTGGAAGATTTATATGGTGCGGGGCTGTATACAGATTGTGATTCTGCGTGCAACCATAGATGTTCCAAGGCATCCGAACACCAGCGCTGTATCAAGTACTGTGGAATATGCTGTGCAAAATGCAACTGCGTCCCTCCGGGGACTTATGGGAACAGAGATCATTGTCCCTGCTATGGCAATTGGAAAACCAACAATGGCAAAAACAAATGCCCCTGA
16330:11	TGCAGCTTGACTGTCATTTCTTGATTTCTAATCCTCATTTCGAAGAAAAAACCACTGTTGTACCTACCTGTCATGTTGTGAAGGCTCGAAGTTTCGTCGGAGTTGCCTCAAAGTTGTTGCCTCAACATTCACACCGTAGGNNNNNNNNNNACGCTAAAGCCAAAAACGATATTGAGGTCGTGCTCTGCATATTACTTGCATTAGATTTGTATATGAGTCCACCTGCAAAACGACACATACTTCAATCAATCAGCTTCACTTTCCTTATAATGAAATTAATTCCCCACCCG
34326:285	TGCAGGGCGCTCAAGCCGAAGCTCCATGATCTGCGAAACACTCTCTGATTGGAAAAATTACATTATGCACAGTCTACATCTGAACATACATCTGTTACATAATTTGACAGTCTATATCTGAACATACTTCTGTTACATAAAATATTTGTTTGGAACAACGCAGACACAACCCACTGTAAAAGATACGGTTCTGAAGCAATTGCTGAGACAGACCGCCGAGCACTGCCCTTGCCCTTGCCCTTGCCCGTCTTATGGAACCCCTTGAGGGGCAATAGATTTGCCACTCAATTCCATAAACCCGTCGCTGGCTGTTAGGTTTCCG
34326.285// MA_184747g0010	ATGAATGTAATGTCGTACCCTCCAGATCTGATTCCTGACATAAGGGAAGTGTGGTTGGCCAACCAGTCTCCGATCTTTCCCATTGGTAGAGTAGAGAATGTGGAGGTCGACCTAACAGGAGTCAAGACCTATGCAGATTTTTAAGTTATCGAAATAATGGGTGAGAAGGACCCCTACCCTGCCCTGCTAGGAATTGATTGGGTAGAATATCCACCGACCACCCGTGCAGCACATTTTACCCCGATGAACAAACTACACTATAGGTTCTTTTATCATCGATTAACAGGAGAATTTATAAAGATGGGAAATTTGAGAATGATAACGTGGCGTATGGGAATGGTAAATTCAGTACATAAAGGTGGCATGGTCAAGACCTATGGACCTACTCACTCAAGGTGGGAAATTGACGACAACTCTTACTCAGGAAACCTTAGCTTCTTCTAAAGGAATTAGGTCACCTTAGAGTAGAAAGAAATTACTATGCATTATTGCTATTGTCAAGGAATCTTCCGCACTACGATTAATAGAAGTTTTTCTCTCTCATCTAATGCTAATCTAATGGTGAAACCTCCACACGGCATTGCTCTGGAAGGCTATCCGAATCTAAAGGCGTCCCTGGTTCCAAGGGAAATCCGTAATCTCCCCAGCTTATCGGCATATCAATCAATGTTAGTATCAATGTGGAACGAGTGTCCGGTCATTTTCGGAACAATGCGGAGCAAGTGTTGGGTCTGTTAAAATCCATGAGAGTAGAGACACACAGTATTCACACAAACTTAGATTATATTACTCTATTAAACACAACACAGTACACATATATATAGTTGGATTCAGATCCAACTAATTCCACTCATGGAGGGAGAGGTTGAGAGAATATCTCAACAACCTCCTATAAATCTTCAACCAACCCCTAAATTAATCATTAATTCTAACACCCTCCCTTAATGATTACATTACAAATAAATCACATATTACAATTCTCAAATCACAACATAGATCTCTGTCTGATCTGGTCTTCATCAGCTCCTACACCCACTCTGATGCCTTTGGACTGCGCTCTTTCTCTTCCTCTTCTTCGAGCTTACCATTCAACTCATTTAAAGCATAAATGCTTTAGACCATCATTCATGAACTTGTACAATGGACAATTTGACAACTCGGCTCATCGGGGCTTCCGTGATAAAAGATGTCAATTATTGATGCATTCTATGAACATGTCTCCATCTGTCGGATTTTTTCTTTCGGCTATCCTTCAGTGTCTAGAAGAGCAGTTTGGATACATAATGTCCTCAACATTCAATTATACAAGGTGACTTCCAATAAGAACAGTTGTTCTTGAAACCGGGGCTGCCAGCTTATATCAAGATACAAGAGTTCCTACTTTCTTTTACATAAACACGTAAATATATAAAAAACTTTAAACTCACCACACACCACACATACAAACACTAGTAATTACTCTACTGCCATTACAACACATACTTTCACGACACGCATAATTAAACATATATATCAGTATACAGGGAGCAGAAAAGAAAGGCATGTCCTCTACGGTGGCTTTCTCGGCAGCGACCACTTGGCTGATTCCTGAGCAGCAATCAACAGTAGTTGTGATTCCATTTTCCAGATAACAGTGTCCATTAAACTAAACTCACAGTCATCCATCAAATGAAGTGCAACGAGTAGCGACACAAACGGATCTCCTTGCAAAGCAGTGATCTTCAGATATGTGATTCTTTTCTATTGGCTTCAGATTTGTAAATATGTGACTTTTCAAATCGGCAGTGACAGACGTCCTTCACGATCGGTGTCCCTCGTTCACGATGGCAGCAGACAGCTCTTCCCTAGATGACCTCGAATTCCTCCTTGTAGATGCTGGCGTATGGGTTAAATGCACCCTTGCAATTTTCTGGCAGCAAATGGTGTCTAGCGATCTCCAGCGATATGGCGATTTTCCTCAGCGAAACATTTCCTAGCACATCACATTGATCAATCCGCCTAGCATAGGATAGCTAACACGGTTGTTTCCTGCAATTCGCTTAAAGAAATATCACATAACACGATCCTTGTGAAGATCTCAGAGCGATGACTGCTATTCGTATGACCTCCTGGCTCTTAATGGAAAGCCTGCAGCAATTCTCTCACAAAACACACGTAATAAAAAGAATACACTCTCACCAATTAAATAACAAACGGAAAATTTAGAAAAAATTTAGAAATTCAACACTCCTGCGCTATTCTATATACAAATGATTAAAATTCAAAACTTCCATCATCACAGCCACTCTCGTGTGAGAGTCAGGGCTGAACCTGCTCTGATACCATGTTAAAATCCATGAGAGCAGAGACACACAGTATTCACACAAACTTAGATTATATTACTCTATTAAACACAACACAGTACACATATATATAGTTGGATTCAGATCCAACTGATTCCACTCATGGAGGGAGAGGTTGAGAGAATATCTCAACAACCTCCTATAAATCTTCAACCAACCCCTAAATTAATCATTAATTCTAACAGGGTCACGGTAAGGTCGGGATTGGAACATCAAAATATAGCGCGAGCCATGCGCCTCTCCCACAAAAGCAACCTGCGGCACCCACAGCAAAGGCACCGGCACCTTCTTTCATTAGTTTACTACCCACTTTTCATAAACGGAAGGGGGTAAAAGCTTATACACCAAAGGGAACGGGTTTTTATTGCCCAAGCTGATACACCGGCGATAGTTAATTGAATAAGCGATGTTCTATTCATCGATTGTCACTTCCTTTGTCCGGGATTGTAAGTTATCAATAATCTTAGGGCAGATCAATCTAGTTGCAATTTCTTAAGAGTTTGTGAAACACTAGTATTCTCTTCACTATTATAGTTTTATTTGTCCTAGAAGATGGGTGGAATGTCCACTTTTCATAAACTCTCACACAGTTTTTTCTTTTCTAGAAAGTTTAACTAATTAGTTATAACTAACTGTGTAAACCTACACACTTTTTTCCAAAAAGTTTAACCAATTAATTATGATTAACTGAAAACCTACACATTTTTTTTCAAAAAGTTTAACTAATTAGCTATAGCTAACTGTCAAAACCTACACACAGATCAATTCAATTAGACTGTATGGAATTTACATGTTCAACTCTGAGCCCATTCGTGTAGGGGCTCTGCTTACTCTTAGACTAAACTGGATCAGCATCCAAATCTTCTAATCCTCAAAATCCGAAATCCATATCTCTGTGTGTAGCAATAAGAAGTGTTTGTAGAGATTTCGTTCACTGTTTATACTTTTCCTTTTTCTACTCAAAATGCACAGACATAAATATTGATATATTGATTGGTTTGCATATTAATAAGTTTGTATCTAATTTTGTAGTAAGTTTTCATGATACAAATTAACCTCTTCCATTCCCTATTTCTCATTCTGTTGAAAGTCTGTCATAATACTTCCTTGTGGCAAGTATTGCAAATAAGCTCTTCATGCCCATAAGCTTTAGATTGAGGTGGGTTGTCTTAAACTTGGATAAGTTTTCAGCCAGTATTATTTCAACCTTCATTTTCTCTTTTAAGAATTGGGTTTAATGACACTTTCAATATTTATTGGGTTGCAGGATACTGATATACTATGGTTCCGGGATCCCTTCCCGAGGTTCTCGCCCAGCGCAGACATGCATTTCGCTTCAGACAAATACAAAGGTCACCCACACGATCTCCAGAACCTCCCAAACTGTGGCTTCATGTACGTCCGATCCAACGAACGGACAATCAGCTTCTTCAAGTTCTGGCATCAGTCGAAATCAACATATCCTGGAAAAAATGAGCAAGACGTCTTAAACCTTATCAAACTCCAAGAGATCCGGCGCAGATGCCTCGAACTGATCTTCCTGGATACGAAATACTTCAGAGGGTACTGCCAGAAGAGCCCGGATCTGGAGCAGGTCTGCACCGTGCACGCTAACTGCTGCATAGGACTGAAGACGAAGCTCCATGATCTGCGAAACACTCTCTCCGATTGGAAAGGATACATGATGCATCTAGCACCAGGCCGTAACGGCATAAAGAAGATGCACTGGACGCCTGCACGGGCATGCCAGCGCTCCCGTCACTCTCGGCACTTTTGGCGTCCATGA
24370:25	TGCAGTGATATTGGGTGAACCAGCGATGTTATCTACTTGCCAGAGGGCCCTCTGAGCAGCTTCATAATATTTTACCCACCTCAACTATAGCATATGATGTGAGACATTGAACCAAAGGTTTGTTAGGTAGATTCAAGAGTCAATGGTATAACCCACTGGTGTTGGAAAGTTGTCACCG
24370:25//MA_15508g0010	ACAAACAAACATCAATGTACCTCTGTTCACAATATTTTGCTGCACTTCATCTTCAAAATCACTAGAAACAGATTTATTAGTATTAGACACGACAATTAATAAATCTAGACAATGCCGGTGGTAACTTTCTTAAACAGTGTTTTTAGCATTTGCAATTATCTAATAGACTATACATATTGAAAATTAGATACTAAAATATCCTTTGGTTGATAGGGTACTTCGAAGACCGCAGGCCAGCTTCCAACATGGACCCCTATATTGTAACATCTATGATTACTGAGACAACCATCCTTTTGAAGTAA
41521:196	TGCAGAATCGTCTCAGCTCAGAATAGATCAACCAAAGCAAATGGATGCGACCAGTTCCGACAATTCGGACACTTCGCTCTCCGTAGTGGTGGATCAGCATCCAACAGGCCAACAAAACTCTCAAATTTTATCTCAGCCGCCCGTGAATCGTCTTTTATTTCTCACCTGCCAAACCAGACTATGCCCTCAAGCTCAACTAGTGAAATCGGAGAAAACATACTTCCGTTGCAGAATAATGGCGTTGTGTACTGGGTAGACCCCTTTACAGGTGCACCATATTGCATGCCCCGGATGGTGGTAATACCAGTACCTGTTTATGATTATCAATCCG
41521:196//MA_31722g0010	ATGTACAGACAGGTTAAAACTCCTTTGGTTTTTGTTTCTGTTATTTCTTTGTTACAGAAAATCCACAGCGTTCTCCAGAGGTGTGTCCAAGTACCGCGGAGTTACCAGGTTTATGTGAAAACCATAAAAAACTATATAATTATATTTGTTGCAATCGATTTCATATTCAATGTAGTATCTAAAACTCTTGTTCATGTTTGGTTCCCATGTCATTTTATATTGATCCTGAATTTGATTGTTCACCTGCAAAGGCTTAAAGGAAAATGGCAAGCGCGCATAGGAAGAGTTGCTGGAAACAAAGATCTGTATTTGGGAAGTTTCGGTAAGTTTCTTTTGGTTTCAATCTATATGTGATGTCGAATATATCCTCATTTTGGATTGTGATTTGGAAATGTTCGAGTAAATGAGCGCTATGGGTATTGGCTTTGACAGATACAGAAGAAGAGGCAGCCAAGGCTTATGATGCTGCTACCTTAAAATACAGGGGACGCAACGCCGTCACAAATTTTGATATCAAGAACTATGACGTAGGTATGATCCAGTCTGCAGAATCGTCTCAGCTCAGAATAGATCAACCAAAGCAAAAGGATGTCACCAGTTCCGACAATTCGGACACTTCGCTCTCCGTAGTGGTGGATCAGCATCCAACAGGCCAAGAAAACTCTCAAATTTTATTTCAGCCGCCCGTGAATCGATCTTTTATTTCTGACCTGCCAAATCAGACTATGCCCTCAAGCTCACCAAATCAGACTATGCCCTCAAGCTCAACTAGTGAAATCGGAGAAAACATACTTCCGATGCAGAGTAATGGCGTTGTGTACTGGGTAGACCCCTTTACAGGTGCACCATATTGCATGCCCCCAATGGTGGTAATACCAGTACCTGTTTATGATTATCAATCCGGTGCACCTAGAATAGTCCACATGACAGTACCTCTTTAG
22682:63	TGCAGTCACGCCCTTGGGAGGTGCCCAGTCGAACGAATGGAGGAGAGAAGCCAATACCAGGTGAATCATCCGACTCGCCAACGGAAGCCCCACGCACACTCTCCTACCTGCTCCGAACGTTAGGAGCTCGAAGTGTTGTCCNNNNNNNNNNTTTCGATGGCTCATTCCAGATGGCAGGGTCCCTTCCGATCGCCCATACATTCACGATTACTTGGGTGTCTTTGGGTATCACGTATCCCCAAATTTCACAAGTGCTATCTGCTCTATGTGGTAGGAGCAGAGGAGCTACCG
22682:63//MA_10429973g0010	ATGAAAACGACTGTGGTGGTCTCCTCTCCCGCCATGGCAAAGGAAGTTCTCAAAACCCACGACCAGCTCCTTGCAGGCCGGCCTGTCGCACAATCAGCCAAGTATGCTTCCCACGACAAGTCTTCATTAATTTGGGCTCAATGTGGATCTCACTGGCGTATGCTCAGACGAATATCCAATACAGAGCTCTTCAGTGTCAAGAAGCTAGAGACCCTGCAACATTTGAGAAGAGATCAAGTATTCCGAACGATCCAGCAAATTCTGCAGGAAGGTATAAAGGGGAAAAGTATAAATATCGAAGATACTATGTTCCACTCTGCTGTTAATCTGTTAGGCAACATGGCCTTTGGTAAAGACATGTTCGATTCCCAGTCTCCAGCCTTCCAAGAGTTCAAAGACAGTATTTCGAAAATGATCGTGAGTCTAGGAGCTCCCAATTTGGCGGACTATTTCCCCTTTCTTCATTGGTTGGATCCTCAGGGTGTTGGACGTAACGCGAGAATCTATGTGGAAAGGGTATTCGGTATTCTAGACAAATTCATAGATGACCGCCTGGCCAAAAGAGGCGAAACGATGGACAGCAATGATGATCCGAAGGATCTCTTGGACGTTCTGTTGGACATGAGAAGCGATGAATTTACTCTCATCGATATTAGAGGCTACTTATCTGTAACTCTTTCTATTATCACATGTCGGTCTTATATTTAGTGATAGATAGTATCTTATTTTAAGACTTGTTGTAGTTTACTACTGCGATTAATACTACCAAAGCCAATTCCTCTGATGTTTAAATGATTGTTGCAGGACATAATTGGAGCAGGAAGTGACACCACTGCGAAGACAATGGAGTGGGCGATGGCAGAACTCATACGCAATCCAGAGAAAATGAAACGAGCCCAGACCGAGTTGGACGAAGTGGTTGGCCGTAACCGAAGGGTGGAAGAAAGTGACAGCGACCGTCTCCCTTATCTGTGTGCAGTGGTAAAAGAAGTTCTCCGACTGCACCCTGTAGGTCCTCTGCTCCTCCCACATAAAGCAGTTAGCACTTGTGAAATTGGGGGATACGTGATACCCAAAGACACAGAAATAATCGTGAACGTATGGGCAATCGGAAGGGACCCTGCCATCTGGAATGAGCCGTCGAAATTTGTCCCGGAGAGATTTATCGATAGTAAGATGAGTANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNGTGCGGTTGGAAGCAATACCTACACCACGCCTGCCACCGGATATCTATTAACGTGCAGTGTCCAAGTACGCTTGAATGCATCGATGAATGTTTTGTGGTTCCCATTCTGTCACGAGTAACCTTATCCTGATACACGTATCTGTGTTTGTGCCTTGTGAATCCAAACTCTTGTTTCCCAAGCTTTTGCTTCCTAAGCTTTTCAAGTTAGTAAATCCATTTGGCAAAAGAAAATGAAAATATTATTTTCAGATTCGTATCGATCTCTTCATCGAAATTTCGTCTCTTATCTACCCAGGTAATTTTATCTCGATTGCAGGTACATTTAAAAGTTTTTTTAAATATTCTTTTCAGATTCATATTAATCCCATGGTTAAAATTTGGTTATGATGGATGCCTTTATTAAATGCCGAGACAAATTTATAACCATTCATTTTTTCCATTATCCTTTTCAGATTCGTATTGATCACATGGGTGAAATTTCTGTAGGTCTTTATAATATGTATATACAAACTTTATTTCAAATTAATGGATTTATTAAGTTTTATTTTAATATTTTTAATTATAATTTTCCATATATATGGGAATATAAAAAAATAAAATTTAGAAATTTTTTTTTTTTAGATATTTGTATATAAAGATATTTTTAATATATAGAGATATAATTTGTAGTATAAATTAAATTTGTGTTTAAAATATTGGATCACTAGTATTGGTTGGTTAGGGTTTTGGGAAAAAGTGATATCTAGATAGGTTTGGCATCATTTTTATGATTCATATAGTTTAGTGTTGTGATTTTATTGTTAATATAATTTAACAAAGTAATTGCATGCTAATGAATATAATTTTTTTTTTTTAAATAATAATAATATGATAAAAAATTCAAAAATTCAAATCATTTTTACTTTTAAAATTAGCATTTTAACACTATGTGGATATAAATTTTAAGGTTAACATCTCAAATCCTTTGAAATTTTTTGAACTTGATTTTTAAAAAAATCAATAAAAATATGTGTTACATGAACAATTTCATAAGAATTTGAGTTTATAAATATGAAAACAATATTGAAAAAAAAATATGAAATGAAACCAAATGTGAGAAAATATTGTTTAAATGATAAAGTTTACGTAAAGAAATGCAATGAATTTGTAATGAAAAACCATAACAACAATTTAGCATCATTATAACTCTTGGGTAATAGAAAAAAAACAAGAGAACCATTCCCATCCTAAGTATGTTGAATGATTGTAATAGTCCATGTGAACACCATGGCAACCATGGAAGTCAATGTTAACTTGCATGACAAGATTCCCTTATCACTAACTACCCACTATCATAAACATGAGAATAATGTATCCACAATAGCCCTATATCCAAGCTAGGGATATTAGTGGTTAAATGAAATCTCACATTACCCTTCCTTAGAGAAATTTGTGTTTCTCAAATACAAAATGATCCCTCTTAGTGAGTGCAATTAACCTCATGGGATTTTAGTAGGCCCAAGAAGAGGTTGTTATATTCACTTTCAACTTTATGGCACTTGCACATAATAGAATGAATGA
29628:135	TGCAGCAGGATACTCTTCCCTGCCTTCCTGGATTCCAGTGAAGAATTTAAGGCATCTAGAAGTGTCGGAGGGCAATCTAGACAGATTGTGGGAAAGTGAAGGCGAATCACAGGTAAATAGAAATTTGTTGTATTATTGTGGTATATTTAGTCGATATAAATATCGCACCACAATTCTCAATAGAATTCAAACGGTTTTTGGGGAGATTAAACCGTTTCTTATATCTTTACTGTGGTTGAACCGCAAACATTTTGCAGGCACCTTTCGAGCCGGCAGTGTTTTTGGAGGAGTTGATAATAAACAGTTGTGTGAAACTGAAGATCATACCCG
29628.135// MA_10221218g0010	AATCAACCATGAATGTTTCCATCCCTTCACCGAATCAACATGACTATTTGCCCTAGTTCATTTCATCAATGCGTTCCGTATCGTGATTGTGCTATTGAATGCAGCTGCATCGGGCAATGGAGGCGCCTGCAACGGACTGTTTAAGACAACCGTAATGCAAACAGAAACAACCCTTCCTGTGCTGAATGGCGGTTGCCGGAACTGAGCGCGGACGTCGAGGGTGGCAGCATGATGGTCATGCTCCTTGGCATCTTGAATGGGCATCCTGCTGACAGAGTAGACCCTACAGCAGGCCCTGCAGCAGGCTGGATATTGCTCGCCGTCTTGGAGCGCATTTTGGTTACGGTGAACTCAACAGATATGGAACGCATCTCGCGAAGGATCGTGTTACCAGAGATCTTATGGTTCCATTCGAGAAAGTGTCCATACTCTTCCCTGCCTTCCTGGATTCCAGTGAAGAATTTAAGGCATCTAGAAGTGTCGGAGGGCAATCTAGACAGATTGTGGGAAAGTGAAGGCGAATCACAGGTAAATAGAAATTTGTTGTATTATTGTGGTATGTTTAGGCGATATAAATATCGCACCACAATTCTCAATAGAATTCAAACGGTTTTTGGGGAGATTAAACTGTTTCTTATATCTTTACTGTGGTTGAACCGCAAACATTTTGCAGGCACCTTTCGAGCCGGCAGTGTTTTTGGAGGAGTTGATAATAAATAGTTGTGTGAAACTGAAGATCATACCCGGGTTGGGGCATTGTACAAAGCTTCGGTTGCTAGATGTTGCTGGGTGGTCTTGGAAGAGCTGCCAAGTGTGGGAACATTGACATCTTTGGAGGAATTTCGCGCATCCTTATGTATGAAGCTGAAGAGCATACGGTGCTTGGCGCAGTGAACAAACCTTCAGCTGCGAGATGTTGGAGGATGCTCTGAGTTAGAAGAGCTGCCAAGTATGGAAACACTGAAATCTTTGGAGGAGTTTTACGCATCTGGATGTGTGAAGCTCAAGGGCATACGGGGGTTGGCGCAGTGTACAAACCTTCAGCTGCTAGATGTTGGAGGGTGCTCTGAATTAGAAGAGTTGCCAAGTATGGAAACAATGGTATCTATGGAGGAGTTTTATGCAGCTAGATGTGTTAAGCTGAAGAGCATACGGGGCTTGTCGCAGTGTACAAAACTTGACCTGCTAAGTGTTGAAGGGTGCTCTAAGTTAGAAGAGTTGCCAAGTATGGACACAATGACATCGTTGGAGAGTTTTAACGCATCTGGATGTGTGAAGCTGAAGAGCATACGGGGCTTGGCCCAGAGTACAAACCCTCAGCTGCTAGATGTTATTGGGTGTTCTGAGTTAGAAAAGCTGCCAAGTATGGAAACATTGACATCTTTGGAGGAGTTGTGGGCATTCGGATGTGTGAAATTGAAAAGCATACGGGGGTTGGAACAGTGTACAAAGCTTCAACGGCTAAATGTTTCTCAGTGCTCTAAGTTAGAAGAGCTGGCAAGTATGGAAACATTGACAGCTATGGAGGAGTTTTACGCCTCTGGTTGTGTGAAGCTGAAGAGCATACGGGGCTTGTCGCAGTGTACAAAACCTCAACGGCTACATGTTTGTCAATGCTCTGAGTTAGAGGAACTGCCAAGTATGAAAACATTGACATCTTTGGAGGAGTTGTGGGCATTCGGATGTGTGAAATTGAAAAGCATACGGGGGTTGGAGCTAGTGTACAAAGCTTCAACGGCTAAATGTTTCTCAGTGCTCTAA
7241:238	TGCAGCCTCACACTAGAGTGATGAAGTCCTCTAGCAGTGCACAAGCAAATGATCATCCTCCACCAAGACAGCTAAATGGACAAAGTACAAGTATGTTTTCCTCGAATTAATACTCCCCACTCATTTGTTAGGTTTTGATGNNNNNNNNNNCCATTTTCAGATTCAACTGGCACAGTCGACTCCTCTCAGAGGAGAGGATCTCACCAACGGTTGGCAGTTGACTCCCTTCAGAGGAAAGGTTCCCACCAAGAATTGGCAGTTGAGTCCCCTCAAAAGTCAATATCTCACCG
7241:238//MA_47536g0010	ATGGAGAAGGACCGGGAACCTATTTCTTTGGGTGATAGAGTCGGAAGAGTTTCAGATGCAGATAATGGTTCTGAGATCAGTGATAAGCATTCCGACGTTGGATGGCAAGAGACATCAATGCACATGTCAGAGATATCGCAATCTAAGGATCAATGTATGCCTTTGAACCAAGACCTGGGAAATTTTAGAAGCTCATATTCTTCACTTGAATCAGCACAGAACATTCCTCCCGATGTTGATCTTTTAGGCCTGCCGGATGGAGATCTTGATGAGAGATTAAGTGACATTTCTGATGGAGATCTTTCAATGGGAACAGAAACGGATGGTTCTATGTCGAGTATTGTTGAGCTTACACTTTTCCCTGAGAAAAAGGAATGTGGGAAGCTTATTCCTGAAAATGACAAGAGGTGGGGTTTATAATTTCTAGGTCTTTTACTTGCAAGCTTTCATTAAACATAAAATTTGAGTAACTTGAAAATATAATTGATCATTGACCACATGAATGTTCAATTCAGATCGATGGCACCTTCACGTATTCCCCGGCCGCCTCTTAAGTCTCAACGCCAATCATTACTGCAGCCTCACACTAGAGTGATCCTCTTAAGTCTCAACGCCAATCATTACTGCAGCCTCACACTAGAGTGA
5566:269	TGCAGTTTTGAATTCGCGTTCAGCATATAGCCCTCCTCCACTTCAGGCAACGGCTGTTACGTCAATGGCCGCTCCTGCTTCGAAAGCAAATATTTTACCTCAAGGACAATGGAGTTCCAGAATATCTTCAAAGCCGCCTCNNNNNNNNNNAGTGCGTAATTATTCTCGAATGAAAAAGAAGAGAAGCCCTTCCTGCCTCCAGGTGGAACAAGTTCGTTGATATCATCAAGTTCAGAAAAACAAGAGAAACCGAAGCAAATCCAGGATTCCTCATACAGAACGCAATGCCG
	
473:152	TGCAGTTCAACAACAAAAGATTACTGTTCGGAATCAGGCAACCACCCTTGTTATTACGTTTACCGCTTAGATGTGTATGCATACACCTCGAAAATTTCCCACCCATGATAGAAAACAACCAGAGGGGGTGCGCCAGCATTCTCAGGGGGTGTTCTCGCGAGGAATTGGAAGATTTGAAGCACAAGGTGTAGGTGATACTTCTCCG
	
47948:247	TGCAGGAGTTGAGCACAGACATGGCCTCCGTAGATCACGATTTCAGAAAGAGAGCTTTCCCATATTTGGTTGAATGGTCCAGAAGATACGGTACTGTACTTCGCAAGTAACTTTTATTGATGCTCGTCATGGATTGTTTGTTTGTTTGCCCTAACTATAAGATTTGGATTTCAATTACTTTGTGCAGGAGAGAAATTTGTGATCTGGTTTGGTCACGAACCGAGAATTGTTCTGACCGATGCAGAATTGATCCGG
47948:247//MA_338690g0010	ATGGGTGTCTTTGGTGTCTCGGAAGGTGGTATCAGTAGTCTGCTATTCACGCTATTTTTCGCTGTAATATTCCATTGTCTGCTACGTTTCTTCGTCAAATATCTATGGACGCCATGGGCTATCCATGGAGCGCTGAAAAAGCACGGATTCAACGGTCCTCCCCCACGATTTATGCTCGGCAATCATCTGGATATTGCGAACATGACGCAGCAGGAGTTGCGCACAGACATGGCCTGCGTAGATCACAATTTCAGAAAAAGAGTTGTCCCATATTTGGTTGAGTGGTCCAAAAGATACGGTACTGTACTTCGCAAGTAATTTTTATCGATACTGGTCATGGATTGTTTGTTTGTTTGTCCTAAATATAAGATCTGGAATTCAATTACTTTGTGCAGGAGAGAAATTTGTGATCTGGTTTGGTCACGAACCGAGGATTGTTCTGACAGATACAGAATCGATCCGGCAGCTTCTATCTTCCAAGCACATGAATGATTGTGGAAGGCCTACTCTGGTCCAGAAAATGGTTTCAGTTGTGCTCGGGAAAGGCGTGTTTAGTGTTAATGGTGAGCAGTGGTCTCACCAGCGCCGAATCGTTGCGCCTGCCTTTAATATGGAGAAAGTCAAGGTGAATATGACTATTAGTTAATGATCTTTCTTGATGATATGATGAATATACTTGCTAACTCGGTCTACTCTTGCAGGCATCTGTTGACCTCATATCTAAATGTACCAAAGAATTGGTAGATGAATGGGGCGAGATTATAGCAAACGCCAGAGGGGGGCGGTGTGAAATTGAGGTAACCAAATATATGCAAAGACTAACCGGCGACATTATTTTGAAGGCCGGGTTTGGATTGAGCGATGGGCAACTGAGAAAAGAAGAATTGTTCGAAGATCTGACGCAGTTGGAAGAATTGATGAAGCAGTCATTACTGTTTCTATGGATGCCAAGTAGCAGGTACAACTACAAATTCCCTACCCAATTGCTAGATTGA
35763:31	TGCAGCTGCTCAAAATTTAACACTATTGAGGGCCTGTTGATGATGTGATGTTTAGGCCCACTTTTTTGCAGGAATTTGCTTTTGAAGAACAAACCTATTTTGGTGTAATAGGGCTAGTACGAAGAGCTACAAAAATAGTCNNNNNNNNNNGTAAAAAAAATGTAGCAACATTGCCTTAGAGAGAAAAAACTTAGGAAAAAAATGCTCTAGGGCATGCTACAAGAGGGTTAGAGCTCGAAAAATCAATATGGATAGCTAATGTTGATGAATAGAAACACTCATAGAGATCCG
35337:53	TGCAGTTGAGAATTTACCATCAATCATTGTGGAACCAAAACATGGGAGTTCTCCTTGCGCTATCTGTAAAGATGCTGTGATTGTTGGGGCCACTGCTAAGCAGCTCCCGTGCTTACACTTGTATCATCCTCATTGTATTTTGCCATGGCTAAGCACTAGAAATTCATGTCCAATTTGCCGCTATGAACTTCCCACAGATGATGCTGAGTATGAAGAGCAGAAGGGGAATGCAAGTGGTAGAGCCTATCCG
35337:53//MA_126211g0010	ATGGATCAGTCTGAATCACATTCTTCAACTTCACGGCGCGGGTCTGTTGCATTGCCAGAGAATGACGAGGTTAATACCCGTTGCTGGTGCCATCTGTGCAACAAAATTGTTTCCCTATCGGTGGGGGAGGAACAGCAAGACAACCCGGAAAATAGCACGGAACTGTTGTGCCCTGAGTGTGGAAGTGGCTTCATTGAAGTAGTTGCAACTGCACAGTCTTTTACTGATGTGCATCAAGTTCAAGGGGCAGCTAGCCAGGAAGGGGAAGGAGGAGGAGGAGGAACAGAAGGAGATGGCGCTGAGGGAAGAGACTATGCATATTTACAGTTGGTTCAGCAGTTGCTACTTGAGAATCCACTCGACAACGCAGAGACTGATCATGGTGATGCAGAAAATTCCATAGCAGAGACTGGTCCTGAAATTGCTTCACAGGATGATCCACAGAATATGGTTATACCTGTATATTCACAGTTTCTTCAGCAGTTGCTTCATTATCCACTTGACAATGCAGAGAATGATCAAGGCGATGTACAAAATCCCATTGCAGAGACTGGTCATGAAATTCCGTCGCAGGACAATCCACAGAATATGGTTATACCTGTAAATACACAGTTTCTCCAGCAGTTACTGGTCCATAATCGGCTTGACAATACAGAGACTGATCATGCTGGTGTAGAAAATTCCATAGCAGAGACTGGTCAAGAAATTGCCTCACAGCTCGATCCACAGAATATGGTTACACTTGAAGATGATTTAGGACAAGGAGATGAAGAAGATAGTGAATCTGGAAGCTTTACTATTCGTGTAGGTCCATATGAATGGGACTCCATGGATGAAAATGTGAATGAAGAAGATTCGGAAGAAGCGGATGAAGAGGAAGAAGACAGGGATGAAGGAAGAGATCAAAACAGCTTAGCAGAGAATACAGATGAAGAAACCCGGTTATGGACACGAAGGACCAGATGGAGAGACATACGCAGTCAGCATCGGAGAAGAATAAATGTTGAACATGATCTACACCATTATCTTCAACAGATATTTGAGAATTTGGCTGGAGATAATCTTGAGTTAAGGTTTGAGCTTCCAGAACCACCAGTATATGTTGGGAATCCAGGGGACTATCTTGATGCAAGAGGCTTTGAGCAGCTGCTGCAACATCTTGCTGAAAATGATAACAGCAGAAGAGGTGCTCCTCCTGCAGCAAAATCTGCAGTTGAGAATTTACCATCAATCATTGTGGAACCAAAACATGGGAGTTCTCCTTGCGCTATCTGTAAAGATGCTGTGATTGTTGGGGCCACTGCTAAGCAGCTCCCGTGCTTACACTTGTATCATCCTCATTGTATTTTGCCATGGCTAAGCACTAGGAATTCATGTCCAATTTGCCGCTATGAACTTCCCACAGATGATGCTGAGTATGAAGAGCAGAAGGGGAATGCAAGTGGTAGAGCCTATCCGGCTGATAATATGAGCTTAAATGTGCAGGACAGCAGTCAAGAATTATCTTCTGAACAGTTATTGCATAGGGACTTCCATGGGCAGGACAGCAGTCAAGAGTTCTCTTCTGAAGTGTCATCCCATGGGAATTTTATTGTGCACAACAGCAGTCAAGAGTTTTCTTCTGGGCAAGTTTACAACACACAAGAAGTAGATAATGCTCCTGTAGAGGGAAATGGAGATCCAGCAAGTGTATCAGAAGTCCCTCGAATTCCTGCTAGTCCAGTTTCAGCTGAGTCTGAGCCAGAAAGCAACACAGAGAGAGTTGCTGATAATGAAAATGAACTTGAGCTTGTGGCTCAGGAAGAACATGCCAATGGACAAGAGATTAATCACAACACTAGAAATAATATATCTGAGATCTATAGAGCGACTGTGTCTCAAACACTGGGAAGGGGGTGGTTCTATATGGCTGCAGGGCCTGTGTTAAGTGTAGTAGGGCTTGTTCTTGTCTTGTGTTTTGGAAATCATTCAATAGGTGGCCGGATCCAGCAGCACGTGAGGCAGCTGGGAAGGCAACAGCATGAGGCTATTGGGGAATCTCATATACCACAAGTGGGTTCTTCAAATGGGGTCCGCAATCATAGGAGATGGTGGATGCTCTTTCAGCGGTGA
51806:107	TGCAGGTTCCCTAATTCTGGTGATCCCATTGATATGAACTATGTTTCTTGTTGTGATGCCTTTACACAGCTTGTAGTTGTAAACCATGAAGATGAAGAAGAGGACAATACCAATGATTTGCATGAGAGTTCATTTCACAAACATGATCAGAAAAGTACAGTTAGCAGATCTGCTCCTGGTGAGACCCCTTCTTCAACTCCACGCATGTCAAAGGACTTGTCAAAAACGAATGGTGCCAGGAAGATTTCATCCAAAAGTACATCTCCG
51806.107//MA_10429567g0010	ATGAAAGCAGATACGCTCCTTGATTATGCTGCACTTCAGCTCTCTCCCAGGGAGACGAGGTACATGGAAATGCTGTTTTTCTTTCCACGTTTTTCTTAATCTGTGTAAGTCGAAAATAACTGTGAGAACCTTAGGTCTGTTCACCCACTGAACATTGGGCATATGTTGGAGTTCTCTGCTTTCCTTGCTCAAGTACCAAAGAATGACGGGAATGAAAGAAAAAAGCACGAGGGTTAGACTTTGATGTGTGGATTAGAGTTACAATGCAACTATTAGAATGATTCCTTTGCACGGATCTACATTGTATTTAATAATCATAGCACATCTAGATCTAATGTGTCAACTGTCAATTTGTGATCAAATTTCACAGCAAACAGAATTTTTGACTTATTCCAAATCTGGTATTATTGCACGGCAGGTATGAAGTATTCCTTTCAGGTGGTGGTGAAACGGAGAAGCTTGATCAAGGGCTTCCGAAGCCTCTGCTTGAACATTTTCCTGCAGCACAAGAACTAGTCCATGGAGACGGACGTATTTTTAAGCTTGAATTGTCAGAAAACGAGAGTGGGGCACCGTGGTTTACTAAAGGCACCGTGGAAAGGTCAGCCATGATCTGAACTTCAGTAAAACGGAACATTTGACCCACACTATAGAAGTGTTTACTCCCGAGTCCTTTTTATGATCTGGGGAAAACAAATTGGGGATACGTATAATCTGCTCTGATATCTTATCGAATTTTTATCACTAGGTTTGTACGATTTGCAAACACTCCTGAGCTACTGGAGCAGGTCAATGCCATTCGGGCAGAGATGGCTCAATTGGATAATGCAAGAAATTTTAATCTTGCTCCATATCCCCTGGTAAGAACAGTAATCTTAATTTATTTTCTTGTTTATTTTTTGTCCATCTCATCAGTAGCAGAAAATTTGAGGCAAACCGTAATGATTTGTTCTAAGGCGTAATTTCTTTCTCGGCAGTGTGATGGAGATCAAACTTCCAGTGTGGAATTGACAACAGGTATGTTGGAAATTATGAACTTGACTTTTTGGAAATTCAAGAAGTCTCTGGTCCTGGATGAATCTATAGTCCAATTTAGTGTTTGATATTGGAATTTATTTTGTCAAGCGGCACACTATAGGTGCCTTTGGTTTTCTCTTGACCGAGGTAGATACTTAATTTAAACAATGTTGGTCTTATTCAACCTGCCGATGACTGACAAGGGTCAGGCTATCTGTGAAGAGACATTGGACCTTTCTCAACAGAAAGATAGAAAAATTAGCTGTAAAAGTTGAAGGTTTTGGGAAACCTAGGCCGCCGTTGAGAATTTCAGCCTATCCTCTTAGGCTGGTTCTGAGGTTAGTTTACCCTGTACATAGTCATACTGCATTTGAGGGATATTTGTAACTGGTCTTAATTGTGTGCAACCATCAAGTTCAAACTGTAGCCATAGTTTGGAGTTTTGTTAGGCCAATACTCCTTTGTCTTTCTGTCGTGCTTTGAATCTTCAATAGAACAGAGGCAAGGGTAAGAAATTCTTGTTTTACAAGGGATAAAAGCAACTTCAGAGTGGAAAGTCACTGATGACTGAATTAATACCAAGATGAGGAGCTGGAGGAACTTCTAGTGTAGGTCTCTTGATTGAAACTATGTTTGCGACCATGCTTGTTTGCCTTGGAAATTGAGATGTTTTAGCCAGACACTATGTTCTGTTTTGTTCTTTTTGTTGAGATGTTGTTCTTTTAAATGATTCTAAAGTTTAATTTCTGTAGGGTTCAACAACTTCTGTTAGAGACCAGTATGTGAACCTTGTCAGCAATATCTTTTCAGCCTCGAATGTTAGGAATGTTGCTGATTGACATTTCATCTAGTTCTCAGGCTCTTTCATGTGATCTTTTCCAGTCCACCTCTTTCTCTTATTTTTCTCAAAATTTTCATGTGTTATAGCTTCTTTGATATTTACTTTGTCAGAAATGTTTTATACACTCCCATTGGATACTCTATTCATGTTTTTCCAGTCCCATTGGCCATATTTGGCTGCCAGTGGAGACTAATATATAAATTAAATAAAAATAAATTTTCGTACTTTGCAGTGAATAAAAGAATTGAACAGAAATTACGTGGCTAGTCAATTTCTATTCACTTGTGATGCCATATTGTTGCATAAGCAACTAATCTTGTAAGATTATAGCTTTAAATTAGTTGGTCATCCTTTTACTTTTGCATCACTAGTTCTGTTCAAGAAAATGGGATTTGCATTGTGATGAATGGACAAATGTGTCCAACTTAATCTTTAGAGTATGGCATGATCCTAATTTGTCGTTCATGTTTCCTGCACAATTATTGGGTATTTCCTTTGTGTTATAGGTATGAAGAGGCAAATCAACCCAATTTTAAGTCTTGGTAATATTTTTTTGGGGCAAAAGTCAAATTTGGTCAATTTTGTCAAAAGGTGAATGTTGTAGAATAGTATACTCTGATAAGTTTGTCTGGATTCAGTTAGGGTAAACTTTGATGAAGAGAATGCAGCTAGAGGGCTATATGAATGGATTTTGGTGCCTCGTCTGGCAAATTGCTTAGGATTGCAGTAATACTAGTATTCTAGTTTAGGAAGGCACAAGCAATAACAAGCTTGCCTACCTAGTAGCCGAGCTTTCATTGCATTTATGAAGGGGTTTGAACCCCAGAGACTCAATTTGCACAATTATTGACCTTGTCTTGCATTTGGAGTTGTAGAAGGTTGTAGCAAGCATTCAATAAACATGATTCATTCATGGATAGTTCAGCTTGATGTGGCTGATGCTTAATTGGAATTTTAACCTGAGATTCACCTGATGCAAACATAATTGGGTAACATGTTTTCATTTTCGTGCACTTATTGCTGATTTGTTTTTAAGAGCTCCATGTTGTGTCTCATTAGTATTTATACTTCATTTTCGTGCACTTATTGCTGATTTGTTTTTAAGAGCTCCTTCATTTTCGTGCACTTATTGCTGATTTGTTTTTAAGAGCTCCATGTTGTGTCTCATTAGTATTTATACTTCATTTTCGTGCACTTATTGCTGATTTGTTTTTAAGAGCTCCATGTTGTGTCTCATTAGTATTTATACTTCATTTTCGTGCACTTATTGCTGATTTGTTTTTAAGAGCTCCGTGTTGTGTCTCATTAGTATTTATACAATGATGTATTTTTGAAGGGGCCTTAAGACTGCAGAGTGATATCTGGTCGTCTCCAGTGTTTCAGATGATTTATTGGTCATGAATATGATGTTCTGTTCCAGTAGTATACCTTGATATATATGTTAAAGTGCATCTAGTACTATTCCTATTGTTGATTTTGTGTGATTATCACCATGCTATCACAAACCCTAAACCACTAACCTTGATACTGTCCATGGATGTAACCTTAAAACAGAACATGAGGTACGTAATTGTTTGATGAAGGCGCTGTTTTCCCCAAGGGAACATAGGGATGTTGATGATTGCTTTTAACTCAGCTAGGGCATGGCCATCTTTGGTTGTGGTTTGTCACATATACATTTGAATTTGGCCACTGATATCCGGTCATTCCAGTTTTTCAGATGATTTATGGGTAATGTATATGTTCTGTTCCAGTAGAATACCTTGATATATATGTTAAAGTGCATCTAGTACTATTCCTATTGTTGATTTTGTGTGATGACCACCATGCTATCACCAAACCAAACCCACTAACGTTGATACAGTCTATGCATGTAATGTTAAAACAGAACATGAGGTATGGGATTGTTTGTGGAAGATGCTGTTGTCCTCTAGGGAACTTAGGGATGTTGGTGATTGCTTATATCTGAGCCAGGTCNNNNNNNNNTCTTGGTTGTAATTTGTCACATATACATGTGAACTTGGCCAATGTTATCCATAGTTTTTGCTGGGTATGTTCTTGACATGATGTTATTGTCCCGCTTGAAAACTTTACCGGCAGAAGTTTGACTGCCTCAAGCTTTATATCCATTCTTGTTCGCAGAGGAGTTTATGGTTGGGGGTGGAGCCCATCCCTTGCAAAACCTACCTTAAGGAGGGGAAATCTTAGTGCTTAGTGGGGAAGTTGTCTCCACAGCCTTATGCATCATACTTTTTGGTAATACACAACTATATTCACTGGATGGTTGTGAAAGATAAACGTGAGTTTGTCTTGGCAACCACAGACACAAGCTCACGGGGGTTCTCAAGGCCTATTATGGAAGTCTTCCATCTATACTACGAGTCTTCCTTTGAATGCTTATATCCTTTCTCAAAACTATGATTGCCTGCTCAATGCTAATTCCTTAACAGGTCCTCAGAGGTTATTTGCTACATCAAAATGAAAATTTTGATCAATATATTGTTTAGACGTGACTTGGTGATCCCTCCTTTTATATGATCTCTTCTATTTTGGGCAGTTACCTTTATTCTCATTTCTCAAGTAGATGTATACAAGTGTCAAGACCTGCAAATAAGTGAGTGAAGCGAGAGCAACGATGGTATTAATGTCATCTGTCACCATGACCAACTTGAGCCATGTTGTAATTTTATACTTTCCCATGGAAGAAGAGTACTCAACCAGCTAGAAACAATAAATAAATAGGACCATGGTTGGGATAAAAAAGATGCCTGATCAATGTGCAATATTCTCCTGGCATAATAGTTCTTTGGGTATTGCTTGGACTTTCCAACAATCTCTGCATCCTCTTTTTAAAATCTGGATAACTAGTGTCATCTTAGCATGCAACATTTTGTAGTACAAAGACCTTCGACATGAATGATAAAGAATAAACATAGATCCAAGAGTTTACTAAACTTTCAATTTGATATGGAGTACTTAATGATGCTTTTGACTAATACTTTCAATGCTTACAGAAAAATGAAGGTCATGGATATTCTAGAGATGATTCCAATAGGGAGAAAAAGCCATTCATTATGTTGGAAGCTTTTGTATGATGGATCATAGATGCAATAGCATTACTAAACCAAACTTGGTACTTTCGTGAGAGACATGCTCACAAAATGCATGTTCTTACCTATCCTCACTAATGCACACAATACGTTCAAAACTCATAAGTGTTAAAATGTATGATATTTCCACTTATCACGAGAATCTAGCCTATTGGAATTGCAAATAGTGGCATTGCTGCAAGGAGTCAAAAGAACATGTAGCATCTATAAGTCCCATCGTGAGAGACGGTTTGGTTGAGGGGTCATATGTTAGCTTTTGGGGTTACTTTGAAAGCATTTACAACTTTACACCATGTTTGGGGGTGCTTTATGAGATTTGGGATACATGTTGTATGATTAACCCCAAGATGGCCCATGATGGGATACATGCTGTATGACTAACCCCTAGATGCCCCATGATAGATTTGCACATTGGAGGTGGCTTACTCAGTGGTTGCTTGACCTTAGTTGGATGCTTGCATGACATTCTTCCTTGTAGTGTGTAAGATCTTTAGACAACTTGGTACATTCTTCATGTTGGTCACATGTAGATTGGTTACTTGCTTGAGAGGATGCCTTGCATTGGAGGAAGAGTGTTTGGCATTTTAGAGGGGGGTGTTGAGCCCTAGACAACATGGGGTAGCTTGGATGCTTGCATGGAGGTTTGGAGTTGACTTGGGGATGCTTGGGTTGCAATAGTGTTCATGTAAGTGAAGTGGATTCAGTGGAGCCATGGCTTAGGAGGAGTGTTGGAGTCCTTGGAAGCTTGTAGTAGGAGTGTTGGACACATCTTGTGGAGCACCCTTGCATTGGAGCCTTGTTTGTGTACGAGTCACCTTGGAGCTTGACATGTGTATTCTTGGAGTGTAGTGCTTAGCCTACTTGTGGTTTTGTAAGTTACTTCAAGGGTTTAAGCCCACACTTGTATTGTTGGCCTCCCTTACCTCTCACATACATAGAGCAAAGAGAGAGTCCATTCATCATCATCATTTTTACTATTTTCTTTGTATTTGTCTTCTTGGAGTAATGCACTAGGGTTCATGAGGAAACCCTAGGAGAAGTTATGAAGTCTAGAGATAATGTCTTTGTTGGGAGCTTGCTCTTGTGAGATGCTTGGGTTTGTTCTTATGAGCTAGATGTTGGACATGATAATCACATCATCACTTCATTGTCTTTTGTTAGAGATGTGAGAAGAAGAGCACACTTGTCTCTCTCTCTCTCTTTGTACTTTATCTCTTTTGTCTTGGAGGTGCCAGGGGTTCTTGGAGCATCTTGAGTACTAGGGTTAAGGTTTCGTTCCTTTGAGACACTGGAGCTAGGGTTTTGTGCCTAAACTGTAAATTGTACTTGTTGCAAAGTGGAGAGGAGGAGATATTTTGCTTAGGAGGACTTGTTAGTGTAATGCTTGCTTGTTGGAGTTCCTTGGTTTTGGCTAGGGTTCTCTTGGTTTCCCTAGCTAAGGTTTTGGAGAGCTAGAGGATTGTACTAGCCTTGGGATGAGGCTATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATGAAGTTTTTAACTGTAATTCCTGCTGTCATAAGGTGATTTTCAGATCTGGTTTATGCATGATAAGATTGCCGAGGGGCTAAAACTTGTTGGTACACATTAGGTATCTTTACTTGTGGATTGCCTTGTCGATTGGGGTTGTTAAAAAATAAAATATTGTCCGCTGTTGCCACTGTTTTAGCATATTTCTGAACAGCTCCAAGGCTGTAAATTCACAGGATTAAAATCCAGGAAACATCCTTGTGAGGTGAAATTTCTGTTTTTCTTTAAAATTCAAAGAAAGCAGAAATTTCTACAAATTATTCTCTCAAAATTTTCCAGGACACGCACCTGGCCTTAGCCCATTTTGAGACATGCCATTTGGGTGGGGGCAGACTACAGCGAGAATGGAACCCTAGTGGACGGCTTAATACTTTGCTGACCTCACCAGTGAACAAATGCCATGTTGGCAGCTTCCTGGTTTGCAATCATGTCTGTCATTTAAAGAGGAAAAGTGGTAGCTTAAAAGTTGTCTTTGCCTGAATATTTGACAAAATCCACACAGAAAGCTGTTGGTTTTGGGCTGGATTTTCTGAATTCTTAATATGTCAAAGACTGCTTCAGGGGATGGGGAAGGCTCTTCCAAGTCCTAAATTTTAGATAGTTTTCTTCCAGATTCTTTTGTGGTTTTCCAAGGCCTTTGCGCTTTTCCTTTCAAGCATGATGATGGCCTTTTACCAAATGAGCTTCAGCTTTCCTTGTCTGTAATCATGAGCTTCCGGAGATGAGGAATGTCCCTTTCAAGTCGTAAATTTTAGATAGTTTGCATTTATAAAATTCCTTTGTTGTTTTTCCATGTGCTTTTCCTTTTAAGCAGGTGAGTGGCTTTCCACCATCGCGTCTCTCTTTATAATGCTTCTGCTTTTAGTATTCACTTAGTGTGTGGCGTCTCCAACATTTATATCTCTATCTGTGTGGCCTGTTTGTCGGGTGCCTGTGTGTGTCTGAGAACAATAAAGTTGGATACAACCATAAATGGCATCTTGGAAGTACTTCTACGACTATAAAATCCCCTATCCATATCCCTATCTATCTAATATATATTACTTTCAAATATGTATACTCTAAAGTTTTTATGTTTTCTGAAGACTTTTGCTGGTGTATGGACTATCATATCTCCAGCTTCATTAGACGTTTGCAACGGTGAAGAATTTCCTGCCATAATATTCTCTCATTCTAGATTCCCACAAAGGAATAATAAATTAGGCAGATGGGTTTTTCTAAATGTACTGTGCGTCCACCAAAAATGAACCATATTACAGAATAGTTGTATTTCAGAATATGCTACAGAGCAAAATAGAAAATCCAACTCATTCCATAATCAACAAGAACGCTAACCTATTGTTCTTTATTATCATTCCAGACCTATGTCTGTTGATGGCCATATCTTTCTAGCCAAATATCCTATTGTATTTAGTAATGTCTTGCTCCTGTTTGTTGAGTCCTTGAACTCATCAGTGCTCACCATCATCCGCAATATTTCACGGGGTGTTGCAATTTTACCTTCAATCAGAGTGCACAATCGTATGACATTTCCGTCACAACTAATTGTGACTCTGGACTTTATATTTATCTCTGTGCAGGTCAATTTGCACTAGTTTGTTTTCTCTTTAATTTCCAAGCTATCTCAGAAACAAGGGAGTTTAGGTGCATGACAAAACTTGGAATACATGCTCTTGCATCAGGCACTGAGGGTAGTTATTCTATAGAAGTTGTTTAAATGCTTGAACTGAAAGAAGCATAAGATTTCATTGTGTACTCAGTTTTACGAGATCTAATAGTTGAAAAAGTTATTCGAAAAAATGATGGTGAAGAAAAGTGATGGTGAAGTTGTTTAAATGCTTGAACTGAAAGAAGCATAAGATTTCATTGTGTACTCAGTTTTACGAGATCTAATAGTTGAAAAAGTTATTCGAAAAAATGATGGTGAAGAAAAGTGATGAAGTTGTTTAAATGCTTGAACTGAAAGAAGCATAAGATTTCATTGTGTACTCAGTTTTACGAGATCTAATAGTTGAAAAAGTTATTCGAAAAAATGATGGTGAAGAAAAGTGATTAAAATGAAATGGTTATTACTGGAGTTGTCGTTGATCATTTACAAGATCTTGTAAATTTTTACTACATTGTTTTACATAAATCTCTGCTGACTAGGGTTTTACAATTCTGTTTCATATAGACGGGAGCACTCCAGGAACAGAATTAAAGGTATGCAGTAAAAAAAATATCGTCATAAATCCTGTCTTATTTATTTCCATCTCCCACTTCAATGTTTTTATAATCTAAAGCAATTCATCTTCTATTCTCGATAGCCTGGTAGATTTAACGTTTTGGGTGATCTTCTGCAACTTTTTCATTTCAGAAGTGATTTGAAAGGTGTTACGTTCTAATGTTAGAAACTTACAAATTATTTGTCTCCTGTACAGTCTAGGAAAGAGACGGTGCTAGCAGATGCTTCGAGGTGACAATTTTCTCTTTATCGAGCAAAAACTATTCTAGTAAACAAATATCAGCCCATTCTGATTTATCATGCGAAAAAAATTGCTAGCAAAATTTTGTGATCTATTGCATTCTGATTTTATGTCTACCATGTTTGCTTGTGCTGAACTAAATTGCGTTTTTCTCAGGAGTCACTTACTGCGTGCCATAGACGTACGTCTTATGACGTTACACCAAGAATTAAAAGTAGCTTTAGCTCGTGCTACTGCTGCTGGATTTTCAGGTGGACACATGGCTAATCTCATGGCGTTTTCTGAACGGTTTGGACCAATTCGCTTAAGGTGATCATATAGTAACGGAAAAAACTTTGATCAAGCGAGGAAAATCTATTTCACGTTTTCCTTTCAATGGGTTTTCCTTAGAATTCTCCTTCGTGACCATAATGTTCTCCACAGGGAAGCATGCGCCAAGTTTGTGGTTTCATGTCAGCAAAGACAGCAACAAGTTTCCCCGCGGATAGACGGTACACATAAAACATTGTCCGGCCCCTCATCAAAACACGGAGACAAATCCTATGAGAATACTGTGAAGGAAAATCAATTGTCACAGTCATATGCTGCCATACAATCTGGGCAGGAAAGTCTTTGCTCCTCGTCATTCACAGAAGATGCTATTGCAAAACCTCCATTGCTCACTACTACGGAGGAGGCAGGTATGGCATTGAGTCCAGAGTCAATGAGGATGGCTTCAAGGGGATTGGAATCAATCAGTTCAGACAGAGATGATCAATCTCCGCCGTCCACAAAGAGGCCCTTAGTTCGATCTGCGTCCCCAAGAGCGAGGAGATCGGCTTCCCCAATGCGAAGAGTTCAAATAGCAAGATCTGGATCACGTAGATCCAACGCATCGGTAATTCGGAGTATAAACTATTTTCCGGAACGGTCGCGCCCAAATAGGGACTCAAGTAGCGATTCGGAATATGAGAGTGCGGGGGATAACGAAGAGTCGGCTCCTCCAAGAAAGACGGAGTCAACGAGGAGGTTTAGCGTGCAAGATGCGATTAATCTTTTCGAAAGAAAACAAAGGCAACAAGGACACTCCACGGAAGAAATTAAAAAAAATCTGAAGGTAGAAAGTAGACGGTTATCCGCCGAAATTGGGGTCTCCGCCACGTCTGAAAAAACGGTTCTAAGGAGGTGGAGTGGAGCTGGCGAAATCGGGAAGGCGGATGGACAGAGCTCTACCTTTGACCGGGGATTGCCGTCATTGGACAATGGAAAAGATACGTGCCAAGCTGGAGCACCTCTTCAGAGCGAGTTTAGAACAATACAGGATATGAAGGACGTTAGTTCAAGATTCTCATCTCCACCCAAAATAACAGAATTGCAGAAAATTCCGGTCGATCTGATGGATAAGGCTGGTTCACAATATTCAGAAGGAAGTAGTTCTCCCAAAGAAAACGGAGCAAATAATTCCTCAGCAGCCAAGTCTGCCGAGGCACAGGGGTTAGAAACCATCGACAGTTTTTCCAACTCAGGAAGGCATGGAGGATTTGAGCCCCTTGTGAAGCAGTCCAAGAGCGATCATGAGCTCAATCAAGAACTTCCCGAAAAAGCCCATCAATTGGGGGCATATTTTGCTGCTAATGAAAGCGGAGGCCAGGCTGTTGAAGAGCCCATGTATACAGGTAACCTAGAGGAAGTAAGCCACAGAACTGGTATGGTCCCAGGAGGAAAGTATGACCTGGAGCAACTATTACAAACCATGCAGAATGTTGGGAGAGATTCTCTGAGCAATTCATGGAGCAATAAAATGGACTTGGACATGCAGATCTTGATGAACATGGTTGATAGCAACCATTCTAATTATGAGGAGCAGTTGGGGGCCCTTGATAGCCAGAAGTCTTCCGATGAGCTTAGAGGGAGATTTTATGACCAGTACAGGGAGAAACGAGAAGCAAAACTAAGAGAAGAACATGTTGCCAAAAGAGCAGAAAAAGAAGCAAAACTTAAAGCTATGCAAGATGCCCTTGAACGGAGGAAAGCAGAAATGGCAGGAAAAAGTGCAAAGTCATCTGAAAAGCGAGATTCTTTGGTGCAGGCTCGACATCAGGCCCAAAAATTGCAATCTTCCAAGACAAGGCTCCCCAAGTACAAGAAAGAACTGGTATGCTTGCAATACTTTTTTTGTAGAATTAACCATTGGATTTACTAATTGCACCATAGCATACTCTTCTGCAGGTTCCCTAATTCTGGTGATCCCATTGATATGAACTATGTTTCTTGTTGTGATGCCTTTACACAGCTTGTAGTTGTAAACCATGAAGATGAAGAAGAGGACAATACCAATGATTTGCATGAGAGTTCATTTCACAAACATGATCAGAAAAGTACAGTTAGCAGATCTGCTCCTGGTGAGACCCCTTCTTCAACTCCACGCATGTCAAAGGACTTGTCAAAAACGAATGGTGCCAGGAAGATTTCATCCAAAAGTACATCTCCGGCAACTGCACGTAGTCCTGCTCCTTCGTCATCACCATCTCGGAGGTCTGCTATACCTAAAGTTTCAAACACCAGTTACACCTCTACAGGCAGGCGCAGAACAACTGAAAATCCTTTAACTCGGTCAGTTCCTAACTTAACTGATCTGAAGAAAGAGAACATAAAGGCTTTACCTGGTCGGTCAGGTTCAAGTTCAAACTTTGATAAATCTGGACCTACATCTCGTGGGCATATCAAAGGCAGCGGCCACTCTAAAAGTGGCAACAAAGCTTCTCCTTTAGATGTGAATGGTTCTCGCTCTGTTTCACAGTCATCTGATGTTAAGGAAGAGAAGAAGAATCGTCGTCAAGCATCGAAGAAAAGCACTTCTGGTCTAAGTGGGATCAAATCTTTGCCGGCCACCATTAGCCCTGAGGAAAGTGCATTGACATCAAAACCAAGCTTCTACAGTAAAGTTACCAAAAAGAGCAGTGTTGTCCCCCTTGAGTCTAAACCCTTCCTCCGCAAAGGAAGTGGAATAGGCCCTGGTGTTGGTCCTGGCGTTGCTAAAATGAAAGCATCCCCACTTGATGATGCTTCAAAGACTGTAGAGGATGAAGTTCAAGCTAGAGAACTGAAAAGAGAGGAAACAGTGGAAGAATTGAGAGACTTAGAACCATCAACTGTCTTTGAAGGAGTTGCAGAGGAAAATGGACTTCAACAGCCAGTAAGTGGCACAGCAGAAACTTTGGATGCTTGTGGTGATTTAGATACATCTCAGAACAACATGCAAACCATACCGGCTCTGAATGAAATATTAGATTCATCAGAAGATTGTCTTTCTAGTAATTGTGTCTCTGATAATGGTAGAAACAATCAAATTGTTTCAGAAGTAAACAATGGTAGTGTCTCTCCGTCCAAAAGGGCATCATCTCCCTGTGCTAGAGATGAAGGTCAAAGTGGAAAAGTAGCTTCCAGTTCTGAGATTATCATCAAGGAGGAGCATGTTGAACCATCCATGGAAGATGCATTGTTGTCTGAGCGAGCCACTTTGGTAGATACCACTTCAACCCATTTTACCGCATCTGGGGCCATGGGCCTAAACTCTGATCTTGGGAACCAGACATCATCAAAGTCACATACAAAGCAGTCTCTTTCTCAGATGTTGGCAGCTGACACTGATGTAGATGAAAGCCGCAAAAAATGGGGCATGGCACAGAAGCCTATCTTGGTTTCTCAACAACCCCAAAAGGATGCTCCAAAAGGGTTTAAGAGGCTTCTGAAATTTGGTAGGAAAAGTCGATACGAAACTGCCACGACGGATTGGGTCTCTGTTACTGAATGTGATGAAGATACAGAGGAATCGAAAGATCCCTCCAGAAGAAATGGGGATGGCCTACTGCAAAGAGGTGCACAAGCTAAGGGCATTGGACAAGGAAAGCTCTCTTCTGAGAGAAGCTACAATTTGGGAGGTGTGAATTCTTTTGGAGAACGTTCCCACGAACAAAGCCCAGGTAAGTAGTTTTTCAAAGAGAATGATTTATGCTTATCTTAGGCACTAACATTCAAATCTGACATAAAGTGATACAATATATTTTATGCAGTAACCAGGGAAGAACATTTATCAGGATCCACTTTACCGAAAGGTGAATCTCTATTGAAAAGTTTTTGCTCATTTGACATTTTTTAAAGCTGGTTTGCAATTTCTTCAACTGATTTGGTTGCTATGTGAATAAGAGAAGGAAGACAATTAATTTCCATTATGGATAGTTATTTTCCACTGTAACTGGCTTGCTTTCTGTACACTTGATAATGATGTAACTTATATTATTTTTGTCCAGCACCACGCTCCTTCTTCTCACTTTCATCATTCAGAAGCAAAGGAGGGGATTCAAAATCTCGGTGA
55487:25	TGCAGGACGGTCCAGAAGAAAAAAGCCAGTACAGGACAGCAGAAAAAGTGATGGTGAGAATGATTTACTGAGCACTTGAAACAAGACTTGAAAAGCGCCTGGAGAAAAAGCGGTCTGGGGGTGGGGGCGACACCCATCATGAAGCATGGCTTGAAAAGGGCCTGGAGAAAAAGCTCTCCG
	
38814:35	TGCAGTTAGCTGTGCTCTTCGTATCATATTTGCTGTCTGTCTCTGGGTGTATGCAATGTGATGGGTTCTGTGGTGCAGGTACATAGAGACGCAACCGTCTATAAATGATCAGAGGAGTTCAAGCGAAAACAGTGACAGAAGTTATAGCGAAAAGGATCTCTTGGACGTCCTGCCG
	
90892.226	TGCAGGTATATGCTATAGCCTTCTTTTATTTCAAAACACTTGTCAACTATTTTCTCTGAGGCTCCAGGGCTCCTCTTCTATTACCCTGAAAGATGGAATCCAACACTAACGTTGTTCGAGAGAAGATCAACGAAAATTGATCGGTTATGCAAATTAAGGAATTCCTAGATGTACTACAACAAGAGGAGGAAGAAGAAGAGTTCCGTGTGTCCGTGTTTAATGTGCCGAAAGAGTTGTTGGCACTGAAGCCG
	
57886:61	TGCAGGAAATATATTAATAGCTATTTACATCTCTGCCAAAAAAACAATAGTAATCGTTACGATGAAAATATCGTTATTCAAAAAAAAACAGCTAGATTGTTTCGACTGTTTTAATGGTATTATTTATATTTTTAACAATACCTACCTTGATNNNNNNNNNNGACCTTTTTGTCTCTTCGCTGAGATGATTTGATTAAACGATTTTGACCTTTTTGTCTGGGTTCTTTGGCAAAATGTAAAATAAAATTATGTAATTAGAGTCCCTCATCATGTGCAGGGTTCTGAAGGAGCTAACGACCCG
34589:168	TGCAGAAATTCTCCTTTAATATCTCCCGTCTCTGTTGCACAATGCACAAGCTGACTATTAAATTAAAGAAGGTTGCCTGTGGCTCGAAACCTGCACCTGCTGTTGTTTTACTGAATCGAATCAGAACGAAAATCAGTGCCAAGTGTGAGCGTGAATTCTTCAAACCAGCTGGGCGCAAGAAGAGTAGTGGATATCGTTGCACGAGTTGGAAGAAATGCATGAATATTCCG
	
51510:145	TGCAGTCATTCAATGCATATTTCTGTAGCAAAGAACTCTTTTAACATGTTTATGAATTTCTTTTCAGCATCTAGTTTTGCCATAATGGAACACCATGAAGTTCAATTTATGTAGTTCTTCAATTAGTAGGGTTGCCCCATCTTTGAACTTTTTAATGGGCAATTTTTGGAATCAATTTGCAATGTTAGTTGCTCTGGATTGACCG
5754:95	TGCAGCTCTTTTTATCTTCAACCACATCATAACTCGTTTTGTTGTACCACGTGCCATTGTCACTGACCACGGTGCACACTTCAAAAACCAGATGATGAGCAAGTTACACGTCAAACTGGGTTTTCGCCATGAAAACTCATNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAAATGGACAAGTTGAAGCTATCAACAAAGTCCTAAAAACCATGATTCAACGCATGGTAGGGGAAAACAAAACATCGTGGCATCTACAATTGTTCTCCGCTCTCTAGGCCTATCGCACCTCTATGAAAACTTCAAC
9021:109	TGCAGAATATACTTAGTGTTGAATACCAAGTCTTAATATTAAAAGTTTAGTCAAACTTCAAACAAATTTTGCTTCCTGTTAAGGTGGCTTAATTATCCATTGACCAAATCTACTGTGAATTCTATTCTAATGTTCAGTCANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCTTCTTCATTTTCTTTGGTACATGGATGTATACGGTCATGTATACAACTTGGATAGTCTGCTCCATGTCTCATCTAATATGTTGCCTCCTACAACCATCACTATAGCTTCCTCAGGGTTATCACCTGTGACCTTC
9021:109//MA_3967g0010 	ATGCCTGTATGCAGATGCAAGAGATTCAATACTTTAGGCCTCCATCTGCTTGTTTTACCACAGGAGAAGGTTTACCGGAGAGTAAGATCTTATACATTCTAATTGTTCTTAAAATTTGCAATTTCATTGAAGGTCCTTTGCATTGGTCTTGGTGTATGGATCCTCATTCTTCACAATGAGATCTGTCTTCTATATGTTAGCCTATGTGCTCTTTCTGTAAAGAATATTGATTTTTCTTTTGTTCTGGAGAAATGCTGGTTATCTTCATTGCTTAATTGTTCACAACCATGAATGAATGCTGCAACCCATAAGAGATTCCTTGATAGAATTGAAAATCATGTTTTTCTCCCTCTGTTTCAATCTGAACTCTGAATTGCCTAAATTGTTTTATTTTGTCTCTGAAAATGCCTCTTATATTCCATTGCTAAATTATACATCAAGAATCATACAGTATTGATCTAAGCTTGTGATTATATAGATTACCCTCGAGGAGTGCTATCATATCTGCTGGGCTCCAATCTCAAGAGAGGCTACATCTGTTGTAAACTCTCCGGAGATAGGATGCCTTGACAAATCTTTTGTATCTCGTGAACAGAGAAAATCATAAAAACTTAATATTCTTTTTGCAGCTACAAAATCTGAAGGAGATGCATTATCCAGAGATAAAAGAATTCTATACAAAGGTTTCAATGAAATGTCAACAGGTGCGTTTCCTTTTATCCTTTCCTAACTACTTTGACTGTTGTCTAATTGATAAAATGGCATGGTTATAAAAATATTACAAGTTAGATGTGAAAAGTATAGAGTGATGTAAGCTAATGAGATTGCAAGAGTAGGCTGGAATTCTATTGACAATTCAATCCATGCAGCCAACATTAATGGTGATAACTTTGTTTTTCATGTATGTCTCTAAATTGTTTCCAAATGAATATCAATAGTTATGACAGTTTGGTCTTTTCGTTCAGTTTGGCTTGAATATTCATAGAATTGTTGTCTTAGCAGCCCATGGCACCTGATACATCTGAAAAACTCAAGTACTACAAAACTACATTGCAACGTATGATGGCATATTTTCAAGTTCAGAAGAGCAGTATTCCACCAGGGTTTAAAGAAGACAAGGTTGATGCTTTTGAAAAGCAAATTCAAGCCATTCTGAACTCGTTTAAGCACATACAATCTGCTTTGAAACAACAACAGAAGGTTTATCAGAGAGTAAGATCTTATGCATTCTAATTTATCTTAAAATTTGCAATTTCCATGGAGGTCCTTTGCATTGGGCTTGGTGTATGGATCCTCATTCTTCATAATGAGATTTGTCTTCTAAATGTTAGCTTAGGTGTTCTTTCTGTGAGTATTTTGATTTTTCTTTTCTTCTGGAGAGATGCCTGTCACTTTCATTGCTTAATTGTTCACAGTCACGAACTAATGCAGCAATCCATAAGAGATTCCTGGATAGAACTGAAATCCCTTTTGTTTTCCCTCTCTTTCAATCTGAATGCCTTGATATCTTTATTTTCTTTTTCTGGAAATGCATCTTATATTTCATTATTAAATCATACATCAAGAATCGTATACAGTATTGAGCCAAGCTGTGATTATATCGACTACCCTTCTTTACATTAGTGAGGAGGGCTCACATATCTGCTTGGCTCCAATCTCAAGAGAGGCTACATCTGTTGTAAACTCTCTTGAGATTGGATGCCTTGACAAATCTTTGGTGTTTCATGAACAGAGGAAATAATATAAATTGTGACGTTTTTTTTCCAGCTACAAAATATGAAGGAGATGTATTATCCAGAGATAAAAGAATTATTTACAAAGCTTTCAATAAAATGCCAGCAGGTGTGTTTTCTTTTTTCCTTTCGTGACTACTTCAACCATTGTCTAGTTGATAAATTGGCATGGTGGCATTATGAAAATATTGAAAGTCAATGTTAAAAGCATAGAGTGAAGTAAGCTAATGAGATCGCAAGAGTGGGCTGTTGTTCTATTGACAATGCAATTCAAGTAGCCAACATTAATGTTGATAAGTCACTGTTTTTCATTTATGTCTCCAAACTGTTTCCAGAATGAATATCAATAGTTATGGCAGTTTGGTATTTTTGTTCAGTTTGGCTTGAATATTTATAGAATTGTTGTTTTAGCAGCCCAGGGCACCTGATCAATTCGAAAAGCTCAAGCACTACAAAACTACATTGCAACGTGTGATGGCATATTTGAAAGTTCAAAAGAGCAGTATTCCACCGGGGTTTAAAGAAGACAAGGTTGATGCTTTTGAGAGGCAAATTCAAGCCATTCTGGACTCGTTTAAGAAGAGACATTCTGCTTCACAACAACAACGGGGACAGTAA
32877:235	TGCAGCATTGTTCCGACTGTATATAGAATATGGGAGATTCTCAGATGCGACTCATCTATTGCTCGAGTACTTGGAAGCATGGGCATCTCTGGTATAATTTGTTTTTTTTTTTCCTTCAGTTTCCTGTTTTCATTGGAAGGGCAGAAGAAAGTCATAAAATTCATAAATGTAGACAACTAGTAGCTTTATTTGGTAACCTAAGCACAATGTTGATACTAAACAATGATAGGTTCACGGGGGTTTATTAAGCCG
32877:235//MA_19894g0010	ATGTCTGGACAAGAGTCAGACCCTGCAGCATTGTTCCGACTGTATATAGAATATGGGAGATTCTCAGATGCGACTCATCTATTGCTCGAGTACTTGGAAGCATGGGCATCTCTGGTATATTTCATTTGTGTTTTTCTTCAGTTTCCTGTTTTCATTGAAAGGGCAGAAGAAAGTCATAAAATTCATAAATGTAGACATCTAGTAGCTTTATTTGGTAACCTAAGCACAATGTTGATACTAAACAATGATAGGTTCACGGGGGTTTATTAAGCCGGTATGCTGTCATTCTTCAGATTTACTACAATTTTCATGTGGGCTGTATTTGGTCTTTACCGTCTTTCCACAGGATCTGTTTGTGATAAGCCTCTTTATTAGTTTTGTTATAAAACTGAATTCCAAAGGTTTTGGTTGTACAGGTAATCTGGATTTAACTGGGTATAGTTTTCTTCTGGTTGTTTTGCAGAGGCCTGCTGATATCATCAAGCGTAAAAAAATGTCTGCGGTGTGGTTTCCATACACCTCAGTTGAACGTCTATATGGCCTTCTGTCCGAGATGAGAAGTTCTGCGAAAACGATTGACCATTGTGACAAGCTCCAGAAATTGTTGCATTCTGCTATGTTACGTCACTTGAAACAGGTTATTGAATATATACTCTCATTGTGCAATGCTTCAAATATGACTCTAAATGTTATTTATTCTATTGAGAGAAAGTACCAAAAGTCTTGTATGGTTTCTGAACAATTGCCATAGTTATTTTTTTAAGGTGGAAATTTAGTAATATTGGTTATGGCCTGCAGATGAAGGTGGATTCAGATGATGTAAAATCTTCTGTTCTTTAA
4124:36	TGCAGATCCAACCATTCATCACCAAATTTCAAGTAACTCAAACAGAAAAAATTGTAAAAAAACAACCAAAAAGTAGAACGTTTAAACTATTACTTTATAAAAGGTTGAGAGAGGAACCGTTAATCAAATCTTACAGTTTTNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCTCTATTATAACTAAAGTATATGCAGCTCTGCACTCCTCTTTAGGCTTAGGCTTAATCCATCCCTGATTCACGAGGATCTCGATGTAGGGTGGCAGTGGAACTTTCCTTACTTCGCGCGACACTTTTTATTAAAAAGCCG
4124:36//MA_10429901g0010	ATGTTGAATGCTGCAGTGGCATACAAGGAAGCAGATGGATCTTCCAAGAGGTTTACAGTCCCAATAGTGCAGGAATTGGCTTCCAACCACCTTCTTCCCGAGAGATATATCAGATCAGAGGATGAGAGATCATCTCTATTGAATACTTCCTCTCAAATTGCCATCCCCGTCATCGATATGGAGTTGCTTTCGGGAGAGAATGACTGCAGGCAGAAAGAGATGGAGAAACTTGCCATGGCGTGAGAGGAGTGGGGATTCTTCCAGGTAGAGTGAATAATTGCTGTTTTTGCCATTGATGAACGATTTCTCACCAACCGTGTCTCCTATTTTCTTCCAGGTGGTGAACCATGGGATTCCTGGTTCTCTGATGGAGCAAATGAAGAGAATTACCAGGGAATTCGTGCTGCTTCCATTGCAGGAAAAGGTCGAGTACGCGGTGCAAGAACACGAAGGCTATGGTCAGGCCTTTGTATTCTCCGAAGACCAACAGCTCGACTGGTCAGATCTCCTGTATCTTACTATCATGCCTGCCGAGAATGGAGCAAATGAAGAGAATTGCCAGGGAATTCGTGCTGCTTCCATTGCAGGAAAAGGTCGAGTACGCGGTGCAAGAACACGAAGGCTATGGTCAGGCCTTTGTATTCTCCGAAGACCAACAGCTCGACTGGTCAGATCTGCTGTATCTTACTATCATGCCTGCCGAGAAGCGAAAAATGAAGTTCTGGCCTGCAAAGCCTGTAGAGTTCAGGTATTTTTACTTTTTTTAAAACAGGATACTCTCCCAATGGGTAAAGGGCTAAGCACTGGGCGTTACTATCCTAATGTGTGCAGATATATAGTGAAATATATATCTATAGTGCGATCGATGCATCTTTCGCCTGATACTTATCCTTTGCCTCAATCAGCTAGGGTTTTTTGAAAATAGAAATAGTACAACGAAATATAAGGATTGAGAAGTTGGCTTGTTTAATTGTTTTAAGTTTTTTGTTTTTTGTTTTTAGGATGACATAAATTTGATGGAATTTAGAAATGGATTGAGTGGGTTGAAATTTTTTTTTTGGTACATTTAGATTATATAGAATTAATCATTCAAATCTGCAAATCCAATAAATTTTATTCCAATTTTTAATAAAATTAAACTGAAATTTCTTCGTTCATATTAATACAAATAGATTGATTGTTAACCTCCCCACCCAAATTCAATTCCTATAAATGATATGTTAATTCAATTCATATAAATGATATGTTGATGACTTTTATAGATTGATTCAGGAAAACAGTCGAGGAGTATGCCATCCAGGTTCAAAGACTTAGCAATCAAATGTTGTATCTNNNNNNNNNNTTCCTACCATTATATGACTAGCACGTTCATGTGGGCTCACGAATGCAAAAGAGTTTAATTTTTGTTGAAACTATAAGTTACCACACCAATAGAAAAGGAATTTTGGACTTTGAAAAATGCCAATTGGTCGATATCATTGCAAATAGCTCATTTGAATGTTGGCTTCAAGAATGGGACAGCCTCATAACAAAACACAAGAAGAAAATAATATAGGAGTGCATATGTTTGGACCTATTGAATACGATTTCTCAGTGTTAAATATAGATGATAATGAATGTGTAACCATCCAAGGCAGTTCTATGGAAGGCATTTCAAACTCAATTTCACCAAATATGCATAGCGTTGTGGTTGGTAATGCGGTTATAAAGGTAACAAGCGATGTGAACAGAGATCATGAAATGCAGAAGGCAAATGGATTTAATGAAGCATCTGACAGACGTGTTGGTCACGTAAGAAGCAAAAAGCCGTGTGCATCCTCTCAAGTTCAAAATCCAAGGCCTTCTCAAAACTCAATTATCTCTTCAAAGGGAGTCTCAAAGGTCGCAGCAAAAAACGGTATGGATACAGTTGGACAGCAGAAGCATAATCCCAGACACGATTCCCAAATTGAGGGCACTGAAATCACATCTCCTTCTTCAAATGGTTCACTTCCTTCGTCAACTAACCCTGTAACTGCTCGGTTAAACAGCATTGTTCCACAGCCCTTTACCCTTGCAACCAATAAGAGTACTTCTGTTGGAGTGAAACTTCCGATGGTAATGTAGCTAGACGCGTGAGTGCAACTACTGCTACATCCTCTTCAACTACCAAAAAACAACAGGTGGCCACGAAATCTACTTTAGTATCGACAACTACAAAGTTTCACGCTCTCATAGCATGAAATCCAATATCCAAAACGATAAAACTTTCAAGAGAGACGAAATCAAGGAGGCGGATGGATATTCCAAGAGGTTTACAGTCCCAATCGTGGAGTAATTGGATTCCAACCATCTCCTTCCCAAGAGATATCTCAGATCATAGGATGAGAGACCATTTCTATCTAATAGTCTCACTCAAATTGGCGTCCCCGTAATCGATCTGGAGTTTCTTTCGGGAGAGAATGACTATAGGCCGAAAGAGATGGAGAAACTTGCCATGGCATGCGAGGAGTGGGGATTCTTCCAGGTGGTGAATCCTGGGATTCTAGGTTCTCTGATGGAGAAAATGAAGAGAATTACCAGGGAGTCTGTGTTGCTTCCATTCAAGGAAAAGTTTGAGCTAGGTTCAGGCCTTTGTATTCTCCAAAGACCAACAGCTCGACTGGTCATATCTCCTGTATCTTACTTTCATGCCTGTCGAGAAGCGAAAAATGAAGTTCTAGCCTGCAAAGCCTGTAGAATTCAGGGAAACCATGGAGGAGTATGTCATTCAGGTTCAAAGGCTTAG
50422:144	TGCAGGAAGAGGTCAATGAATGTAAATGACAGTTTGAATTTATGGCAGAAACTACTGAGAGGGGATGTGCGGAAAAGAGACCATGATGGTGGTGGAGGGCACCTTGGAAAAGGGGCGTTAACTTCCACTGAGAATTTAATACCGTATTTGGACTCCACTGGCCCG
50422:144//MA_140203g0010	ATGGAGACACCTCAGAAAAAGGTAAGAAATTGAGTATACACATTTCTGGATAGCATTATTTTGCTACCAAATGTTTATCTATATGATTTATAATCCTGTTGTGTATGTTTATTGCAACACAGGTCCTTGTTCCGATCGCGTTTGGCAGTGAGGAAATTGAGGTTGTAACTCTAGTCAACGTTTTCAGTAAAGGTGGTGCACTTGTCACAGTGGCGTCGGTCGAACAGGATATGCAGATCGAGTGCTCAAGTCGCGTAAAGCTCGTAGCAGACACCTTCATTTCAGACTGTGAATCCCAGATATTCGACCTCATTGTTCTACCGGTATGTTACTAGTTATTTGAATTCTTGTGAAACATTTATATGTAATACAAAACTTATATGAAGTATTACATGAACCATAAGCTTTGTCAATCCTGAAGCTANNNNNNNNNNNTTATATGAAGTATTACATGAACCATAAGCTTTGTCAATCCTGAAGCTAACTTTGGGCTGCAAGTCCCTGAGTTGAAGTGATATCATTTCCTCACTTTCAACAAAGTGAGGATTCCTTAACCCTCACTCTGGTGGATTCCTTACTCAGAGGTACCTGTCTACTCTGTGGTCTCATGCTTGTGATTGCGTGACGTCTTCTTAAATTCAGCAGTGGCATATGCCTTGTTGACACTGCTATTTCTAGAATCAAGAAACTCAAATGTTTATGTTTTACAGGGAAGAAATAGCCACATTTATATTAAAAATTTAATGATCAGAATTTTATGTTAGATATGAATCAAAGTTTTGGATGATTAATAAGATAAATTTCCCAATTAAATTTTGCTCTGCAACTATTGGAAAAGATTGTATAATTTGGGTTTTGCTTTATTAGTGTTTGGGGCCCAAATTGTGTATTTGGGATTTTGGTTTGTTAACATCCGAGGCTTTTAAATTTGTGAAAGGGTTTATCTTCTTTGTGTTTTGTGTTCCTCGGAGGAAAATGGTCTTAATTCACCTTCATGAATTTCAGGTCTTTCTTTGATAATGGGGCTTCTTAATGTAGGGGGGCATGCCTGGTTCAGAAAGATTACGAGACTGTAAGGTTTTGCGAAAGATTACCGAAGCTCATGCAAAGGAAGGGCGGCTTTGTGGTGCCGTATGTGAAGCGCCTGCTGTGGTTCTGGAGACATGGGGTCTGCTGAAAGGATGCCAGGTAAGGCCTCTATAATGCCTCATTTTGTTTCAGTATGAAGGAAGATTGATTTGATGGTGTTGGATTTCATTTCTAAATAGTTGATTACCAGCTCAATTGCCTCCGAGTACTTCCTCCTATGGACATGGAGTGAGGACTAACAATCTCAACAAATATCAACAATGGTTGGCCGGGACTTGACCCCGAGACCTCATGCATTATAACGCATTATAACGACAGCACTCATCCACTCCAGCTAATCCACCGGGCTGTAGTATTTTATAGGTTATCTTGTAAGTTTGAACATGTGAACATTCAGGATACATTGGCAGTTTACTGGTAAGGCCCTTTGTAATGGAAGTACAAGTCAAAATGAATAGGCAGCAAAGTGGGGTGTGCTTGCCTCTCTGATCAACCTATTCAGTGGATTAACCTCTCATGGGAGGCTCAGTAAACTCAGACCTGTTTCCTGTATAACCACCACTAGCCTGGATGTAACTAGTTTGTGAAAAACCTGGCTTGATTCACATAGGGAGGTAGAGTTTATTACTCTGTTTCAATTCCCAGTTCATTGATCAGCGTGCAATTTCGTATAATGAACATAATTCATCATCATGTTATCTGTTTTGGTGATAACGTTGCCTTTTAATATACACCTAAGCAATTATTATTGAGGATCTTAAGAATTCCCAGGATTCATTTGATGTATTATGAATAAATATTTTATATTGGCATGGAAAACTAAATCTGTATTGTGTAGCAAATTTGATGCTGACTGTATTTGTTGTTGATACTGGAAGGCAACATGTCATCCCTCATTGATGGACCAGCTATCTTCAGCTGTTGCAGTTGACTCTAGCATCCAGGTAGATGGAATGGCCATTATAAGCCAAGGGCCTGGCTTGACATTGGACTTTGCACTCTCTATTGCTGAACGACTCTTTGGCAAAAAAATGCTAGATGAAGTGTTGTTGAGATCAATGGTCAGTTCTTTTCCACTTTGGCTCAGATTCAATTTTGTCTCTGTGTTTTTATCTTCAGAAAGATTGAATGACTAATATGATTTGCAATTCTATTACTTTTCTCAATAACATAGAGAAGGAGGAAGAATCAGTCTCATTCTGTAGTGAGATATGTATAAATATTTATTTAGAACTTTGGAAGGTGAAATGTTTGTCTAGACGGCCATATTTCCTATTCGTAGAAGGTGATAGATTCATTTACATATCCCACAAATAAAAGGAAAAAATGAAAACTAAGAAAATTTCAAATTGCAGTGGCAACATATAAACTAGAAACATGGTTTATGATCGTAAATACAATTTTGTTTTCACTTTAGTATTGTTATTAAAAACTAGTACTCTTTATGTTGTAAATGTTGCAGTCGGAAACGTTTACATGTATTATAGTTCGTGGATACATATGGGATGAGTTCATCAAAAGTTCATCATTTGGCATGGAGGCATGGATAGTTTGTGGATACATTAGTGGATATCAGCAACTATAG
44765:107	TGCAGTAGTCCATAAATTCATTTGAAGTGAACTCTCCTCCATTATAAGATCTCAAGCATTTTATTTTTGAATCCATTTAATTTTCAACCATTTCCTTGTAGATCTTGAAGTTTTCAAAAGCTTCTGACTTATTCTTGAGANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNATTGTAGTTGGTCCAACTAGATCAGTATGCACAATTTTCAGTGGTTTAGTCGTTGAATATTCCTTTGATTTGAACCTGGTCTTTGTTTGCTTTCCTTGTTGACAATGCTTGCATAAAGTGTTGGTTGGTTTCATGATCCG
65739:66 ⋃	TGCAGAGGGGACGGACATCGTCAGTTGGGCGAAGTCCCATGCTGATGATGACTATGCTACTTCCTTGGTGGATGAAGGCCTGCGAGATGAATTCATAGAATCGCAAGCGAAAGCAGAGATCGTGGGTACGATTCGAATCGNNNNNNNNNNAATGCACGGTTGCGAAGGCAGAGGAGAGGCCAAGCATGAGACAAGTGGTAGAAATGCTCAGAGCGCTGAGGCCTGTGAACCCAATATCAAGAAATTCAAATACGAAAGGGAAAGTCGTTTTGGGGGAGCCATCGACTCCG
65739:66//MA_377091g0010	CTCCAGAACTGGGGCAACTCTCTAATCTCCAGAAACTCAATCTCTCTTCCAACAAATTGACGGGTTTGCTGCCTCCAGAACTTGGTAAATGTGATCTTTTGTATTCAGTGGACTTGGGTTTCAACTCACTGAATGGCTCCATACCAAGCCAGTTAGCCAGTCTAAAGCAATTGGAATATCTAGTTCTTCAAGGGAATCATTTTGGTGGAACCATTCCAGATTTCTTCTCCAACTATGACTTACTACTGGAGCTTAATCTGGGAGGAAACGAATTTGAAGGTCGAATCCCGTTATCGCTTGGAAAATTACAGAATCTGGCTGTTGATCTGAATCTGGGCAACAATAGACTGAATGGAGAAATTCCAGCAGCTCTGGGAAACCTGAATAAGCTTGTGAGCTTGGATTTATCATCCAACAATGTTTCCGGTAACGTTCCTTCAACGTTTAACGGGCTTGTGTCATTGCTTAGAGTAAACATTTCCAATAACCAGCTCACAGGGTTCATACCCTCGTCATGGTTGAGGTTTGCCAGTTCAAATTCCTCAAGCTTATTCGCTGGGAACCCTGGGTTGTGTTTACCAGAGGACGGCCAAAATACTTGCAAATGCAGGAGGGATTCAGTTGCTTGTATTGATGAGCAGAACAAGGGAAGAGAGAAAGGTCTGGGTACCGTCCCGATAGTTCTCATTACCATGGCATCAGTTTTGTTTGCTTCTTGCATGGTGATTTTCTTTTTATGGAGATTACTGTTTCCTGAATCCAAGTCGACCCCTGAAGAAAAGGCAACTGCCCTTGAAATGTCATCCAAATTAAATCAAATTCTGCAAGCGACGGAGAATCTGAGCGAGAGATATGTAATAGGAATCAAATTCTGCAAGCGACGGAGAATCTGA
34584:94	TGCAGAGGACAATGTATTATGAGAGGAAGAGATATGTAGTGGCAGAGACTGTTGTTCCAACACCTCCAGGGAGTCGAAGGGTAAGGAAGGGGGTGTGACAGGAAGTATGCTCTGTGAGGAGGAATATGCTAAGATCGAGATGTGCCTTCTGTCTAAGAATGTCTGAGAACTGTTCGGAGTCGGATTGTTAAACTCTGTGTGTGTGTAGTGTTCTATTACCTCCG
53265:41	TGCAGATAAGTTGAAAATGGATCCAGATAAAGTGGAGGTGATTAAGAATTGGCCATCGCCAAAGAGTATATTTGAAGTTCGAAGTTTTCATGGATTGGCTAGTTTCTACAGGAAATTTATCCTAAATTTCAATGGAATTAGCGCGCCTATGATGGACACGGTGAAGAAAAGACATAAATCTTTTCACTGGACACAAGAAGCAGAGAAAAGTTTCAATTTGTTGAAAAGGAAGATTACGGAACATCCAATTCTGGTGTTGCCG
53265:41//MA_112260g0010	ATGGCAGTGGTGCAGTGGTTTCCACTGGCTGTACTGATCCTCATGGTGATGAAGAGAACAGTACTCATGCATCGCATCTACAAACTTTGTCCAAGTTGTTATTGGTTCTCCCTGGTCTGCACACTATTTGCTGTGAGACTCCCACCAGCCAAATGCAGTTGGTGTTGGTTTGAATGTAGCAAAGGCAATCTTGTTTGTGTCACTGAGGTGGTTGACCGCAAATTAGGTCTTGACCTTCTGCGGCCACCCATCCAATGCTTCAATGTTGATCTTGACTTCAAACTGCAAGATGTTGATATTCACTTGAACTTTGAAGGTACTGCGGTCACTGAACAGATCAGATCCAGTGTTCACAGACGTAGCAATTATTATCTACGGTTCTGTTGAGAATTTGGGAAATTGCTTATACATTTCTTCATGCAGGCATCGTTGACAATGATTCTGACAGAGTCAAGATTTTCACTACCGTAGGAACTGTTGGGTTTGAGATTTCCCACCACTGGAGATTGTGTGGAGTGTGAAGAGTAGAGTTGACTTTGTGCTTCCTGTACTAGGATATTGTCCATGTGGACATCTAATGCAAATCACTATTGGTGCTTCTTCAGAAATTGTTACTGCCGTCCAAAGTTGATTGTACTTGTCAGAGACTCTTTGGAGCTCTGATACCAATGATCAAGCTTCAGGGGCGATTGAGCCTCTTAAGGAAGAGAGAGAACTGTGTATCTGAGAAGATCATAGTCCTATGCAAAATTGTTAGATTTGCAGAAGTGACTAAAAGTGCATAGGCAAGGAATAAAGCTTCGCATGGTAATATAATGAACTAGAGAATTGTTACAGAGTAGCGCATCTGTTGTGTGCGCAATGAAATAACAGTGTATAGTGCAGTAAACTCAGTAAATAACTTAATTAGATAATTTTGCAAATTTGCACAACATAAACAGTAAACCAGACGATAATACAGAGATATTAAGCAAGTTAAGTGTGAGAGGGTAGACTAGAGAGAATCATGAACATCCCACAATGAGCATTCCCATAGTGACAAGATGTAGCTCAAATTTGTACAGTACTATTCCAGTACAAAGGAGTAAAATTGAGCAGCGACTATAGAGTTGTGAAATAGCTGTGTGCCAGATCCTTGTGATGAGGGATGCGAAGCAAGTTACACTGTAGCTAACTGCAACAGAGAATGCTAAGAGAGTACAATGGTGATATGATACATATTTATACAATTCAAATGATCATTGATTAACGTTTAACAGAGTCATCAAAGGTGGATCCTAATGGTTGGCCTTGGGCATTGTATGTGAGGTTGACTAATGCCTCATTCCTTGTTTTCAGGTCTGCTATAGCAGGCACTGACTGAGTCCAAGTTGATCAATGGCTTTGGCATGGGTCTTCTGTTGACCTAGTTCGAATTGATCACCAATTGTGGCATCTGCATGGGACTACTAGTCTGTGTGCTGGCACTGACTAGGAAAGCTGGAATGTTGTCATGGTTGCATGGGGATTCTGGCATAGGACTTTGGTTGTGGGCATAAAAAATGTTTCGTGCAAGAGCAGAAGATTTGGCACTTTCATTGACCTTGCCTGGGCTCTGGCACGGGACTGACATAGTTGAGCTGGAGAAGGATCATAGTTATTTCTGAATGCTTGACTATTGCTTTGTTTTTCTCACAGGTGGTTCTTGTTTCTGAATTGATCTTTCTGACACCTGGAGTCATAGGACATGGAGTATTTGAGGTACCCTTATGAAACTAAACAAATTTTTCGATTGCTGCTATATGTCGAATTGGAATCTCACTTCTTGTTTTGCAGAAGCGAGCACCTGCAGCTTTGGATAATCTTATCGGAGTTTTCGTAATGGAACAATTTTTTGTCTTGCTTGAGGTCAGGAATATTCTTTGCATCGATAATATTTTCCAAATTGAAGTGAGAAGATTTAAAAATGTTTTATGGTTAGAAGTGCACATCTGAAGTAGTACACCTGTGTTTTGGATTCAGGTCCTCCAAAATTTCTTTGGTTACGAGCCTTACCCTGGCTTCCAAAAGGCTGTTCAAGCAAGAGTGCAAGCAGATATCAAGGAGTGGACAGTGAAGAAGCAGGAGAAATCAGCATAG
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