Supplementary Table S1. Geographic origin and variation in seed oil and protein content among the Psophocarpus tetragonolobus accessions.
	S no.
	Accessions
	Country
	protein (%)
	Oil (%)

	1
	 IC 26942
	India
	19.45
	17.95

	2
	IC 26944
	India
	19.87
	18.89

	3
	IC 26944-1
	India
	17.18
	17.85

	4
	IC 26945
	India
	17.76
	18.65

	5
	IC 26946
	India
	19.18
	18.32

	6
	IC 26949
	India
	18.92
	17.75

	7
	IC 26949-1
	India
	19.71
	17.82

	8
	IC 31981
	India
	19.63
	17.9

	9
	IC 34861
	India
	18.42
	18.25

	10
	IC 41980
	India
	18.09
	18.75

	11
	IC 95229
	India
	18.88
	18.67

	12
	IC 95230
	India
	20.96
	18.05

	13
	IC 95231
	India
	17.78
	17.81

	14
	IC 95232
	India
	19.9
	17.67

	15
	IC 95235
	India
	18.66
	17.95

	16
	IC 95236
	India
	20.72
	18.55

	17
	IC 95237 
	India
	20.61
	18.11

	18
	IC 95237-1
	India
	18.93
	17.62

	19
	IC 95238 
	India
	20.27
	21.15 (Max)

	20
	IC 95239
	India
	19.03
	17.66

	21
	IC 95241
	India
	21.8
	17.46

	22
	IC 95242
	India
	20.45
	16.89

	23
	EC 11885
	Ghana
	22.55
	 17.56

	24
	EC 21904
	Ghana
	18.31
	 17.85

	25
	EC 27885-1
	Ghana
	20.01
	 17.59

	26
	EC 27885-2
	Ghana
	20.4
	 18.61

	27
	EC 27886-A
	Ghana
	18.78
	 17.71

	28
	EC 38154
	Ghana
	19.21
	 17.36

	29
	EC 38821
	Papua New Guinea
	21.17
	 17.45

	30
	EC 38821 PA
	Papua New Guinea
	18.97
	 17.52

	31
	EC 38821 P-1
	Papua New Guinea
	17.85
	 18.10

	32
	EC 38821 P2-1
	Papua New Guinea
	20.02
	 17.82

	33
	EC 38821-B
	Papua New Guinea
	22.14
	17.85

	34
	EC 38821-1
	Papua New Guinea
	19.14
	18.12

	35
	EC 38821-2
	Papua New Guinea
	16.76
	17.95

	36
	EC 38824-2
	Papua New Guinea
	19.03
	 18.35

	37
	EC 38825
	Papua New Guinea
	20.04
	 18.26

	38
	EC 38954-A
	Papua New Guinea
	19.52
	 17.65

	39
	EC 38955-B
	Papua New Guinea
	20.22
	 17.45

	40
	EC 38956
	Papua New Guinea
	19.89
	 17.59

	41
	EC 38956-1
	Papua New Guinea
	18.79
	 18.71

	42
	EC 38956-2
	Papua New Guinea
	18.6
	 17.02

	43
	EC 38956-3
	Papua New Guinea
	17.34
	 16.71

	44
	EC 38957
	Papua New Guinea
	16.18
	 17.54

	45
	EC 38957-A
	Papua New Guinea
	19.48
	 17.22

	46
	EC 38957-B
	Papua New Guinea
	18.04
	 18.34

	47
	EC 38958
	Papua New Guinea
	18.22
	 16.28

	48
	EC 38959
	Papua New Guinea
	19.18
	 18.57

	49
	EC 130184
	Indonesia
	16.83
	 18.21

	50
	EC 130184-2
	Indonesia
	17.23
	 17.85

	51
	EC 142600
	philippines
	20.66
	 16.68

	52
	EC 178269  
	Thailand
	21.5
	 18.31

	53
	EC 178271
	Thailand
	20.28
	 17.63

	54
	EC 178272
	Thailand
	20.03
	 16.81

	55
	EC 178275-1
	Thailand
	19.74
	    17.92

	56
	EC 178277
	Thailand
	18.32
	 16.69

	57
	EC 178278
	Thailand
	19.63
	 18.85

	58
	EC 178279
	Thailand
	20.44
	 17.87

	59
	EC 178282
	Thailand
	19.6
	 16.05 (Min)

	60
	EC 178283
	Thailand
	22.1
	 17.65

	61
	EC 178284
	Thailand
	19.58
	 17.12

	62
	EC 178286
	Thailand
	18.77
	 18.57

	63
	EC 178287
	Thailand
	16.52
	 16.84

	64
	EC178288
	Thailand
	17.85
	 18.10

	65
	EC 178289
	Thailand
	20.03
	 16.5

	66
	EC 178291
	Thailand
	19.38
	 17.38

	67
	EC 178292
	Thailand
	19.37
	 16.95

	68
	EC 178293
	Thailand
	20.15
	 18.46

	69
	EC 178295
	Thailand
	21.05
	 18.24

	70
	EC 178296
	Thailand
	18.61
	 17.65

	71
	EC 178297
	Thailand
	20.88
	 17.88

	72
	EC 178298
	Thailand
	21.68
	 18.24

	73
	EC 178299
	Thailand
	21.22
	 17.53

	74
	EC 178301
	Thailand
	22.89
	 16.28

	75
	EC 178302 
	Thailand
	22.37
	 16.81

	76
	EC 178303
	Thailand
	20.97
	 17.08

	77
	EC 178305
	Thailand
	18.81
	 16.36

	78
	EC 178306
	Thailand
	20.47
	 18.78

	79
	EC 178307
	Thailand
	21.93
	 17.97

	80
	EC 178308
	Thailand
	21.41
	 18.51

	81
	EC 178309
	Thailand
	21.01
	 17.94

	82
	EC 178310
	Thailand
	20.49
	 16.51

	83
	EC 178311
	Thailand
	19.88
	 17.14

	84
	EC 178312
	Thailand
	19.94
	18.5



Supplementary Table S2. Summary of raw sequencing data generated from genotyping-by-sequencing (GBS) of Psophocarpus tetragonolobus accessions.

	Sample ID
	No of seqs(R1)
	Total Reads(R1+R2)
	Total Bases
	Data (Mbs)

	1
	2791951
	5583902
	8.4E+08
	838

	2
	3866887
	7733774
	1.2E+09
	1160

	3
	3003664
	6007328
	9E+08
	901

	4
	4532224
	9064448
	1.4E+09
	1360

	5
	4373275
	8746550
	1.3E+09
	1312

	6
	3406842
	6813684
	1E+09
	1022

	7
	4112666
	8225332
	1.2E+09
	1234

	8
	2248066
	4496132
	6.7E+08
	674

	9
	2144779
	4289558
	6.4E+08
	643

	10
	2265799
	4531598
	6.8E+08
	680

	11
	3368431
	6736862
	1E+09
	1011

	12
	4288846
	8577692
	1.3E+09
	1287

	13
	3817710
	7635420
	1.1E+09
	1145

	14
	4815036
	9630072
	1.4E+09
	1445

	15
	1.6E+07
	3.2E+07
	4.8E+09
	4757

	16
	2789139
	5578278
	8.4E+08
	837

	17
	1333904
	2667808
	4E+08
	400

	18
	1295655
	2591310
	3.9E+08
	389

	19
	3297196
	6594392
	9.9E+08
	989

	20
	7733548
	1.5E+07
	2.3E+09
	2320

	21
	1574864
	3149728
	4.7E+08
	472

	22
	4437603
	8875206
	1.3E+09
	1331

	23
	2915332
	5830664
	8.7E+08
	875

	24
	4269180
	8538360
	1.3E+09
	1281

	25
	2530845
	5061690
	7.6E+08
	759

	26
	3774577
	7549154
	1.1E+09
	1132

	27
	5582038
	1.1E+07
	1.7E+09
	1675

	28
	2867427
	5734854
	8.6E+08
	860

	29
	2095735
	4191470
	6.3E+08
	629

	30
	2783872
	5567744
	8.4E+08
	835

	31
	3307796
	6615592
	9.9E+08
	992

	32
	2430065
	4860130
	7.3E+08
	729

	33
	2353879
	4707758
	7.1E+08
	706

	34
	2411831
	4823662
	7.2E+08
	724

	35
	1138081
	2276162
	3.4E+08
	341

	36
	4722750
	9445500
	1.4E+09
	1417

	37
	4736858
	9473716
	1.4E+09
	1421

	38
	6164101
	1.2E+07
	1.8E+09
	1849

	39
	4356821
	8713642
	1.3E+09
	1307

	40
	6359777
	1.3E+07
	1.9E+09
	1908

	41
	3377133
	6754266
	1E+09
	1013

	42
	335594
	671188
	1E+08
	101

	43
	1952317
	3904634
	5.9E+08
	586

	44
	1311705
	2623410
	3.9E+08
	394

	45
	2120601
	4241202
	6.4E+08
	636

	46
	960574
	1921148
	2.9E+08
	288

	47
	4920178
	9840356
	1.5E+09
	1476

	48
	2358920
	4717840
	7.1E+08
	708

	49
	712058
	1424116
	2.1E+08
	214

	50
	6039442
	1.2E+07
	1.8E+09
	1812

	51
	2019980
	4039960
	6.1E+08
	606

	52
	2474574
	4949148
	7.4E+08
	742

	53
	2263262
	4526524
	6.8E+08
	679

	54
	4455520
	8911040
	1.3E+09
	1337

	55
	2242868
	4485736
	6.7E+08
	673

	56
	7276802
	1.5E+07
	2.2E+09
	2183

	57
	1728212
	3456424
	5.2E+08
	518

	58
	3491944
	6983888
	1E+09
	1048

	59
	4136406
	8272812
	1.2E+09
	1241

	60
	1754740
	3509480
	5.3E+08
	526

	61
	718439
	1436878
	2.2E+08
	216

	62
	1286240
	2572480
	3.9E+08
	386

	63
	3131694
	6263388
	9.4E+08
	940

	64
	1194492
	2388984
	3.6E+08
	358

	65
	85391
	170782
	2.6E+07
	26

	66
	1771322
	3542644
	5.3E+08
	531

	67
	6006266
	1.2E+07
	1.8E+09
	1802

	68
	3704920
	7409840
	1.1E+09
	1111

	69
	5115547
	1E+07
	1.5E+09
	1535

	70
	5987402
	1.2E+07
	1.8E+09
	1796

	71
	5037864
	1E+07
	1.5E+09
	1511

	72
	3609490
	7218980
	1.1E+09
	1083

	73
	3385600
	6771200
	1E+09
	1016

	74
	8163439
	1.6E+07
	2.4E+09
	2449

	75
	3883315
	7766630
	1.2E+09
	1165

	76
	5572898
	1.1E+07
	1.7E+09
	1672

	77
	4945653
	9891306
	1.5E+09
	1484

	78
	3096799
	6193598
	9.3E+08
	929

	79
	2079004
	4158008
	6.2E+08
	624

	80
	3986585
	7973170
	1.2E+09
	1196

	81
	8590447
	1.7E+07
	2.6E+09
	2577

	82
	3240694
	6481388
	9.7E+08
	972

	83
	2617826
	5235652
	7.9E+08
	785

	84
	4545040
	9090080
	1.4E+09
	1364



Supplementary Table 3. Subpopulation assignment of 84 Psophocarpus tetragonolobus accessions based on STRUCTURE analysis at K = 6.
	Individuals
	P1
	P2
	P3
	P4
	P5
	P6
	Assigned population

	1
	0
	0
	0.009
	0.84
	0.005
	0.144
	P4

	2
	0.007
	0
	0.001
	0.232
	0.427
	0.334
	ADM

	3
	0.999
	0
	0
	0
	0
	0
	P1

	4
	0.999
	0
	0
	0
	0
	0
	P1

	5
	0.1
	0.019
	0.13
	0.028
	0.176
	0.547
	ADM

	6
	0.774
	0
	0
	0.073
	0.151
	0.001
	P1

	7
	0.39
	0.03
	0.049
	0.07
	0.219
	0.242
	ADM

	8
	0.002
	0.166
	0.176
	0.219
	0.092
	0.344
	ADM

	9
	0.305
	0.002
	0.032
	0.126
	0.496
	0.039
	ADM

	10
	0.229
	0.09
	0.063
	0.093
	0.101
	0.424
	ADM

	11
	0.002
	0.201
	0.097
	0.019
	0.68
	0
	ADM

	12
	0.022
	0.468
	0.241
	0.072
	0.128
	0.069
	ADM

	13
	0
	0.001
	0.998
	0
	0
	0
	P3

	14
	0
	0
	0.053
	0.947
	0
	0
	P4

	15
	0.059
	0.002
	0.485
	0.184
	0.254
	0.016
	ADM

	16
	0.031
	0.047
	0.002
	0.736
	0.161
	0.022
	P4

	17
	0
	0.002
	0.001
	0.001
	0.795
	0.201
	P5

	18
	0.036
	0.346
	0.047
	0.105
	0.362
	0.105
	ADM

	19
	0
	0.657
	0.028
	0
	0.313
	0.001
	ADM

	20
	0.001
	0.406
	0.084
	0.215
	0.293
	0.001
	ADM

	21
	0.051
	0.045
	0.007
	0.083
	0.814
	0.001
	P5

	22
	0.015
	0.19
	0.055
	0.291
	0.174
	0.274
	ADM

	23
	0.044
	0.091
	0.037
	0.001
	0.761
	0.065
	P5

	24
	0.024
	0.004
	0.186
	0.045
	0.719
	0.022
	P5

	25
	0.004
	0.114
	0
	0.047
	0.835
	0
	P5

	26
	0.002
	0.214
	0
	0.003
	0.78
	0
	P5

	27
	0.001
	0.516
	0.002
	0.193
	0.288
	0.001
	ADM

	28
	0.063
	0.125
	0.058
	0.083
	0.671
	0.001
	ADM

	29
	0.036
	0.013
	0.011
	0.022
	0.114
	0.804
	P6

	30
	0.605
	0.002
	0.087
	0.088
	0.218
	0
	ADM

	31
	0.316
	0
	0
	0
	0
	0.683
	ADM

	32
	0.009
	0.003
	0.001
	0.541
	0.394
	0.052
	ADM

	33
	0.431
	0
	0
	0
	0
	0.568
	ADM

	34
	0
	0.14
	0.055
	0
	0.001
	0.803
	P6

	35
	0.001
	0.003
	0.001
	0.002
	0.611
	0.381
	ADM

	36
	0.041
	0.004
	0.105
	0.197
	0.431
	0.221
	ADM

	37
	0.038
	0.048
	0.113
	0.048
	0.733
	0.02
	P5

	38
	0.058
	0.002
	0.041
	0.007
	0.486
	0.407
	ADM

	39
	0.029
	0.001
	0.383
	0.16
	0.4
	0.027
	ADM

	40
	0.041
	0.001
	0.335
	0.058
	0.504
	0.062
	ADM

	41
	0.059
	0.014
	0.093
	0.071
	0.752
	0.01
	P5

	42
	0.008
	0
	0.009
	0.008
	0.971
	0.003
	P5

	43
	0.023
	0.095
	0.007
	0.051
	0.529
	0.294
	ADM

	44
	0.145
	0.002
	0.001
	0.031
	0.31
	0.51
	ADM

	45
	0.086
	0.001
	0.033
	0.122
	0.608
	0.15
	ADM

	46
	0.008
	0.002
	0.088
	0.06
	0.379
	0.462
	ADM

	47
	0.027
	0.033
	0.117
	0.133
	0.385
	0.306
	ADM

	48
	0.504
	0
	0.004
	0.084
	0.298
	0.109
	ADM

	49
	0.732
	0
	0
	0
	0.001
	0.266
	P1

	50
	0.219
	0.012
	0.009
	0.047
	0.125
	0.589
	ADM

	51
	0.183
	0.001
	0.008
	0.037
	0.118
	0.653
	ADM

	52
	0
	0.192
	0
	0
	0.806
	0
	P5

	53
	0.048
	0
	0
	0.052
	0.478
	0.422
	ADM

	54
	0.007
	0.24
	0.049
	0.076
	0.556
	0.072
	ADM

	55
	0.003
	0.175
	0
	0
	0.821
	0
	P5

	56
	0.001
	0.156
	0.241
	0.134
	0.467
	0.002
	ADM

	57
	0.001
	0.325
	0
	0.049
	0.469
	0.156
	ADM

	58
	0.232
	0.006
	0
	0.003
	0.69
	0.069
	ADM

	59
	0.003
	0.074
	0.003
	0.001
	0.918
	0
	P5

	60
	0.089
	0.109
	0.127
	0.164
	0.393
	0.119
	ADM

	61
	0.036
	0.052
	0.071
	0.357
	0.248
	0.235
	ADM

	62
	0.027
	0.062
	0.073
	0.001
	0.195
	0.644
	ADM

	63
	0.001
	0.503
	0.036
	0.322
	0.095
	0.043
	ADM

	64
	0
	0.821
	0
	0.178
	0
	0
	P2

	65
	0.001
	0.084
	0.002
	0.002
	0.911
	0
	P5

	66
	0
	0.999
	0
	0
	0
	0
	P2

	67
	0.193
	0.185
	0.072
	0.088
	0.461
	0.001
	ADM

	68
	0
	0.087
	0.911
	0
	0.001
	0
	P3

	69
	0
	0.999
	0
	0
	0
	0
	P2

	70
	0.032
	0.078
	0.074
	0.125
	0.417
	0.274
	ADM

	71
	0.124
	0.111
	0.131
	0.004
	0.625
	0.005
	ADM

	72
	0.008
	0.325
	0.186
	0.162
	0.287
	0.032
	ADM

	73
	0.032
	0.343
	0.001
	0.245
	0.379
	0.001
	ADM

	74
	0.121
	0.152
	0.07
	0.136
	0.402
	0.118
	ADM

	75
	0.006
	0.07
	0.035
	0.059
	0.432
	0.398
	ADM

	76
	0.059
	0.182
	0.107
	0.084
	0.446
	0.122
	ADM

	77
	0.051
	0.216
	0.086
	0.145
	0.459
	0.043
	ADM

	78
	0.04
	0.056
	0.158
	0.065
	0.41
	0.27
	ADM

	79
	0.041
	0.112
	0.17
	0.138
	0.437
	0.102
	ADM

	80
	0.003
	0.117
	0.208
	0.076
	0.426
	0.17
	ADM

	81
	0.009
	0.619
	0.202
	0.045
	0.119
	0.005
	ADM

	82
	0.001
	0.066
	0.605
	0.078
	0.22
	0.031
	ADM

	83
	0.058
	0.07
	0.201
	0.239
	0.233
	0.198
	ADM

	84
	0.048
	0.334
	0.191
	0.089
	0.24
	0.098
	ADM



