Online resourse 2. Neighbor joining fits of 24 different nucleotide substitution models
	Model
	#Param
	BIC
	AICc      
	lnL
	Invariant
	Gamma
	R
	Freq A
	Freq T
	Freq C
	Freq G

	TN93+G
	91
	10125.61657
	9313.993433
	-4565.845335
	n/a
	0.476122523
	1.354165903
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	K2+G
	87
	10125.93929
	9349.979288
	-4587.851219
	n/a
	0.460909397
	1.347080501
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25

	TN93+G+I
	92
	10128.99098
	9308.452235
	-4562.071406
	0.505969619
	200
	1.32772738
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	K2+G+I
	88
	10129.0063
	9344.130408
	-4583.923595
	0.515828979
	200
	1.322508965
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25

	T92+G
	88
	10131.31507
	9346.439174
	-4585.077978
	n/a
	0.461296112
	1.350309946
	0.233735288
	0.233735288
	0.266264712
	0.266264712

	T92+G+I
	89
	10134.18116
	9340.389448
	-4581.049894
	0.515531428
	200
	1.326139116
	0.233735288
	0.233735288
	0.266264712
	0.266264712

	HKY+G
	90
	10134.30924
	9331.601776
	-4575.6528
	n/a
	0.458398969
	1.376696388
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	HKY+G+I
	91
	10136.35635
	9324.733212
	-4571.215225
	0.517430872
	200
	1.356545339
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	TN93+I
	91
	10152.31846
	9340.695315
	-4579.196276
	0.322875298
	n/a
	1.220197052
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	GTR+G
	94
	10155.68097
	9317.311241
	-4564.494141
	n/a
	0.476944591
	1.351083454
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	K2+I
	87
	10156.38728
	9380.427282
	-4603.075216
	0.322875298
	n/a
	1.211193462
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25

	GTR+G+I
	95
	10159.57657
	9312.291453
	-4560.980808
	0.504638687
	200
	1.324630872
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	T92+I
	88
	10161.49248
	9376.616586
	-4600.166684
	0.322875298
	n/a
	1.214581748
	0.233735288
	0.233735288
	0.266264712
	0.266264712

	HKY+I
	90
	10164.68523
	9361.977764
	-4590.840794
	0.322875298
	n/a
	1.222079994
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	GTR+I
	94
	10182.37693
	9344.007202
	-4577.842121
	0.322875298
	n/a
	1.218095763
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	JC+G
	86
	10214.26704
	9447.223005
	-4637.476226
	n/a
	0.499852359
	0.5
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25

	JC+G+I
	87
	10217.89186
	9441.93186
	-4633.827505
	0.502773356
	200
	0.5
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25

	JC+I
	86
	10238.89618
	9471.852139
	-4649.790793
	0.322875298
	n/a
	0.5
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25

	TN93
	90
	10247.38582
	9444.678352
	-4632.191088
	n/a
	n/a
	1.145004439
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	K2
	86
	10253.04064
	9485.996602
	-4656.863025
	n/a
	n/a
	1.141525339
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25

	T92
	87
	10257.84726
	9481.887259
	-4653.805205
	n/a
	n/a
	1.143671903
	0.233735288
	0.233735288
	0.266264712
	0.266264712

	HKY
	89
	10262.52601
	9468.734295
	-4645.222317
	n/a
	n/a
	1.13798905
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	GTR
	93
	10277.25138
	9447.797108
	-4630.740476
	n/a
	n/a
	1.143415208
	0.260181241
	0.207289335
	0.220124197
	0.312405228

	JC
	85
	10326.05055
	9567.92255
	-4698.829111
	n/a
	n/a
	0.5
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25


(GTR: General Time Reversible; HKY: Hasegawa-Kishino-Yano; TN93: Tamura-Nei; T92:Tamura 3-parameter; K2: Kimura 2-parameter; JC: Jukes-Cantor)
