Genes close to SNPs in alphabetic order
ACVR1B (1); ACVRL1 (2); APCDD1L (3); APRG1 (4);ATP10A (5) 
BAIAP3 (6); BCAR3 (7); BCAR4 (8); BID (9); BMPR1B (10) 
CCND3 (11); COL5A1 (12); COL5A3 (13); CRYAA (14); CTSD (15); CYFIP2 (16) 
DDOST (17); DLG2 (18); DMD (19); DNMT1 (20); DNMT3L (21); DOCK9 (22) 
EMP2 (23); ELK3 (24); EPHA5 (25)
FGF13 (26); FGF13-AS1 (27)
GOLGA4 (28); GOLM1 (29); GOT1 (30); GRPEL1 (31) 
H19 (32); HES2 (33);HPSE2 (34) 
ICAM1 (35); ICAM3 (36); ICAM5 (37); ICMT (38); ICOSLG (39); ITGA9 (4)
KALRN (40) 
LINC00313 (41); LINC00319 (42); LINC00861 (43); LRP1B (44); LSP1 (45); LTA4H (46) 
MCPH1 (47); MECOM (48); MIR378A (49); MIR504 (50); MIR708 (51); MIR888 (52); MIR892B (52) 
NFIA (53); NR4A1 (54) 
OXNAD1 (45)
PDIA3 (55); PIN1 (56); PINK1 (57); PLAA (58); PRKG1 (59); PTCH1 (60); PTPRG (61); PTPRN2 (62)
RBFOX1 (63); RET (64); RSBN1 (65); RNF207 (66); RXRA (67) 
SCN8A (68); SIK1 (69); S1PR2 (70); SLC8A1 (71); SLC25A28 (72); SLC31A1 (73); SLC46A2 (74); SOX30 (75); SSTR5-AS1 (76)
TEK (77); TFAP2B (78); TNFRSF25 (79); TP53BP1 (80); TXNDC11 (81); TYK2 (82)
U2AF1 (83); UBE2I (84) 
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