
Orthogroup seed ortholog evalue score eggNOG OGs max annot lvl COG category Description Preferred name GOs EC
OG0000011 104355.XP_007865362.1 1.73E-66 238 KOG1339@1|root,KOG1339@2759|Eukaryota,39SWH@33154|Opisthokonta,3NV4S@4751|Fungi,3UYQX@5204|Basidiomycota,225DM@155619|Agaricomycetes,3H0EQ@355688|Agaricomycetes incertae sedis4751|Fungi O Belongs to the peptidase A1 family - - 3.4.23.25,3.4.23.5
OG0000011 104355.XP_007865362.1 1.73E-66 238 KOG1339@1|root,KOG1339@2759|Eukaryota,39SWH@33154|Opisthokonta,3NV4S@4751|Fungi,3UYQX@5204|Basidiomycota,225DM@155619|Agaricomycetes,3H0EQ@355688|Agaricomycetes incertae sedis4751|Fungi O Belongs to the peptidase A1 family - - 3.4.23.25,3.4.23.5
OG0000011 104355.XP_007865362.1 1.73E-66 238 KOG1339@1|root,KOG1339@2759|Eukaryota,39SWH@33154|Opisthokonta,3NV4S@4751|Fungi,3UYQX@5204|Basidiomycota,225DM@155619|Agaricomycetes,3H0EQ@355688|Agaricomycetes incertae sedis4751|Fungi O Belongs to the peptidase A1 family - - 3.4.23.25,3.4.23.5
OG0000011 104355.XP_007865362.1 1.73E-66 238 KOG1339@1|root,KOG1339@2759|Eukaryota,39SWH@33154|Opisthokonta,3NV4S@4751|Fungi,3UYQX@5204|Basidiomycota,225DM@155619|Agaricomycetes,3H0EQ@355688|Agaricomycetes incertae sedis4751|Fungi O Belongs to the peptidase A1 family - - 3.4.23.25,3.4.23.5
OG0000056 84751.XP_007879106.1 4.07E-126 390 COG2234@1|root,KOG2195@2759|Eukaryota,38HFK@33154|Opisthokonta,3NVAW@4751|Fungi,3UXY5@5204|Basidiomycota,3N2TN@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O Peptidase family M28 - - 3.4.11.10
OG0000090 120017.I2FWJ6 0 1134 COG0308@1|root,KOG1046@2759|Eukaryota,38CFG@33154|Opisthokonta,3NWST@4751|Fungi,3UYXA@5204|Basidiomycota,3N2UZ@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi E ERAP1-like C-terminal domain APE2 GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0000328,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0005488,GO:0005575,GO:0005576,GO:0005618,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005768,GO:0005770,GO:0005771,GO:0005773,GO:0005775,GO:0005975,GO:0005976,GO:0005977,GO:0006073,GO:0006091,GO:0006112,GO:0006508,GO:0006518,GO:0006807,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008235,GO:0008236,GO:0008237,GO:0008238,GO:0008270,GO:0009056,GO:0009277,GO:0009987,GO:0010467,GO:0012505,GO:0015980,GO:0016485,GO:0016787,GO:0017171,GO:0019538,GO:0030287,GO:0030312,GO:0031410,GO:0031974,GO:0031982,GO:0032991,GO:0033036,GO:0033218,GO:0033365,GO:0034613,GO:0034641,GO:0042277,GO:0042597,GO:0043167,GO:0043169,GO:0043170,GO:0043171,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043603,GO:0044042,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044260,GO:0044262,GO:0044264,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044437,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0046872,GO:0046914,GO:0051179,GO:0051604,GO:0051641,GO:0055114,GO:0061957,GO:0070006,G3.4.11.2
OG0000090 120017.I2FWJ6 0 1134 COG0308@1|root,KOG1046@2759|Eukaryota,38CFG@33154|Opisthokonta,3NWST@4751|Fungi,3UYXA@5204|Basidiomycota,3N2UZ@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi E ERAP1-like C-terminal domain APE2 GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0000328,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0005488,GO:0005575,GO:0005576,GO:0005618,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005768,GO:0005770,GO:0005771,GO:0005773,GO:0005775,GO:0005975,GO:0005976,GO:0005977,GO:0006073,GO:0006091,GO:0006112,GO:0006508,GO:0006518,GO:0006807,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008235,GO:0008236,GO:0008237,GO:0008238,GO:0008270,GO:0009056,GO:0009277,GO:0009987,GO:0010467,GO:0012505,GO:0015980,GO:0016485,GO:0016787,GO:0017171,GO:0019538,GO:0030287,GO:0030312,GO:0031410,GO:0031974,GO:0031982,GO:0032991,GO:0033036,GO:0033218,GO:0033365,GO:0034613,GO:0034641,GO:0042277,GO:0042597,GO:0043167,GO:0043169,GO:0043170,GO:0043171,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043603,GO:0044042,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044260,GO:0044262,GO:0044264,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044437,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0046872,GO:0046914,GO:0051179,GO:0051604,GO:0051641,GO:0055114,GO:0061957,GO:0070006,G3.4.11.2
OG0000091 63405.XP_002850684.1 0 1813 COG2234@1|root,KOG2195@2759|Eukaryota,38ERK@33154|Opisthokonta,3NV1R@4751|Fungi,3QMSF@4890|Ascomycota,20EA8@147545|Eurotiomycetes,3B2UX@33183|Onygenales,3FVCF@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi OP Transferrin receptor-like dimerisation domain - GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0000329,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005773,GO:0005774,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006886,GO:0007034,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0015031,GO:0015833,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016192,GO:0016197,GO:0019538,GO:0019941,GO:0030163,GO:0031090,GO:0031166,GO:0031224,GO:0031300,GO:0031301,GO:0031310,GO:0032509,GO:0032511,GO:0033036,GO:0033365,GO:0034613,GO:0042886,GO:0043162,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043328,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044437,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045184,GO:0045324,GO:0046907,GO:0051179,GO:0051234,GO:0051603,GO:0051641,GO:0051649,GO:0070727,GO:0071627,GO:0071628,GO:0071702,GO:0071704,GO:0071705,GO:0071985,GO:0072594,GO:0072665,GO:0072666,GO:0098588,GO:0098805,GO:0098852,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.17.21
OG0000091 63405.XP_002850684.1 0 1813 COG2234@1|root,KOG2195@2759|Eukaryota,38ERK@33154|Opisthokonta,3NV1R@4751|Fungi,3QMSF@4890|Ascomycota,20EA8@147545|Eurotiomycetes,3B2UX@33183|Onygenales,3FVCF@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi OP Transferrin receptor-like dimerisation domain - GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0000329,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005773,GO:0005774,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006886,GO:0007034,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0015031,GO:0015833,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016192,GO:0016197,GO:0019538,GO:0019941,GO:0030163,GO:0031090,GO:0031166,GO:0031224,GO:0031300,GO:0031301,GO:0031310,GO:0032509,GO:0032511,GO:0033036,GO:0033365,GO:0034613,GO:0042886,GO:0043162,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043328,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044437,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045184,GO:0045324,GO:0046907,GO:0051179,GO:0051234,GO:0051603,GO:0051641,GO:0051649,GO:0070727,GO:0071627,GO:0071628,GO:0071702,GO:0071704,GO:0071705,GO:0071985,GO:0072594,GO:0072665,GO:0072666,GO:0098588,GO:0098805,GO:0098852,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.17.21
OG0000091 63405.XP_002850684.1 0 1813 COG2234@1|root,KOG2195@2759|Eukaryota,38ERK@33154|Opisthokonta,3NV1R@4751|Fungi,3QMSF@4890|Ascomycota,20EA8@147545|Eurotiomycetes,3B2UX@33183|Onygenales,3FVCF@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi OP Transferrin receptor-like dimerisation domain - GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0000329,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005773,GO:0005774,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006886,GO:0007034,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0015031,GO:0015833,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016192,GO:0016197,GO:0019538,GO:0019941,GO:0030163,GO:0031090,GO:0031166,GO:0031224,GO:0031300,GO:0031301,GO:0031310,GO:0032509,GO:0032511,GO:0033036,GO:0033365,GO:0034613,GO:0042886,GO:0043162,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043328,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044437,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045184,GO:0045324,GO:0046907,GO:0051179,GO:0051234,GO:0051603,GO:0051641,GO:0051649,GO:0070727,GO:0071627,GO:0071628,GO:0071702,GO:0071704,GO:0071705,GO:0071985,GO:0072594,GO:0072665,GO:0072666,GO:0098588,GO:0098805,GO:0098852,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.17.21
OG0000130 63400.XP_003013138.1 0 2953 COG5560@1|root,KOG1870@2759|Eukaryota,38FGF@33154|Opisthokonta,3NU7E@4751|Fungi,3QQE0@4890|Ascomycota,20FUJ@147545|Eurotiomycetes,3B13I@33183|Onygenales,3FTVI@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044238,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0000130 63400.XP_003013138.1 0 2953 COG5560@1|root,KOG1870@2759|Eukaryota,38FGF@33154|Opisthokonta,3NU7E@4751|Fungi,3QQE0@4890|Ascomycota,20FUJ@147545|Eurotiomycetes,3B13I@33183|Onygenales,3FTVI@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044238,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0000130 63400.XP_003013138.1 0 2953 COG5560@1|root,KOG1870@2759|Eukaryota,38FGF@33154|Opisthokonta,3NU7E@4751|Fungi,3QQE0@4890|Ascomycota,20FUJ@147545|Eurotiomycetes,3B13I@33183|Onygenales,3FTVI@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044238,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0000130 63400.XP_003013138.1 0 2953 COG5560@1|root,KOG1870@2759|Eukaryota,38FGF@33154|Opisthokonta,3NU7E@4751|Fungi,3QQE0@4890|Ascomycota,20FUJ@147545|Eurotiomycetes,3B13I@33183|Onygenales,3FTVI@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044238,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0000135 430998.XP_007679405.1 0 1612 COG0466@1|root,KOG2004@2759|Eukaryota,38CF0@33154|Opisthokonta,3NXAU@4751|Fungi,3QQPC@4890|Ascomycota,200GS@147541|Dothideomycetes,3MJNP@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi L ATP-dependent serine protease that mediates the selective degradation of misfolded, unassembled or oxidatively damaged polypeptides as well as certain short-lived regulatory proteins in the mitochondrial matrix. May also have a chaperone function in the assembly of inner membrane protein complexes. Participates in the regulation of mitochondrial gene expression and in the maintenance of the integrity of the mitochondrial genome. Binds to mitochondrial DNA in a site-specific mannerPIM1 GO:0000166,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004176,GO:0004252,GO:0005488,GO:0005524,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005759,GO:0006508,GO:0006515,GO:0006807,GO:0006996,GO:0007005,GO:0008144,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0016043,GO:0016462,GO:0016787,GO:0016817,GO:0016818,GO:0016887,GO:0017076,GO:0017111,GO:0017171,GO:0019538,GO:0022607,GO:0030163,GO:0030554,GO:0031974,GO:0032553,GO:0032555,GO:0032559,GO:0034622,GO:0035639,GO:0035694,GO:0036094,GO:0042623,GO:0043167,GO:0043168,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043933,GO:0044085,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0051131,GO:0051603,GO:0065003,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0071840,GO:0097159,GO:0097367,GO:0140096,GO:1901265,GO:1901363,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.21.53
OG0000135 430998.XP_007679405.1 0 1612 COG0466@1|root,KOG2004@2759|Eukaryota,38CF0@33154|Opisthokonta,3NXAU@4751|Fungi,3QQPC@4890|Ascomycota,200GS@147541|Dothideomycetes,3MJNP@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi L ATP-dependent serine protease that mediates the selective degradation of misfolded, unassembled or oxidatively damaged polypeptides as well as certain short-lived regulatory proteins in the mitochondrial matrix. May also have a chaperone function in the assembly of inner membrane protein complexes. Participates in the regulation of mitochondrial gene expression and in the maintenance of the integrity of the mitochondrial genome. Binds to mitochondrial DNA in a site-specific mannerPIM1 GO:0000166,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004176,GO:0004252,GO:0005488,GO:0005524,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005759,GO:0006508,GO:0006515,GO:0006807,GO:0006996,GO:0007005,GO:0008144,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0016043,GO:0016462,GO:0016787,GO:0016817,GO:0016818,GO:0016887,GO:0017076,GO:0017111,GO:0017171,GO:0019538,GO:0022607,GO:0030163,GO:0030554,GO:0031974,GO:0032553,GO:0032555,GO:0032559,GO:0034622,GO:0035639,GO:0035694,GO:0036094,GO:0042623,GO:0043167,GO:0043168,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043933,GO:0044085,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0051131,GO:0051603,GO:0065003,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0071840,GO:0097159,GO:0097367,GO:0140096,GO:1901265,GO:1901363,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.21.53
OG0000135 430998.XP_007679405.1 0 1612 COG0466@1|root,KOG2004@2759|Eukaryota,38CF0@33154|Opisthokonta,3NXAU@4751|Fungi,3QQPC@4890|Ascomycota,200GS@147541|Dothideomycetes,3MJNP@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi L ATP-dependent serine protease that mediates the selective degradation of misfolded, unassembled or oxidatively damaged polypeptides as well as certain short-lived regulatory proteins in the mitochondrial matrix. May also have a chaperone function in the assembly of inner membrane protein complexes. Participates in the regulation of mitochondrial gene expression and in the maintenance of the integrity of the mitochondrial genome. Binds to mitochondrial DNA in a site-specific mannerPIM1 GO:0000166,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004176,GO:0004252,GO:0005488,GO:0005524,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005759,GO:0006508,GO:0006515,GO:0006807,GO:0006996,GO:0007005,GO:0008144,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0016043,GO:0016462,GO:0016787,GO:0016817,GO:0016818,GO:0016887,GO:0017076,GO:0017111,GO:0017171,GO:0019538,GO:0022607,GO:0030163,GO:0030554,GO:0031974,GO:0032553,GO:0032555,GO:0032559,GO:0034622,GO:0035639,GO:0035694,GO:0036094,GO:0042623,GO:0043167,GO:0043168,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043933,GO:0044085,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0051131,GO:0051603,GO:0065003,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0071840,GO:0097159,GO:0097367,GO:0140096,GO:1901265,GO:1901363,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.21.53
OG0000135 430998.XP_007679405.1 0 1612 COG0466@1|root,KOG2004@2759|Eukaryota,38CF0@33154|Opisthokonta,3NXAU@4751|Fungi,3QQPC@4890|Ascomycota,200GS@147541|Dothideomycetes,3MJNP@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi L ATP-dependent serine protease that mediates the selective degradation of misfolded, unassembled or oxidatively damaged polypeptides as well as certain short-lived regulatory proteins in the mitochondrial matrix. May also have a chaperone function in the assembly of inner membrane protein complexes. Participates in the regulation of mitochondrial gene expression and in the maintenance of the integrity of the mitochondrial genome. Binds to mitochondrial DNA in a site-specific mannerPIM1 GO:0000166,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004176,GO:0004252,GO:0005488,GO:0005524,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005759,GO:0006508,GO:0006515,GO:0006807,GO:0006996,GO:0007005,GO:0008144,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0016043,GO:0016462,GO:0016787,GO:0016817,GO:0016818,GO:0016887,GO:0017076,GO:0017111,GO:0017171,GO:0019538,GO:0022607,GO:0030163,GO:0030554,GO:0031974,GO:0032553,GO:0032555,GO:0032559,GO:0034622,GO:0035639,GO:0035694,GO:0036094,GO:0042623,GO:0043167,GO:0043168,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043933,GO:0044085,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0051131,GO:0051603,GO:0065003,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0071840,GO:0097159,GO:0097367,GO:0140096,GO:1901265,GO:1901363,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.21.53
OG0000135 430998.XP_007679405.1 0 1612 COG0466@1|root,KOG2004@2759|Eukaryota,38CF0@33154|Opisthokonta,3NXAU@4751|Fungi,3QQPC@4890|Ascomycota,200GS@147541|Dothideomycetes,3MJNP@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi L ATP-dependent serine protease that mediates the selective degradation of misfolded, unassembled or oxidatively damaged polypeptides as well as certain short-lived regulatory proteins in the mitochondrial matrix. May also have a chaperone function in the assembly of inner membrane protein complexes. Participates in the regulation of mitochondrial gene expression and in the maintenance of the integrity of the mitochondrial genome. Binds to mitochondrial DNA in a site-specific mannerPIM1 GO:0000166,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004176,GO:0004252,GO:0005488,GO:0005524,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005759,GO:0006508,GO:0006515,GO:0006807,GO:0006996,GO:0007005,GO:0008144,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0016043,GO:0016462,GO:0016787,GO:0016817,GO:0016818,GO:0016887,GO:0017076,GO:0017111,GO:0017171,GO:0019538,GO:0022607,GO:0030163,GO:0030554,GO:0031974,GO:0032553,GO:0032555,GO:0032559,GO:0034622,GO:0035639,GO:0035694,GO:0036094,GO:0042623,GO:0043167,GO:0043168,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043933,GO:0044085,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0051131,GO:0051603,GO:0065003,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0071840,GO:0097159,GO:0097367,GO:0140096,GO:1901265,GO:1901363,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.21.53
OG0000135 430998.XP_007679405.1 0 1612 COG0466@1|root,KOG2004@2759|Eukaryota,38CF0@33154|Opisthokonta,3NXAU@4751|Fungi,3QQPC@4890|Ascomycota,200GS@147541|Dothideomycetes,3MJNP@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi L ATP-dependent serine protease that mediates the selective degradation of misfolded, unassembled or oxidatively damaged polypeptides as well as certain short-lived regulatory proteins in the mitochondrial matrix. May also have a chaperone function in the assembly of inner membrane protein complexes. Participates in the regulation of mitochondrial gene expression and in the maintenance of the integrity of the mitochondrial genome. Binds to mitochondrial DNA in a site-specific mannerPIM1 GO:0000166,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004176,GO:0004252,GO:0005488,GO:0005524,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005759,GO:0006508,GO:0006515,GO:0006807,GO:0006996,GO:0007005,GO:0008144,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0016043,GO:0016462,GO:0016787,GO:0016817,GO:0016818,GO:0016887,GO:0017076,GO:0017111,GO:0017171,GO:0019538,GO:0022607,GO:0030163,GO:0030554,GO:0031974,GO:0032553,GO:0032555,GO:0032559,GO:0034622,GO:0035639,GO:0035694,GO:0036094,GO:0042623,GO:0043167,GO:0043168,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043933,GO:0044085,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0051131,GO:0051603,GO:0065003,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0071840,GO:0097159,GO:0097367,GO:0140096,GO:1901265,GO:1901363,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.21.53
OG0000135 430998.XP_007679405.1 0 1612 COG0466@1|root,KOG2004@2759|Eukaryota,38CF0@33154|Opisthokonta,3NXAU@4751|Fungi,3QQPC@4890|Ascomycota,200GS@147541|Dothideomycetes,3MJNP@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi L ATP-dependent serine protease that mediates the selective degradation of misfolded, unassembled or oxidatively damaged polypeptides as well as certain short-lived regulatory proteins in the mitochondrial matrix. May also have a chaperone function in the assembly of inner membrane protein complexes. Participates in the regulation of mitochondrial gene expression and in the maintenance of the integrity of the mitochondrial genome. Binds to mitochondrial DNA in a site-specific mannerPIM1 GO:0000166,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004176,GO:0004252,GO:0005488,GO:0005524,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005759,GO:0006508,GO:0006515,GO:0006807,GO:0006996,GO:0007005,GO:0008144,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0016043,GO:0016462,GO:0016787,GO:0016817,GO:0016818,GO:0016887,GO:0017076,GO:0017111,GO:0017171,GO:0019538,GO:0022607,GO:0030163,GO:0030554,GO:0031974,GO:0032553,GO:0032555,GO:0032559,GO:0034622,GO:0035639,GO:0035694,GO:0036094,GO:0042623,GO:0043167,GO:0043168,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043933,GO:0044085,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0051131,GO:0051603,GO:0065003,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0071840,GO:0097159,GO:0097367,GO:0140096,GO:1901265,GO:1901363,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.21.53
OG0000135 430998.XP_007679405.1 0 1612 COG0466@1|root,KOG2004@2759|Eukaryota,38CF0@33154|Opisthokonta,3NXAU@4751|Fungi,3QQPC@4890|Ascomycota,200GS@147541|Dothideomycetes,3MJNP@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi L ATP-dependent serine protease that mediates the selective degradation of misfolded, unassembled or oxidatively damaged polypeptides as well as certain short-lived regulatory proteins in the mitochondrial matrix. May also have a chaperone function in the assembly of inner membrane protein complexes. Participates in the regulation of mitochondrial gene expression and in the maintenance of the integrity of the mitochondrial genome. Binds to mitochondrial DNA in a site-specific mannerPIM1 GO:0000166,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004176,GO:0004252,GO:0005488,GO:0005524,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005759,GO:0006508,GO:0006515,GO:0006807,GO:0006996,GO:0007005,GO:0008144,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0016043,GO:0016462,GO:0016787,GO:0016817,GO:0016818,GO:0016887,GO:0017076,GO:0017111,GO:0017171,GO:0019538,GO:0022607,GO:0030163,GO:0030554,GO:0031974,GO:0032553,GO:0032555,GO:0032559,GO:0034622,GO:0035639,GO:0035694,GO:0036094,GO:0042623,GO:0043167,GO:0043168,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043933,GO:0044085,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0051131,GO:0051603,GO:0065003,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0071840,GO:0097159,GO:0097367,GO:0140096,GO:1901265,GO:1901363,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.21.53
OG0000171 1047171.Mycgr3P60951 2.53E-260 747 COG1362@1|root,KOG2596@2759|Eukaryota,38CES@33154|Opisthokonta,3NWB8@4751|Fungi,3QKN2@4890|Ascomycota,1ZYQT@147541|Dothideomycetes,3MGCH@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi E Belongs to the peptidase M18 family - GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0000328,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0005575,GO:0005576,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005773,GO:0005775,GO:0006457,GO:0006508,GO:0006518,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008235,GO:0008237,GO:0008238,GO:0009987,GO:0016787,GO:0019538,GO:0031974,GO:0034641,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043603,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044437,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0061077,GO:0070006,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.11.21
OG0000202 63418.F2PN26 6.36E-184 512 KOG1415@1|root,KOG1415@2759|Eukaryota,3AEY8@33154|Opisthokonta,3PAXZ@4751|Fungi,3QU62@4890|Ascomycota,20BWD@147545|Eurotiomycetes,3B2RT@33183|Onygenales,3FUP2@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O ubiquitin - - 3.4.19.12
OG0000202 63418.F2PN26 6.36E-184 512 KOG1415@1|root,KOG1415@2759|Eukaryota,3AEY8@33154|Opisthokonta,3PAXZ@4751|Fungi,3QU62@4890|Ascomycota,20BWD@147545|Eurotiomycetes,3B2RT@33183|Onygenales,3FUP2@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O ubiquitin - - 3.4.19.12
OG0000272 4909.A0A099NXQ2 0 1263 COG5560@1|root,KOG1870@2759|Eukaryota,39JAB@33154|Opisthokonta,3Q3MD@4751|Fungi,3QN3B@4890|Ascomycota,3RT3D@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005730,GO:0006325,GO:0006342,GO:0006348,GO:0006355,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0006996,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010558,GO:0010605,GO:0010629,GO:0016043,GO:0016458,GO:0016569,GO:0016570,GO:0016578,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019783,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0031974,GO:0031981,GO:0036211,GO:0036459,GO:0040029,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043228,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043232,GO:0043233,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044428,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045814,GO:0045892,GO:0045934,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051252,GO:0051253,GO:0051276,GO:0060255,GO:0065007,GO:0070011,GO:0070013,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0071840,GO:0080090,GO:0099114,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1902679,G3.4.19.12
OG0000272 4909.A0A099NXQ2 0 1263 COG5560@1|root,KOG1870@2759|Eukaryota,39JAB@33154|Opisthokonta,3Q3MD@4751|Fungi,3QN3B@4890|Ascomycota,3RT3D@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005730,GO:0006325,GO:0006342,GO:0006348,GO:0006355,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0006996,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010558,GO:0010605,GO:0010629,GO:0016043,GO:0016458,GO:0016569,GO:0016570,GO:0016578,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019783,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0031974,GO:0031981,GO:0036211,GO:0036459,GO:0040029,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043228,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043232,GO:0043233,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044428,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045814,GO:0045892,GO:0045934,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051252,GO:0051253,GO:0051276,GO:0060255,GO:0065007,GO:0070011,GO:0070013,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0071840,GO:0080090,GO:0099114,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1902679,G3.4.19.12
OG0000277 63405.XP_002845577.1 0 1212 COG4934@1|root,2QR6D@2759|Eukaryota,38GAV@33154|Opisthokonta,3NY9U@4751|Fungi,3QMQ1@4890|Ascomycota,20B7N@147545|Eurotiomycetes,3AZYQ@33183|Onygenales,3FUVM@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Secreted tripeptidyl-peptidase which degrades proteins at acidic pHs and is involved in virulenceSED4 - 3.4.14.9
OG0000277 63405.XP_002845577.1 0 1212 COG4934@1|root,2QR6D@2759|Eukaryota,38GAV@33154|Opisthokonta,3NY9U@4751|Fungi,3QMQ1@4890|Ascomycota,20B7N@147545|Eurotiomycetes,3AZYQ@33183|Onygenales,3FUVM@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Secreted tripeptidyl-peptidase which degrades proteins at acidic pHs and is involved in virulenceSED4 - 3.4.14.9
OG0000290 82508.K1WAW2 4.02E-256 733 KOG2605@1|root,KOG2605@2759|Eukaryota,39JFE@33154|Opisthokonta,3P1DA@4751|Fungi,3V147@5204|Basidiomycota,3VF55@5234|Tremellales4751|Fungi OT OTU-like cysteine protease - - 3.4.19.12
OG0000290 82508.K1WAW2 4.02E-256 733 KOG2605@1|root,KOG2605@2759|Eukaryota,39JFE@33154|Opisthokonta,3P1DA@4751|Fungi,3V147@5204|Basidiomycota,3VF55@5234|Tremellales4751|Fungi OT OTU-like cysteine protease - - 3.4.19.12
OG0000299 430998.XP_007675756.1 1.71E-235 679 COG0024@1|root,KOG2775@2759|Eukaryota,38BDD@33154|Opisthokonta,3NUPF@4751|Fungi,3QKTY@4890|Ascomycota,1ZYFY@147541|Dothideomycetes,3MK71@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi J Cotranslationally removes the N-terminal methionine from nascent proteins. The N-terminal methionine is often cleaved when the second residue in the primary sequence is small and uncharged (Met-Ala-, Cys, Gly, Pro, Ser, Thr, or Val)MAP2 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008235,GO:0008237,GO:0008238,GO:0009987,GO:0010467,GO:0016485,GO:0016787,GO:0019538,GO:0035551,GO:0036211,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0051604,GO:0070006,GO:0070011,GO:0070084,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.11.18
OG0000299 430998.XP_007675756.1 1.71E-235 679 COG0024@1|root,KOG2775@2759|Eukaryota,38BDD@33154|Opisthokonta,3NUPF@4751|Fungi,3QKTY@4890|Ascomycota,1ZYFY@147541|Dothideomycetes,3MK71@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi J Cotranslationally removes the N-terminal methionine from nascent proteins. The N-terminal methionine is often cleaved when the second residue in the primary sequence is small and uncharged (Met-Ala-, Cys, Gly, Pro, Ser, Thr, or Val)MAP2 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008235,GO:0008237,GO:0008238,GO:0009987,GO:0010467,GO:0016485,GO:0016787,GO:0019538,GO:0035551,GO:0036211,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0051604,GO:0070006,GO:0070011,GO:0070084,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.11.18
OG0000299 430998.XP_007675756.1 1.71E-235 679 COG0024@1|root,KOG2775@2759|Eukaryota,38BDD@33154|Opisthokonta,3NUPF@4751|Fungi,3QKTY@4890|Ascomycota,1ZYFY@147541|Dothideomycetes,3MK71@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi J Cotranslationally removes the N-terminal methionine from nascent proteins. The N-terminal methionine is often cleaved when the second residue in the primary sequence is small and uncharged (Met-Ala-, Cys, Gly, Pro, Ser, Thr, or Val)MAP2 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008235,GO:0008237,GO:0008238,GO:0009987,GO:0010467,GO:0016485,GO:0016787,GO:0019538,GO:0035551,GO:0036211,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0051604,GO:0070006,GO:0070011,GO:0070084,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.11.18
OG0000299 430998.XP_007675756.1 1.71E-235 679 COG0024@1|root,KOG2775@2759|Eukaryota,38BDD@33154|Opisthokonta,3NUPF@4751|Fungi,3QKTY@4890|Ascomycota,1ZYFY@147541|Dothideomycetes,3MK71@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi J Cotranslationally removes the N-terminal methionine from nascent proteins. The N-terminal methionine is often cleaved when the second residue in the primary sequence is small and uncharged (Met-Ala-, Cys, Gly, Pro, Ser, Thr, or Val)MAP2 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008235,GO:0008237,GO:0008238,GO:0009987,GO:0010467,GO:0016485,GO:0016787,GO:0019538,GO:0035551,GO:0036211,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0051604,GO:0070006,GO:0070011,GO:0070084,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.11.18
OG0000299 430998.XP_007675756.1 1.71E-235 679 COG0024@1|root,KOG2775@2759|Eukaryota,38BDD@33154|Opisthokonta,3NUPF@4751|Fungi,3QKTY@4890|Ascomycota,1ZYFY@147541|Dothideomycetes,3MK71@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi J Cotranslationally removes the N-terminal methionine from nascent proteins. The N-terminal methionine is often cleaved when the second residue in the primary sequence is small and uncharged (Met-Ala-, Cys, Gly, Pro, Ser, Thr, or Val)MAP2 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008235,GO:0008237,GO:0008238,GO:0009987,GO:0010467,GO:0016485,GO:0016787,GO:0019538,GO:0035551,GO:0036211,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0051604,GO:0070006,GO:0070011,GO:0070084,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.11.18
OG0000361 4909.A0A099P560 0 1667 COG1404@1|root,COG3579@1|root,KOG3525@2759|Eukaryota,KOG4128@2759|Eukaryota,38C1N@33154|Opisthokonta,3NV4P@4751|Fungi,3QNAI@4890|Ascomycota,3RRZV@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O Belongs to the peptidase S8 family KEX2 GO:0000139,GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004252,GO:0004857,GO:0004866,GO:0004867,GO:0005488,GO:0005515,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005773,GO:0005794,GO:0005802,GO:0006508,GO:0006807,GO:0007323,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009892,GO:0009986,GO:0010466,GO:0010467,GO:0010605,GO:0010951,GO:0012505,GO:0016020,GO:0016485,GO:0016540,GO:0016787,GO:0017171,GO:0019222,GO:0019538,GO:0030162,GO:0030234,GO:0030414,GO:0031090,GO:0031136,GO:0031137,GO:0031139,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031984,GO:0032268,GO:0032269,GO:0032588,GO:0043086,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043900,GO:0043902,GO:0044092,GO:0044238,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044431,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045861,GO:0046999,GO:0048518,GO:0048519,GO:0048522,GO:0048523,GO:0050789,GO:0050790,GO:0050794,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051246,GO:0051248,GO:0051336,GO:0051346,GO:0051604,GO:0052547,GO:0052548,GO:0060255,GO:0061134,GO:0061135,GO:0065007,GO:0065009,G3.4.21.61
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OG0000952 82508.K1VPD7 0 1617 KOG1868@1|root,KOG1868@2759|Eukaryota,38DC9@33154|Opisthokonta,3NX9E@4751|Fungi,3UYP9@5204|Basidiomycota,3VEDQ@5234|Tremellales4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase DOA4 GO:0000131,GO:0000502,GO:0002039,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004197,GO:0004843,GO:0005488,GO:0005515,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005654,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005768,GO:0005829,GO:0005933,GO:0005935,GO:0006139,GO:0006259,GO:0006275,GO:0006281,GO:0006283,GO:0006289,GO:0006325,GO:0006355,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006725,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006811,GO:0006820,GO:0006862,GO:0006897,GO:0006900,GO:0006950,GO:0006974,GO:0006996,GO:0007032,GO:0008022,GO:0008134,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009889,GO:0009892,GO:0009893,GO:0009894,GO:0009895,GO:0009987,GO:0010216,GO:0010256,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010604,GO:0010605,GO:0010992,GO:0010995,GO:0012505,GO:0015711,GO:0015748,GO:0015865,GO:0015867,GO:0015868,GO:0015893,GO:0015931,GO:0016043,GO:0016050,GO:0016192,GO:0016569,GO:0016570,GO:0016578,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019725,GO:0019783,GO:0019899,GO:0019941,GO:0022411,GO:0030162,GO:0030163,GO:0030427,G3.4.19.12
OG0000952 82508.K1VPD7 0 1617 KOG1868@1|root,KOG1868@2759|Eukaryota,38DC9@33154|Opisthokonta,3NX9E@4751|Fungi,3UYP9@5204|Basidiomycota,3VEDQ@5234|Tremellales4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase DOA4 GO:0000131,GO:0000502,GO:0002039,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004197,GO:0004843,GO:0005488,GO:0005515,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005654,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005768,GO:0005829,GO:0005933,GO:0005935,GO:0006139,GO:0006259,GO:0006275,GO:0006281,GO:0006283,GO:0006289,GO:0006325,GO:0006355,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006725,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006811,GO:0006820,GO:0006862,GO:0006897,GO:0006900,GO:0006950,GO:0006974,GO:0006996,GO:0007032,GO:0008022,GO:0008134,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009889,GO:0009892,GO:0009893,GO:0009894,GO:0009895,GO:0009987,GO:0010216,GO:0010256,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010604,GO:0010605,GO:0010992,GO:0010995,GO:0012505,GO:0015711,GO:0015748,GO:0015865,GO:0015867,GO:0015868,GO:0015893,GO:0015931,GO:0016043,GO:0016050,GO:0016192,GO:0016569,GO:0016570,GO:0016578,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019725,GO:0019783,GO:0019899,GO:0019941,GO:0022411,GO:0030162,GO:0030163,GO:0030427,G3.4.19.12
OG0000952 82508.K1VPD7 0 1617 KOG1868@1|root,KOG1868@2759|Eukaryota,38DC9@33154|Opisthokonta,3NX9E@4751|Fungi,3UYP9@5204|Basidiomycota,3VEDQ@5234|Tremellales4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase DOA4 GO:0000131,GO:0000502,GO:0002039,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004197,GO:0004843,GO:0005488,GO:0005515,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005654,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005768,GO:0005829,GO:0005933,GO:0005935,GO:0006139,GO:0006259,GO:0006275,GO:0006281,GO:0006283,GO:0006289,GO:0006325,GO:0006355,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006725,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006811,GO:0006820,GO:0006862,GO:0006897,GO:0006900,GO:0006950,GO:0006974,GO:0006996,GO:0007032,GO:0008022,GO:0008134,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009889,GO:0009892,GO:0009893,GO:0009894,GO:0009895,GO:0009987,GO:0010216,GO:0010256,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010604,GO:0010605,GO:0010992,GO:0010995,GO:0012505,GO:0015711,GO:0015748,GO:0015865,GO:0015867,GO:0015868,GO:0015893,GO:0015931,GO:0016043,GO:0016050,GO:0016192,GO:0016569,GO:0016570,GO:0016578,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019725,GO:0019783,GO:0019899,GO:0019941,GO:0022411,GO:0030162,GO:0030163,GO:0030427,G3.4.19.12
OG0000981 63402.XP_003177316.1 0 1024 KOG1872@1|root,KOG1872@2759|Eukaryota,38F2F@33154|Opisthokonta,3NUIQ@4751|Fungi,3QMX4@4890|Ascomycota,20CN6@147545|Eurotiomycetes,3B0ZU@33183|Onygenales,3FXTB@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family UBP6 GO:0000502,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005838,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009892,GO:0009894,GO:0009895,GO:0009987,GO:0010498,GO:0010605,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019941,GO:0022624,GO:0030162,GO:0030163,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031329,GO:0031330,GO:0032268,GO:0032269,GO:0032991,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042176,GO:0042177,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043412,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0045861,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051246,GO:0051248,GO:0051603,GO:0060255,GO:0061136,GO:0065007,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0072671,GO:0080090,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:1901575,GO:1901799,GO:1902494,GO:1903050,GO:1903051,GO:1903362,GO:1903363,GO:1905368,GO:19053693.4.19.12
OG0000981 63402.XP_003177316.1 0 1024 KOG1872@1|root,KOG1872@2759|Eukaryota,38F2F@33154|Opisthokonta,3NUIQ@4751|Fungi,3QMX4@4890|Ascomycota,20CN6@147545|Eurotiomycetes,3B0ZU@33183|Onygenales,3FXTB@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family UBP6 GO:0000502,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005838,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009892,GO:0009894,GO:0009895,GO:0009987,GO:0010498,GO:0010605,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019941,GO:0022624,GO:0030162,GO:0030163,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031329,GO:0031330,GO:0032268,GO:0032269,GO:0032991,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042176,GO:0042177,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043412,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0045861,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051246,GO:0051248,GO:0051603,GO:0060255,GO:0061136,GO:0065007,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0072671,GO:0080090,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:1901575,GO:1901799,GO:1902494,GO:1903050,GO:1903051,GO:1903362,GO:1903363,GO:1905368,GO:19053693.4.19.12
OG0000981 63402.XP_003177316.1 0 1024 KOG1872@1|root,KOG1872@2759|Eukaryota,38F2F@33154|Opisthokonta,3NUIQ@4751|Fungi,3QMX4@4890|Ascomycota,20CN6@147545|Eurotiomycetes,3B0ZU@33183|Onygenales,3FXTB@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family UBP6 GO:0000502,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005838,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009892,GO:0009894,GO:0009895,GO:0009987,GO:0010498,GO:0010605,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019941,GO:0022624,GO:0030162,GO:0030163,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031329,GO:0031330,GO:0032268,GO:0032269,GO:0032991,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042176,GO:0042177,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043412,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0045861,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051246,GO:0051248,GO:0051603,GO:0060255,GO:0061136,GO:0065007,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0072671,GO:0080090,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:1901575,GO:1901799,GO:1902494,GO:1903050,GO:1903051,GO:1903362,GO:1903363,GO:1905368,GO:19053693.4.19.12
OG0000981 63402.XP_003177316.1 0 1024 KOG1872@1|root,KOG1872@2759|Eukaryota,38F2F@33154|Opisthokonta,3NUIQ@4751|Fungi,3QMX4@4890|Ascomycota,20CN6@147545|Eurotiomycetes,3B0ZU@33183|Onygenales,3FXTB@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family UBP6 GO:0000502,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005838,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009892,GO:0009894,GO:0009895,GO:0009987,GO:0010498,GO:0010605,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019941,GO:0022624,GO:0030162,GO:0030163,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031329,GO:0031330,GO:0032268,GO:0032269,GO:0032991,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042176,GO:0042177,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043412,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0045861,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051246,GO:0051248,GO:0051603,GO:0060255,GO:0061136,GO:0065007,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0072671,GO:0080090,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:1901575,GO:1901799,GO:1902494,GO:1903050,GO:1903051,GO:1903362,GO:1903363,GO:1905368,GO:19053693.4.19.12
OG0000982 120017.I2FZJ5 1.7E-88 300 KOG1339@1|root,KOG1339@2759|Eukaryota,3A19X@33154|Opisthokonta,3NX73@4751|Fungi,3UZ6D@5204|Basidiomycota,3N1Q5@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O Xylanase inhibitor N-terminal - - 3.4.23.5
OG0000982 120017.I2FZJ5 1.7E-88 300 KOG1339@1|root,KOG1339@2759|Eukaryota,3A19X@33154|Opisthokonta,3NX73@4751|Fungi,3UZ6D@5204|Basidiomycota,3N1Q5@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O Xylanase inhibitor N-terminal - - 3.4.23.5
OG0000982 120017.I2FZJ5 1.7E-88 300 KOG1339@1|root,KOG1339@2759|Eukaryota,3A19X@33154|Opisthokonta,3NX73@4751|Fungi,3UZ6D@5204|Basidiomycota,3N1Q5@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O Xylanase inhibitor N-terminal - - 3.4.23.5
OG0000982 120017.I2FZJ5 1.7E-88 300 KOG1339@1|root,KOG1339@2759|Eukaryota,3A19X@33154|Opisthokonta,3NX73@4751|Fungi,3UZ6D@5204|Basidiomycota,3N1Q5@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O Xylanase inhibitor N-terminal - - 3.4.23.5
OG0001140 5270.UM00354P0 5.88E-89 312 COG5160@1|root,KOG0778@2759|Eukaryota,38HPZ@33154|Opisthokonta,3P3UZ@4751|Fungi,3V0CX@5204|Basidiomycota,3N16Q@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O Ulp1 protease family, C-terminal catalytic domain - GO:0000086,GO:0000278,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004197,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005635,GO:0005730,GO:0005737,GO:0006325,GO:0006342,GO:0006355,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0006996,GO:0007049,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010467,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010558,GO:0010605,GO:0010629,GO:0012505,GO:0016043,GO:0016458,GO:0016485,GO:0016787,GO:0016926,GO:0016929,GO:0018193,GO:0018205,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019783,GO:0022402,GO:0030466,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0031967,GO:0031974,GO:0031975,GO:0031981,GO:0034399,GO:0036211,GO:0040029,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043228,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043232,GO:0043233,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044428,GO:0044446,GO:0044464,GO:0044770,GO:0044772,GO:0044839,GO:0045814,GO:0045892,GO:0045934,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051252,GO:0051253,G3.4.22.68
OG0001222 82508.K1VQG6 5.08E-168 471 COG0638@1|root,KOG0179@2759|Eukaryota,38EK6@33154|Opisthokonta,3NZ3T@4751|Fungi,3UZSZ@5204|Basidiomycota,3VCRA@5234|Tremellales4751|Fungi O Proteasome subunit beta type PRE7 GO:0000502,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0005783,GO:0005789,GO:0005829,GO:0005839,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0007088,GO:0007346,GO:0008150,GO:0008152,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009896,GO:0009987,GO:0010498,GO:0010499,GO:0010564,GO:0010638,GO:0010965,GO:0012505,GO:0016020,GO:0019538,GO:0019748,GO:0019774,GO:0019941,GO:0030071,GO:0030163,GO:0031331,GO:0031597,GO:0031984,GO:0032270,GO:0032436,GO:0032991,GO:0033043,GO:0033044,GO:0033045,GO:0033047,GO:0034515,GO:0042175,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044432,GO:0044444,GO:0044445,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045732,GO:0045787,GO:0045840,GO:0045842,GO:0045862,GO:0045931,GO:0048518,GO:0048522,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051128,GO:0051130,GO:0051247,GO:0051603,GO:0051726,GO:0051781,GO:0051783,GO:0051785,GO:0051983,GO:0051984,GO:0062033,GO:0065007,GO:0071704,GO:0090068,GO:0098827,G3.4.25.1
OG0001222 82508.K1VQG6 5.08E-168 471 COG0638@1|root,KOG0179@2759|Eukaryota,38EK6@33154|Opisthokonta,3NZ3T@4751|Fungi,3UZSZ@5204|Basidiomycota,3VCRA@5234|Tremellales4751|Fungi O Proteasome subunit beta type PRE7 GO:0000502,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0005783,GO:0005789,GO:0005829,GO:0005839,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0007088,GO:0007346,GO:0008150,GO:0008152,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009896,GO:0009987,GO:0010498,GO:0010499,GO:0010564,GO:0010638,GO:0010965,GO:0012505,GO:0016020,GO:0019538,GO:0019748,GO:0019774,GO:0019941,GO:0030071,GO:0030163,GO:0031331,GO:0031597,GO:0031984,GO:0032270,GO:0032436,GO:0032991,GO:0033043,GO:0033044,GO:0033045,GO:0033047,GO:0034515,GO:0042175,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044432,GO:0044444,GO:0044445,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045732,GO:0045787,GO:0045840,GO:0045842,GO:0045862,GO:0045931,GO:0048518,GO:0048522,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051128,GO:0051130,GO:0051247,GO:0051603,GO:0051726,GO:0051781,GO:0051783,GO:0051785,GO:0051983,GO:0051984,GO:0062033,GO:0065007,GO:0071704,GO:0090068,GO:0098827,G3.4.25.1
OG0001233 63405.XP_002843416.1 1.57E-140 402 COG0638@1|root,KOG0180@2759|Eukaryota,38GZR@33154|Opisthokonta,3NWF8@4751|Fungi,3QKBY@4890|Ascomycota,20BB2@147545|Eurotiomycetes,3B1IJ@33183|Onygenales,3FXWU@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Proteasome subunit beta PUP3 GO:0000502,GO:0003674,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0005783,GO:0005789,GO:0005829,GO:0005839,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0007088,GO:0007346,GO:0008047,GO:0008150,GO:0008152,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009893,GO:0009896,GO:0009987,GO:0010498,GO:0010499,GO:0010564,GO:0010604,GO:0010638,GO:0010950,GO:0010952,GO:0010965,GO:0012505,GO:0016020,GO:0016504,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019774,GO:0019941,GO:0030071,GO:0030162,GO:0030163,GO:0030234,GO:0031323,GO:0031325,GO:0031331,GO:0031597,GO:0031984,GO:0032268,GO:0032270,GO:0032436,GO:0032991,GO:0033043,GO:0033044,GO:0033045,GO:0033047,GO:0034515,GO:0042175,GO:0043085,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043632,GO:0044093,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044432,GO:0044444,GO:0044445,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045732,GO:0045787,GO:0045840,GO:0045842,GO:0045862,GO:0045931,GO:0048518,GO:0048522,GO:0050789,GO:0050790,GO:0050794,G3.4.25.1
OG0001233 63405.XP_002843416.1 1.57E-140 402 COG0638@1|root,KOG0180@2759|Eukaryota,38GZR@33154|Opisthokonta,3NWF8@4751|Fungi,3QKBY@4890|Ascomycota,20BB2@147545|Eurotiomycetes,3B1IJ@33183|Onygenales,3FXWU@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Proteasome subunit beta PUP3 GO:0000502,GO:0003674,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0005783,GO:0005789,GO:0005829,GO:0005839,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0007088,GO:0007346,GO:0008047,GO:0008150,GO:0008152,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009893,GO:0009896,GO:0009987,GO:0010498,GO:0010499,GO:0010564,GO:0010604,GO:0010638,GO:0010950,GO:0010952,GO:0010965,GO:0012505,GO:0016020,GO:0016504,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019774,GO:0019941,GO:0030071,GO:0030162,GO:0030163,GO:0030234,GO:0031323,GO:0031325,GO:0031331,GO:0031597,GO:0031984,GO:0032268,GO:0032270,GO:0032436,GO:0032991,GO:0033043,GO:0033044,GO:0033045,GO:0033047,GO:0034515,GO:0042175,GO:0043085,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043632,GO:0044093,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044432,GO:0044444,GO:0044445,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045732,GO:0045787,GO:0045840,GO:0045842,GO:0045862,GO:0045931,GO:0048518,GO:0048522,GO:0050789,GO:0050790,GO:0050794,G3.4.25.1
OG0001237 264951.V5G3Q3 0 1234 KOG1649@1|root,KOG2137@1|root,KOG3675@1|root,KOG1649@2759|Eukaryota,KOG2137@2759|Eukaryota,KOG3675@2759|Eukaryota,38E6G@33154|Opisthokonta,3NWHP@4751|Fungi,3QMR7@4890|Ascomycota,20E8C@147545|Eurotiomycetes,3S7YE@5042|Eurotiales4751|Fungi O Belongs to the peptidase M49 family YOL057W GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008238,GO:0008239,GO:0016787,GO:0019538,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044238,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.14.4
OG0001260 327079.R9P279 6.7E-133 404 COG0638@1|root,KOG0173@2759|Eukaryota,38CTY@33154|Opisthokonta,3NWM3@4751|Fungi,3V02T@5204|Basidiomycota,3N3CR@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O Proteasome beta subunits C terminal PUP1 GO:0000502,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0005783,GO:0005789,GO:0005829,GO:0005839,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0007088,GO:0007346,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009896,GO:0009987,GO:0010498,GO:0010499,GO:0010564,GO:0010638,GO:0010965,GO:0012505,GO:0016020,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019774,GO:0019941,GO:0030071,GO:0030163,GO:0031331,GO:0031597,GO:0031984,GO:0032270,GO:0032436,GO:0032991,GO:0033043,GO:0033044,GO:0033045,GO:0033047,GO:0034515,GO:0042175,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044432,GO:0044444,GO:0044445,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045732,GO:0045787,GO:0045840,GO:0045842,GO:0045862,GO:0045931,GO:0048518,GO:0048522,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051128,GO:0051130,GO:0051247,GO:0051603,GO:0051726,GO:0051781,GO:0051783,GO:0051785,GO:0051983,GO:0051984,GO:0062033,G3.4.25.1
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OG0002489 83344.XP_007923374.1 4.88E-174 510 COG0006@1|root,KOG2737@2759|Eukaryota,39SGG@33154|Opisthokonta,3NY5A@4751|Fungi,3QSAE@4890|Ascomycota,1ZYGV@147541|Dothideomycetes,3MF27@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi E Aminopeptidase P, N-terminal domain PEPP - 3.4.13.9
OG0002489 83344.XP_007923374.1 4.88E-174 510 COG0006@1|root,KOG2737@2759|Eukaryota,39SGG@33154|Opisthokonta,3NY5A@4751|Fungi,3QSAE@4890|Ascomycota,1ZYGV@147541|Dothideomycetes,3MF27@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi E Aminopeptidase P, N-terminal domain PEPP - 3.4.13.9
OG0002489 83344.XP_007923374.1 4.88E-174 510 COG0006@1|root,KOG2737@2759|Eukaryota,39SGG@33154|Opisthokonta,3NY5A@4751|Fungi,3QSAE@4890|Ascomycota,1ZYGV@147541|Dothideomycetes,3MF27@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi E Aminopeptidase P, N-terminal domain PEPP - 3.4.13.9
OG0002489 83344.XP_007923374.1 4.88E-174 510 COG0006@1|root,KOG2737@2759|Eukaryota,39SGG@33154|Opisthokonta,3NY5A@4751|Fungi,3QSAE@4890|Ascomycota,1ZYGV@147541|Dothideomycetes,3MF27@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi E Aminopeptidase P, N-terminal domain PEPP - 3.4.13.9
OG0002815 63400.XP_003012504.1 0 1469 COG0339@1|root,KOG2089@2759|Eukaryota,38SFI@33154|Opisthokonta,3NX1E@4751|Fungi,3QJCH@4890|Ascomycota,20BAI@147545|Eurotiomycetes,3AZ17@33183|Onygenales,3FTWB@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Peptidase family M3 PRD1 GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004222,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005740,GO:0005758,GO:0005773,GO:0005794,GO:0006508,GO:0006518,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008237,GO:0009987,GO:0012505,GO:0016787,GO:0019538,GO:0031967,GO:0031970,GO:0031974,GO:0031975,GO:0034641,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043603,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.24.37
OG0002815 63400.XP_003012504.1 0 1469 COG0339@1|root,KOG2089@2759|Eukaryota,38SFI@33154|Opisthokonta,3NX1E@4751|Fungi,3QJCH@4890|Ascomycota,20BAI@147545|Eurotiomycetes,3AZ17@33183|Onygenales,3FTWB@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Peptidase family M3 PRD1 GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004222,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005740,GO:0005758,GO:0005773,GO:0005794,GO:0006508,GO:0006518,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008237,GO:0009987,GO:0012505,GO:0016787,GO:0019538,GO:0031967,GO:0031970,GO:0031974,GO:0031975,GO:0034641,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043603,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.24.37
OG0002815 63400.XP_003012504.1 0 1469 COG0339@1|root,KOG2089@2759|Eukaryota,38SFI@33154|Opisthokonta,3NX1E@4751|Fungi,3QJCH@4890|Ascomycota,20BAI@147545|Eurotiomycetes,3AZ17@33183|Onygenales,3FTWB@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Peptidase family M3 PRD1 GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004222,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005740,GO:0005758,GO:0005773,GO:0005794,GO:0006508,GO:0006518,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008237,GO:0009987,GO:0012505,GO:0016787,GO:0019538,GO:0031967,GO:0031970,GO:0031974,GO:0031975,GO:0034641,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043603,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.24.37
OG0002888 5551.XP_003233502.1 0 1044 KOG1865@1|root,KOG1865@2759|Eukaryota,3A7W0@33154|Opisthokonta,3P65S@4751|Fungi,3QY1Q@4890|Ascomycota,20IYD@147545|Eurotiomycetes,3B568@33183|Onygenales,3FXY0@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - - 3.4.19.12
OG0002888 5551.XP_003233502.1 0 1044 KOG1865@1|root,KOG1865@2759|Eukaryota,3A7W0@33154|Opisthokonta,3P65S@4751|Fungi,3QY1Q@4890|Ascomycota,20IYD@147545|Eurotiomycetes,3B568@33183|Onygenales,3FXY0@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - - 3.4.19.12
OG0002902 4909.A0A099P060 0 1947 COG0258@1|root,COG5207@1|root,KOG0944@2759|Eukaryota,KOG2520@2759|Eukaryota,38CE9@33154|Opisthokonta,3NX3U@4751|Fungi,3QK3T@4890|Ascomycota,3RR60@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O Ubiquitinyl hydrolase 1 ubp14 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006109,GO:0006111,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010498,GO:0010675,GO:0010677,GO:0010906,GO:0016787,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019941,GO:0030163,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0036459,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043255,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0045721,GO:0045912,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051603,GO:0062012,GO:0062014,GO:0065007,GO:0070011,GO:0071704,GO:0080090,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.19.12
OG0002902 4909.A0A099P060 0 1947 COG0258@1|root,COG5207@1|root,KOG0944@2759|Eukaryota,KOG2520@2759|Eukaryota,38CE9@33154|Opisthokonta,3NX3U@4751|Fungi,3QK3T@4890|Ascomycota,3RR60@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O Ubiquitinyl hydrolase 1 ubp14 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006109,GO:0006111,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010498,GO:0010675,GO:0010677,GO:0010906,GO:0016787,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019941,GO:0030163,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0036459,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043255,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0045721,GO:0045912,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051603,GO:0062012,GO:0062014,GO:0065007,GO:0070011,GO:0071704,GO:0080090,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.19.12
OG0002975 5551.XP_003237755.1 0 950 KOG3991@1|root,KOG3991@2759|Eukaryota,38D99@33154|Opisthokonta,3NZ2J@4751|Fungi,3QMGR@4890|Ascomycota,20F26@147545|Eurotiomycetes,3B2GB@33183|Onygenales,3FVA8@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Peptidase C65 Otubain - - 3.4.19.12
OG0003081 5551.XP_003235559.1 0 1532 KOG3675@1|root,KOG3675@2759|Eukaryota,38E6G@33154|Opisthokonta,3NWHP@4751|Fungi,3QMR7@4890|Ascomycota,20E8C@147545|Eurotiomycetes,3B15H@33183|Onygenales,3FWXF@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase M49 family YOL057W GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008238,GO:0008239,GO:0016787,GO:0019538,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044238,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.14.4
OG0003126 84751.XP_007880520.1 4.22E-49 194 COG1310@1|root,KOG2880@2759|Eukaryota,38CKJ@33154|Opisthokonta,3NXWM@4751|Fungi,3V0VA@5204|Basidiomycota4751|Fungi T Mov34-domain-containing protein - GO:0003674,GO:0003824,GO:0005488,GO:0005515,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006886,GO:0007034,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0008270,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0015031,GO:0015833,GO:0016192,GO:0016197,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019941,GO:0030163,GO:0031593,GO:0032509,GO:0032511,GO:0033036,GO:0033365,GO:0034613,GO:0035871,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042886,GO:0043162,GO:0043167,GO:0043169,GO:0043170,GO:0043328,GO:0043412,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0045184,GO:0045324,GO:0046872,GO:0046907,GO:0046914,GO:0051179,GO:0051234,GO:0051603,GO:0051641,GO:0051649,GO:0061578,GO:0070011,GO:0070530,GO:0070536,GO:0070646,GO:0070647,GO:0070727,GO:0071702,GO:0071704,GO:0071705,GO:0071985,GO:0072594,GO:0072665,GO:0072666,GO:0101005,GO:0120113,GO:0140030,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.19.12
OG0003307 82508.K1WG46 8.59E-113 340 COG0024@1|root,KOG2738@2759|Eukaryota,38BS3@33154|Opisthokonta,3P0AG@4751|Fungi,3V47J@5204|Basidiomycota,3VERD@5234|Tremellales4751|Fungi O Removes the N-terminal methionine from nascent proteins. The N-terminal methionine is often cleaved when the second residue in the primary sequence is small and uncharged (Met-Ala-, Cys, Gly, Pro, Ser, Thr, or Val)- - 3.4.11.18
OG0003307 82508.K1WG46 8.59E-113 340 COG0024@1|root,KOG2738@2759|Eukaryota,38BS3@33154|Opisthokonta,3P0AG@4751|Fungi,3V47J@5204|Basidiomycota,3VERD@5234|Tremellales4751|Fungi O Removes the N-terminal methionine from nascent proteins. The N-terminal methionine is often cleaved when the second residue in the primary sequence is small and uncharged (Met-Ala-, Cys, Gly, Pro, Ser, Thr, or Val)- - 3.4.11.18
OG0003307 82508.K1WG46 8.59E-113 340 COG0024@1|root,KOG2738@2759|Eukaryota,38BS3@33154|Opisthokonta,3P0AG@4751|Fungi,3V47J@5204|Basidiomycota,3VERD@5234|Tremellales4751|Fungi O Removes the N-terminal methionine from nascent proteins. The N-terminal methionine is often cleaved when the second residue in the primary sequence is small and uncharged (Met-Ala-, Cys, Gly, Pro, Ser, Thr, or Val)- - 3.4.11.18
OG0003369 109871.XP_006681033.1 2.95E-24 112 KOG3059@1|root,KOG3059@2759|Eukaryota,39SXG@33154|Opisthokonta,3NZ4F@4751|Fungi4751|Fungi I phosphatidylinositol GPI2 GO:0000506,GO:0003674,GO:0003824,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005783,GO:0005789,GO:0006464,GO:0006497,GO:0006505,GO:0006506,GO:0006629,GO:0006643,GO:0006644,GO:0006650,GO:0006661,GO:0006664,GO:0006793,GO:0006796,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008194,GO:0008375,GO:0008610,GO:0008654,GO:0009058,GO:0009059,GO:0009247,GO:0009987,GO:0012505,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016740,GO:0016757,GO:0016758,GO:0017176,GO:0019538,GO:0019637,GO:0031224,GO:0031984,GO:0032991,GO:0034645,GO:0036211,GO:0042157,GO:0042158,GO:0042175,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044249,GO:0044255,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044432,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045017,GO:0046467,GO:0046474,GO:0046486,GO:0046488,GO:0071704,GO:0090407,GO:0098796,GO:0098827,GO:1901135,GO:1901137,GO:1901564,GO:1901566,GO:1901576,GO:1902494,GO:1903509,GO:19902343.4.11.19
OG0003369 109871.XP_006681033.1 2.95E-24 112 KOG3059@1|root,KOG3059@2759|Eukaryota,39SXG@33154|Opisthokonta,3NZ4F@4751|Fungi4751|Fungi I phosphatidylinositol GPI2 GO:0000506,GO:0003674,GO:0003824,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005783,GO:0005789,GO:0006464,GO:0006497,GO:0006505,GO:0006506,GO:0006629,GO:0006643,GO:0006644,GO:0006650,GO:0006661,GO:0006664,GO:0006793,GO:0006796,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008194,GO:0008375,GO:0008610,GO:0008654,GO:0009058,GO:0009059,GO:0009247,GO:0009987,GO:0012505,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016740,GO:0016757,GO:0016758,GO:0017176,GO:0019538,GO:0019637,GO:0031224,GO:0031984,GO:0032991,GO:0034645,GO:0036211,GO:0042157,GO:0042158,GO:0042175,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044249,GO:0044255,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044432,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045017,GO:0046467,GO:0046474,GO:0046486,GO:0046488,GO:0071704,GO:0090407,GO:0098796,GO:0098827,GO:1901135,GO:1901137,GO:1901564,GO:1901566,GO:1901576,GO:1902494,GO:1903509,GO:19902343.4.11.19
OG0003475 5551.XP_003231292.1 2.41E-228 642 KOG2778@1|root,KOG2778@2759|Eukaryota,38G16@33154|Opisthokonta,3NVRT@4751|Fungi,3QQ22@4890|Ascomycota,20FNZ@147545|Eurotiomycetes,3B1Z5@33183|Onygenales,3FTK3@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - GO:0000338,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006515,GO:0006807,GO:0006950,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0010033,GO:0010498,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019784,GO:0019941,GO:0030163,GO:0033554,GO:0035966,GO:0035967,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042221,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043412,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0050896,GO:0051603,GO:0051716,GO:0051788,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0070887,GO:0071218,GO:0071310,GO:0071629,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.19.12
OG0003475 5551.XP_003231292.1 2.41E-228 642 KOG2778@1|root,KOG2778@2759|Eukaryota,38G16@33154|Opisthokonta,3NVRT@4751|Fungi,3QQ22@4890|Ascomycota,20FNZ@147545|Eurotiomycetes,3B1Z5@33183|Onygenales,3FTK3@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - GO:0000338,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006515,GO:0006807,GO:0006950,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0010033,GO:0010498,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019784,GO:0019941,GO:0030163,GO:0033554,GO:0035966,GO:0035967,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042221,GO:0043161,GO:0043170,GO:0043412,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0050896,GO:0051603,GO:0051716,GO:0051788,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0070887,GO:0071218,GO:0071310,GO:0071629,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.19.12
OG0003493 42374.XP_002418670.1 0 938 COG0596@1|root,2QSNW@2759|Eukaryota,38H5Q@33154|Opisthokonta,3NU0A@4751|Fungi,3QP53@4890|Ascomycota,3RU9B@4891|Saccharomycetes,47ANT@766764|Debaryomycetaceae4751|Fungi S alpha/beta hydrolase fold - - 3.4.11.5
OG0003493 42374.XP_002418670.1 0 938 COG0596@1|root,2QSNW@2759|Eukaryota,38H5Q@33154|Opisthokonta,3NU0A@4751|Fungi,3QP53@4890|Ascomycota,3RU9B@4891|Saccharomycetes,47ANT@766764|Debaryomycetaceae4751|Fungi S alpha/beta hydrolase fold - - 3.4.11.5
OG0003569 82508.K1VCT3 3.7E-148 431 COG0596@1|root,2QPPY@2759|Eukaryota,38J2J@33154|Opisthokonta,3NZP5@4751|Fungi,3UZEN@5204|Basidiomycota,3VHBM@5234|Tremellales4751|Fungi I Alpha/beta hydrolase family - - 3.4.11.5
OG0003569 82508.K1VCT3 3.7E-148 431 COG0596@1|root,2QPPY@2759|Eukaryota,38J2J@33154|Opisthokonta,3NZP5@4751|Fungi,3UZEN@5204|Basidiomycota,3VHBM@5234|Tremellales4751|Fungi I Alpha/beta hydrolase family - - 3.4.11.5
OG0003585 5480.G8B8J6 0 1613 28K46@1|root,2QSIQ@2759|Eukaryota,39XHJ@33154|Opisthokonta,3NWQ4@4751|Fungi,3QK0N@4890|Ascomycota,3RSED@4891|Saccharomycetes,47B4D@766764|Debaryomycetaceae4751|Fungi U Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005740,GO:0005741,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009987,GO:0016020,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019867,GO:0031090,GO:0031966,GO:0031967,GO:0031968,GO:0031975,GO:0036211,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0098588,GO:0098805,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0003585 5480.G8B8J6 0 1613 28K46@1|root,2QSIQ@2759|Eukaryota,39XHJ@33154|Opisthokonta,3NWQ4@4751|Fungi,3QK0N@4890|Ascomycota,3RSED@4891|Saccharomycetes,47B4D@766764|Debaryomycetaceae4751|Fungi U Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005740,GO:0005741,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009987,GO:0016020,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019867,GO:0031090,GO:0031966,GO:0031967,GO:0031968,GO:0031975,GO:0036211,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0098588,GO:0098805,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0003679 5551.XP_003235838.1 0 1040 COG0705@1|root,KOG2980@2759|Eukaryota,38CY3@33154|Opisthokonta,3P17Y@4751|Fungi,3QRZN@4890|Ascomycota,20EGM@147545|Eurotiomycetes,3AZ9Z@33183|Onygenales,3FUET@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi U Rhomboid family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004252,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005740,GO:0005743,GO:0006465,GO:0006508,GO:0006518,GO:0006807,GO:0006996,GO:0007005,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009987,GO:0010467,GO:0010821,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016043,GO:0016485,GO:0016787,GO:0017171,GO:0019538,GO:0019866,GO:0031090,GO:0031224,GO:0031966,GO:0031967,GO:0031975,GO:0033043,GO:0034641,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043603,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051128,GO:0051604,GO:0065007,GO:0070011,GO:0071704,GO:0071840,GO:0140096,GO:19015643.4.21.105
OG0003679 5551.XP_003235838.1 0 1040 COG0705@1|root,KOG2980@2759|Eukaryota,38CY3@33154|Opisthokonta,3P17Y@4751|Fungi,3QRZN@4890|Ascomycota,20EGM@147545|Eurotiomycetes,3AZ9Z@33183|Onygenales,3FUET@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi U Rhomboid family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004252,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005740,GO:0005743,GO:0006465,GO:0006508,GO:0006518,GO:0006807,GO:0006996,GO:0007005,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009987,GO:0010467,GO:0010821,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016043,GO:0016485,GO:0016787,GO:0017171,GO:0019538,GO:0019866,GO:0031090,GO:0031224,GO:0031966,GO:0031967,GO:0031975,GO:0033043,GO:0034641,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043603,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051128,GO:0051604,GO:0065007,GO:0070011,GO:0071704,GO:0071840,GO:0140096,GO:19015643.4.21.105
OG0003715 63402.XP_003175727.1 0 863 KOG2605@1|root,KOG2605@2759|Eukaryota,39JFE@33154|Opisthokonta,3P1DA@4751|Fungi,3QSVV@4890|Ascomycota,20G1X@147545|Eurotiomycetes,3B3HW@33183|Onygenales,3FX3P@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi OT OTU-like cysteine protease - - 3.4.19.12
OG0003715 63402.XP_003175727.1 0 863 KOG2605@1|root,KOG2605@2759|Eukaryota,39JFE@33154|Opisthokonta,3P1DA@4751|Fungi,3QSVV@4890|Ascomycota,20G1X@147545|Eurotiomycetes,3B3HW@33183|Onygenales,3FX3P@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi OT OTU-like cysteine protease - - 3.4.19.12
OG0003729 63418.F2Q2W8 3.19E-245 690 COG2828@1|root,KOG3246@2759|Eukaryota,38EQW@33154|Opisthokonta,3NUJ2@4751|Fungi,3QPE3@4890|Ascomycota,20AM7@147545|Eurotiomycetes,3B1QR@33183|Onygenales,3FSJY@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi S Ulp1 protease family, C-terminal catalytic domain - GO:0000338,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009987,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019784,GO:0036211,GO:0043170,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.22.68
OG0003729 63418.F2Q2W8 3.19E-245 690 COG2828@1|root,KOG3246@2759|Eukaryota,38EQW@33154|Opisthokonta,3NUJ2@4751|Fungi,3QPE3@4890|Ascomycota,20AM7@147545|Eurotiomycetes,3B1QR@33183|Onygenales,3FSJY@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi S Ulp1 protease family, C-terminal catalytic domain - GO:0000338,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009987,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0019784,GO:0036211,GO:0043170,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.22.68
OG0003747 63402.XP_003173289.1 0 997 COG3579@1|root,KOG4128@2759|Eukaryota,38E6A@33154|Opisthokonta,3NVD9@4751|Fungi,3QKEW@4890|Ascomycota,20FJ6@147545|Eurotiomycetes,3B1S5@33183|Onygenales,3FTB3@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi E Papain family cysteine protease LAP3 GO:0000096,GO:0000098,GO:0000122,GO:0000976,GO:0000977,GO:0000978,GO:0000987,GO:0001012,GO:0001067,GO:0003674,GO:0003676,GO:0003677,GO:0003690,GO:0003697,GO:0003723,GO:0003729,GO:0003824,GO:0005488,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0006082,GO:0006355,GO:0006357,GO:0006508,GO:0006520,GO:0006790,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009063,GO:0009636,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010558,GO:0010605,GO:0010629,GO:0016054,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019752,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0042221,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043418,GO:0043436,GO:0043565,GO:0044212,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044273,GO:0044281,GO:0044282,GO:0044424,GO:0044444,GO:0044464,GO:0045892,GO:0045934,GO:0046395,GO:0046677,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050667,GO:0050789,GO:0050794,GO:0050896,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051252,GO:0051253,GO:0060255,GO:0065007,GO:0070011,GO:0071704,G3.4.22.40
OG0003747 63402.XP_003173289.1 0 997 COG3579@1|root,KOG4128@2759|Eukaryota,38E6A@33154|Opisthokonta,3NVD9@4751|Fungi,3QKEW@4890|Ascomycota,20FJ6@147545|Eurotiomycetes,3B1S5@33183|Onygenales,3FTB3@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi E Papain family cysteine protease LAP3 GO:0000096,GO:0000098,GO:0000122,GO:0000976,GO:0000977,GO:0000978,GO:0000987,GO:0001012,GO:0001067,GO:0003674,GO:0003676,GO:0003677,GO:0003690,GO:0003697,GO:0003723,GO:0003729,GO:0003824,GO:0005488,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0006082,GO:0006355,GO:0006357,GO:0006508,GO:0006520,GO:0006790,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009063,GO:0009636,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010558,GO:0010605,GO:0010629,GO:0016054,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019752,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0042221,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043418,GO:0043436,GO:0043565,GO:0044212,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044273,GO:0044281,GO:0044282,GO:0044424,GO:0044444,GO:0044464,GO:0045892,GO:0045934,GO:0046395,GO:0046677,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050667,GO:0050789,GO:0050794,GO:0050896,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051252,GO:0051253,GO:0060255,GO:0065007,GO:0070011,GO:0071704,G3.4.22.40
OG0003814 83344.XP_007929348.1 0 1025 COG4934@1|root,2QTN1@2759|Eukaryota,38V3Y@33154|Opisthokonta,3NX98@4751|Fungi,3QP46@4890|Ascomycota,2073A@147541|Dothideomycetes,3MND4@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi E Pro-kumamolisin, activation domain - - 3.4.14.9
OG0003814 83344.XP_007929348.1 0 1025 COG4934@1|root,2QTN1@2759|Eukaryota,38V3Y@33154|Opisthokonta,3NX98@4751|Fungi,3QP46@4890|Ascomycota,2073A@147541|Dothideomycetes,3MND4@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi E Pro-kumamolisin, activation domain - - 3.4.14.9
OG0004026 63405.XP_002846715.1 0 4907 COG5077@1|root,KOG1866@2759|Eukaryota,38D00@33154|Opisthokonta,3NUAQ@4751|Fungi,3QQ7J@4890|Ascomycota,20CT9@147545|Eurotiomycetes,3B01V@33183|Onygenales,3FU5M@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - - 3.4.19.12
OG0004026 63405.XP_002846715.1 0 4907 COG5077@1|root,KOG1866@2759|Eukaryota,38D00@33154|Opisthokonta,3NUAQ@4751|Fungi,3QQ7J@4890|Ascomycota,20CT9@147545|Eurotiomycetes,3B01V@33183|Onygenales,3FU5M@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - - 3.4.19.12
OG0004156 430998.XP_007672752.1 3.88E-149 446 KOG2778@1|root,KOG2778@2759|Eukaryota,38G0E@33154|Opisthokonta,3NZ75@4751|Fungi,3QKKP@4890|Ascomycota,20110@147541|Dothideomycetes,3MFJ1@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - - 3.4.19.12



OG0004156 430998.XP_007672752.1 3.88E-149 446 KOG2778@1|root,KOG2778@2759|Eukaryota,38G0E@33154|Opisthokonta,3NZ75@4751|Fungi,3QKKP@4890|Ascomycota,20110@147541|Dothideomycetes,3MFJ1@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - - 3.4.19.12
OG0004156 430998.XP_007672752.1 3.88E-149 446 KOG2778@1|root,KOG2778@2759|Eukaryota,38G0E@33154|Opisthokonta,3NZ75@4751|Fungi,3QKKP@4890|Ascomycota,20110@147541|Dothideomycetes,3MFJ1@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - - 3.4.19.12
OG0004588 63400.XP_003017015.1 2.59E-295 806 COG1446@1|root,KOG1592@2759|Eukaryota,38JIS@33154|Opisthokonta,3NYX7@4751|Fungi,3QM61@4890|Ascomycota,20BJ9@147545|Eurotiomycetes,3B1GQ@33183|Onygenales,3FTYY@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi E Asparaginase - - 3.4.19.5,3.5.1.1
OG0004588 63400.XP_003017015.1 2.59E-295 806 COG1446@1|root,KOG1592@2759|Eukaryota,38JIS@33154|Opisthokonta,3NYX7@4751|Fungi,3QM61@4890|Ascomycota,20BJ9@147545|Eurotiomycetes,3B1GQ@33183|Onygenales,3FTYY@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi E Asparaginase - - 3.4.19.5,3.5.1.1
OG0004976 83344.XP_007923374.1 3.34E-169 498 COG0006@1|root,KOG2737@2759|Eukaryota,39SGG@33154|Opisthokonta,3NY5A@4751|Fungi,3QSAE@4890|Ascomycota,1ZYGV@147541|Dothideomycetes,3MF27@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi E Aminopeptidase P, N-terminal domain PEPP - 3.4.13.9
OG0004976 83344.XP_007923374.1 3.34E-169 498 COG0006@1|root,KOG2737@2759|Eukaryota,39SGG@33154|Opisthokonta,3NY5A@4751|Fungi,3QSAE@4890|Ascomycota,1ZYGV@147541|Dothideomycetes,3MF27@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi E Aminopeptidase P, N-terminal domain PEPP - 3.4.13.9
OG0004976 83344.XP_007923374.1 3.34E-169 498 COG0006@1|root,KOG2737@2759|Eukaryota,39SGG@33154|Opisthokonta,3NY5A@4751|Fungi,3QSAE@4890|Ascomycota,1ZYGV@147541|Dothideomycetes,3MF27@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi E Aminopeptidase P, N-terminal domain PEPP - 3.4.13.9
OG0005002 63402.XP_003174780.1 0 1211 COG2939@1|root,KOG1282@2759|Eukaryota,39VCW@33154|Opisthokonta,3NUMH@4751|Fungi,3QM2M@4890|Ascomycota,20CB7@147545|Eurotiomycetes,3B1M8@33183|Onygenales,3FUEB@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi EO Belongs to the peptidase S10 family - - 3.4.16.6
OG0005002 63402.XP_003174780.1 0 1211 COG2939@1|root,KOG1282@2759|Eukaryota,39VCW@33154|Opisthokonta,3NUMH@4751|Fungi,3QM2M@4890|Ascomycota,20CB7@147545|Eurotiomycetes,3B1M8@33183|Onygenales,3FUEB@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi EO Belongs to the peptidase S10 family - - 3.4.16.6
OG0005246 63402.XP_003169234.1 3.11E-161 455 COG2039@1|root,KOG4755@2759|Eukaryota,39R8H@33154|Opisthokonta,3P6Q6@4751|Fungi,3QTVS@4890|Ascomycota,20H5M@147545|Eurotiomycetes,3B3K8@33183|Onygenales,3FSQQ@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Pyroglutamyl peptidase - - 3.4.19.3
OG0005246 63402.XP_003169234.1 3.11E-161 455 COG2039@1|root,KOG4755@2759|Eukaryota,39R8H@33154|Opisthokonta,3P6Q6@4751|Fungi,3QTVS@4890|Ascomycota,20H5M@147545|Eurotiomycetes,3B3K8@33183|Onygenales,3FSQQ@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Pyroglutamyl peptidase - - 3.4.19.3
OG0006055 63418.F2Q0Z3 0 1516 COG5077@1|root,KOG1863@2759|Eukaryota,38CVI@33154|Opisthokonta,3NWAD@4751|Fungi,3QJFE@4890|Ascomycota,20D3C@147545|Eurotiomycetes,3B24M@33183|Onygenales,3FVPD@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O ICP0-binding domain of Ubiquitin-specific protease 7 UBP15 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0005777,GO:0005783,GO:0005829,GO:0006282,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010556,GO:0010558,GO:0010605,GO:0010992,GO:0010995,GO:0012505,GO:0016043,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019725,GO:0019783,GO:0022411,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0032984,GO:0035871,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042579,GO:0042592,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0043624,GO:0043933,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044444,GO:0044464,GO:0045738,GO:0045934,GO:0048519,GO:0048523,GO:0048583,GO:0048585,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051052,GO:0051053,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051261,GO:0060255,GO:0065007,GO:0065008,GO:0070011,GO:0070536,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0071840,GO:0080090,GO:0080134,GO:0080135,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1904331,G3.4.19.12
OG0006055 63418.F2Q0Z3 0 1516 COG5077@1|root,KOG1863@2759|Eukaryota,38CVI@33154|Opisthokonta,3NWAD@4751|Fungi,3QJFE@4890|Ascomycota,20D3C@147545|Eurotiomycetes,3B24M@33183|Onygenales,3FVPD@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O ICP0-binding domain of Ubiquitin-specific protease 7 UBP15 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0005777,GO:0005783,GO:0005829,GO:0006282,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010556,GO:0010558,GO:0010605,GO:0010992,GO:0010995,GO:0012505,GO:0016043,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019725,GO:0019783,GO:0022411,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0032984,GO:0035871,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042579,GO:0042592,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0043624,GO:0043933,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044444,GO:0044464,GO:0045738,GO:0045934,GO:0048519,GO:0048523,GO:0048583,GO:0048585,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051052,GO:0051053,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051261,GO:0060255,GO:0065007,GO:0065008,GO:0070011,GO:0070536,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0071840,GO:0080090,GO:0080134,GO:0080135,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1904331,G3.4.19.12
OG0006173 82508.K1VCQ7 0 1335 COG3590@1|root,KOG3624@2759|Eukaryota,38BNF@33154|Opisthokonta,3NWJF@4751|Fungi,3UY5F@5204|Basidiomycota,3VEPD@5234|Tremellales4751|Fungi E Endothelin-converting enzyme 1 - - 3.4.24.71
OG0006366 5480.G8BIL3 0 884 COG0385@1|root,KOG4821@2759|Eukaryota,38RUU@33154|Opisthokonta,3NV02@4751|Fungi,3QQ65@4890|Ascomycota,3RTWB@4891|Saccharomycetes,479NG@766764|Debaryomycetaceae4751|Fungi S SBF-like CPA transporter family (DUF4137) RCH1 GO:0003674,GO:0005215,GO:0005319,GO:0005575,GO:0005623,GO:0006810,GO:0006869,GO:0008150,GO:0010876,GO:0015248,GO:0015850,GO:0015918,GO:0016020,GO:0016021,GO:0031224,GO:0033036,GO:0044425,GO:0044464,GO:0051179,GO:0051234,GO:0071702,GO:00719443.4.25.1
OG0006513 82508.K1WDX7 7.07E-266 748 COG0260@1|root,KOG2597@2759|Eukaryota,38DPB@33154|Opisthokonta,3NY6B@4751|Fungi,3UYMM@5204|Basidiomycota4751|Fungi E leucine aminopeptidase - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008238,GO:0009056,GO:0009057,GO:0016787,GO:0019538,GO:0030163,GO:0043170,GO:0044238,GO:0070011,GO:0071704,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.11.1,3.4.11.5
OG0006513 82508.K1WDX7 7.07E-266 748 COG0260@1|root,KOG2597@2759|Eukaryota,38DPB@33154|Opisthokonta,3NY6B@4751|Fungi,3UYMM@5204|Basidiomycota4751|Fungi E leucine aminopeptidase - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008238,GO:0009056,GO:0009057,GO:0016787,GO:0019538,GO:0030163,GO:0043170,GO:0044238,GO:0070011,GO:0071704,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.11.1,3.4.11.5
OG0006513 82508.K1WDX7 7.07E-266 748 COG0260@1|root,KOG2597@2759|Eukaryota,38DPB@33154|Opisthokonta,3NY6B@4751|Fungi,3UYMM@5204|Basidiomycota4751|Fungi E leucine aminopeptidase - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008238,GO:0009056,GO:0009057,GO:0016787,GO:0019538,GO:0030163,GO:0043170,GO:0044238,GO:0070011,GO:0071704,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.11.1,3.4.11.5
OG0006693 1392244.V5GME1 0 918 COG1505@1|root,KOG2237@2759|Eukaryota,38DGX@33154|Opisthokonta,3NX4Q@4751|Fungi,3UYP4@5204|Basidiomycota,3N1TZ@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O Prolyl oligopeptidase, N-terminal beta-propeller domain- - 3.4.21.26
OG0006693 1392244.V5GME1 0 918 COG1505@1|root,KOG2237@2759|Eukaryota,38DGX@33154|Opisthokonta,3NX4Q@4751|Fungi,3UYP4@5204|Basidiomycota,3N1TZ@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O Prolyl oligopeptidase, N-terminal beta-propeller domain- - 3.4.21.26
OG0006827 63400.XP_003010393.1 2.41E-304 831 COG2355@1|root,KOG4127@2759|Eukaryota,38D9H@33154|Opisthokonta,3NUTJ@4751|Fungi,3QKPA@4890|Ascomycota,20AHQ@147545|Eurotiomycetes,3B11T@33183|Onygenales,3FW1R@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the metallo-dependent hydrolases superfamily. Peptidase M19 family- GO:0008150,GO:0008152,GO:0009058,GO:0009403,GO:0009404,GO:0009987,GO:0019748,GO:0043385,GO:0043386,GO:0044237,GO:0044249,GO:00445503.4.13.19
OG0006827 63400.XP_003010393.1 2.41E-304 831 COG2355@1|root,KOG4127@2759|Eukaryota,38D9H@33154|Opisthokonta,3NUTJ@4751|Fungi,3QKPA@4890|Ascomycota,20AHQ@147545|Eurotiomycetes,3B11T@33183|Onygenales,3FW1R@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the metallo-dependent hydrolases superfamily. Peptidase M19 family- GO:0008150,GO:0008152,GO:0009058,GO:0009403,GO:0009404,GO:0009987,GO:0019748,GO:0043385,GO:0043386,GO:0044237,GO:0044249,GO:00445503.4.13.19
OG0006980 5478.XP_447088.1 0 2093 KOG1868@1|root,KOG1868@2759|Eukaryota,38FA8@33154|Opisthokonta,3NXZ3@4751|Fungi,3QPJH@4890|Ascomycota,3RT41@4891|Saccharomycetes,3RZDR@4893|Saccharomycetaceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009987,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0036211,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0006980 5478.XP_447088.1 0 2093 KOG1868@1|root,KOG1868@2759|Eukaryota,38FA8@33154|Opisthokonta,3NXZ3@4751|Fungi,3QPJH@4890|Ascomycota,3RT41@4891|Saccharomycetes,3RZDR@4893|Saccharomycetaceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009987,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0036211,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0006980 5478.XP_447088.1 0 2093 KOG1868@1|root,KOG1868@2759|Eukaryota,38FA8@33154|Opisthokonta,3NXZ3@4751|Fungi,3QPJH@4890|Ascomycota,3RT41@4891|Saccharomycetes,3RZDR@4893|Saccharomycetaceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009987,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0036211,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0007061 82508.K1W9S1 0 875 COG0750@1|root,KOG2921@2759|Eukaryota,38CBR@33154|Opisthokonta,3P3QN@4751|Fungi,3V2RC@5204|Basidiomycota,3VEWD@5234|Tremellales4751|Fungi O Peptidase family M50 - - 3.4.24.85
OG0007313 72558.CBQ67928 0 1197 COG1404@1|root,KOG1114@2759|Eukaryota,38DD3@33154|Opisthokonta,3NY5S@4751|Fungi,3VA3E@5204|Basidiomycota,3MYRH@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O Tripeptidyl peptidase II - GO:0003674,GO:0003824,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005829,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0008238,GO:0008240,GO:0016787,GO:0017171,GO:0019538,GO:0043170,GO:0044238,GO:0044424,GO:0044444,GO:0044464,GO:0070011,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.14.10
OG0007313 72558.CBQ67928 0 1197 COG1404@1|root,KOG1114@2759|Eukaryota,38DD3@33154|Opisthokonta,3NY5S@4751|Fungi,3VA3E@5204|Basidiomycota,3MYRH@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O Tripeptidyl peptidase II - GO:0003674,GO:0003824,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005829,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0008238,GO:0008240,GO:0016787,GO:0017171,GO:0019538,GO:0043170,GO:0044238,GO:0044424,GO:0044444,GO:0044464,GO:0070011,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.14.10
OG0007443 82508.K1VN39 2.26E-82 258 COG0705@1|root,KOG2980@2759|Eukaryota,38CY3@33154|Opisthokonta,3P4P6@4751|Fungi,3V15U@5204|Basidiomycota,3VFE4@5234|Tremellales4751|Fungi T Rhomboid family - - 3.4.21.105
OG0007443 82508.K1VN39 2.26E-82 258 COG0705@1|root,KOG2980@2759|Eukaryota,38CY3@33154|Opisthokonta,3P4P6@4751|Fungi,3V15U@5204|Basidiomycota,3VFE4@5234|Tremellales4751|Fungi T Rhomboid family - - 3.4.21.105
OG0007503 101852.XP_008082346.1 9.5E-118 355 COG3191@1|root,2QRNQ@2759|Eukaryota,38ZYW@33154|Opisthokonta,3NU2W@4751|Fungi,3QKI4@4890|Ascomycota4751|Fungi EQ peptidase family - - 3.4.11.19
OG0007503 101852.XP_008082346.1 9.5E-118 355 COG3191@1|root,2QRNQ@2759|Eukaryota,38ZYW@33154|Opisthokonta,3NU2W@4751|Fungi,3QKI4@4890|Ascomycota4751|Fungi EQ peptidase family - - 3.4.11.19
OG0007559 63418.F2PYE7 3.56E-138 403 COG3579@1|root,KOG4128@2759|Eukaryota,38E6A@33154|Opisthokonta,3NVD9@4751|Fungi,3QKEW@4890|Ascomycota,20FJ6@147545|Eurotiomycetes,3B1S5@33183|Onygenales,3FTB3@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi E Papain family cysteine protease LAP3 GO:0000096,GO:0000098,GO:0000122,GO:0000976,GO:0000977,GO:0000978,GO:0000987,GO:0001012,GO:0001067,GO:0003674,GO:0003676,GO:0003677,GO:0003690,GO:0003697,GO:0003723,GO:0003729,GO:0003824,GO:0005488,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0006082,GO:0006355,GO:0006357,GO:0006508,GO:0006520,GO:0006790,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009063,GO:0009636,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010558,GO:0010605,GO:0010629,GO:0016054,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019752,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0042221,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043418,GO:0043436,GO:0043565,GO:0044212,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044273,GO:0044281,GO:0044282,GO:0044424,GO:0044444,GO:0044464,GO:0045892,GO:0045934,GO:0046395,GO:0046677,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050667,GO:0050789,GO:0050794,GO:0050896,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051252,GO:0051253,GO:0060255,GO:0065007,GO:0070011,GO:0071704,G3.4.22.40
OG0007559 63418.F2PYE7 3.56E-138 403 COG3579@1|root,KOG4128@2759|Eukaryota,38E6A@33154|Opisthokonta,3NVD9@4751|Fungi,3QKEW@4890|Ascomycota,20FJ6@147545|Eurotiomycetes,3B1S5@33183|Onygenales,3FTB3@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi E Papain family cysteine protease LAP3 GO:0000096,GO:0000098,GO:0000122,GO:0000976,GO:0000977,GO:0000978,GO:0000987,GO:0001012,GO:0001067,GO:0003674,GO:0003676,GO:0003677,GO:0003690,GO:0003697,GO:0003723,GO:0003729,GO:0003824,GO:0005488,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0006082,GO:0006355,GO:0006357,GO:0006508,GO:0006520,GO:0006790,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009063,GO:0009636,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010558,GO:0010605,GO:0010629,GO:0016054,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019752,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0042221,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043418,GO:0043436,GO:0043565,GO:0044212,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044273,GO:0044281,GO:0044282,GO:0044424,GO:0044444,GO:0044464,GO:0045892,GO:0045934,GO:0046395,GO:0046677,GO:0048519,GO:0048523,GO:0050667,GO:0050789,GO:0050794,GO:0050896,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051252,GO:0051253,GO:0060255,GO:0065007,GO:0070011,GO:0071704,G3.4.22.40
OG0007942 82508.K1VNS3 5.69E-148 426 COG0705@1|root,KOG2980@2759|Eukaryota,3A5ZS@33154|Opisthokonta,3Q6XA@4751|Fungi,3V1S0@5204|Basidiomycota,3VFFB@5234|Tremellales4751|Fungi T Rhomboid family - - 3.4.21.105
OG0007942 82508.K1VNS3 5.69E-148 426 COG0705@1|root,KOG2980@2759|Eukaryota,3A5ZS@33154|Opisthokonta,3Q6XA@4751|Fungi,3V1S0@5204|Basidiomycota,3VFFB@5234|Tremellales4751|Fungi T Rhomboid family - - 3.4.21.105
OG0008677 63405.XP_002848625.1 0 1355 28SEW@1|root,2QZ4I@2759|Eukaryota,39JH4@33154|Opisthokonta,3Q3UA@4751|Fungi,3RKX3@4890|Ascomycota,20UX6@147545|Eurotiomycetes4751|Fungi G Pro-kumamolisin, activation domain - - 3.4.14.9
OG0008677 63405.XP_002848625.1 0 1355 28SEW@1|root,2QZ4I@2759|Eukaryota,39JH4@33154|Opisthokonta,3Q3UA@4751|Fungi,3RKX3@4890|Ascomycota,20UX6@147545|Eurotiomycetes4751|Fungi G Pro-kumamolisin, activation domain - - 3.4.14.9
OG0008996 5482.XP_002547785.1 8.81E-166 501 COG5077@1|root,KOG1863@2759|Eukaryota,38CVI@33154|Opisthokonta,3NWAD@4751|Fungi,3QJFE@4890|Ascomycota,3RTDW@4891|Saccharomycetes,479N1@766764|Debaryomycetaceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family UBP15 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0005777,GO:0005783,GO:0005829,GO:0006282,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009889,GO:0009890,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010556,GO:0010558,GO:0010605,GO:0010992,GO:0010995,GO:0012505,GO:0016043,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019725,GO:0019783,GO:0022411,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031326,GO:0031327,GO:0032984,GO:0035871,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042579,GO:0042592,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043412,GO:0043624,GO:0043933,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044444,GO:0044464,GO:0045738,GO:0045934,GO:0048519,GO:0048523,GO:0048583,GO:0048585,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051052,GO:0051053,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051261,GO:0060255,GO:0065007,GO:0065008,GO:0070011,GO:0070536,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0071840,GO:0080090,GO:0080134,GO:0080135,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1904331,G3.4.19.12
OG0009388 5480.G8B7S5 0 1795 COG2234@1|root,KOG2195@2759|Eukaryota,38ERK@33154|Opisthokonta,3NUU3@4751|Fungi,3QKGW@4890|Ascomycota,3RSIU@4891|Saccharomycetes,479ZF@766764|Debaryomycetaceae4751|Fungi OP Belongs to the peptidase M28 family - GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005783,GO:0006605,GO:0006623,GO:0006810,GO:0006886,GO:0007034,GO:0008104,GO:0008150,GO:0012505,GO:0015031,GO:0015833,GO:0033036,GO:0033365,GO:0034613,GO:0042886,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044424,GO:0044444,GO:0044464,GO:0045184,GO:0046907,GO:0051179,GO:0051234,GO:0051641,GO:0051649,GO:0070727,GO:0071702,GO:0071705,GO:0072594,GO:0072665,GO:00726663.4.17.21
OG0009388 5480.G8B7S5 0 1795 COG2234@1|root,KOG2195@2759|Eukaryota,38ERK@33154|Opisthokonta,3NUU3@4751|Fungi,3QKGW@4890|Ascomycota,3RSIU@4891|Saccharomycetes,479ZF@766764|Debaryomycetaceae4751|Fungi OP Belongs to the peptidase M28 family - GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005783,GO:0006605,GO:0006623,GO:0006810,GO:0006886,GO:0007034,GO:0008104,GO:0008150,GO:0012505,GO:0015031,GO:0015833,GO:0033036,GO:0033365,GO:0034613,GO:0042886,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044424,GO:0044444,GO:0044464,GO:0045184,GO:0046907,GO:0051179,GO:0051234,GO:0051641,GO:0051649,GO:0070727,GO:0071702,GO:0071705,GO:0072594,GO:0072665,GO:00726663.4.17.21
OG0009688 42374.XP_002419203.1 2.1E-277 763 KOG1674@1|root,KOG1674@2759|Eukaryota,39TH9@33154|Opisthokonta,3P287@4751|Fungi,3QSNT@4890|Ascomycota,3RVPC@4891|Saccharomycetes,47CPJ@766764|Debaryomycetaceae4751|Fungi S Cyclin - - 3.4.13.9
OG0009969 5478.XP_448611.1 0 1569 COG2234@1|root,KOG2195@2759|Eukaryota,38ERK@33154|Opisthokonta,3NV1R@4751|Fungi,3QMSF@4890|Ascomycota,3RR7P@4891|Saccharomycetes,3RXVT@4893|Saccharomycetaceae4751|Fungi OP to Saccharomyces cerevisiae TRE2 (YOR256C) and TRE1 (YPL176C)- GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0000329,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005773,GO:0005774,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006886,GO:0007034,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0015031,GO:0015833,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016192,GO:0016197,GO:0019538,GO:0019941,GO:0030163,GO:0031090,GO:0031166,GO:0031224,GO:0031300,GO:0031301,GO:0031310,GO:0032509,GO:0032511,GO:0033036,GO:0033365,GO:0034613,GO:0042886,GO:0043162,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043328,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044437,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045184,GO:0045324,GO:0046907,GO:0051179,GO:0051234,GO:0051603,GO:0051641,GO:0051649,GO:0070727,GO:0071627,GO:0071628,GO:0071702,GO:0071704,GO:0071705,GO:0071985,GO:0072594,GO:0072665,GO:0072666,GO:0098588,GO:0098805,GO:0098852,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.17.21
OG0009969 5478.XP_448611.1 0 1569 COG2234@1|root,KOG2195@2759|Eukaryota,38ERK@33154|Opisthokonta,3NV1R@4751|Fungi,3QMSF@4890|Ascomycota,3RR7P@4891|Saccharomycetes,3RXVT@4893|Saccharomycetaceae4751|Fungi OP to Saccharomyces cerevisiae TRE2 (YOR256C) and TRE1 (YPL176C)- GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0000329,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005773,GO:0005774,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006886,GO:0007034,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0015031,GO:0015833,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016192,GO:0016197,GO:0019538,GO:0019941,GO:0030163,GO:0031090,GO:0031166,GO:0031224,GO:0031300,GO:0031301,GO:0031310,GO:0032509,GO:0032511,GO:0033036,GO:0033365,GO:0034613,GO:0042886,GO:0043162,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043328,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044437,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045184,GO:0045324,GO:0046907,GO:0051179,GO:0051234,GO:0051603,GO:0051641,GO:0051649,GO:0070727,GO:0071627,GO:0071628,GO:0071702,GO:0071704,GO:0071705,GO:0071985,GO:0072594,GO:0072665,GO:0072666,GO:0098588,GO:0098805,GO:0098852,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.17.21
OG0009969 5478.XP_448611.1 0 1569 COG2234@1|root,KOG2195@2759|Eukaryota,38ERK@33154|Opisthokonta,3NV1R@4751|Fungi,3QMSF@4890|Ascomycota,3RR7P@4891|Saccharomycetes,3RXVT@4893|Saccharomycetaceae4751|Fungi OP to Saccharomyces cerevisiae TRE2 (YOR256C) and TRE1 (YPL176C)- GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0000329,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005773,GO:0005774,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006886,GO:0007034,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0015031,GO:0015833,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016192,GO:0016197,GO:0019538,GO:0019941,GO:0030163,GO:0031090,GO:0031166,GO:0031224,GO:0031300,GO:0031301,GO:0031310,GO:0032509,GO:0032511,GO:0033036,GO:0033365,GO:0034613,GO:0042886,GO:0043162,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043328,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044437,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045184,GO:0045324,GO:0046907,GO:0051179,GO:0051234,GO:0051603,GO:0051641,GO:0051649,GO:0070727,GO:0071627,GO:0071628,GO:0071702,GO:0071704,GO:0071705,GO:0071985,GO:0072594,GO:0072665,GO:0072666,GO:0098588,GO:0098805,GO:0098852,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.17.21
OG0010107 82508.K1WIS9 0 935 COG5077@1|root,KOG1863@2759|Eukaryota,38BBV@33154|Opisthokonta,3P03H@4751|Fungi,3UXYU@5204|Basidiomycota,3VDK1@5234|Tremellales4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - - 3.4.19.12
OG0010107 82508.K1WIS9 0 935 COG5077@1|root,KOG1863@2759|Eukaryota,38BBV@33154|Opisthokonta,3P03H@4751|Fungi,3UXYU@5204|Basidiomycota,3VDK1@5234|Tremellales4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - - 3.4.19.12
OG0010107 82508.K1WIS9 0 935 COG5077@1|root,KOG1863@2759|Eukaryota,38BBV@33154|Opisthokonta,3P03H@4751|Fungi,3UXYU@5204|Basidiomycota,3VDK1@5234|Tremellales4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - - 3.4.19.12
OG0010594 430998.XP_007676575.1 3.12E-45 174 KOG1865@1|root,KOG1865@2759|Eukaryota,3A7W0@33154|Opisthokonta,3P65S@4751|Fungi,3QY1Q@4890|Ascomycota,205IZ@147541|Dothideomycetes,3MMZC@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - - 3.4.19.12
OG0010594 430998.XP_007676575.1 3.12E-45 174 KOG1865@1|root,KOG1865@2759|Eukaryota,3A7W0@33154|Opisthokonta,3P65S@4751|Fungi,3QY1Q@4890|Ascomycota,205IZ@147541|Dothideomycetes,3MMZC@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - - 3.4.19.12
OG0011049 160860.XP_007353564.1 4.02E-25 116 COG0501@1|root,KOG2719@2759|Eukaryota,38C73@33154|Opisthokonta,3NUIC@4751|Fungi,3UYUB@5204|Basidiomycota,227V4@155619|Agaricomycetes,3H15J@355688|Agaricomycetes incertae sedis4751|Fungi O CAAX prenyl protease N-terminal, five membrane helicesSTE24 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004222,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005635,GO:0005637,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005740,GO:0005741,GO:0005783,GO:0005789,GO:0006508,GO:0006807,GO:0007323,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008237,GO:0009987,GO:0010467,GO:0012505,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016485,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019866,GO:0019867,GO:0030176,GO:0031090,GO:0031136,GO:0031137,GO:0031139,GO:0031224,GO:0031227,GO:0031965,GO:0031966,GO:0031967,GO:0031968,GO:0031975,GO:0031984,GO:0042175,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043900,GO:0043902,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044428,GO:0044429,GO:0044432,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0046999,GO:0048518,GO:0048522,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051604,GO:0065007,GO:0070011,GO:0071432,GO:0071586,GO:0071704,GO:0080120,GO:0098588,GO:0098805,GO:0098827,GO:0140096,GO:1901564,GO:2000241,GO:20002433.4.24.84
OG0011099 63405.XP_002846325.1 3.65E-147 457 COG5560@1|root,KOG1870@2759|Eukaryota,38FGF@33154|Opisthokonta,3NU7E@4751|Fungi,3QQE0@4890|Ascomycota,20FUJ@147545|Eurotiomycetes,3B13I@33183|Onygenales,3FTVI@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044238,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0011248 82508.K1VCS3 0 882 COG0006@1|root,KOG2413@2759|Eukaryota,38B6V@33154|Opisthokonta,3P119@4751|Fungi,3UZR5@5204|Basidiomycota,3VCZ7@5234|Tremellales4751|Fungi E Creatinase/Prolidase N-terminal domain - - 3.4.11.9
OG0011248 82508.K1VCS3 0 882 COG0006@1|root,KOG2413@2759|Eukaryota,38B6V@33154|Opisthokonta,3P119@4751|Fungi,3UZR5@5204|Basidiomycota,3VCZ7@5234|Tremellales4751|Fungi E Creatinase/Prolidase N-terminal domain - - 3.4.11.9
OG0011248 82508.K1VCS3 0 882 COG0006@1|root,KOG2413@2759|Eukaryota,38B6V@33154|Opisthokonta,3P119@4751|Fungi,3UZR5@5204|Basidiomycota,3VCZ7@5234|Tremellales4751|Fungi E Creatinase/Prolidase N-terminal domain - - 3.4.11.9
OG0011248 82508.K1VCS3 0 882 COG0006@1|root,KOG2413@2759|Eukaryota,38B6V@33154|Opisthokonta,3P119@4751|Fungi,3UZR5@5204|Basidiomycota,3VCZ7@5234|Tremellales4751|Fungi E Creatinase/Prolidase N-terminal domain - - 3.4.11.9
OG0012337 84751.XP_007881177.1 4.26E-28 117 KOG1868@1|root,KOG1868@2759|Eukaryota,38DC9@33154|Opisthokonta,3NX9E@4751|Fungi,3UYP9@5204|Basidiomycota,3N4EX@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O USP8 dimerisation domain DOA4 GO:0000131,GO:0000502,GO:0002039,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004197,GO:0004843,GO:0005488,GO:0005515,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005654,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005768,GO:0005829,GO:0005933,GO:0005935,GO:0006139,GO:0006259,GO:0006275,GO:0006281,GO:0006283,GO:0006289,GO:0006325,GO:0006355,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006725,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006811,GO:0006820,GO:0006862,GO:0006897,GO:0006900,GO:0006950,GO:0006974,GO:0006996,GO:0007032,GO:0008022,GO:0008134,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009889,GO:0009892,GO:0009893,GO:0009894,GO:0009895,GO:0009987,GO:0010216,GO:0010256,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010604,GO:0010605,GO:0010992,GO:0010995,GO:0012505,GO:0015711,GO:0015748,GO:0015865,GO:0015867,GO:0015868,GO:0015893,GO:0015931,GO:0016043,GO:0016050,GO:0016192,GO:0016569,GO:0016570,GO:0016578,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019725,GO:0019783,GO:0019899,GO:0019941,GO:0022411,GO:0030162,GO:0030163,GO:0030427,G3.4.19.12
OG0012985 82508.K1WDN2 0 897 2CXKC@1|root,2RY6I@2759|Eukaryota,3A38Q@33154|Opisthokonta,3P3QK@4751|Fungi,3V0XM@5204|Basidiomycota,3VD6Z@5234|Tremellales4751|Fungi - - - - 3.4.25.1
OG0013519 82508.K1VKP1 4.5E-166 498 COG5560@1|root,KOG1873@2759|Eukaryota,38DXM@33154|Opisthokonta,3P3F4@4751|Fungi,3V0S8@5204|Basidiomycota,3VEX5@5234|Tremellales4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - - 3.4.19.12



OG0013519 82508.K1VKP1 4.5E-166 498 COG5560@1|root,KOG1873@2759|Eukaryota,38DXM@33154|Opisthokonta,3P3F4@4751|Fungi,3V0S8@5204|Basidiomycota,3VEX5@5234|Tremellales4751|Fungi O Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase - - 3.4.19.12
OG0014075 28564.XP_002481148.1 2.33E-75 255 COG0339@1|root,KOG2089@2759|Eukaryota,38SFI@33154|Opisthokonta,3NX1E@4751|Fungi,3QJCH@4890|Ascomycota,20BAI@147545|Eurotiomycetes,3S3SR@5042|Eurotiales4751|Fungi O Peptidase family M3 PRD1 GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004222,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005740,GO:0005758,GO:0005773,GO:0005794,GO:0006508,GO:0006518,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008237,GO:0009987,GO:0012505,GO:0016787,GO:0019538,GO:0031967,GO:0031970,GO:0031974,GO:0031975,GO:0034641,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043603,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.24.37
OG0014244 83344.XP_007920930.1 3.93E-34 132 COG1404@1|root,KOG1153@2759|Eukaryota,39SX0@33154|Opisthokonta,3P0HY@4751|Fungi,3QPMX@4890|Ascomycota,1ZYBQ@147541|Dothideomycetes,3MIVV@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi O Belongs to the peptidase S8 family - - 3.4.21.48
OG0014244 83344.XP_007920930.1 3.93E-34 132 COG1404@1|root,KOG1153@2759|Eukaryota,39SX0@33154|Opisthokonta,3P0HY@4751|Fungi,3QPMX@4890|Ascomycota,1ZYBQ@147541|Dothideomycetes,3MIVV@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi O Belongs to the peptidase S8 family - - 3.4.21.48
OG0014589 1047171.Mycgr3P104550 2.37E-101 306 KOG1674@1|root,KOG1674@2759|Eukaryota,39TH9@33154|Opisthokonta,3P287@4751|Fungi,3QSNT@4890|Ascomycota,20269@147541|Dothideomycetes,3MIW2@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi S Cyclin - - 3.4.13.9
OG0014589 1047171.Mycgr3P104550 2.37E-101 306 KOG1674@1|root,KOG1674@2759|Eukaryota,39TH9@33154|Opisthokonta,3P287@4751|Fungi,3QSNT@4890|Ascomycota,20269@147541|Dothideomycetes,3MIW2@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi S Cyclin - - 3.4.13.9
OG0014646 120017.I2G000 7.63E-11 71.6 COG5077@1|root,KOG1863@2759|Eukaryota,39PGC@33154|Opisthokonta,3NVJH@4751|Fungi,3UZHT@5204|Basidiomycota,3N4YT@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O A repeated domain in UCH-protein UBP2 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0006950,GO:0006979,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0010992,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019725,GO:0019783,GO:0019941,GO:0030163,GO:0033554,GO:0034599,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042221,GO:0042592,GO:0043162,GO:0043170,GO:0043412,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0050896,GO:0051603,GO:0051716,GO:0061578,GO:0065007,GO:0065008,GO:0070011,GO:0070536,GO:0070646,GO:0070647,GO:0070887,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.19.12
OG0015950 82508.K1WG46 1.9E-114 337 COG0024@1|root,KOG2738@2759|Eukaryota,38BS3@33154|Opisthokonta,3P0AG@4751|Fungi,3V47J@5204|Basidiomycota,3VERD@5234|Tremellales4751|Fungi O Removes the N-terminal methionine from nascent proteins. The N-terminal methionine is often cleaved when the second residue in the primary sequence is small and uncharged (Met-Ala-, Cys, Gly, Pro, Ser, Thr, or Val)- - 3.4.11.18
OG0016220 83344.XP_007928201.1 1.18E-22 107 KOG1339@1|root,KOG1339@2759|Eukaryota,38D42@33154|Opisthokonta,3NW5J@4751|Fungi,3QKGP@4890|Ascomycota,1ZYHY@147541|Dothideomycetes,3MJJZ@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi O Belongs to the peptidase A1 family APR1 GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004190,GO:0005575,GO:0005576,GO:0005618,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005773,GO:0005783,GO:0005886,GO:0006508,GO:0006807,GO:0006914,GO:0006950,GO:0007154,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009267,GO:0009277,GO:0009605,GO:0009897,GO:0009986,GO:0009987,GO:0009991,GO:0012505,GO:0016020,GO:0016043,GO:0016237,GO:0016787,GO:0019538,GO:0030163,GO:0030312,GO:0031224,GO:0031225,GO:0031226,GO:0031233,GO:0031362,GO:0031505,GO:0031667,GO:0031668,GO:0031669,GO:0032258,GO:0033036,GO:0033365,GO:0033554,GO:0034613,GO:0042594,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044444,GO:0044459,GO:0044464,GO:0045229,GO:0046658,GO:0050896,GO:0051179,GO:0051603,GO:0051641,GO:0051716,GO:0061919,GO:0070001,GO:0070011,GO:0070727,GO:0071496,GO:0071554,GO:0071555,GO:0071704,GO:0071840,GO:0071852,GO:0071944,G3.4.23.25
OG0016220 83344.XP_007928201.1 1.18E-22 107 KOG1339@1|root,KOG1339@2759|Eukaryota,38D42@33154|Opisthokonta,3NW5J@4751|Fungi,3QKGP@4890|Ascomycota,1ZYHY@147541|Dothideomycetes,3MJJZ@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi O Belongs to the peptidase A1 family APR1 GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004190,GO:0005575,GO:0005576,GO:0005618,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005773,GO:0005783,GO:0005886,GO:0006508,GO:0006807,GO:0006914,GO:0006950,GO:0007154,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009267,GO:0009277,GO:0009605,GO:0009897,GO:0009986,GO:0009987,GO:0009991,GO:0012505,GO:0016020,GO:0016043,GO:0016237,GO:0016787,GO:0019538,GO:0030163,GO:0030312,GO:0031224,GO:0031225,GO:0031226,GO:0031233,GO:0031362,GO:0031505,GO:0031667,GO:0031668,GO:0031669,GO:0032258,GO:0033036,GO:0033365,GO:0033554,GO:0034613,GO:0042594,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044444,GO:0044459,GO:0044464,GO:0045229,GO:0046658,GO:0050896,GO:0051179,GO:0051603,GO:0051641,GO:0051716,GO:0061919,GO:0070001,GO:0070011,GO:0070727,GO:0071496,GO:0071554,GO:0071555,GO:0071704,GO:0071840,GO:0071852,GO:0071944,G3.4.23.25
OG0016397 82508.K1VCS3 0 869 COG0006@1|root,KOG2413@2759|Eukaryota,38B6V@33154|Opisthokonta,3P119@4751|Fungi,3UZR5@5204|Basidiomycota,3VCZ7@5234|Tremellales4751|Fungi E Creatinase/Prolidase N-terminal domain - - 3.4.11.9
OG0016397 82508.K1VCS3 0 869 COG0006@1|root,KOG2413@2759|Eukaryota,38B6V@33154|Opisthokonta,3P119@4751|Fungi,3UZR5@5204|Basidiomycota,3VCZ7@5234|Tremellales4751|Fungi E Creatinase/Prolidase N-terminal domain - - 3.4.11.9
OG0016397 82508.K1VCS3 0 869 COG0006@1|root,KOG2413@2759|Eukaryota,38B6V@33154|Opisthokonta,3P119@4751|Fungi,3UZR5@5204|Basidiomycota,3VCZ7@5234|Tremellales4751|Fungi E Creatinase/Prolidase N-terminal domain - - 3.4.11.9
OG0017431 430998.XP_007677788.1 7.62E-32 126 COG1404@1|root,KOG3525@2759|Eukaryota,38C1N@33154|Opisthokonta,3NV4P@4751|Fungi,3QNAI@4890|Ascomycota,1ZZ0C@147541|Dothideomycetes,3MFWF@451867|Dothideomycetidae4751|Fungi O Belongs to the peptidase S8 family KEX2 GO:0000139,GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004252,GO:0004857,GO:0004866,GO:0004867,GO:0005488,GO:0005515,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005773,GO:0005794,GO:0005802,GO:0006508,GO:0006807,GO:0007323,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009892,GO:0009986,GO:0010466,GO:0010467,GO:0010605,GO:0010951,GO:0012505,GO:0016020,GO:0016485,GO:0016540,GO:0016787,GO:0017171,GO:0019222,GO:0019538,GO:0030162,GO:0030234,GO:0030414,GO:0031090,GO:0031136,GO:0031137,GO:0031139,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031984,GO:0032268,GO:0032269,GO:0032588,GO:0043086,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043900,GO:0043902,GO:0044092,GO:0044238,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044431,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045861,GO:0046999,GO:0048518,GO:0048519,GO:0048522,GO:0048523,GO:0050789,GO:0050790,GO:0050794,GO:0051171,GO:0051172,GO:0051246,GO:0051248,GO:0051336,GO:0051346,GO:0051604,GO:0052547,GO:0052548,GO:0060255,GO:0061134,GO:0061135,GO:0065007,GO:0065009,G3.4.21.61
OG0017831 84751.XP_007877016.1 8.51E-06 53.5 COG5077@1|root,KOG1863@2759|Eukaryota,39PGC@33154|Opisthokonta,3NVJH@4751|Fungi,3UZHT@5204|Basidiomycota,3N4YT@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi O A repeated domain in UCH-protein UBP2 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006807,GO:0006950,GO:0006979,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009987,GO:0010992,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019725,GO:0019783,GO:0019941,GO:0030163,GO:0033554,GO:0034599,GO:0036211,GO:0036459,GO:0042221,GO:0042592,GO:0043162,GO:0043170,GO:0043412,GO:0043632,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0050896,GO:0051603,GO:0051716,GO:0061578,GO:0065007,GO:0065008,GO:0070011,GO:0070536,GO:0070646,GO:0070647,GO:0070887,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:1901564,GO:1901565,GO:19015753.4.19.12
OG0017839 84751.XP_007882239.1 0.000198 54.3 COG5155@1|root,KOG1849@2759|Eukaryota,39UH7@33154|Opisthokonta,3NYNA@4751|Fungi,3UY76@5204|Basidiomycota,3MZYR@452284|Ustilaginomycotina4751|Fungi D Peptidase family C50 ESP1 GO:0000003,GO:0000070,GO:0000278,GO:0000280,GO:0000819,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004197,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005815,GO:0005816,GO:0005819,GO:0005856,GO:0006508,GO:0006807,GO:0006915,GO:0006950,GO:0006974,GO:0006996,GO:0007049,GO:0007059,GO:0007088,GO:0007096,GO:0007346,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008219,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009892,GO:0009987,GO:0010563,GO:0010564,GO:0010605,GO:0010638,GO:0010921,GO:0010923,GO:0012501,GO:0015630,GO:0016043,GO:0016787,GO:0019220,GO:0019222,GO:0019538,GO:0022402,GO:0022414,GO:0031323,GO:0031324,GO:0031399,GO:0031400,GO:0031536,GO:0032268,GO:0032269,GO:0032515,GO:0032886,GO:0032887,GO:0032888,GO:0032991,GO:0033043,GO:0033044,GO:0033045,GO:0033047,GO:0033554,GO:0035303,GO:0035304,GO:0035305,GO:0035308,GO:0043086,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043228,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043232,GO:0043666,GO:0044092,GO:0044238,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044430,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0044732,GO:0045132,GO:0045787,G3.4.22.49
OG0017906 51453.EGR47517 3.06E-12 72.4 KOG1868@1|root,KOG1868@2759|Eukaryota,38DC9@33154|Opisthokonta,3NX9E@4751|Fungi,3QJJK@4890|Ascomycota,218MQ@147550|Sordariomycetes,3TCQY@5125|Hypocreales,3U1SW@5129|Hypocreaceae4751|Fungi O Rhodanese Homology Domain DOA4 GO:0000131,GO:0000502,GO:0002039,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004197,GO:0004843,GO:0005488,GO:0005515,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005654,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005768,GO:0005829,GO:0005933,GO:0005935,GO:0006139,GO:0006259,GO:0006275,GO:0006281,GO:0006283,GO:0006289,GO:0006325,GO:0006355,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006725,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006811,GO:0006820,GO:0006862,GO:0006897,GO:0006900,GO:0006950,GO:0006974,GO:0006996,GO:0007032,GO:0008022,GO:0008134,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009889,GO:0009892,GO:0009893,GO:0009894,GO:0009895,GO:0009987,GO:0010216,GO:0010256,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010604,GO:0010605,GO:0010992,GO:0010995,GO:0012505,GO:0015711,GO:0015748,GO:0015865,GO:0015867,GO:0015868,GO:0015893,GO:0015931,GO:0016043,GO:0016050,GO:0016192,GO:0016569,GO:0016570,GO:0016578,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019725,GO:0019783,GO:0019899,GO:0019941,GO:0022411,GO:0030162,GO:0030163,GO:0030427,G3.4.19.12
OG0018281 4909.A0A099NWI8 5.81E-288 821 COG0339@1|root,KOG2090@2759|Eukaryota,38FWV@33154|Opisthokonta,3NU5K@4751|Fungi,3QJCC@4890|Ascomycota,3RRWA@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O Cleaves proteins, imported into the mitochondrion, to their mature size. While most mitochondrial precursor proteins are processed to the mature form in one step by mitochondrial processing peptidase (MPP), the sequential cleavage by MIP of an octapeptide after initial processing by MPP is a required step for a subgroup of nuclear-encoded precursor proteins destined for the matrix or the inner membrane (By similarity)OCT1 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004222,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005759,GO:0006508,GO:0006518,GO:0006605,GO:0006626,GO:0006627,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006839,GO:0006873,GO:0006875,GO:0006879,GO:0006886,GO:0006996,GO:0007005,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008237,GO:0009987,GO:0010467,GO:0015031,GO:0015833,GO:0016043,GO:0016485,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019725,GO:0030003,GO:0031647,GO:0031974,GO:0033036,GO:0033365,GO:0034613,GO:0034641,GO:0034982,GO:0042592,GO:0042886,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043603,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044429,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045184,GO:0046907,GO:0046916,GO:0048878,GO:0050801,GO:0050821,GO:0051179,GO:0051234,GO:0051604,GO:0051641,GO:0051649,GO:0055065,GO:0055072,GO:0055076,GO:0055080,GO:0055082,GO:0065007,GO:0065008,GO:0070011,GO:0070013,GO:0070585,GO:0070727,GO:0071702,GO:0071704,GO:0071705,GO:0071840,GO:0072594,GO:0072655,G3.4.24.59
OG0018293 4909.A0A099P1Q3 1.2E-199 586 KOG0126@1|root,KOG1868@1|root,KOG0126@2759|Eukaryota,KOG1868@2759|Eukaryota,38DC9@33154|Opisthokonta,3NX9E@4751|Fungi,3QJJK@4890|Ascomycota,3RTEX@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family DOA4 GO:0000131,GO:0000502,GO:0002039,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004197,GO:0004843,GO:0005488,GO:0005515,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005654,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005768,GO:0005829,GO:0005933,GO:0005935,GO:0006139,GO:0006259,GO:0006275,GO:0006281,GO:0006283,GO:0006289,GO:0006325,GO:0006355,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006511,GO:0006725,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006811,GO:0006820,GO:0006862,GO:0006897,GO:0006900,GO:0006950,GO:0006974,GO:0006996,GO:0007032,GO:0008022,GO:0008134,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009889,GO:0009892,GO:0009893,GO:0009894,GO:0009895,GO:0009987,GO:0010216,GO:0010256,GO:0010468,GO:0010556,GO:0010604,GO:0010605,GO:0010992,GO:0010995,GO:0012505,GO:0015711,GO:0015748,GO:0015865,GO:0015867,GO:0015868,GO:0015893,GO:0015931,GO:0016043,GO:0016050,GO:0016192,GO:0016569,GO:0016570,GO:0016578,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019219,GO:0019222,GO:0019538,GO:0019725,GO:0019783,GO:0019899,GO:0019941,GO:0022411,GO:0030162,GO:0030163,GO:0030427,G3.4.19.12
OG0018369 4909.A0A099P8Z7 6.52E-93 290 KOG1868@1|root,KOG1868@2759|Eukaryota,38FA8@33154|Opisthokonta,3NXZ3@4751|Fungi,3QPJH@4890|Ascomycota,3RT41@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009987,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0036211,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0018369 4909.A0A099P8Z7 6.52E-93 290 KOG1868@1|root,KOG1868@2759|Eukaryota,38FA8@33154|Opisthokonta,3NXZ3@4751|Fungi,3QPJH@4890|Ascomycota,3RT41@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009987,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0036211,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0018818 4909.A0A099P8Z7 7.83E-110 342 KOG1868@1|root,KOG1868@2759|Eukaryota,38FA8@33154|Opisthokonta,3NXZ3@4751|Fungi,3QPJH@4890|Ascomycota,3RT41@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O Belongs to the peptidase C19 family - GO:0003674,GO:0003824,GO:0004843,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0006464,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008234,GO:0009987,GO:0016579,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019783,GO:0036211,GO:0036459,GO:0043170,GO:0043412,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0070646,GO:0070647,GO:0071704,GO:0101005,GO:0140096,GO:19015643.4.19.12
OG0018860 4909.A0A099P550 2.31E-99 308 COG2260@1|root,KOG3675@1|root,KOG3503@2759|Eukaryota,KOG3675@2759|Eukaryota,38E6G@33154|Opisthokonta,3NWHP@4751|Fungi,3QMR7@4890|Ascomycota,3RT7K@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O Belongs to the peptidase M49 family YOL057W GO:0003674,GO:0003824,GO:0004177,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005737,GO:0006508,GO:0006807,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008238,GO:0008239,GO:0016787,GO:0019538,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0044238,GO:0044424,GO:0044464,GO:0070011,GO:0071704,GO:0140096,GO:19015643.4.14.4
OG0018965 4909.A0A099NY23 4.34E-85 275 COG0466@1|root,KOG2004@2759|Eukaryota,38E0Y@33154|Opisthokonta,3NUKI@4751|Fungi,3QMDE@4890|Ascomycota,3RSKE@4891|Saccharomycetes4751|Fungi O ATP-dependent serine protease that mediates the selective degradation of misfolded and unassembled polypeptides in the peroxisomal matrix. Necessary for type 2 peroxisome targeting signal (PTS2)-containing protein processing and facilitates peroxisome matrix protein import- GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005777,GO:0005782,GO:0006508,GO:0006605,GO:0006625,GO:0006807,GO:0006810,GO:0006886,GO:0006996,GO:0007031,GO:0008104,GO:0008150,GO:0008152,GO:0009987,GO:0010467,GO:0015031,GO:0015833,GO:0016043,GO:0016485,GO:0019538,GO:0031907,GO:0031974,GO:0033036,GO:0033365,GO:0034613,GO:0042579,GO:0042886,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043574,GO:0044238,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044438,GO:0044439,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0045184,GO:0046907,GO:0051179,GO:0051234,GO:0051604,GO:0051641,GO:0051649,GO:0070013,GO:0070727,GO:0071702,GO:0071704,GO:0071705,GO:0071840,GO:0072594,GO:0072662,GO:0072663,GO:19015643.4.21.53
OG0019284 263815.XP_007874215.1 0.000201 47.8 COG0501@1|root,KOG2719@2759|Eukaryota,38C73@33154|Opisthokonta,3NUIC@4751|Fungi,3QK2T@4890|Ascomycota,3MC1D@451866|Taphrinomycotina4751|Fungi O CAAX prenyl protease N-terminal, five membrane helicesSTE24 GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004222,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005634,GO:0005635,GO:0005637,GO:0005737,GO:0005739,GO:0005740,GO:0005741,GO:0005783,GO:0005789,GO:0006508,GO:0006807,GO:0007323,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008237,GO:0009987,GO:0010467,GO:0012505,GO:0016020,GO:0016021,GO:0016485,GO:0016787,GO:0019538,GO:0019866,GO:0019867,GO:0030176,GO:0031090,GO:0031136,GO:0031137,GO:0031139,GO:0031224,GO:0031227,GO:0031965,GO:0031966,GO:0031967,GO:0031968,GO:0031975,GO:0031984,GO:0042175,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043900,GO:0043902,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044260,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044425,GO:0044428,GO:0044429,GO:0044432,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0046999,GO:0048518,GO:0048522,GO:0050789,GO:0050794,GO:0051604,GO:0065007,GO:0070011,GO:0071432,GO:0071586,GO:0071704,GO:0080120,GO:0098588,GO:0098805,GO:0098827,GO:0140096,GO:1901564,GO:2000241,GO:20002433.4.24.84
OG0019406 5551.XP_003235282.1 2.38E-27 108 COG1404@1|root,KOG1153@2759|Eukaryota,38H6S@33154|Opisthokonta,3NUCW@4751|Fungi,3QK5M@4890|Ascomycota,20CB5@147545|Eurotiomycetes,3B01S@33183|Onygenales,3FVPM@34384|Arthrodermataceae4751|Fungi O Secreted subtilisin-like serine protease with keratinolytic activity that contributes to pathogenicityPRB1 GO:0000003,GO:0000322,GO:0000323,GO:0000324,GO:0000328,GO:0000746,GO:0000747,GO:0003674,GO:0003824,GO:0004175,GO:0004252,GO:0005488,GO:0005575,GO:0005622,GO:0005623,GO:0005737,GO:0005773,GO:0005775,GO:0005783,GO:0006508,GO:0006807,GO:0006914,GO:0006950,GO:0006996,GO:0007033,GO:0007039,GO:0007154,GO:0008150,GO:0008152,GO:0008233,GO:0008236,GO:0009056,GO:0009057,GO:0009267,GO:0009605,GO:0009653,GO:0009987,GO:0009991,GO:0012505,GO:0016043,GO:0016787,GO:0017171,GO:0019538,GO:0019863,GO:0019865,GO:0019953,GO:0019954,GO:0022414,GO:0030154,GO:0030163,GO:0030435,GO:0030436,GO:0031667,GO:0031668,GO:0031669,GO:0031974,GO:0032502,GO:0033554,GO:0042594,GO:0043170,GO:0043226,GO:0043227,GO:0043229,GO:0043231,GO:0043233,GO:0043934,GO:0043936,GO:0044237,GO:0044238,GO:0044248,GO:0044257,GO:0044260,GO:0044265,GO:0044267,GO:0044422,GO:0044424,GO:0044437,GO:0044444,GO:0044446,GO:0044464,GO:0044703,GO:0044764,GO:0044877,GO:0048646,GO:0048856,GO:0048869,GO:0050896,GO:0051704,GO:0051716,GO:0061919,GO:0070011,GO:0070013,GO:0071496,G3.4.21.48



KEGG ko KEGG Pathway KEGG Module KEGG Reaction KEGG rclass BRITE KEGG TC CAZy BiGG Reaction
ko:K01379,ko:K01381 ko04071,ko04138,ko04140,ko04142,ko04210,ko04915,ko05152,map04071,map04138,map04140,map04142,map04210,map04915,map05152- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K01379,ko:K01381 ko04071,ko04138,ko04140,ko04142,ko04210,ko04915,ko05152,map04071,map04138,map04140,map04142,map04210,map04915,map05152- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K01379,ko:K01381 ko04071,ko04138,ko04140,ko04142,ko04210,ko04915,ko05152,map04071,map04138,map04140,map04142,map04210,map04915,map05152- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K01379,ko:K01381 ko04071,ko04138,ko04140,ko04142,ko04210,ko04915,ko05152,map04071,map04138,map04140,map04142,map04210,map04915,map05152- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K05994 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01256,ko:K13721 ko00480,ko01100,map00480,map01100 - R00899,R04951 RC00096,RC00141 ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01256,ko:K13721 ko00480,ko01100,map00480,map01100 - R00899,R04951 RC00096,RC00141 ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01301 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01301 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01301 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K11835 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11835 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11835 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11835 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K08675 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K08675 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K08675 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K08675 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K08675 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K08675 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K08675 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K08675 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K01267 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04131 - - -
ko:K05609 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K05609 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11873 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11873 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01279 ko04142,map04142 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110,ko04147- - -
ko:K01279 ko04142,map04142 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110,ko04147- - -
ko:K12655,ko:K13717 ko04622,map04622 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K12655,ko:K13717 ko04622,map04622 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01341 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03110 - - -
ko:K01341 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03110 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01262,ko:K06111 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04131 - - -
ko:K01336 ko04138,map04138 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110 - - -
ko:K01336 ko04138,map04138 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110 - - -
ko:K11849 ko04657,map04657 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11849 ko04657,map04657 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K02365 ko04110,ko04111,ko04113,ko04114,map04110,map04111,map04113,map04114- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03036 - - -
ko:K17732 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K17732 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K17732 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K11838 ko04068,ko05168,ko05169,ko05203,map04068,map05168,map05169,map05203- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11838 ko04068,ko05168,ko05169,ko05203,map04068,map05168,map05169,map05203- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01408 ko05010,map05010 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01408 ko05010,map05010 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01408 ko05010,map05010 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01408 ko05010,map05010 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01408 ko05010,map05010 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -



ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01293 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01293 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01293 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01273 - - - - ko00000,ko00537,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K01273 - - - - ko00000,ko00537,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K11842,ko:K11872 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11842,ko:K11872 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11839 ko04137,ko04144,ko04934,map04137,map04144,map04934- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121,ko04131- - -
ko:K11839 ko04137,ko04144,ko04934,map04137,map04144,map04934- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121,ko04131- - -
ko:K11839 ko04137,ko04144,ko04934,map04137,map04144,map04934- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121,ko04131- - -
ko:K11843 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11843 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11843 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11843 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01379 ko04071,ko04140,ko04142,ko04210,ko04915,ko05152,map04071,map04140,map04142,map04210,map04915,map05152- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K01379 ko04071,ko04140,ko04142,ko04210,ko04915,ko05152,map04071,map04140,map04142,map04210,map04915,map05152- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K01379 ko04071,ko04140,ko04142,ko04210,ko04915,ko05152,map04071,map04140,map04142,map04210,map04915,map05152- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K01379 ko04071,ko04140,ko04142,ko04210,ko04915,ko05152,map04071,map04140,map04142,map04210,map04915,map05152- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K08592 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K02732 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02732 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02735 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02735 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K01277 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K02739 ko03050,map03050 M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02739 ko03050,map03050 M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02739 ko03050,map03050 M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02739 ko03050,map03050 M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02739 ko03050,map03050 M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02739 ko03050,map03050 M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K18342 - - - - ko00000,ko01000,ko04121 - - -
ko:K18342 - - - - ko00000,ko01000,ko04121 - - -
ko:K11870 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11870 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01288 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01288 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K08596 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K08596 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K08596 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K02728 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02728 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K11841 ko04139,map04139 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11841 ko04139,map04139 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11841 ko04139,map04139 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11841 ko04139,map04139 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K02727 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02727 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02730 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02730 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K11836 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K11836 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K11836 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K11836 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K02737 ko03050,map03050 M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02737 ko03050,map03050 M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02726 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -



ko:K02726 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02729 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02729 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02736 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02736 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K01410 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K01410 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K01383,ko:K06005,ko:K06009ko04011,map04011 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110 - - -
ko:K01383,ko:K06005,ko:K06009ko04011,map04011 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110 - - -
ko:K01412 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K01412 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K01412 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K02734 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02734 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051- - -
ko:K02731 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051,ko04131- - -
ko:K02731 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051,ko04131- - -
ko:K13280 ko03060,map03060 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K02725 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051,ko04147- - -
ko:K02725 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko03051,ko04147- - -
ko:K14213 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K14213 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K14213 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K14213 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01405,ko:K13726 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01405,ko:K13726 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01405,ko:K13726 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K11855 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11855 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11836 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K11836 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K09602 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01277 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K11866 ko04144,map04144 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121,ko04131- - -
ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01266,ko:K03859 ko00563,ko01100,map00563,map01100 - R05916 - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01266,ko:K03859 ko00563,ko01100,map00563,map01100 - R05916 - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K05610 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K05610 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01259 ko00330,map00330 - R00135 - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01259 ko00330,map00330 - R00135 - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01259 ko00330,map00330 - R00135 - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01259 ko00330,map00330 - R00135 - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K11874 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11874 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K09650 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K09650 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K12655,ko:K13717 ko04622,map04622 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K12655,ko:K13717 ko04622,map04622 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K08597 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K08597 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01372 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01372 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01279 ko04142,map04142 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110,ko04147- - -
ko:K01279 ko04142,map04142 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110,ko04147- - -
ko:K11853 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11853 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K05610 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -



ko:K05610 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K05610 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01424,ko:K13051 ko00250,ko00460,ko01100,ko01110,map00250,map00460,map01100,map01110- R00485 RC00010,RC02798 ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01424,ko:K13051 ko00250,ko00460,ko01100,ko01110,map00250,map00460,map01100,map01110- R00485 RC00010,RC02798 ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K14213 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K14213 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K14213 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01288 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01288 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01304 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01304 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K11838 ko04068,ko05168,ko05169,ko05203,map04068,map05168,map05169,map05203- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11838 ko04068,ko05168,ko05169,ko05203,map04068,map05168,map05169,map05203- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01415 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K02731,ko:K14347 ko03050,map03050 M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko01000,ko01002,ko02000,ko03051,ko04131,ko041472.A.93.1 - -
ko:K09611,ko:K11142 ko00330,ko00480,ko01100,map00330,map00480,map01100- R00135,R00899,R04951 RC00096,RC00141 ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K09611,ko:K11142 ko00330,ko00480,ko01100,map00330,map00480,map01100- R00135,R00899,R04951 RC00096,RC00141 ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K09611,ko:K11142 ko00330,ko00480,ko01100,map00330,map00480,map01100- R00135,R00899,R04951 RC00096,RC00141 ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01322 ko04614,map04614 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01322 ko04614,map04614 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01273 - - - - ko00000,ko00537,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K01273 - - - - ko00000,ko00537,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K11871 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11871 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11871 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K07765 ko04141,map04141 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01280 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03110 - - -
ko:K01280 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03110 - - -
ko:K09650 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K09650 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K01266 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01266 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01372 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01372 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K09650 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K09650 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K01279 ko04142,map04142 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110,ko04147- - -
ko:K01279 ko04142,map04142 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110,ko04147- - -
ko:K11838 ko04068,ko05168,ko05169,ko05203,map04068,map05168,map05169,map05203- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01301 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01301 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K14213 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01301 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01301 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01301 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K11858 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11858 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11858 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11855 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11855 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K06013 ko00900,ko01130,map00900,map01130 - R09845 RC00141 ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K11835 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K11839 ko04137,ko04144,ko04934,map04137,map04144,map04934- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121,ko04131- - -
ko:K02725,ko:K06236 ko03050,ko04151,ko04510,ko04512,ko04611,ko04926,ko04933,ko04974,ko05146,ko05165,map03050,map04151,map04510,map04512,map04611,map04926,map04933,map04974,map05146,map05165M00337,M00340 - - ko00000,ko00001,ko00002,ko00536,ko01000,ko01002,ko03051,ko04147,ko04516- - -
ko:K11844 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -



ko:K11844 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01405,ko:K13726 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01336 ko04138,map04138 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110 - - -
ko:K01336 ko04138,map04138 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110 - - -
ko:K14213 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K14213 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K11849 ko04657,map04657 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01265 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01381 ko04138,map04138 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01381 ko04138,map04138 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01262 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01341 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03110 - - -
ko:K11849 ko04657,map04657 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K02365 ko04110,ko04111,ko04113,ko04114,map04110,map04111,map04113,map04114- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03036 - - -
ko:K11839 ko04137,ko04144,ko04934,map04137,map04144,map04934- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121,ko04131- - -
ko:K01410 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko03029 - - -
ko:K11839 ko04137,ko04144,ko04934,map04137,map04144,map04934- - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04121,ko04131- - -
ko:K11871 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11871 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K11871 - - - - ko00000,ko01000,ko01002,ko04121 - - -
ko:K01277 - - - - ko00000,ko01000,ko01002 - - -
ko:K01338 ko04112,map04112 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002 - - -
ko:K06013 ko00900,ko01130,map00900,map01130 - R09845 RC00141 ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko04147 - - -
ko:K01336 ko04138,map04138 - - - ko00000,ko00001,ko01000,ko01002,ko03110 - - -



PFAMs IPR term IPR description Blastocladiella emersonii 22665 Candida dubliniensis 11945 Candida dubliniensis 2747
Asp IPR001461 Aspartic peptidase A1 1 6 6
Asp IPR021109 Aspartic peptidase domain superfamily 1 6 6
Asp IPR021109 Aspartic peptidase domain superfamily 1 6 6
Asp IPR035427 Tim10-like domain superfamily 1 6 6
Peptidase_M28 IPR037737 Regulator of phospholipase D Srf1 0 1 1
ERAP1_C,Peptidase_M1 IPR050344 Peptidase M1 family aminopeptidases 4 1 1
ERAP1_C,Peptidase_M1 IPR042097 Aminopeptidase N-like , N-terminal domain superfamliy 4 1 1
PA,Peptidase_M28,TFR_dimer IPR039373 Transferrin receptor protein 1/Glutamate carboxypeptidase 2-like 0 2 2
PA,Peptidase_M28,TFR_dimer IPR036757 Transferrin receptor-like, dimerisation domain superfamily 0 2 2
PA,Peptidase_M28,TFR_dimer IPR046450 PA domain superfamily 0 2 2
DUSP,UCH IPR036871 PX domain superfamily 2 3 2
DUSP,UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 2 3 2
DUSP,UCH IPR035927 DUSP-like superfamily 2 3 2
DUSP,UCH IPR051079 Sorting Nexin Autophagy-related 2 3 2
AAA,LON_substr_bdg,Lon_C IPR036291 NAD(P)-binding domain superfamily 2 2 2
AAA,LON_substr_bdg,Lon_C IPR027065 Lon protease 2 2 2
AAA,LON_substr_bdg,Lon_C IPR027417 P-loop containing nucleoside triphosphate hydrolase 2 2 2
AAA,LON_substr_bdg,Lon_C IPR027503 Lon protease homologue, chloroplastic/mitochondrial 2 2 2
AAA,LON_substr_bdg,Lon_C IPR029069 HotDog domain superfamily 2 2 2
AAA,LON_substr_bdg,Lon_C IPR029069 HotDog domain superfamily 2 2 2
AAA,LON_substr_bdg,Lon_C IPR020568 Ribosomal protein uS5 domain 2-type superfamily 2 2 2
AAA,LON_substr_bdg,Lon_C IPR015947 PUA-like superfamily 2 2 2
Peptidase_M18 IPR001948 Peptidase M18 1 3 3
Peptidase_C12 IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 2 1 1
Peptidase_C12 IPR001578 Peptidase C12, ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 2 1 1
UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 2 2 2
UCH IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 2 2 2
Peptidase_S8,Pro-kuma_activ IPR036852 Peptidase S8/S53 domain superfamily 0 0 0
Peptidase_S8,Pro-kuma_activ IPR050819 Tripeptidyl-peptidase I and related peptidases 0 0 0
OTU IPR052786 Outer_spore_wall_assembly 1 1 1
OTU IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 1 1
Peptidase_M24 IPR036005 Creatinase/aminopeptidase-like 1 1 1
Peptidase_M24 IPR036390 Winged helix DNA-binding domain superfamily 1 1 1
Peptidase_M24 IPR036188 FAD/NAD(P)-binding domain superfamily 1 1 1
Peptidase_M24 IPR050247 Methionine Aminopeptidase Type 2 1 1 1
Peptidase_M24 IPR002468 Peptidase M24A, methionine aminopeptidase, subfamily 2 1 1 1
P_proprotein,Peptidase_S8 IPR008979 Galactose-binding-like domain superfamily 2 1 1
P_proprotein,Peptidase_S8 IPR036852 Peptidase S8/S53 domain superfamily 2 1 1
Creatinase_N,Creatinase_N_2,Peptidase_M24,Peptidase_M24_CIPR050422 Xaa-Pro aminopeptidase P 1 2 1
Creatinase_N,Creatinase_N_2,Peptidase_M24,Peptidase_M24_CIPR029149 Creatinase/Aminopeptidase P/Spt16, N-terminal 1 2 1
Creatinase_N,Creatinase_N_2,Peptidase_M24,Peptidase_M24_CIPR036005 Creatinase/aminopeptidase-like 1 2 1
Sec8_exocyst IPR039682 Exocyst complex component Sec8/EXOC4 1 1 1
Inhibitor_I9,Peptidase_S8 IPR050131 Subtilisin-like serine protease 2 2 2
Inhibitor_I9,Peptidase_S8 IPR036852 Peptidase S8/S53 domain superfamily 2 2 2
RPT,UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 1 1
RPT,UCH IPR044635 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 14-like 0 1 1
Peptidase_C50 IPR005314 Peptidase C50, separase 3 1 2
Peptidase_M16,Peptidase_M16_C IPR050361 Mitochondrial Processing Peptidase/Ubiquinol-cytochrome c Reductase Complex 1 2 1
Peptidase_M16,Peptidase_M16_C IPR011249 Metalloenzyme, LuxS/M16 peptidase-like 1 2 1
Peptidase_M16,Peptidase_M16_C IPR011249 Metalloenzyme, LuxS/M16 peptidase-like 1 2 1
MATH,UCH,USP7_C2,USP7_ICP0_bdg IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 1 1
MATH,UCH,USP7_C2,USP7_ICP0_bdg IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 1 1 1
Peptidase_M16,Peptidase_M16_C,Peptidase_M16_MIPR050626 Peptidase M16 3 1 1
Peptidase_M16,Peptidase_M16_C,Peptidase_M16_MIPR011249 Metalloenzyme, LuxS/M16 peptidase-like 3 1 1
Peptidase_M16,Peptidase_M16_C,Peptidase_M16_MIPR011249 Metalloenzyme, LuxS/M16 peptidase-like 3 1 1
Peptidase_M16,Peptidase_M16_C,Peptidase_M16_MIPR011249 Metalloenzyme, LuxS/M16 peptidase-like 3 1 1
Peptidase_M16,Peptidase_M16_C,Peptidase_M16_MIPR011249 Metalloenzyme, LuxS/M16 peptidase-like 3 1 1
Peptidase_M24 IPR036390 Winged helix DNA-binding domain superfamily 1 2 1
Peptidase_M24 IPR036005 Creatinase/aminopeptidase-like 1 2 1



Peptidase_M24 IPR047113 Proliferation-associated protein 2G4/ARX1 1 2 1
M20_dimer,Peptidase_M20,Peptidase_M28IPR036264 Bacterial exopeptidase dimerisation domain 1 2 2
M20_dimer,Peptidase_M20,Peptidase_M28IPR036264 Bacterial exopeptidase dimerisation domain 1 2 2
M20_dimer,Peptidase_M20,Peptidase_M28IPR047177 Peptidase M20A 1 2 2
Peptidase_M19 IPR008257 Peptidase M19 0 0 0
Peptidase_M19 IPR032466 Metal-dependent hydrolase 0 0 0
UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 1 1
UCH IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 1 1 1
Rhodanese,UCH,USP8_dimer IPR050185 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 2 1 1
Rhodanese,UCH,USP8_dimer IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 2 1 1
Rhodanese,UCH,USP8_dimer IPR036873 Rhodanese-like domain superfamily 2 1 1
UCH,ubiquitin IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 1 1
UCH,ubiquitin IPR044635 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 14-like 1 1 1
UCH,ubiquitin IPR029071 Ubiquitin-like domain superfamily 1 1 1
UCH,ubiquitin IPR029069 HotDog domain superfamily 1 1 1
Asp IPR021109 Aspartic peptidase domain superfamily 1 2 2
Asp IPR021109 Aspartic peptidase domain superfamily 1 2 2
Asp IPR035427 Tim10-like domain superfamily 1 2 2
Asp IPR001461 Aspartic peptidase A1 1 2 2
Peptidase_C48 IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 2 1 0
Proteasome IPR023333 Proteasome B-type subunit 1 1 1
Proteasome IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 1
Proteasome IPR023333 Proteasome B-type subunit 1 1 1
Proteasome IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 1
Peptidase_M49 IPR011333 SKP1/BTB/POZ domain superfamily 1 1 1
Pr_beta_C,Proteasome IPR050446 FAD-dependent Oxidoreductases and Apoptosis Regulators 1 1 1
Pr_beta_C,Proteasome IPR036188 FAD/NAD(P)-binding domain superfamily 1 1 1
Pr_beta_C,Proteasome IPR036922 Rieske [2Fe-2S] iron-sulphur domain superfamily 1 1 1
Pr_beta_C,Proteasome IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 1
Pr_beta_C,Proteasome IPR016156 FAD/NAD-linked reductase, dimerisation domain superfamily 1 1 1
Pr_beta_C,Proteasome IPR036188 FAD/NAD(P)-binding domain superfamily 1 1 1
OTU IPR050704 Peptidase C85-like 2 1 1
OTU IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 2 1 1
UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 1 1
UCH IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 1 1 1
Peptidase_S10 IPR029058 Alpha/Beta hydrolase fold 2 1 1
Peptidase_S10 IPR001563 Peptidase S10, serine carboxypeptidase 2 1 1
Peptidase_C48 IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 1 1
Peptidase_C48 IPR023398 Translation Initiation factor eIF- 4e-like 1 1 1
Peptidase_C48 IPR051947 Sentrin-specific protease 1 1 1
Proteasome,Proteasome_A_N IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 1
Proteasome,Proteasome_A_N IPR050115 Proteasome subunit alpha 1 1 1
UCH IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 1 1 1
UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 1 1
UCH IPR035979 RNA-binding domain superfamily 1 1 1
UCH IPR036867 R3H domain superfamily 1 1 1
FACT-Spt16_Nlob,Peptidase_M24,Rtt106,SPT16IPR036005 Creatinase/aminopeptidase-like 1 1 1
FACT-Spt16_Nlob,Peptidase_M24,Rtt106,SPT16IPR040258 FACT complex subunit Spt16 1 1 1
Proteasome,Proteasome_A_N IPR050115 Proteasome subunit alpha 1 1 1
Proteasome,Proteasome_A_N IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 1
Proteasome,Proteasome_A_N IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 1
Proteasome,Proteasome_A_N IPR050115 Proteasome subunit alpha 1 1 1
UBA,UCH,UCH_1,zf-UBP IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 1 1
UBA,UCH,UCH_1,zf-UBP IPR009060 UBA-like superfamily 1 1 1
UBA,UCH,UCH_1,zf-UBP IPR001837 Adenylate cyclase-associated CAP 1 1 1
UBA,UCH,UCH_1,zf-UBP IPR036223 Adenylate cyclase-associated CAP, C-terminal superfamily 1 1 1
Proteasome IPR023333 Proteasome B-type subunit 1 1 1
Proteasome IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 1
Proteasome,Proteasome_A_N IPR050115 Proteasome subunit alpha 1 1 0



Proteasome,Proteasome_A_N IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 0
Proteasome,Proteasome_A_N IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 1
Proteasome,Proteasome_A_N IPR050115 Proteasome subunit alpha 1 1 1
Proteasome IPR023333 Proteasome B-type subunit 1 1 1
Proteasome IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 1
Peptidase_M3 IPR036249 Thioredoxin-like superfamily 1 1 1
Peptidase_M3 IPR045090 Peptidase M3A/M3B 1 1 1
Asp IPR021109 Aspartic peptidase domain superfamily 1 1 1
Asp IPR001461 Aspartic peptidase A1 1 1 1
Peptidase_M16,Peptidase_M16_C IPR011249 Metalloenzyme, LuxS/M16 peptidase-like 0 0 0
Peptidase_M16,Peptidase_M16_C IPR050361 Mitochondrial Processing Peptidase/Ubiquinol-cytochrome c Reductase Complex 0 0 0
Peptidase_M16,Peptidase_M16_C IPR011249 Metalloenzyme, LuxS/M16 peptidase-like 0 0 0
Proteasome IPR050115 Proteasome subunit alpha 1 1 1
Proteasome IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 1
Proteasome,Proteasome_A_N IPR050115 Proteasome subunit alpha 1 1 0
Proteasome,Proteasome_A_N IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 0
Peptidase_S24 IPR001733 Peptidase S26B 1 1 1
Proteasome,Proteasome_A_N IPR050115 Proteasome subunit alpha 1 1 1
Proteasome,Proteasome_A_N IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 1 1
AMP_N,Peptidase_M24 IPR029149 Creatinase/Aminopeptidase P/Spt16, N-terminal 1 1 0
AMP_N,Peptidase_M24 IPR052433 Xaa-Pro dipeptidase-like 1 1 0
AMP_N,Peptidase_M24 IPR036005 Creatinase/aminopeptidase-like 1 1 0
AMP_N,Peptidase_M24 IPR036005 Creatinase/aminopeptidase-like 1 1 0
Peptidase_M3 IPR027417 P-loop containing nucleoside triphosphate hydrolase 4 1 1
Peptidase_M3 IPR045090 Peptidase M3A/M3B 4 1 1
Peptidase_M3 IPR036770 Ankyrin repeat-containing domain superfamily 4 1 1
UCH IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 1 0 0
UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 0 0
UBA,UCH,UCH_1,zf-UBP IPR006084 XPG/Rad2 endonuclease 0 1 1
UBA,UCH,UCH_1,zf-UBP IPR029060 PIN-like domain superfamily 0 1 1
Peptidase_C65 IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 0 0
Peptidase_M49 IPR039461 Peptidase family M49 0 1 0
JAB,USP8_dimer 1 0 0
Peptidase_M24 IPR036005 Creatinase/aminopeptidase-like 1 0 0
Peptidase_M24 IPR029052 Metallo-dependent phosphatase-like 1 0 0
Peptidase_M24 IPR000979 Phosphodiesterase MJ0936/Vps29 1 0 0
GPI2 IPR029058 Alpha/Beta hydrolase fold 3 0 1
GPI2 IPR009450 Phosphatidylinositol N-acetylglucosaminyltransferase subunit C 3 0 1
Peptidase_C12 IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 1 1
Peptidase_C12 IPR001578 Peptidase C12, ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 1 1 1
Abhydrolase_1 IPR051601 Serine protease/Carboxylesterase S33 0 1 1
Abhydrolase_1 IPR029058 Alpha/Beta hydrolase fold 0 1 1
Abhydrolase_1,Abhydrolase_4 IPR029058 Alpha/Beta hydrolase fold 1 0 0
Abhydrolase_1,Abhydrolase_4 IPR005944 Proline iminopeptidase 1 0 0
UCH IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 0 1 1
UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 1 1
Rhomboid IPR050925 Rhomboid protease S54 0 1 1
Rhomboid IPR035952 Rhomboid-like superfamily 0 1 1
OTU IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 0 0
OTU IPR050704 Peptidase C85-like 0 0 0
Peptidase_C48 IPR007400 PrpF-like 1 1 1
Peptidase_C48 IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 1 1
Peptidase_C1_2 IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 1 1
Peptidase_C1_2 IPR004134 Peptidase C1B, bleomycin hydrolase 0 1 1
Pro-kuma_activ IPR050819 Tripeptidyl-peptidase I and related peptidases 1 0 0
Pro-kuma_activ IPR036852 Peptidase S8/S53 domain superfamily 1 0 0
DUF3517,UCH IPR051143 TrkH Potassium Transport 0 0 0
DUF3517,UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 0 0
Peptidase_C12 IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 0 0



Peptidase_C12 IPR001578 Peptidase C12, ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 0 0 0
Peptidase_C12 IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 0 0
Asparaginase_2 IPR029055 Nucleophile aminohydrolases, N-terminal 1 0 0
Asparaginase_2 IPR000246 Peptidase T2, asparaginase 2 1 0 0
AMP_N,Peptidase_M24 IPR036005 Creatinase/aminopeptidase-like 0 0 0
AMP_N,Peptidase_M24 IPR052433 Xaa-Pro dipeptidase-like 0 0 0
AMP_N,Peptidase_M24 IPR029149 Creatinase/Aminopeptidase P/Spt16, N-terminal 0 0 0
Peptidase_S10 IPR029058 Alpha/Beta hydrolase fold 0 0 0
Peptidase_S10 IPR001563 Peptidase S10, serine carboxypeptidase 0 0 0
Peptidase_C15 IPR036440 Peptidase C15, pyroglutamyl peptidase I-like superfamily 1 0 0
Peptidase_C15 IPR016125 Peptidase C15, pyroglutamyl peptidase I-like 1 0 0
MATH,UCH,USP7_C2,USP7_ICP0_bdg IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 0 0
MATH,UCH,USP7_C2,USP7_ICP0_bdg IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 0 0 0
Peptidase_M13,Peptidase_M13_N IPR000718 Peptidase M13 2 0 0
SBF_like IPR016833 Putative sodium bile acid cotransporter 1 1 1
Peptidase_M17,Peptidase_M17_N IPR023042 Peptidase M17, leucine aminopeptidase 2 0 0
Peptidase_M17,Peptidase_M17_N IPR043472 Macro domain-like 2 0 0
Peptidase_M17,Peptidase_M17_N IPR011356 Peptidase M17, leucine aminopeptidase/peptidase B 2 0 0
Peptidase_S9,Peptidase_S9_N IPR051167 Prolyl oligopeptidase and macrocyclase 6 0 0
Peptidase_S9,Peptidase_S9_N IPR029058 Alpha/Beta hydrolase fold 6 0 0
Peptidase_M19 IPR008257 Peptidase M19 0 0 0
Peptidase_M19 IPR032466 Metal-dependent hydrolase 0 0 0
UCH IPR036873 Rhodanese-like domain superfamily 0 1 1
UCH IPR050185 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolase 0 1 1
UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 1 1
Peptidase_M50 IPR001193 Membrane-bound transcription factor site-2 protease 1 0 0
Peptidase_S8,TPPII IPR036852 Peptidase S8/S53 domain superfamily 1 0 0
Peptidase_S8,TPPII IPR050131 Subtilisin-like serine protease 1 0 0
Rhomboid IPR035952 Rhomboid-like superfamily 1 0 0
Rhomboid IPR050925 Rhomboid protease S54 1 0 0
Peptidase_S58 IPR016117 ArgJ-like domain superfamily 0 0 0
Peptidase_S58 IPR005321 Peptidase S58, DmpA 0 0 0
Peptidase_C1_2 IPR004134 Peptidase C1B, bleomycin hydrolase 0 0 0
Peptidase_C1_2 IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 0 0
Rhomboid IPR050925 Rhomboid protease S54 1 0 0
Rhomboid IPR035952 Rhomboid-like superfamily 1 0 0
Pro-kuma_activ IPR036852 Peptidase S8/S53 domain superfamily 0 0 0
Pro-kuma_activ IPR050819 Tripeptidyl-peptidase I and related peptidases 0 0 0
MATH,UCH,USP7_C2,USP7_ICP0_bdg IPR050804 MATH and coiled-coil domain-containing protein 0 0 0
PA,Peptidase_M28,TFR_dimer IPR046450 PA domain superfamily 0 1 1
PA,Peptidase_M28,TFR_dimer IPR039373 Transferrin receptor protein 1/Glutamate carboxypeptidase 2-like 0 1 1
Cyclin 0 1 1
PA,Peptidase_M28,TFR_dimer IPR036757 Transferrin receptor-like, dimerisation domain superfamily 0 0 0
PA,Peptidase_M28,TFR_dimer IPR046450 PA domain superfamily 0 0 0
PA,Peptidase_M28,TFR_dimer IPR039373 Transferrin receptor protein 1/Glutamate carboxypeptidase 2-like 0 0 0
UCH,ubiquitin IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 1 0 0
UCH,ubiquitin IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 1 0 0
UCH,ubiquitin IPR029071 Ubiquitin-like domain superfamily 1 0 0
UCH IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 0 0 0
UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 0 0
Peptidase_M48,Peptidase_M48_N 0 0 0
DUSP,UCH 0 0 0
Creatinase_N,Creatinase_N_2,Peptidase_M24,Peptidase_M24_CIPR029149 Creatinase/Aminopeptidase P/Spt16, N-terminal 0 0 0
Creatinase_N,Creatinase_N_2,Peptidase_M24,Peptidase_M24_CIPR050422 Xaa-Pro aminopeptidase P 0 0 0
Creatinase_N,Creatinase_N_2,Peptidase_M24,Peptidase_M24_CIPR036005 Creatinase/aminopeptidase-like 0 0 0
Creatinase_N,Creatinase_N_2,Peptidase_M24,Peptidase_M24_CIPR036259 MFS transporter superfamily 0 0 0
Rhodanese,UCH,USP8_dimer 0 0 0
- 0 0 0
UCH,zf-UBP IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 0 0



UCH,zf-UBP IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 0 0 0
Peptidase_M3 IPR045090 Peptidase M3A/M3B 0 0 0
Peptidase_S8 IPR050131 Subtilisin-like serine protease 0 0 0
Peptidase_S8 IPR036852 Peptidase S8/S53 domain superfamily 0 0 0
Cyclin IPR013922 Cyclin PHO80-like 0 0 0
Cyclin IPR036915 Cyclin-like superfamily 0 0 0
RPT,UCH 0 0 0
Peptidase_M24 IPR036005 Creatinase/aminopeptidase-like 0 0 0
Asp IPR001461 Aspartic peptidase A1 0 0 0
Asp IPR021109 Aspartic peptidase domain superfamily 0 0 0
Creatinase_N,Creatinase_N_2,Peptidase_M24,Peptidase_M24_CIPR036005 Creatinase/aminopeptidase-like 0 0 0
Creatinase_N,Creatinase_N_2,Peptidase_M24,Peptidase_M24_CIPR029149 Creatinase/Aminopeptidase P/Spt16, N-terminal 0 0 0
Creatinase_N,Creatinase_N_2,Peptidase_M24,Peptidase_M24_CIPR050422 Xaa-Pro aminopeptidase P 0 0 0
P_proprotein,Peptidase_S8 0 0 0
RPT,UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 0 0
Peptidase_C50 0 0 0
Rhodanese,UCH,USP8_dimer IPR036873 Rhodanese-like domain superfamily 0 0 0
Peptidase_M3 0 0 0
Rhodanese,UCH,USP8_dimer 0 0 0
UCH IPR038765 Papain-like cysteine peptidase superfamily 0 0 0
UCH IPR050164 Ubiquitin carboxyl-terminal hydrolases 0 0 0
UCH 0 0 0
Peptidase_M49 IPR039461 Peptidase family M49 0 0 0
AAA,LON_substr_bdg,Lon_C 0 0 0
Peptidase_M48,Peptidase_M48_N 0 0 0
Inhibitor_I9,Peptidase_S8 0 0 0



Candida dubliniensis 8501 Candida parapsilosis 11301 Candida parapsilosis 1954 Candida tropicalis 94 Epidermophyton floccosum 100148
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Epidermophyton floccosum 10867 Epidermophyton floccosum 130802 Hortaea werneckii 100455 Hortaea werneckii 1163 Hortaea werneckii 41051
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Malassezia furfur 14140-1 Malassezia furfur 14140-2 Malassezia furfur 1878 Malassezia furfur 6000 Malassezia globosa 7705
4 4 9 10 2
4 4 9 10 2
4 4 9 10 2
4 4 9 10 2
1 1 1 2 1
2 2 4 4 3
2 2 4 4 3
2 1 1 1 1
2 1 1 1 1
2 1 1 1 1
3 3 2 5 1
3 3 2 5 1
3 3 2 5 1
3 3 2 5 1
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
2 2 4 5 2
2 2 4 5 2
1 1 2 2 0
1 1 2 2 0
1 1 0 1 1
1 1 0 1 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
2 2 3 3 2
2 2 3 3 2
2 2 3 3 2
0 1 3 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
2 1 2 1 1
2 1 2 1 1
3 1 3 2 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 1 2 1
1 1 1 2 1



1 1 1 2 1
2 3 5 5 1
2 3 5 5 1
2 3 5 5 1
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
1 1 1 2 1
1 1 1 2 1
0 1 1 1 1
0 1 1 1 1
0 1 1 1 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 1 2 1
1 1 1 2 1
1 1 1 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
3 2 0 1 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 1 2 1
1 1 1 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
2 1 2 1 1
2 1 2 1 1
2 1 2 1 1
2 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 1 2 1
1 1 1 2 1
1 1 1 1 1



1 1 1 1 1
1 1 1 2 1
1 1 1 2 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 1 2 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 3 0
0 0 0 0 0
1 1 2 1 1
1 1 2 1 0
1 1 2 1 0
1 1 2 1 0
0 1 2 1 0
0 1 2 1 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 1
0 0 0 0 1
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 1 1 1
0 0 1 1 1
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0



0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
1 1 2 2 2
0 0 0 0 0
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
1 1 1 2 2
1 1 2 2 1
1 1 2 2 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
1 1 1 2 0
1 1 1 2 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 1
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
1 1 1 1 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0



0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
1 1 0 1 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
1 0 1 0 0
1 0 1 0 0
0 1 0 1 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0



Malassezia globosa 7886 Malassezia globosa 8744 Malassezia restricta 7877 Malassezia restricta 7991 Microsporum audouinii 119449
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Microsporum audouinii 33268 Microsporum canis 113480 Microsporum canis 15669 Microsporum canis 44551 Microsporum ferrugineum 131111
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Microsporum ferrugineum 37371 Nakaseomyces glabratus 11311 Nakaseomyces glabratus 138 Nakaseomyces glabratus 15698 Nannizzia gypsea 17164
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Pichia kudriavzevii 573-1 Pichia kudriavzevii 573-2 Radiomyces spectabilis Trichophyton concentricum 109405 Trichophyton concentricum 19626
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1 1 2 2 2
1 1 2 2 2
2 2 2 1 1
2 2 2 1 1
2 2 2 1 1
1 1 0 1 1
1 1 3 1 1
1 1 3 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 2 1 1
2 2 2 1 1
2 2 2 1 1
2 2 2 1 1
1 1 3 1 1
1 1 3 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1



1 1 2 1 1
4 4 0 0 0
4 4 0 0 0
4 4 0 0 0
1 1 0 2 2
1 1 0 2 2
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
1 1 2 1 1
2 2 1 1 1
2 2 1 1 1
2 2 1 1 1
2 2 1 1 1
2 1 3 1 1
2 1 3 1 1
2 1 3 1 1
2 1 3 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 0 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 3 1 1
1 1 3 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
0 1 1 1 1
0 1 1 1 1
0 1 1 1 1
0 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1



1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 0
1 1 1 1 0
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 2 1 2
1 1 2 1 2
1 1 2 1 2
1 1 2 1 2
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
0 0 1 2 2
0 0 1 2 2
1 1 0 1 1
1 1 0 1 1
0 0 1 2 2
2 2 0 1 1
1 1 1 1 1
0 0 1 1 1
0 0 1 1 1
0 0 1 1 1
0 0 1 1 1
0 0 1 1 1
0 0 1 1 1
0 0 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
1 1 0 1 1
1 1 0 1 1
1 0 0 1 2
1 0 0 1 2
0 0 1 1 1
0 0 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
2 2 1 0 0
2 2 1 0 0
0 0 2 1 1
0 0 2 1 1
0 0 0 3 2
0 0 0 3 2
0 0 1 1 1



0 0 1 1 1
0 0 1 1 1
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
0 0 4 0 0
2 2 4 0 0
0 0 1 0 0
0 0 1 0 0
0 0 1 0 0
0 0 1 0 0
0 0 1 0 0
0 0 0 1 1
0 0 0 1 1
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
0 0 1 0 0
0 0 1 0 0
0 0 1 0 0
0 0 1 0 0
0 0 1 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
0 0 1 0 0
0 0 1 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0



0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
0 0 2 0 0
0 0 0 0 0



Trichophyton mentagrophytes 124404 Trichophyton mentagrophytes 43573 Trichophyton rubrum 117539 Trichophyton rubrum 17065 Trichophyton rubrum 28986
2 2 2 3 2
2 2 2 3 2
2 2 2 3 2
2 2 2 3 2
4 4 3 4 4
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
3 3 3 3 3
3 3 3 3 3
3 3 3 3 3
1 2 1 3 1
1 2 1 3 1
1 2 1 3 1
1 2 1 3 1
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 3 2
2 2 3 3 3
2 2 3 3 3
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
3 3 2 3 3
3 3 2 3 3
2 2 1 2 2
2 2 1 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 2 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 2 1 1 2
1 2 1 1 2
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 2 1 1 1
1 2 1 1 1



1 2 1 1 1
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 3 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 0 1 1
1 1 0 1 1
1 1 0 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 2 1
1 1 1 2 1
1 1 1 2 1
1 1 1 2 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1



1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
2 2 2 2 2
2 2 2 2 2
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 0 1
1 1 1 0 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 0 1 1 1
1 0 1 1 1
1 1 0 0 0
1 1 0 0 0
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 0 1 1
1 1 0 1 1
1 1 2 1 2



1 1 2 1 2
1 1 2 1 2
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 0 1 1
1 1 0 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
1 1 1 1 1
1 1 1 1 1
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 1 0 0 0
0 1 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 1 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 1 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0



0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 0 0
0 0 0 1 0



Trichophyton rubrum 73588 Trichophyton rubrum NA Trichophyton schoenleinii 45859 Trichophyton schoenleinii 85571Trichophyton tonsurans 112188Trichophyton tonsurans 12935Trichophyton tonsurans 72988
2 2 2 3 2 2 2
2 2 2 3 2 2 2
2 2 2 3 2 2 2
2 2 2 3 2 2 2
4 4 4 4 4 4 4
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
3 3 3 3 3 3 3
3 3 3 3 3 3 3
3 3 3 3 3 3 3
1 1 1 1 1 2 1
1 1 1 1 1 2 1
1 1 1 1 1 2 1
1 1 1 1 1 2 1
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
3 3 2 2 2 2 2
3 3 2 2 2 2 2
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
3 3 3 3 3 3 3
3 3 3 3 3 3 3
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 3 2 2
2 2 2 2 3 2 2
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
2 1 1 2 1 2 2
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 2 2
1 2 1 1 1 2 2
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 1 1 1 2 2 1
1 1 1 1 2 2 1



1 1 1 1 2 2 1
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
2 2 2 2 2 2 2
2 2 2 2 2 2 2
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1



1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 2 2 2 2 2 1
1 2 2 2 2 2 1
2 1 1 1 1 1 1
2 1 1 1 1 1 1
1 0 2 1 1 1 0
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 2 1
1 1 1 1 1 2 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
0 0 1 1 1 1 1
0 0 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1



1 2 1 1 1 1 1
1 2 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
1 1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1 1
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 1 0 1 1
0 0 0 1 0 1 1
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 1 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0



0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0 0
0 0 1 0 0 0 0



Trichophyton violaceum 120316 Trichophyton violaceum 51763 Trichophyton violaceum 73088 Trichosporon ovoides 4098 Trichosporon ovoides 7612 Trichosporon ovoides 9430
2 3 2 8 9 11
2 3 2 8 9 11
2 3 2 8 9 11
2 3 2 8 9 11
4 4 4 3 3 6
2 2 2 2 2 4
2 2 2 2 2 4
3 3 3 1 1 2
3 3 3 1 1 2
3 3 3 1 1 2
2 1 1 2 2 4
2 1 1 2 2 4
2 1 1 2 2 4
2 1 1 2 2 4
2 2 2 2 2 4
2 2 2 2 2 4
2 2 2 2 2 4
2 2 2 2 2 4
2 2 2 2 2 4
2 2 2 2 2 4
2 2 2 2 2 4
2 2 2 2 2 4
2 2 2 1 1 2
3 3 2 1 1 2
3 3 2 1 1 2
1 1 1 2 2 4
1 1 1 2 2 4
3 3 3 0 0 0
3 3 3 0 0 0
2 2 2 3 2 4
2 2 2 3 2 4
2 2 2 1 1 2
2 2 2 1 1 2
2 2 2 1 1 2
2 2 2 1 1 2
2 2 2 1 1 2
2 2 2 1 1 2
2 2 2 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2



1 1 1 1 1 2
0 0 0 2 2 4
0 0 0 2 2 4
0 0 0 2 2 4
2 2 2 1 1 2
2 2 2 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 0 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 2 1 1
1 1 1 2 1 1
1 1 1 2 1 1
1 1 1 2 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2



1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
1 1 1 1 1 1
2 2 1 0 0 0
2 2 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 0 0 0
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 2 2 4
1 1 1 2 2 4
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 1
1 1 1 0 0 1
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
0 0 0 1 1 2
0 0 0 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 1 1 2
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0



1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
0 0 0 1 1 2
0 0 0 0 0 0
0 0 0 2 2 4
0 0 0 2 2 4
0 0 0 2 2 4
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
1 1 1 0 0 0
1 1 1 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 1 1 2
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 1 1 1
0 0 0 1 1 1
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 1 1 1
0 0 0 1 1 1
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 1 1 2
0 0 0 1 1 2
0 0 0 1 1 2
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 2 2 1
0 0 0 2 2 1
0 0 0 2 2 1
0 0 0 2 2 1
0 0 0 0 0 0
0 0 0 1 1 2
0 0 0 1 1 2



0 0 0 1 1 2
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 1 1 1
0 0 0 1 1 1
0 0 0 1 1 1
0 0 0 0 1 2
0 0 0 0 1 2
0 0 0 0 1 2
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0
0 0 0 0 0 0



Total
262
262
262
262
151
133
133
133
133
133
120
120
120
120
118
118
118
118
118
118
118
118
109
102
102

91
91
91
91
89
89
88
88
88
88
88
81
81
79
79
79
73
72
72
70
70
69
69
69
69
68
68
66
66
66
66
66
66
66



66
66
66
66
66
66
64
64
63
63
63
63
63
63
63
63
63
63
63
62
61
61
61
61
61
61
61
61
61
61
61
61
61
61
61
61
61
60
60
60
60
60
60
60
60
60
60
60
60
60
59
59
59
59
59
59
59
59
58



58
58
58
58
58
58
58
58
58
58
58
58
57
57
57
57
56
56
56
55
55
55
55
52
52
52
51
51
51
51
50
49
48
46
46
46
45
45
44
44
44
44
43
43
43
43
42
42
42
42
41
41
41
41
40
40
38
38
37



37
37
33
33
32
32
32
32
32
30
30
27
27
26
24
22
22
22
19
19
18
18
16
16
16
15
13
13
12
12
12
12
12
12
10
10

8
8
7
6
6
6
6
6
6
5
5
5
5
5
5
5
5
5
5
5
4
4
4



4
3
3
3
3
3
3
3
3
3
3
3
3
2
2
2
2
2
2
2
2
2
2
2
2
2


