	Primers
	5’→3’

	011213F
	GCTCTGTCCTATCCCCACTTCT

	011213R
	CCGTGTTCGTGATGCTTGAT

	011212F
	GAAGGTATTCGGCGGACAA

	011212R
	TGACCCTGTTTCCGCCTTT

	010439F
	TTTGGTTGTCCTCTGCGTTG

	010439R
	TGATGTCGTCAGTCAGGAGGTC

	000010F
	TGCCGAACAAGACTCTGACC

	000010R
	GCGATGATGCCCAAGAATAG

	000045F
	CTGAACGAGATAGCACCTTGGA

	000045R
	CGCTGTGGCTAATGCTTTGAG

	000583F
	GAGCAGGGTGATTAGAGCGTT

	000583R
	CACTCTGCCGTCATTTCCAA

	008038F
	CCATCGGAGTCGCATTCAT

	008038R
	GCTCGTCCGTGTTGAAGTTG

	012864F
	CACCACTCAAACTAATCAACCGC

	012864R
	GTAATCGGATCGGATGTGACC

	012764F
	TGGAACTGCCCTACAACGAG

	012764R
	CTGTCTAAGTCACGGAGAAACGA

	011516F
	TCAGTTTCTTCTGCGTGGTGC

	011516R
	GATTTTCCCGATGCCCTTAG

	011519F
	CGATGCTCGTCCTCATAATGG

	011519R
	GATTTTCCCGATGCCCTTAG

	004577F
	CGATTTAATGACGATGCTGGC

	004577R
	TGGTGGTCTGTTTCTGGGATG

	008021F
	CCTGGACCTGTTATTGATCTTCG

	008021R
	AATAGGGGCGTCCTCAGATG

	000311F
	CTCCAAGACACGGTGAGATTTT

	000311R
	CGACTTCTTTCAGTGGCTCAA

	009392F
	GGAGACAACTTCATCGCCAAC

	009392R
	GAGTCTGGTTTTGTGGTCGGT

	014431F
	CCCCATCTTGCTGGACTTGT

	014431R
	AAGATGTGACTCTGGCGAAGG

	002747F
	CACAGTGAACTCGGATGGAACC

	002747R
	CGCTCAGGTCGTGGTTGTTAT

	010439F
	TTTGGTTGTCCTCTGCGTTG

	010439R
	TGATGTCGTCAGTCAGGAGGTC

	013864F
	GCCAATAAGAATGCGGAAGC

	013864R
	CACTCCTGAACCTGTTGCTGTC

	006280F
	TGAGAAAGTGGGACGCAACG

	006280R
	GGATTTCGCTTGCCCTATGA

	000037F
	TCCTATCCTTCGTCTTCGCTC

	000037R
	CTTTAGCCGAACCAAGGACC

	011408F
	TGTCCGTGATGGGGCTTAT

	011408R
	CCCCAGAACCTGTCTATTTGAA

	006768F
	GATTGCGTCGTCATCCATAGA

	006768R
	CATTGAGCCGCAAAGTTCC

	011409F
	TTTCCCAATGGTGTCGTCC

	011409R
	ATCGTTAGGGGCGGCAGTAT

	012866F
	TCCTTAGGCTGGGGTGACAT

	012866R
	GTTGAAACCTCTTCCAGCAGC

	005582F
	TGCGTGCTTGGAAGTAGGTG

	005582R
	TTCCTTAGTGGATGGGTGAGC

	005977F
	GGTTGGTGGTGGCTTTCGTA

	005977R
	CATCGGTTCCGTATCTGATTAGTG

	006623F
	GGCGTATCTTATTCCAGGCAC

	006623R
	GTCATTCAGTTTGCCGTCGT

	013669F
	ATGCCACCCACCCATATCTAC

	013669R
	TCGGCTTGCTGTCTGTGGTA

	011524F
	ATCCTCATGCGAGTCCTCAAC

	011524R
	TTAGCCCTCCGTCGCAATA

	009047F
	TGTGCGGAACTGATGGGAA

	009047R
	CCGAGTCTGGAGTCATTGATTGT

	007987F
	TTGGTGTTCTTGGTGAGTTTCG

	007987R
	GCAATCGTTGGATACCGTGT

	BmActinA3F
	CGGGAAATCGTTCGTGA

	BmActinA3R
	ACGAGGGTTGGAAGAGGG



