Table S1 The Expression Values of ARGOS and Homologous Genes in Rapeseed

Organ BnaA7. BnaA9. BnaC6. BnaA3. BnaA4 BnaA5S. BnaC4. BnaC4. BnaA3. BnaA4. BnaA5. BnaC4. BnaA3. BnaA5. BnaC3.  BnaC4.
Gene ID ARGOS ARGOS ARGOS ARL1 ARL1 ARLI1 ARL1-1 ARL1-2 ARL2 ARL2 ARL2 ARL2 ARL3 ARL3 ARL3 ARL3-1
Co_24h 16.830 1.451 10.920 110.004 59.879 101.114 175.070 24911 0.122 42.424 4227 106.698 0.225 0.000 0.227 0.000
Co_48h 20.195 1.521 15.923 15480  40.576 12.396  39.947 15471 0.000 0.259 1.873 6.823 0.000 1.234 0.361 0.109
Co_72h 6.181 0.935 14.028 3.929 38.959  6.695 9.059 15.520 0.025 1.020 0.498 1.341 0.317 1.151 0.321 0.000
Hy_24h 41.283 4.063 57.066 4.026 19.772  5.723 16.604  16.592 0.155 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Hy_48h 39.966 1.701 46.976 5.445 25.646  6.249 14.765  17.110 0.121 4.520 3.027 3.185 0.517 0.000 0.000 0.000
Hy_72h 26.286 1.325 41.530 3.586 20.224  3.047 4.118 9.641 0.106 0.371 0.353 0.916 0.000 0.000 0.000 0.095
Ra_24h 42.298 2.676 70.911 48.437 66.691 51.635  89.262 33312 72.709  6.052 4.178 14.383  0.000 0.000 0.000 0.000
Ra_48h 11.115 8.536 32.148 4.577 23.189  5.952 9.429 16275 114944 2.631 1.175 1.116 0.963 0.000 0.000 0.071
Ra_72h 4.691 2.293 22.915 4.518 18.598  2.169 7.319 18.196 225381 2.966 1.755 0.990 1.156 1.759 0.467 0.000
Ro_1 2.468 0.415 16.552 18.628 44706  31.249  50.697  73.724 77.810 13.111  6.039 8.049 0.000 0.000 0.000 0.000
Ro_2 0.208 0.000 1.417 4.160 8.475 1.992 7.355 20.991  0.000 14.299  2.926 2.296 0.177 0.000 0.714 0.053
Ro_3 0.196 2.193 7.835 5.641 19.005  3.193 6.934 36.073  0.055 8.235 2.074 1.787 0.000 0.000 0.000 0.000
Stem_1 2.722 0.000 0.461 3.553 16.075 0.728 6.819 28.093  0.107 1.175 2.763 1.071 0.262 1.858 0.000 0.000
Stem_2 2.462 0.000 0.189 2.878 10.861 1.250 5.627 26.719  0.070 4.259 0.469 0.992 0.936 0.000 0.244 0.064
Stem_3 4.686 0.000 9.014 6.112 19.988  7.844 25482  41.028 0.055 5.387 1.957 2.038 1.685 3.652 3.981 0.000
Stem_4 0.193 0.800 2.562 1.269 8.154 0.876 4.514 24.113  0.187 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Stem_5S 0.283 0.000 1.918 0.192 11.796  0.769 0.382 31.513  0.200 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Le_1.1 0.000 0.254 1.801 0.000 0.779 0.000 0.000 1.840  258.017 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Le_1.2 0.214 0.000 0.892 0.378 1.415 0.265 0.221 5.570 164.119 0.516 0.000 1.358 0.000 0.000 0.000 0.000
Le_1.3 0.837 23.335 8.680 0.621 4.577 0.371 0.369 12.654 249.779 7.284 0.192 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Le_2.1 0.302 0.000 0.703 0.308 0.307 0.000 0.000 1.898 0.151 0.000 0.317 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Le_2.2 0.322 0.963 1.467 0.454 1.572 0.692 0.458 7.446  0.406 0.463 1.146 1.331 0.359 0.000 0.365 0.000
Le_2.3 1.358 0.368 7.537 1.154 5.226 0.533 3.186 17.667 3.482 6.713 0.468 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
10d_Le_1  0.600 5.638 20.152 1.754 7.132 0.828 1.683 12.042 244456 10.547  0.423 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
24d_Le 1  1.065 1.830 2.029 0.908 2.602 0.000 0.000 6.624  206.714 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
30d_Le 1  0.098 3.035 0.617 0.093 1.127 0.213 0.000 1.070 225933 0.556 0.443 0.000 0.767 0.000 0.389 0.000
10d_Le_ 2  0.586 6.093 7.949 1.379 8.370 0.489 0.751 19.630 1.881 2.368 0.251 1.244 0.000 0.000 0.000 0.000
24d_Le 2 2.513 4.573 5.845 0.903 2.147 0.000 0.000 4916 16.196  13.085  7.843 25353 166957  14.584 110.650  3.812
30d_Le 3  0.487 2.064 0.657 0.173 1.399 0.000 0.520 1.815 3.256 0.000 0.624 0.000 2.695 0.000 0.456 0.000
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9.325
28.340
38.996
30.945
36.580
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