Table S3: The NetCTL 1.2 server was used to predict 411 CTL epitopes for the gB protein of the PRV HN1201 strain.
	Pos
	MHC
	Icore
	Score
	Rank

	189
	SLA-1:es11
	TYAAITNRF
	0.102838
	0.195

	428
	SLA-2:1201
	EASEAIDAI
	0.104568
	0.174

	357
	SLA-2:YC.AA
	RTPHFTVAW
	0.111241
	0.175

	679
	SLA-1:es11
	YSYVRMVEV
	0.111513
	0.148

	691
	SLA-2:0501
	ISTRVTLNL
	0.112437
	0.149

	81
	SLA-2:YC.AA
	SAEESLEEI
	0.113336
	0.169

	35
	SLA-2:YC.AA
	AAARGAVAL
	0.119418
	0.152

	731
	SLA-3:0602
	RRNQLHALK
	0.121145
	0.160

	732
	SLA-3:0602
	RNQLHALKF
	0.122391
	0.156

	689
	SLA-2:YC.AA
	ETISTRVTL
	0.122697
	0.143

	683
	SLA-2:YC.AA
	RMVEVPETI
	0.122819
	0.142

	730
	SLA-3:0602
	QRRNQLHAL
	0.124066
	0.152

	683
	SLA-2:0501
	RMVEVPETI
	0.124344
	0.121

	679
	SLA-2:1201
	YSYVRMVEV
	0.126825
	0.108

	347
	SLA-2:0501
	ASESVTRNF
	0.128348
	0.113

	579
	SLA-2:1201
	ATAALGQRV
	0.128434
	0.104

	260
	SLA-1:es11
	TTNDTYTKI
	0.137552
	0.073

	168
	SLA-3:0602
	HKFKAHIYY
	0.137683
	0.118

	748
	SLA-2:YC.AA
	KVDHNVVLL
	0.143147
	0.101

	748
	SLA-1:1101
	KVDHNVVLL
	0.148393
	0.198

	748
	SLA-2:0501
	KVDHNVVLL
	0.154342
	0.072

	260
	SLA-2:YC.AA
	TTNDTYTKI
	0.155208
	0.081

	200
	SLA-2:1201
	RVPVPVQEI
	0.160088
	0.057

	325
	SLA-2:1201
	YAPGRFQQV
	0.165475
	0.051

	200
	SLA-2:0501
	RVPVPVQEI
	0.166292
	0.059

	325
	SLA-1:es11
	YAPGRFQQV
	0.168898
	0.037

	290
	SLA-2:0501
	RSVYPYDSF
	0.172937
	0.054

	508
	SLA-1:1101
	AGTPEPPAV
	0.192435
	0.092

	226
	SLA-3:0602
	RNNHKVTAF
	0.195395
	0.047

	189
	SLA-2:0701
	TYAAITNRF
	0.203123
	0.180

	200
	SLA-2:0701
	RVPVPVQEI
	0.20378
	0.178

	357
	SLA-2:0501
	RTPHFTVAW
	0.208152
	0.029

	81
	SLA-2:0502
	SAEESLEEI
	0.211806
	0.192

	328
	SLA-3:0602
	GRFQQVEHY
	0.212527
	0.036

	260
	SLA-2:1201
	TTNDTYTKI
	0.213333
	0.023

	200
	SLA-2:YC.AA
	RVPVPVQEI
	0.213499
	0.028

	353
	SLA-3:0602
	RNFLRTPHF
	0.230784
	0.030

	292
	SLA-2:0701
	VYPYDSFAL
	0.233309
	0.112

	683
	SLA-2:0201
	RMVEVPETI
	0.234061
	0.168

	683
	SLA-2:0202
	RMVEVPETI
	0.234061
	0.168

	35
	SLA-1:1101
	AAARGAVAL
	0.235797
	0.035

	730
	SLA-3:0304
	QRRNQLHAL
	0.241608
	0.132

	162
	SLA-3:0302
	KENIAPHKF
	0.241889
	0.164

	353
	SLA-3:0302
	RNFLRTPHF
	0.242912
	0.162

	242
	SLA-2:0502
	EVDLRPSRL
	0.243198
	0.125

	689
	SLA-2:1201
	ETISTRVTL
	0.244807
	0.013

	693
	SLA-3:0304
	TRVTLNLTL
	0.247572
	0.124

	348
	SLA-2:0201
	SESVTRNFL
	0.247613
	0.143

	348
	SLA-2:0202
	SESVTRNFL
	0.247613
	0.143

	541
	SLA-2:0201
	IQAHVNDML
	0.248349
	0.142

	541
	SLA-2:0202
	IQAHVNDML
	0.248349
	0.142

	693
	SLA-3:0701
	TRVTLNLTL
	0.255323
	0.187

	864
	SLA-3:0701
	RYMSIVSAL
	0.255734
	0.187

	689
	SLA-1:es11
	ETISTRVTL
	0.258709
	0.010

	748
	SLA-2:0502
	KVDHNVVLL
	0.261728
	0.097

	731
	SLA-3:0304
	RRNQLHALK
	0.261986
	0.112

	428
	SLA-2:0502
	EASEAIDAI
	0.26478
	0.091

	439
	SLA-3:0302
	RRYNNTHVL
	0.267622
	0.121

	168
	SLA-3:0304
	HKFKAHIYY
	0.276533
	0.100

	372
	SLA-3:0401
	RRVCSLAKW
	0.278738
	0.197

	448
	SLA-1:1101
	AGDKPEVYL
	0.27996
	0.014

	406
	SLA-2:0701
	SFVSDVTQL
	0.285203
	0.043

	162
	SLA-2:0201
	KENIAPHKF
	0.290018
	0.096

	162
	SLA-2:0202
	KENIAPHKF
	0.290018
	0.096

	730
	SLA-3:0701
	QRRNQLHAL
	0.290296
	0.142

	730
	SLA-3:0401
	QRRNQLHAL
	0.290856
	0.181

	727
	SLA-2:0201
	SEIQRRNQL
	0.291418
	0.095

	727
	SLA-2:0202
	SEIQRRNQL
	0.291418
	0.095

	705
	SLA-3:0302
	REFLPLEVY
	0.293418
	0.089

	372
	SLA-3:0701
	RRVCSLAKW
	0.295833
	0.137

	748
	SLA-2:0701
	KVDHNVVLL
	0.29669
	0.038

	457
	SLA-3:0302
	ARGGFVVAF
	0.297309
	0.083

	732
	SLA-3:0701
	RNQLHALKF
	0.298383
	0.134

	676
	SLA-2:0201
	YEDYSYVRM
	0.298631
	0.090

	676
	SLA-2:0202
	YEDYSYVRM
	0.298631
	0.090

	469
	SLA-3:0302
	ISNELAQLY
	0.300273
	0.079

	864
	SLA-3:0101
	RYMSIVSAL
	0.302366
	0.135

	730
	SLA-3:0101
	QRRNQLHAL
	0.305802
	0.129

	343
	SLA-3:0101
	SRLRASESV
	0.305806
	0.129

	168
	SLA-3:0701
	HKFKAHIYY
	0.306315
	0.126

	37
	SLA-3:0101
	ARGAVALAL
	0.307388
	0.127

	353
	SLA-3:0304
	RNFLRTPHF
	0.308612
	0.078

	731
	SLA-3:0301
	RRNQLHALK
	0.309344
	0.194

	731
	SLA-3:0303
	RRNQLHALK
	0.309344
	0.194

	881
	SLA-3:0101
	KKNSGPALL
	0.313675
	0.122

	353
	SLA-3:0101
	RNFLRTPHF
	0.314195
	0.121

	665
	SLA-3:0601
	RYFKLGGGY
	0.31856
	0.178

	731
	SLA-3:0601
	RRNQLHALK
	0.322421
	0.171

	242
	SLA-2:1101
	EVDLRPSRL
	0.32525
	0.199

	537
	SLA-2:0701
	TYDHIQAHV
	0.326492
	0.027

	329
	SLA-3:0601
	RFQQVEHYY
	0.327016
	0.164

	35
	SLA-2:0301
	AAARGAVAL
	0.330928
	0.199

	457
	SLA-3:0601
	ARGGFVVAF
	0.332386
	0.156

	408
	SLA-2:0301
	VSDVTQLDL
	0.333955
	0.195

	730
	SLA-3:0301
	QRRNQLHAL
	0.33452
	0.150

	730
	SLA-3:0303
	QRRNQLHAL
	0.33452
	0.150

	357
	SLA-2:0101
	RTPHFTVAW
	0.340037
	0.174

	814
	SLA-2:es22
	AAFLAYRHI
	0.342177
	0.197

	786
	SLA-2:es22
	SAVGGMVSF
	0.34296
	0.196

	457
	SLA-3:0304
	ARGGFVVAF
	0.343024
	0.057

	200
	SLA-2:es22
	RVPVPVQEI
	0.347494
	0.186

	260
	SLA-2:0502
	TTNDTYTKI
	0.348475
	0.028

	168
	SLA-3:0401
	HKFKAHIYY
	0.349792
	0.109

	689
	SLA-2:es22
	ETISTRVTL
	0.350818
	0.179

	200
	SLA-2:0301
	RVPVPVQEI
	0.352004
	0.168

	357
	SLA-3:0401
	RTPHFTVAW
	0.352626
	0.106

	457
	SLA-3:0701
	ARGGFVVAF
	0.354082
	0.091

	197
	SLA-2:0301
	FTDRVPVPV
	0.357233
	0.159

	747
	SLA-3:0501
	VKVDHNVVL
	0.357685
	0.171

	747
	SLA-3:0502
	VKVDHNVVL
	0.357685
	0.171

	747
	SLA-3:0503
	VKVDHNVVL
	0.357685
	0.171

	683
	SLA-2:0301
	RMVEVPETI
	0.359795
	0.155

	457
	SLA-3:0401
	ARGGFVVAF
	0.364769
	0.096

	182
	SLA-2:1001
	TTVWSGSTY
	0.366564
	0.189

	189
	SLA-2:0101
	TYAAITNRF
	0.367592
	0.124

	732
	SLA-3:0601
	RNQLHALKF
	0.368471
	0.121

	864
	SLA-3:0501
	RYMSIVSAL
	0.369066
	0.152

	864
	SLA-3:0502
	RYMSIVSAL
	0.369066
	0.152

	864
	SLA-3:0503
	RYMSIVSAL
	0.369066
	0.152

	643
	SLA-1:0101
	LGDDNELLI
	0.370221
	0.196

	693
	SLA-3:0301
	TRVTLNLTL
	0.372564
	0.111

	693
	SLA-3:0303
	TRVTLNLTL
	0.372564
	0.111

	864
	SLA-2:0102
	RYMSIVSAL
	0.374971
	0.197

	689
	SLA-2:0502
	ETISTRVTL
	0.375774
	0.021

	665
	SLA-2:0102
	RYFKLGGGY
	0.378984
	0.188

	676
	SLA-1:0101
	YEDYSYVRM
	0.381028
	0.179

	226
	SLA-3:0701
	RNNHKVTAF
	0.387218
	0.071

	197
	SLA-1:0101
	FTDRVPVPV
	0.389636
	0.163

	169
	SLA-2:0102
	KFKAHIYYK
	0.389674
	0.168

	864
	SLA-2:0701
	RYMSIVSAL
	0.391938
	0.010

	732
	SLA-3:0401
	RNQLHALKF
	0.393404
	0.077

	35
	SLA-1:0101
	AAARGAVAL
	0.394478
	0.154

	306
	SLA-2:0701
	VYMSPFYGL
	0.396004
	0.010

	668
	SLA-2:1001
	KLGGGYVYY
	0.398196
	0.148

	357
	SLA-2:0102
	RTPHFTVAW
	0.4003
	0.152

	353
	SLA-3:0501
	RNFLRTPHF
	0.402047
	0.113

	353
	SLA-3:0502
	RNFLRTPHF
	0.402047
	0.113

	353
	SLA-3:0503
	RNFLRTPHF
	0.402047
	0.113

	786
	SLA-2:1001
	SAVGGMVSF
	0.403409
	0.141

	168
	SLA-3:0302
	HKFKAHIYY
	0.404825
	0.019

	857
	SLA-2:0402
	DQARDMIRY
	0.409368
	0.199

	748
	SLA-6:0101
	KVDHNVVLL
	0.411421
	0.168

	748
	SLA-6:0102
	KVDHNVVLL
	0.411421
	0.168

	748
	SLA-6:0103
	KVDHNVVLL
	0.411421
	0.168

	748
	SLA-6:0104
	KVDHNVVLL
	0.411421
	0.168

	748
	SLA-6:0105
	KVDHNVVLL
	0.411421
	0.168

	564
	SLA-2:0102
	RTLWGEMSR
	0.411621
	0.134

	315
	SLA-2:0601
	REGAHGEHI
	0.414117
	0.139

	693
	SLA-3:0501
	TRVTLNLTL
	0.414412
	0.102

	693
	SLA-3:0502
	TRVTLNLTL
	0.414412
	0.102

	693
	SLA-3:0503
	TRVTLNLTL
	0.414412
	0.102

	353
	SLA-3:0301
	RNFLRTPHF
	0.416097
	0.078

	353
	SLA-3:0303
	RNFLRTPHF
	0.416097
	0.078

	168
	SLA-3:0301
	HKFKAHIYY
	0.418363
	0.076

	168
	SLA-3:0303
	HKFKAHIYY
	0.418363
	0.076

	189
	SLA-2:0102
	TYAAITNRF
	0.420109
	0.122

	469
	SLA-2:1001
	ISNELAQLY
	0.42021
	0.119

	693
	SLA-3:0101
	TRVTLNLTL
	0.420263
	0.057

	226
	SLA-3:0601
	RNNHKVTAF
	0.421103
	0.067

	683
	SLA-2:es22
	RMVEVPETI
	0.422123
	0.078

	413
	SLA-1:0101
	QLDLQRVHL
	0.423095
	0.118

	730
	SLA-3:0501
	QRRNQLHAL
	0.427184
	0.090

	730
	SLA-3:0502
	QRRNQLHAL
	0.427184
	0.090

	730
	SLA-3:0503
	QRRNQLHAL
	0.427184
	0.090

	413
	SLA-2:0301
	QLDLQRVHL
	0.428226
	0.074

	285
	SLA-2:0402
	EEVEARSVY
	0.429139
	0.167

	727
	SLA-3:0501
	SEIQRRNQL
	0.431767
	0.086

	727
	SLA-3:0502
	SEIQRRNQL
	0.431767
	0.086

	727
	SLA-3:0503
	SEIQRRNQL
	0.431767
	0.086

	348
	SLA-2:0601
	SESVTRNFL
	0.434626
	0.119

	200
	SLA-6:0101
	RVPVPVQEI
	0.434927
	0.138

	200
	SLA-6:0102
	RVPVPVQEI
	0.434927
	0.138

	200
	SLA-6:0103
	RVPVPVQEI
	0.434927
	0.138

	200
	SLA-6:0104
	RVPVPVQEI
	0.434927
	0.138

	200
	SLA-6:0105
	RVPVPVQEI
	0.434927
	0.138

	673
	SLA-2:0101
	YVYYEDYSY
	0.436489
	0.057

	448
	SLA-2:0301
	AGDKPEVYL
	0.439513
	0.066

	182
	SLA-2:1002
	TTVWSGSTY
	0.440182
	0.131

	325
	SLA-6:0101
	YAPGRFQQV
	0.442477
	0.129

	325
	SLA-6:0102
	YAPGRFQQV
	0.442477
	0.129

	325
	SLA-6:0103
	YAPGRFQQV
	0.442477
	0.129

	325
	SLA-6:0104
	YAPGRFQQV
	0.442477
	0.129

	325
	SLA-6:0105
	YAPGRFQQV
	0.442477
	0.129

	353
	SLA-3:0701
	RNFLRTPHF
	0.443115
	0.049

	530
	SLA-2:0402
	EFARLQFTY
	0.444835
	0.146

	668
	SLA-2:0102
	KLGGGYVYY
	0.447312
	0.095

	808
	SLA-2:1001
	VLAGLVAAF
	0.449803
	0.088

	226
	SLA-3:0401
	RNNHKVTAF
	0.450173
	0.052

	705
	SLA-2:0402
	REFLPLEVY
	0.451586
	0.138

	715
	SLA-2:0601
	REELADTGL
	0.455687
	0.106

	328
	SLA-3:0401
	GRFQQVEHY
	0.456479
	0.050

	727
	SLA-6:0101
	SEIQRRNQL
	0.457486
	0.109

	727
	SLA-6:0102
	SEIQRRNQL
	0.457486
	0.109

	727
	SLA-6:0103
	SEIQRRNQL
	0.457486
	0.109

	727
	SLA-6:0104
	SEIQRRNQL
	0.457486
	0.109

	727
	SLA-6:0105
	SEIQRRNQL
	0.457486
	0.109

	536
	SLA-2:1001
	FTYDHIQAH
	0.460564
	0.079

	328
	SLA-3:0701
	GRFQQVEHY
	0.461602
	0.044

	408
	SLA-1:0101
	VSDVTQLDL
	0.462353
	0.085

	727
	SLA-2:0601
	SEIQRRNQL
	0.465649
	0.100

	817
	SLA-2:es22
	LAYRHISRL
	0.466371
	0.046

	676
	SLA-2:0601
	YEDYSYVRM
	0.467196
	0.098

	668
	SLA-2:1002
	KLGGGYVYY
	0.469444
	0.102

	673
	SLA-2:1001
	YVYYEDYSY
	0.472853
	0.070

	705
	SLA-2:0601
	REFLPLEVY
	0.473463
	0.093

	353
	SLA-2:0402
	RNFLRTPHF
	0.47444
	0.116

	168
	SLA-3:0601
	HKFKAHIYY
	0.476357
	0.044

	748
	SLA-2:1002
	KVDHNVVLL
	0.476774
	0.097

	826
	SLA-3:0602
	RRNPMKALY
	0.477539
	0.008

	166
	SLA-2:1101
	APHKFKAHI
	0.478684
	0.082

	668
	SLA-1:0601
	KLGGGYVYY
	0.482072
	0.146

	439
	SLA-3:0602
	RRYNNTHVL
	0.487583
	0.007

	683
	SLA-6:0101
	RMVEVPETI
	0.487749
	0.077

	683
	SLA-6:0102
	RMVEVPETI
	0.487749
	0.077

	683
	SLA-6:0103
	RMVEVPETI
	0.487749
	0.077

	683
	SLA-6:0104
	RMVEVPETI
	0.487749
	0.077

	683
	SLA-6:0105
	RMVEVPETI
	0.487749
	0.077

	329
	SLA-2:0101
	RFQQVEHYY
	0.488059
	0.032

	457
	SLA-3:0301
	ARGGFVVAF
	0.489277
	0.041

	457
	SLA-3:0303
	ARGGFVVAF
	0.489277
	0.041

	530
	SLA-2:0102
	EFARLQFTY
	0.489456
	0.060

	748
	SLA-2:HB01
	KVDHNVVLL
	0.490025
	0.175

	536
	SLA-2:1002
	FTYDHIQAH
	0.495428
	0.084

	353
	SLA-3:0601
	RNFLRTPHF
	0.502072
	0.035

	328
	SLA-3:0304
	GRFQQVEHY
	0.504177
	0.012

	188
	SLA-2:0102
	STYAAITNR
	0.504889
	0.050

	687
	SLA-2:1101
	VPETISTRV
	0.508078
	0.063

	705
	SLA-2:0302
	REFLPLEVY
	0.517032
	0.133

	559
	SLA-1-HB01
	LQNKDRTLW
	0.517043
	0.188

	559
	SLA-1-HB04
	LQNKDRTLW
	0.517043
	0.188

	328
	SLA-3:0601
	GRFQQVEHY
	0.525913
	0.024

	668
	SLA-1:1201
	KLGGGYVYY
	0.525935
	0.154

	786
	SLA-1:1201
	SAVGGMVSF
	0.52607
	0.154

	200
	SLA-1:1201
	RVPVPVQEI
	0.527967
	0.150

	287
	SLA-1-HB01
	VEARSVYPY
	0.530732
	0.163

	287
	SLA-1-HB04
	VEARSVYPY
	0.530732
	0.163

	686
	SLA-1:1201
	EVPETISTR
	0.53219
	0.145

	469
	SLA-2:0102
	ISNELAQLY
	0.534361
	0.037

	536
	SLA-2:0302
	FTYDHIQAH
	0.537708
	0.101

	530
	SLA-2:0101
	EFARLQFTY
	0.539532
	0.019

	182
	SLA-1:0801
	TTVWSGSTY
	0.540072
	0.120

	439
	SLA-3:0304
	RRYNNTHVL
	0.540957
	0.010

	673
	SLA-1:1301
	YVYYEDYSY
	0.541988
	0.174

	826
	SLA-3:0302
	RRNPMKALY
	0.542664
	0.008

	329
	SLA-1:0601
	RFQQVEHYY
	0.542848
	0.079

	826
	SLA-2:0402
	RRNPMKALY
	0.546021
	0.053

	328
	SLA-2:0402
	GRFQQVEHY
	0.552469
	0.049

	328
	SLA-3:0302
	GRFQQVEHY
	0.558162
	0.008

	748
	SLA-1:0601
	KVDHNVVLL
	0.560189
	0.069

	469
	SLA-2:0402
	ISNELAQLY
	0.561435
	0.042

	81
	SLA-1:0101
	SAEESLEEI
	0.56153
	0.028

	353
	SLA-3:0401
	RNFLRTPHF
	0.563069
	0.024

	469
	SLA-1:1301
	ISNELAQLY
	0.56363
	0.142

	469
	SLA-2:0101
	ISNELAQLY
	0.564484
	0.013

	668
	SLA-2:HB01
	KLGGGYVYY
	0.565202
	0.101

	718
	SLA-1:1301
	LADTGLLDY
	0.57289
	0.131

	168
	SLA-2:0402
	HKFKAHIYY
	0.573498
	0.036

	668
	SLA-1:0801
	KLGGGYVYY
	0.575658
	0.096

	469
	SLA-1-HB01
	ISNELAQLY
	0.576341
	0.096

	469
	SLA-1-HB04
	ISNELAQLY
	0.576341
	0.096

	448
	SLA-1:0101
	AGDKPEVYL
	0.576651
	0.025

	469
	SLA-1-HB02
	ISNELAQLY
	0.577459
	0.165

	469
	SLA-1-HB03
	ISNELAQLY
	0.577459
	0.165

	469
	SLA-1:0801
	ISNELAQLY
	0.577615
	0.095

	536
	SLA-1:1201
	FTYDHIQAH
	0.579242
	0.078

	188
	SLA-1:1201
	STYAAITNR
	0.579279
	0.078

	673
	SLA-2:0302
	YVYYEDYSY
	0.579853
	0.062

	299
	SLA-2:1002
	ALSTGDIVY
	0.582119
	0.039

	469
	SLA-2:1002
	ISNELAQLY
	0.585319
	0.039

	328
	SLA-2:0401
	GRFQQVEHY
	0.592652
	0.174

	337
	SLA-2:1101
	YPIDLDSRL
	0.59543
	0.036

	673
	SLA-2:1002
	YVYYEDYSY
	0.595606
	0.037

	668
	SLA-1:0201
	KLGGGYVYY
	0.5979
	0.180

	668
	SLA-1:0202
	KLGGGYVYY
	0.5979
	0.180

	673
	SLA-2:HB01
	YVYYEDYSY
	0.60099
	0.077

	287
	SLA-1-HB02
	VEARSVYPY
	0.602317
	0.122

	287
	SLA-1-HB03
	VEARSVYPY
	0.602317
	0.122

	439
	SLA-3:0501
	RRYNNTHVL
	0.602346
	0.009

	439
	SLA-3:0502
	RRYNNTHVL
	0.602346
	0.009

	439
	SLA-3:0503
	RRYNNTHVL
	0.602346
	0.009

	357
	SLA-1:0201
	RTPHFTVAW
	0.603526
	0.172

	357
	SLA-1:0202
	RTPHFTVAW
	0.603526
	0.172

	439
	SLA-3:0301
	RRYNNTHVL
	0.604307
	0.011

	439
	SLA-3:0303
	RRYNNTHVL
	0.604307
	0.011

	182
	SLA-2:HB01
	TTVWSGSTY
	0.604795
	0.075

	748
	SLA-1:0101
	KVDHNVVLL
	0.605983
	0.018

	439
	SLA-3:0601
	RRYNNTHVL
	0.60928
	0.010

	162
	SLA-2:0601
	KENIAPHKF
	0.61375
	0.028

	748
	SLA-1:1301
	KVDHNVVLL
	0.618291
	0.081

	299
	SLA-2:HB01
	ALSTGDIVY
	0.620168
	0.065

	168
	SLA-2:0401
	HKFKAHIYY
	0.622375
	0.135

	536
	SLA-1:0701
	FTYDHIQAH
	0.623743
	0.160

	536
	SLA-1:0702
	FTYDHIQAH
	0.623743
	0.160

	20
	SLA-1:0501
	GGAGLGRLW
	0.633217
	0.191

	530
	SLA-1:0501
	EFARLQFTY
	0.634184
	0.189

	741
	SLA-6:0101
	YDIDRVVKV
	0.634944
	0.011

	741
	SLA-6:0102
	YDIDRVVKV
	0.634944
	0.011

	741
	SLA-6:0103
	YDIDRVVKV
	0.634944
	0.011

	741
	SLA-6:0104
	YDIDRVVKV
	0.634944
	0.011

	741
	SLA-6:0105
	YDIDRVVKV
	0.634944
	0.011

	226
	SLA-2:0401
	RNNHKVTAF
	0.635083
	0.124

	328
	SLA-3:0301
	GRFQQVEHY
	0.639145
	0.009

	328
	SLA-3:0303
	GRFQQVEHY
	0.639145
	0.009

	182
	SLA-2:0401
	TTVWSGSTY
	0.640055
	0.119

	469
	SLA-2:HB01
	ISNELAQLY
	0.643192
	0.053

	786
	SLA-1:0201
	SAVGGMVSF
	0.649762
	0.102

	786
	SLA-1:0202
	SAVGGMVSF
	0.649762
	0.102

	732
	SLA-2:0401
	RNQLHALKF
	0.651738
	0.109

	329
	SLA-1:1301
	RFQQVEHYY
	0.655917
	0.056

	299
	SLA-1:0801
	ALSTGDIVY
	0.670842
	0.047

	530
	SLA-2:0401
	EFARLQFTY
	0.671502
	0.086

	329
	SLA-2:0401
	RFQQVEHYY
	0.673492
	0.085

	559
	SLA-1:0501
	LQNKDRTLW
	0.674598
	0.122

	469
	SLA-2:0302
	ISNELAQLY
	0.675132
	0.023

	536
	SLA-2:HB01
	FTYDHIQAH
	0.678166
	0.039

	439
	SLA-3:0401
	RRYNNTHVL
	0.682755
	0.009

	162
	SLA-1-HB01
	KENIAPHKF
	0.683268
	0.024

	162
	SLA-1-HB04
	KENIAPHKF
	0.683268
	0.024

	177
	SLA-1:0501
	KNVIVTTVW
	0.685222
	0.107

	162
	SLA-1-HB02
	KENIAPHKF
	0.695171
	0.036

	162
	SLA-1-HB03
	KENIAPHKF
	0.695171
	0.036

	616
	SLA-1:0701
	VPGERGTCY
	0.701837
	0.108

	616
	SLA-1:0702
	VPGERGTCY
	0.701837
	0.108

	826
	SLA-3:0304
	RRNPMKALY
	0.701941
	0.006

	705
	SLA-1-HB01
	REFLPLEVY
	0.703551
	0.018

	705
	SLA-1-HB04
	REFLPLEVY
	0.703551
	0.018

	748
	SLA-2:0301
	KVDHNVVLL
	0.70491
	0.007

	439
	SLA-3:0701
	RRYNNTHVL
	0.70974
	0.009

	139
	SLA-1:0701
	EPEQACPEY
	0.713336
	0.099

	139
	SLA-1:0702
	EPEQACPEY
	0.713336
	0.099

	329
	SLA-2:0102
	RFQQVEHYY
	0.716884
	0.008

	673
	SLA-1:0201
	YVYYEDYSY
	0.717015
	0.053

	673
	SLA-1:0202
	YVYYEDYSY
	0.717015
	0.053

	673
	SLA-1:0801
	YVYYEDYSY
	0.720368
	0.024

	353
	SLA-2:0401
	RNFLRTPHF
	0.725529
	0.039

	826
	SLA-2:0401
	RRNPMKALY
	0.733148
	0.036

	469
	SLA-2:0401
	ISNELAQLY
	0.740455
	0.033

	826
	SLA-3:0301
	RRNPMKALY
	0.757305
	0.006

	826
	SLA-3:0303
	RRNPMKALY
	0.757305
	0.006

	705
	SLA-1-HB02
	REFLPLEVY
	0.75891
	0.013

	705
	SLA-1-HB03
	REFLPLEVY
	0.75891
	0.013

	469
	SLA-1:0501
	ISNELAQLY
	0.761269
	0.038

	469
	SLA-1:0201
	ISNELAQLY
	0.761526
	0.028

	469
	SLA-1:0202
	ISNELAQLY
	0.761526
	0.028

	329
	SLA-1:0501
	RFQQVEHYY
	0.767623
	0.033

	357
	SLA-1:0501
	RTPHFTVAW
	0.770112
	0.031

	673
	SLA-1:0701
	YVYYEDYSY
	0.780669
	0.061

	673
	SLA-1:0702
	YVYYEDYSY
	0.780669
	0.061

	826
	SLA-3:0601
	RRNPMKALY
	0.787025
	0.005

	439
	SLA-3:0101
	RRYNNTHVL
	0.787666
	0.006

	469
	SLA-1:0401
	ISNELAQLY
	0.791306
	0.190

	668
	SLA-1:0401
	KLGGGYVYY
	0.791975
	0.189

	429
	SLA-1:0401
	ASEAIDAIY
	0.807906
	0.162

	469
	SLA-1:0701
	ISNELAQLY
	0.808746
	0.049

	469
	SLA-1:0702
	ISNELAQLY
	0.808746
	0.049

	523
	SLA-1:0401
	RITTGSAEF
	0.8122
	0.156

	826
	SLA-3:0401
	RRNPMKALY
	0.817638
	0.005

	299
	SLA-1:0401
	ALSTGDIVY
	0.834143
	0.128

	826
	SLA-3:0701
	RRNPMKALY
	0.83426
	0.005

	347
	SLA-1:0401
	ASESVTRNF
	0.854434
	0.111

	718
	SLA-1:0401
	LADTGLLDY
	0.891777
	0.074

	748
	SLA-1:0401
	KVDHNVVLL
	0.919537
	0.049

	858
	SLA-2:TPK.AA
	QARDMIRY
	0.280092
	0.188

	536
	SLA-2:TPK.AA
	FTYDHIQA
	0.306155
	0.137

	665
	SLA-2:YDY.AA
	RYFKLGGG
	0.318560
	0.178

	731
	SLA-2:YDY.AA
	RRNQLHAL
	0.322421
	0.171

	329
	SLA-2:YDY.AA
	RFQQVEHY
	0.327016
	0.164

	457
	SLA-2:YDY.AA
	ARGGFVVA
	0.332386
	0.156

	814
	SLA-2:CDY.AA
	AAFLAYRH
	0.342177
	0.197

	786
	SLA-2:CDY.AA
	SAVGGMVS
	0.342960
	0.196

	200
	SLA-2:CDY.AA
	RVPVPVQE
	0.347494
	0.186

	689
	SLA-2:CDY.AA
	ETISTRVT
	0.350818
	0.179

	337
	SLA-2:TPK.AA
	YPIDLDSR
	0.362516
	0.078

	28
	SLA-2:TPK.AA
	WPAPHHAA
	0.366366
	0.077

	732
	SLA-2:YDY.AA
	RNQLHALK
	0.368471
	0.121

	469
	SLA-2:LWH.AA
	ISNELAQL
	0.402148
	0.171

	357
	SLA-2:LWH.AA
	RTPHFTVA
	0.407323
	0.164

	226
	SLA-2:YDY.AA
	RNNHKVTA
	0.421103
	0.067

	683
	SLA-2:CDY.AA
	RMVEVPET
	0.422123
	0.078

	548
	SLA-2:LWH.AA
	MLSRIAAA
	0.430959
	0.134

	786
	SLA-2:LWH.AA
	SAVGGMVS
	0.434664
	0.130

	168
	SLA-2:YTH.AA
	HKFKAHIY
	0.442422
	0.168

	808
	SLA-2:LWH.AA
	VLAGLVAA
	0.453241
	0.107

	731
	SLA-2:YTH.AA
	RRNQLHAL
	0.465299
	0.142

	817
	SLA-2:CDY.AA
	LAYRHISR
	0.466371
	0.046

	168
	SLA-2:YDY.AA
	HKFKAHIY
	0.476357
	0.044

	730
	SLA-2:YTH.AA
	QRRNQLHA
	0.482385
	0.126

	693
	SLA-2:YTH.AA
	TRVTLNLT
	0.492109
	0.118

	353
	SLA-2:YDY.AA
	RNFLRTPH
	0.502072
	0.035

	328
	SLA-2:YDY.AA
	GRFQQVEH
	0.525913
	0.024

	372
	SLA-2:YTH.AA
	RRVCSLAK
	0.529032
	0.090

	673
	SLA-2:LWH.AA
	YVYYEDYS
	0.532573
	0.043

	457
	SLA-2:YTH.AA
	ARGGFVVA
	0.605883
	0.044

	439
	SLA-2:YDY.AA
	RRYNNTHV
	0.609280
	0.010

	328
	SLA-2:YTH.AA
	GRFQQVEH
	0.701287
	0.012

	439
	SLA-2:YTH.AA
	RRYNNTHV
	0.748454
	0.009

	826
	SLA-2:YDY.AA
	RRNPMKAL
	0.787025
	0.005

	469
	SLA-2:YDL.AA
	ISNELAQL
	0.791306
	0.190

	668
	SLA-2:YDL.AA
	KLGGGYVY
	0.791975
	0.189

	429
	SLA-2:YDL.AA
	ASEAIDAI
	0.807906
	0.162

	523
	SLA-2:YDL.AA
	RITTGSAE
	0.812200
	0.156

	826
	SLA-2:YTH.AA
	RRNPMKAL
	0.823781
	0.006

	299
	SLA-2:YDL.AA
	ALSTGDIV
	0.834143
	0.128

	347
	SLA-2:YDL.AA
	ASESVTRN
	0.854434
	0.111

	718
	SLA-2:YDL.AA
	LADTGLLD
	0.891777
	0.074

	748
	SLA-2:YDL.AA
	KVDHNVVL
	0.919537
	0.049

	544
	SLA-1-CHANGDA
	HVNDMLS
	0.16770
	0.192

	679
	SLA-1-CHANGDA
	YSYVRMV
	0.19288
	0.124

	260
	SLA-1-CHANGDA
	TTNDTYT
	0.21493
	0.084

	325
	SLA-1-CHANGDA
	YAPGRFQ
	0.29046
	0.025

	689
	SLA-1-CHANGDA
	ETISTRV
	0.36228
	0.010



