Supplementary Table 1:  Best fit model for the phylogenetic analysis using complete mitogenome sequences. The Maximum Likelihood fits of 24 different nucleotide substitution models were analysed and the best one (HKY) was chosen. Where, BIC (Bayesian Information Criterion), AICc value (Akaike Information Criterion, corrected), Maximum Likelihood value (lnL), Gamma distribution (+G), evolutionarily invariable (+I), transition/transversion bias (R), nucleotide frequencies (f) and rates of base substitutions (r), TR: General Time Reversible; HKY: Hasegawa-Kishino-Yano; TN93: Tamura-Nei; T92: Tamura 3-parameter; K2: Kimura 2-parameter; JC: Jukes-Cantor.

	Model
	#Param
	BIC
	AICc
	lnL
	(+l)
	(+G)
	R
	f(A)
	 f(T)
	F(C)
	F(G)
	r(AT)
	r(AC)
	r(Ag)
	r(TA)
	r(TC)
	r(TG)
	r(CA)
	r(CT)
	r(CG)
	r(GA)
	r(GT)
	r(GC)

	HKY
	19.00
	135855.67
	135667.20
	-67814.60
	n/a
	n/a
	0.54
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.08
	0.08
	0.05
	0.11
	0.10
	0.04
	0.11
	0.10
	0.04
	0.13
	0.08
	0.08

	TN93
	20.00
	135866.96
	135668.56
	-67814.28
	n/a
	n/a
	0.54
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.08
	0.08
	0.05
	0.11
	0.10
	0.04
	0.11
	0.10
	0.04
	0.12
	0.08
	0.08

	HKY+G
	20.00
	135867.90
	135669.51
	-67814.75
	n/a
	200.00
	0.54
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.08
	0.08
	0.05
	0.11
	0.10
	0.04
	0.11
	0.10
	0.04
	0.13
	0.08
	0.08

	TN93+G
	21.00
	135879.07
	135670.76
	-67814.37
	n/a
	200.00
	0.54
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.08
	0.08
	0.05
	0.11
	0.10
	0.04
	0.11
	0.10
	0.04
	0.12
	0.08
	0.08

	GTR
	23.00
	135901.22
	135673.07
	-67813.53
	n/a
	n/a
	0.54
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.08
	0.09
	0.05
	0.11
	0.10
	0.04
	0.12
	0.10
	0.04
	0.12
	0.08
	0.07

	HKY+I
	20.00
	135903.57
	135705.18
	-67832.59
	0.00
	n/a
	0.75
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.07
	0.07
	0.06
	0.10
	0.12
	0.04
	0.10
	0.12
	0.04
	0.16
	0.07
	0.07

	TN93+I
	21.00
	135904.24
	135695.93
	-67826.96
	0.00
	n/a
	0.75
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.07
	0.07
	0.09
	0.09
	0.07
	0.04
	0.09
	0.07
	0.04
	0.24
	0.07
	0.07

	GTR+G
	24.00
	135913.42
	135675.35
	-67813.67
	n/a
	200.00
	0.54
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.08
	0.09
	0.05
	0.11
	0.10
	0.04
	0.12
	0.10
	0.04
	0.12
	0.08
	0.07

	HKY+G+I
	21.00
	135915.50
	135707.18
	-67832.59
	0.00
	163.58
	0.75
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.07
	0.07
	0.06
	0.10
	0.12
	0.04
	0.10
	0.12
	0.04
	0.16
	0.07
	0.07

	TN93+G+I
	22.00
	135916.13
	135697.90
	-67826.95
	0.00
	109.43
	0.75
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.07
	0.07
	0.09
	0.09
	0.07
	0.04
	0.09
	0.07
	0.04
	0.24
	0.07
	0.07

	GTR+G+I
	25.00
	135939.53
	135691.54
	-67820.77
	0.00
	133.79
	0.75
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.07
	0.03
	0.09
	0.09
	0.06
	0.06
	0.04
	0.06
	0.05
	0.23
	0.12
	0.09

	GTR+I
	24.00
	135940.37
	135702.30
	-67827.15
	0.00
	n/a
	0.68
	0.35
	0.26
	0.26
	0.13
	0.07
	0.07
	0.09
	0.10
	0.07
	0.04
	0.10
	0.07
	0.04
	0.22
	0.07
	0.07

	T92
	17.00
	138501.25
	138332.61
	-69149.30
	n/a
	n/a
	0.59
	0.30
	0.30
	0.20
	0.20
	0.09
	0.06
	0.08
	0.09
	0.08
	0.06
	0.09
	0.12
	0.06
	0.12
	0.09
	0.06

	T92+G
	18.00
	138513.58
	138335.03
	-69149.51
	n/a
	200.00
	0.59
	0.30
	0.30
	0.20
	0.20
	0.09
	0.06
	0.08
	0.09
	0.08
	0.06
	0.09
	0.12
	0.06
	0.12
	0.09
	0.06

	T92+I
	18.00
	138579.62
	138401.07
	-69182.53
	0.01
	n/a
	0.75
	0.30
	0.30
	0.20
	0.20
	0.08
	0.06
	0.09
	0.08
	0.09
	0.06
	0.08
	0.13
	0.06
	0.13
	0.08
	0.06

	T92+G+I
	19.00
	138591.45
	138402.97
	-69182.48
	0.01
	133.79
	0.75
	0.30
	0.30
	0.20
	0.20
	0.08
	0.06
	0.09
	0.08
	0.09
	0.06
	0.08
	0.13
	0.06
	0.13
	0.08
	0.06

	JC
	15.00
	140577.40
	140428.61
	-70199.30
	n/a
	n/a
	0.50
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08

	JC+G
	16.00
	140589.94
	140431.22
	-70199.61
	n/a
	200.00
	0.50
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08

	K2
	16.00
	140637.36
	140478.64
	-70223.32
	n/a
	n/a
	0.62
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.08
	0.08
	0.10
	0.08
	0.10
	0.08
	0.08
	0.10
	0.08
	0.10
	0.08
	0.08

	K2+G
	17.00
	140649.92
	140481.29
	-70223.64
	n/a
	200.00
	0.62
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.08
	0.08
	0.10
	0.08
	0.10
	0.08
	0.08
	0.10
	0.08
	0.10
	0.08
	0.08

	JC+I
	16.00
	140678.07
	140519.36
	-70243.68
	0.02
	n/a
	0.50
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08

	JC+G+I
	17.00
	140689.90
	140521.26
	-70243.63
	0.02
	135.15
	0.50
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08

	K2+I
	17.00
	140743.34
	140574.71
	-70270.35
	0.02
	n/a
	0.74
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.07
	0.07
	0.11
	0.07
	0.11
	0.07
	0.07
	0.11
	0.07
	0.11
	0.07
	0.07

	K2+G+I
	18.00
	140755.13
	140576.57
	-70270.28
	0.02
	133.79
	0.75
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.07
	0.07
	0.11
	0.07
	0.11
	0.07
	0.07
	0.11
	0.07
	0.11
	0.07
	0.07







