Supplementary Table 3:  Best fit model for the phylogenetic analysis using complete D-loop sequences. The Maximum Likelihood fits of 24 different nucleotide substitution models were analysed and the best one (HKY+G) was chosen. Where, BIC (Bayesian Information Criterion), AICc value (Akaike Information Criterion, corrected), Maximum Likelihood value (lnL), Gamma distribution (+G), evolutionarily invariable (+I), transition/transversion bias (R), nucleotide frequencies (f) and rates of base substitutions (r), TR: General Time Reversible; HKY: Hasegawa-Kishino-Yano; TN93: Tamura-Nei; T92: Tamura 3-parameter; K2: Kimura 2-parameter; JC: Jukes-Cantor.

	Model
	#Param
	BIC
	AICc
	lnL
	(+l)
	(+G)
	R
	f(A)
	 f(T)
	F(C)
	F(G)
	r(AT)
	r(AC)
	r(Ag)
	r(TA)
	r(TC)
	r(TG)
	r(CA)
	r(CT)
	r(CG)
	r(GA)
	r(GT)
	r(GC)

	HKY+G
	58.00
	5712.70
	5222.09
	-2552.95
	n/a
	0.18
	3.80
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.02
	0.03
	0.12
	0.03
	0.21
	0.02
	0.03
	0.20
	0.02
	0.26
	0.02
	0.03

	HKY
	57.00
	5718.94
	5236.79
	-2561.30
	n/a
	n/a
	3.05
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.03
	0.03
	0.12
	0.04
	0.20
	0.02
	0.04
	0.19
	0.02
	0.25
	0.03
	0.03

	HKY+I
	58.00
	5719.03
	5228.42
	-2556.11
	0.45
	n/a
	3.22
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.03
	0.03
	0.12
	0.04
	0.21
	0.02
	0.04
	0.19
	0.02
	0.26
	0.03
	0.03

	TN93+G
	59.00
	5723.02
	5223.95
	-2552.88
	n/a
	0.19
	3.74
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.03
	0.03
	0.12
	0.03
	0.22
	0.02
	0.03
	0.20
	0.02
	0.26
	0.03
	0.03

	HKY+G+I
	59.00
	5723.11
	5224.04
	-2552.92
	0.42
	0.52
	3.87
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.02
	0.03
	0.13
	0.03
	0.21
	0.02
	0.03
	0.20
	0.02
	0.27
	0.02
	0.03

	TN93
	58.00
	5729.36
	5238.75
	-2561.28
	n/a
	n/a
	3.05
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.03
	0.03
	0.12
	0.04
	0.21
	0.02
	0.04
	0.19
	0.02
	0.25
	0.03
	0.03

	TN93+I
	59.00
	5729.48
	5230.42
	-2556.11
	0.45
	n/a
	3.22
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.03
	0.03
	0.12
	0.04
	0.21
	0.02
	0.04
	0.20
	0.02
	0.25
	0.03
	0.03

	TN93+G+I
	60.00
	5735.03
	5227.51
	-2553.65
	0.43
	0.53
	3.88
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.02
	0.03
	0.12
	0.03
	0.22
	0.02
	0.03
	0.21
	0.02
	0.26
	0.02
	0.03

	GTR+G
	62.00
	5746.18
	5221.75
	-2548.76
	n/a
	0.17
	3.73
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.04
	0.02
	0.12
	0.06
	0.22
	0.00
	0.03
	0.21
	0.01
	0.26
	0.00
	0.02

	GTR+I
	62.00
	5753.76
	5229.33
	-2552.55
	0.45
	n/a
	3.22
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.05
	0.03
	0.12
	0.06
	0.21
	0.00
	0.04
	0.20
	0.01
	0.26
	0.01
	0.02

	GTR
	61.00
	5753.94
	5237.97
	-2557.88
	n/a
	n/a
	3.05
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.05
	0.03
	0.12
	0.06
	0.21
	0.01
	0.04
	0.20
	0.01
	0.25
	0.01
	0.02

	T92+G
	56.00
	5754.85
	5281.15
	-2584.48
	n/a
	0.17
	3.78
	0.29
	0.29
	0.21
	0.21
	0.03
	0.02
	0.17
	0.03
	0.17
	0.02
	0.03
	0.23
	0.02
	0.23
	0.03
	0.02

	GTR+G+I
	63.00
	5756.54
	5223.66
	-2548.71
	0.45
	0.55
	3.76
	0.33
	0.25
	0.27
	0.16
	0.04
	0.02
	0.12
	0.06
	0.22
	0.00
	0.03
	0.21
	0.01
	0.26
	0.00
	0.02

	T92
	55.00
	5759.60
	5294.36
	-2592.09
	n/a
	n/a
	3.05
	0.29
	0.29
	0.21
	0.21
	0.04
	0.03
	0.16
	0.04
	0.16
	0.03
	0.04
	0.22
	0.03
	0.22
	0.04
	0.03

	T92+I
	56.00
	5761.38
	5287.68
	-2587.75
	0.45
	n/a
	3.21
	0.29
	0.29
	0.21
	0.21
	0.03
	0.02
	0.16
	0.03
	0.16
	0.02
	0.03
	0.22
	0.02
	0.22
	0.03
	0.02

	T92+G+I
	57.00
	5763.21
	5281.05
	-2583.43
	0.46
	0.58
	3.83
	0.29
	0.29
	0.21
	0.21
	0.03
	0.02
	0.17
	0.03
	0.17
	0.02
	0.03
	0.23
	0.02
	0.23
	0.03
	0.02

	K2+G
	55.00
	5778.44
	5313.20
	-2601.51
	n/a
	0.16
	3.76
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.03
	0.03
	0.20
	0.03
	0.20
	0.03
	0.03
	0.20
	0.03
	0.20
	0.03
	0.03

	K2
	54.00
	5785.69
	5328.90
	-2610.37
	n/a
	n/a
	3.05
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.03
	0.03
	0.19
	0.03
	0.19
	0.03
	0.03
	0.19
	0.03
	0.19
	0.03
	0.03

	K2+I
	55.00
	5787.96
	5322.71
	-2606.27
	0.45
	n/a
	3.21
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.03
	0.03
	0.19
	0.03
	0.19
	0.03
	0.03
	0.19
	0.03
	0.19
	0.03
	0.03

	K2+G+I
	56.00
	5788.57
	5314.88
	-2601.35
	0.48
	0.62
	3.79
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.03
	0.03
	0.20
	0.03
	0.20
	0.03
	0.03
	0.20
	0.03
	0.20
	0.03
	0.03

	JC+G
	54.00
	5874.23
	5417.45
	-2654.64
	n/a
	0.25
	0.50
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08

	JC
	53.00
	5877.67
	5429.34
	-2661.59
	n/a
	n/a
	0.50
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08

	JC+I
	54.00
	5878.76
	5421.98
	-2656.90
	0.45
	n/a
	0.50
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08

	JC+G+I
	55.00
	5884.47
	5419.23
	-2654.53
	0.38
	0.66
	0.50
	0.25
	0.25
	0.25
	0.25
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08
	0.08





