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	Duplicated Gene Pairs
	Method
	Ka
	Ks
	Ka/Ks
	P-Value(Fisher)
	Duplicated Type
	Purify Selection
	Divergence-Time（Mya*）

	RhsimbHLH007-RhsimbHLH010
	YN
	0.341808
	2.02369
	0.168903
	1.51554E-16
	Segmental
	yes
	67.45633333

	RhsimbHLH008-RhsimbHLH106
	YN
	0.294394
	0.90518
	0.325233
	6.64362E-20
	Segmental
	yes
	30.17266667

	RhsimbHLH009-RhsimbHLH027
	YN
	0.256082
	1.33104
	0.192393
	2.30845E-22
	Segmental
	yes
	44.368

	RhsimbHLH012-RhsimbHLH027
	YN
	0.162825
	0.795421
	0.204703
	3.2924E-21
	Segmental
	yes
	26.51403333

	RhsimbHLH017-RhsimbHLH054
	YN
	0.435831
	1.48359
	0.293768
	2.51195E-30
	Segmental
	yes
	49.453

	RhsimbHLH025-RhsimbHLH055
	YN
	0.773888
	2.07297
	0.373322
	3.87742E-06
	Segmental
	yes
	69.099

	RhsimbHLH025-RhsimbHLH080
	YN
	0.524517
	1.36341
	0.38471
	2.63391E-07
	Segmental
	yes
	45.447

	RhsimbHLH026-RhsimbHLH037
	YN
	0.348486
	0.967905
	0.360042
	2.02994E-15
	Segmental
	yes
	32.2635

	RhsimbHLH033-RhsimbHLH095
	YN
	0.216045
	0.97005
	0.222715
	9.17933E-17
	Segmental
	yes
	32.335

	RhsimbHLH038-RhsimbHLH048
	YN
	0.488792
	2.07417
	0.235656
	1.58108E-22
	Segmental
	yes
	69.139

	RhsimbHLH036-RhsimbHLH091
	YN
	0.231694
	0.717892
	0.322742
	1.0386E-21
	Segmental
	yes
	23.92973333

	RhsimbHLH050-RhsimbHLH090
	YN
	0.349256
	1.82539
	0.191332
	1.26371E-16
	Segmental
	yes
	60.84633333

	RhsimbHLH049-RhsimbHLH070
	YN
	0.881734
	1.7053
	0.517055
	0.000212591
	Segmental
	yes
	56.84333333

	RhsimbHLH041-RhsimbHLH064
	YN
	0.580837
	3.13823
	0.185084
	3.0494E-18
	Segmental
	yes
	104.6076667

	RhsimbHLH046-RhsimbHLH062
	YN
	0.362684
	1.92134
	0.188766
	1.34862E-15
	Segmental
	yes
	64.04466667

	RhsimbHLH046-RhsimbHLH088
	YN
	0.378342
	1.72712
	0.21906
	4.11091E-22
	Segmental
	yes
	57.57066667

	RhsimbHLH047-RhsimbHLH107
	YN
	0.428018
	1.37649
	0.310948
	4.4414E-10
	Segmental
	yes
	45.883

	RhsimbHLH058-RhsimbHLH104
	YN
	0.388082
	2.69191
	0.144166
	7.14854E-20
	Segmental
	yes
	89.73033333

	RhsimbHLH055-RhsimbHLH080
	YN
	0.638009
	3.68314
	0.173224
	5.23419E-12
	Segmental
	yes
	122.7713333

	RhsimbHLH052-RhsimbHLH093
	YN
	0.198445
	1.2881
	0.154061
	5.1364E-26
	Segmental
	yes
	42.93666667

	RhsimbHLH062-RhsimbHLH088
	YN
	0.27402
	1.2256
	0.22358
	2.01808E-15
	Segmental
	yes
	40.85333333

	RhsimbHLH063-RhsimbHLH067
	YN
	0.387589
	1.86466
	0.20786
	2.06825E-40
	Segmental
	yes
	62.15533333

	RhsimbHLH073-RhsimbHLH086
	YN
	0.399981
	1.83032
	0.218531
	1.65591E-23
	Segmental
	yes
	61.01066667

	RhsimbHLH075-RhsimbHLH096
	YN
	0.250533
	1.46438
	0.171084
	2.39117E-27
	Segmental
	yes
	48.81266667

	RhsimbHLH066-RhsimbHLH099
	YN
	0.324226
	1.2006
	0.270054
	7.82845E-15
	Segmental
	yes
	40.02

	RhsimbHLH074-RhsimbHLH102
	YN
	0.288756
	1.1896
	0.242734
	1.46874E-14
	Segmental
	yes
	39.65333333

	RhsimbHLH083-RhsimbHLH097
	YN
	0.220994
	1.29697
	0.170393
	5.0582E-24
	Segmental
	yes
	43.23233333

	RhsimbHLH077-RhsimbHLH100
	YN
	0.239469
	0.730385
	0.327866
	9.26297E-12
	Segmental
	yes
	24.34616667



