>MSTRG.15.1|585||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CAGCTTCATTTAAAAATGTCCGAAGTTAAGCTAGATTTATTTGAAATGATATGTGTATTTATCGCTGGCCAAGTTGATGTATCAGAATGTTGCGCTTGGGATGCGTAATGAAGAAATTGGGACAGTTCGGGTGCCTTTAGTCAGTATTAGTATTACTTCTCGAACTGCTTCGATGAATTTTCTCGGTTTGTAAGTTCTGAGATACAATTGCTTGTATTCGAGGCTTTCGGTTGAGTTAGGCGAACTGGAGGGCCTATCTGGGCTCTAGGGATGCCGTTTGGCAGCCAGCGAGAAAGACTTTTTGTGGAAGAACAGGTAAACTGAATATTATAAGCCCTGATAACATCTAGTCGTGTCTCAATGAATGCAATTGGGCCTCTTGAAGAATGAAGTTGCTTTCTGAGAAGAAGAGCCCAAGTGTGGACCACCTGGCGTCTCGTCAGTCCTTTGATGCAAACGTTACTAAGATAGGTGTATGCTTCCAAATAAATTTCCAACTACTCAATAAATTGAGGTAAGAGAGATAGGTTATTCAACTTACAATTATATAGCCAAGAGAGAGAATGTAACTAAGTAGTAGTCTG
>MSTRG.29.1|406||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
TGGTACCCGTCTGCATATAAGTAGCTACCGGGTCACCGTGGATGTCCAAGCACCGTTCCAAATACAGTTTATATTCATACTGTTTGTCGCTCTTACTACCATCTGGAGTTTTAATCGTCAAGCTGTAATGATAGACGCTTGTATCATCATCTTTAGCAATGTATACATTGGTGCCGTTCTTCACTTCTCGTCGCATTGTACAATTGCCAGAGCATCGGATACGGTACTATTGTCGATGATCAATATACCAGCCGAGGCGTAGCCGATCTTGACTATAGCTGCTGCTAAGGCTATAATGGAAATATCTACATTGGCCATTAAATATTTGATGAAGTTAGTACATTTGGTTTATGTGCGTCTAGGCATTTAAATAGGTTAAAGCAAGGGTGTTGCACACAAAATAAA
>MSTRG.63.1|571||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
GAGGTGTACGTGATTGAGAGCTTTGTTCTTAGTACCAGCTCCAAGACACAGCTTAAACAACAAAATGGTTTCTTCCCACTTCGCAATGGTCTACAAATACCTTCAGAACGGGGGGAAGGGGCCGGGGTTTCTAGAAATTGCATCATTCTACACAGTGTGTTATTCGGAAGTGATGCTAGAGCAAGATTAGGTGTTCTAAAGAATTCAAGTGACTCATTTTCGAATCTGCACGATGGAGAGACTTGTGATACAAACAGCACACATCGAAGTCAGGCATTTGCCACCCATCACAAACCTGTAGGTCAGAGTCTCGAAAAAAAATTTGCGCAAGTGTAGGAGGTATTGTGAAGCCAACTAGTTTGACTGCTTCAATGAATGCTTCCAGTCATACGTTTCTGGCTTGATTCTCGTGCACTCAGGCTCTCCTGTAGGTGGAAAAGCACATACTAAGCGAAATGATTGGTCTCTGGTTTTGGTGAATTCTGTAGATTACTGTACATACAATTTAAGTTTTGATGTGATCGTATTTTGTGATTCTGTGAAATTATCGTGAATTTCGGGATACCCCAG
>MSTRG.78.1|405||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
TGCACCCATTTTAACTTTGGTCGTAATCGCAGTCAACGTATAGGCAAGAGGGATCAAAGCACTTTGGAGCATTGCAATATCGAAGGAATGGAGTCCAATAAAAAGTCATGAGCCCGCCCGTTGCTTGGCCCGTGCAATCTCTTTCAAAGTGTTTACTTAGTGTTAATTGTTTGTGGTATTAGGAGGTATATCGGATAGCTGAAGATAATCCAGATAAGAGACGTTTTTTCTTACCGTCAGTAACACCGCTATTATCTGACGAAGATGTTATCAGTCTTATAATTGCGGTTGTTGCATCAAAAGCTCAATAGAAATCAATCGCTATCTGATTTTACGTCTATAAATTACTGGCCTTATCAATGGATATGACTGAAAGTGAATTTATCTTTCGCAGTCAAACGTGC
>MSTRG.181.1|409||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
ACCTGTAGGCATGACGCTATTGTATTCTGAGACATGCTGGGCAAAAGAGCGAATGGGTGCAAAATGGGGCATAAGTGTGAACAGTGGTGACCTGAGGTTGTTGACAATGAGAAACGCTGAAGTATTGACGTTGCAAAATATGGCTCAATTTTTATTGGCTTTTTCTATGCTCACCTTGTTGCTTTCATGGAATTAATGGTTTCAGTTACCCCTTTTTGAGTGCTAGCTTTTTTCGTGGGAGATTAGCAGCATAAACACCCCAATTGCATCAGCAAAAATCAACTACATCATTTGGCCCCACACTAACATACTTGGGACTCGTTTCTTCATCATAAATAGACGCAATGTAAATTATCATGTTTTTGCCCTGTGACGGCAAATCCGTGCTAATGTAGTGGACGCATACAG
>MSTRG.204.1|417||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CTGCTGCTTTTCACGAATAGACGACTCTTTGACGGCTCTTGCGAATTTCTCCTCCTTAGTGACAAGTCTCCTGTTTTTGGAGTTCTGGGGCACTTTCTTTGAACCGGCATCATTTACTGCTCCACACTGCTCAGAGCCCGTGACACTACAAGATGACATCCAACTTGAGAATATCATCTTCACTGTATCTCTTTTCCTTCTTGCTGTGGATACTCTTTTAGTGCCATTTTCCTCCCGTACCAGGATCCCTTGTGGTGTTGGTGGCGTCGGCAGCTCCTTGGTGTGCAGCAGGTGGGCCATGGCCCACATCTGGTTCGACTTAGCACCTAGTACCAGATACCAGTTTTTGACACCTGCTTCTGGCAATCTGTTGAGGATGTTGTATTGCATAAGATTCTAATGTAGCTATGGTCGAA
>MSTRG.216.1|564||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CCTTAGTGATTTCGAATCGTATTGGCAAAGGATTTAGAACAGAAAACACGTGAGCTACCTTAAAGCACTTGCGAGTATATTGAATTCATTGTAGCGGGAGCTAAGTAAGATTCGGCCAAATATTAATATTCTCAGCGAGAATATTCAATTCTACCTATAGACAATCTGGAGGTAACTTTAAAGAGGCCAAAACCCACTAATCCTTCAAATTGTGCGTTGCAAGCAATGACTACTAGGGTCGTCGTGAGGTGGCTACTAGATCTTTTCAGTCCAAATCTAATACTGTCAGTCTTTCGCGCCATAATCCTAATAATTTTCTCACGCAGACTTGCCTCTGAGTAAACTGCTGCAAACGCTCTGCAAAGGAGATGTGGAGAATTTGCATGAGCATAAAAAATTTACAAAGTAAAATTCACGTTTTTATGCAATAAGTGAGACCACGTGTTTGAGCCTTCTTCGTAGAACGCACTCTTCATTCGAAATCACATTAAAAAGTCCCTCTAAACATAGCTCTAAAGGCATTTAGCAGACAGTCAAGGTATTTGAATAGTTGATTGTCGTTT
>MSTRG.218.1|436||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CAAGCTTAATGGCTGCAAATTAACTCAGCAAGTGTACGAAATGCCTACACCACAGATTCCAACACATCCGACGAATCTTAAATCTAGCCTTCAGCCATACCCCAAGCTCATATGGATGAATGCATTGCCGTCGACGTAAACGCTCGTGCTTCGAGAAATCGCACAATGTGGGAAACATGGCTCGAGATCCCGGCAACGGCTCTTATCACACAGTATAGGAACGCAAGCGTCCTTCTGTTTTCTATACCAGGGCGACGTGTGCAGAAGAGACGAAATTAGCAGCGGAGATCCATCTCCACGAGCGAACTAGCCGATGGAGAAAAGAGGTGATATTGTGGAGCAACAATGAGCACAGATCACAGTAGAACGAGGATATGAAAAGCACCCACCCACTTACCAGAACTCTTTTCTAGACTTGTTGAAGAAAGGTTCACT
>MSTRG.221.1|485||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CGAGGCGGTCGCTCACGAAGGTTATGTGAAATAGGGTAACGTGAATAGCAATAGCTCTGGGGAGAAAATCTACCGCCGAAAGTGGTGCTTCTCAAACAGATGTGAGCGTCACTTCGCGAGGAAGCACTCGTGTGGCCAGGAGCGGTATCTCCGAACGATTCGCATCTGCTTCCCGCGTGGGCCCCTGCTGCCTCGCACTCATATTATTCGCAACCATTATCTCTCGATGCTCACGCCCCTCCCCAAAAAGCGCAATTCCCGCTGCCTCAGCAGCAAGCAGATATCTTGACGTATTGTGTCACCGCGGTGTTTTACAGCGAGGTGAGGCATTTTTTTTTCTCGAGATAATCGTGCGTAGTGTTGTTGTCACTGCTTCCGAAACAGATGCTGTCAAACTCGCACGCCGATCCTTCTTTGTTCCTCTACTGCATGCGCTGCGAGTAGGTTTCGCTCCGTGGTTTTTTGCACTCGTGAGGTCTCCTTC
>MSTRG.242.1|260||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CCTATACTTGAACTCCTATACCTGAGCTCCTATGCTAAAGCTCCTATACTTAAGCTCCTATGCTTAAGCGCACTAAACGCCTAGCCTACCCCAGCTCTAGCCTCACCCAAGAACCTTGCACAGCCGTATTCCAGCCATCGCCCGACACTGATCCCCAACAAGCAAAATGCCAATAGAAATACAGAATACGAAGCAAGCCTCTATCAGCCCACACCACAAGCAAATAATAATCGGCACATTGAGCGTTGCACGTGCTTGT
>MSTRG.273.1|271||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
GTCGGCGATGCGACGAGTTACTCCAATGGGTCAATAAACGCACACTTAATGACGAGTGGAAATTCATAGAATAGTCACGGTTGAAGTTCAGAGGGGATCATTCGCACCGCACGGTAATGGATTGACACTAGTTGAGGATATTAGGGGTTTTGTTTTCTATAATGATATAGTTTTCGAGTTAGAATGGAAGTGGCAACACTGAAATCCTAACGCTCCTCTAATACATGAAGTCTATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAC
>MSTRG.282.1|696||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
AGGTCTTCAGGTAAGTCTTGTGATTGGTCAATTTGACCGGGAGACTAACGGCCATAGAATATGACATACTCCCTCGTGCACGTCATTTGACGTGGATTTGTATTATTAGTGGAGTCACCTGTTTTGACAGGTGCTGTTCGACAGGTGAGTGAGTTTAATTAGGGCAGAGCAGATGGTAGAACAGATGGTATTGGAGGGAAGAGCAGTGAGCATAAGTTGAACTACAAAGAGGTTTCGGTCGGCCAGATAGACTAATCTTTCATTATTGCAAATTTATTGAAACGAGAGGTTATTGCTTTGCTTAACTCCACAAGAATCCCATGTAGTCTCTTGAAATATGGAACTGTTAGTTTGAGATTCGCTCACAGCAGGGCGCGACAATGTCGTGATTTCCTCAGCAAGGGTCGAGTAACAACAGTGAGTTCAGACTGTACTAATATTTAACGGGCACATTTGAGTCTATTGAGATCCCACAAGTAGATTAATACTATTGGGTGTAGATGCCCTGTGGCAGGAGTTGCCTGTGATGGTTCTCCTTGGAGGTGGGGACCATGCGACGACATTTTTGCAGCCATCAAGCAAGACTAACCAGTGTTGGTTCTTGCGTTAGCAGTCCCAGGCCCTTTTCACTCTTATAGTTTTAAGACTTTACCATAACTTCCTATGCTTTACAATATCACGCCAATCGTACTCTC
>MSTRG.295.1|630||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
GGAGATATCAACACCAATGCTAGACAAACACAAAAAGCTATTTTGCAGCCAAAGCCCAAAGATCATGTAGAATTCGCGACCTCGCTTGTACAAGCCTTGCCTGTGGCTAGTGTGAGACAAGCAACCAAAGGGGTTATGAGGAACTTGAGGAACACACTTTTTTTTTTCTTTCTGTGATTTACTATTTTTTTTTTATTTTTTGGTGAGTAAACCAGCTCTAAAAAAACCAGCCCACTGTAAAAATATTTTTCGTGATGCTTCCTGTAAACAATCTTTAAGCTTTCACTGTCAACGTATCAATGGCTATAGTGGTCTTTTTCGGGGCCCCGAGGAACCCGCGCGAGACCCTTTCGGTTTAGTCGATATAGGCCAATACGCAAGTTCTTCCACTGAAGAAGAATTAAAACAGACAAATAGTAGTTCATTGGACTAAAGCGTCTTCCTAAAACACGTTGATCATGTCACTCCACTCAATTTTTCAATTTTCTTTGTCCATTTCTCGCCCACCGTTGGCTCCGAAAATCATTCGATCGTGCATCGGCTACACTAGACTCGCAGCAAGCTAACGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTCTGC
>MSTRG.343.1|677013||677455|PEKT02000001_C_auris_B8441|
GAGCTGAGAGTCTGCAACGGAAGCAAGATGTTGGCTGTCCAAGTGCCCAGTGTTTGCTGTGTATGCTTAGTGTTTGTGTGTCTATGGTTGTGAGTACTTTTCGCAGCCACACAAGCTTCAGAGTAGCATAGACACAAGTGACAAATGAAGACTTAGGCTGGTCTCAAGGATCAACTTTATGGACCATGAAAGCAAATCATATCTTGCCCAGGTGCTAAAACAGTCTTGAGAAATCTACAGTAGTGATCCTGGTCAATGTACTGGCCAGTAGGTGTCGAAGTTGTGAATGACTGAACTGATCTGCTCCTCGAGTTTGAATAGAACACAAAGCCCTTTATTTGATTCAGAAAAAGTCCTTTCTAGCCATAGGAGCCTTTAACCTTTCAGGATATTTGCTCACTTGGTTAATAGTACGCTCATCTCAGCTGCTTGTTAGTCAACCT
>MSTRG.351.1|1684||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
GAGTCTTCGCACTTGTGGCCCAGGACGAGCGCCAGTTTGGGTGCAAATGAGACAATGAAGCTCAGCTACTCGTGACCTGGCGCTGGAAAGCACTAGAAATTGTTGTTGCCAAACTTTAGCTTTGTCTGGCTGAAGCGCAGGTTGAATCTGATCAGCGACTTCCAAATGGATGAGGATAAACTGTCGTGATGGTATCATCTAAGGTCACGGTGAGTGATCGCACGTTGAGCTGAGGCAGACTAAGCTCAGTGGGTTTTGGTAGTCGGCTCTATTGTCCAGACGAGTCCGACCACGAGCCTTTTGAGACTCTCACTTCTGAAGGAAAACTTCACTCTAAGTCAGTTATTCATGCGATGTTTGCAATAGGTTCAATAGAGATCTCTCCATGCACGCTCGCAAATGGTGTCCATAGCTGTATCGTCATTAGCTTGAAGGATTCCATCAAGATTTAGCAAACTTCACGTCTACACTTTGGTGGACTACAATGCTGTAAACCTGTTCGAACAACACTGGTTGAAAACGTAATGATATCCGTTGCAAAATCATCACGAAATGTAGTATTGATATAGTAGCACCTACTAGCCACCAGATCACTCATAGCACTTCGACTCCTTGACTTAGGGCCAATCGACTTCTTCCATCCAGTGGTCCCCATAATTTGGAAGCCAGCGTCGCGCTAAAGCGACGACGTCTCCAGTGCGCTTTGTCTTGGGCCAGTGATTCACAAGCAGCACCTCACCCCACCACAAAATCCACTTTCAGCCGTAGTCTCCCTTCCCTTCTCATCCACGTCCTCAACCAAAATCCGTAAATTGGGCGCCGCAGCCTCGAGATCCGCGGGCTACTAATGGCTGCAAACGATTGGAGAGCGTAAAGATCAAACCAACAGCAGGTGATCCTAAACCGACTGCAACTACGACTACAACGACGTCTCCCAGCAAATCGGGCGCAGCCACGACACCAGCTCGCTGGAAATTTTCTTGTCAGCGGGCAGTTTCAAGTATAATCTTGCCTCGCTGCAATTGGCTATCGGGCCGAGCATCTCCAGCCAGTCAGATGGAAAAGATAACCCTGGGTGCGAAGTCGGTGCAATCGATGCCTGCCACTTGTCCTTGTTCAGGCATACCGGCTCGTCTAGGCAGAGACCTTTGTGCAAGTCGCACCGGGCAGATTGAAATTCCCCCACCCACATATTGGCCAGCACTTTGCAGTGCCTTATCCGAGACACAAAAGCGTTTCGTGCCTTTCCACTTTCCTGCCTTTTGCCTTCACCTTTTGCCTTCCTTTCTCACAATCAGATTCATCTCCAGATTTGCCTTGTTACCAGAGCTTTTGCACGGTGCTGCAAGCTCCCGCCTTTGTTGCATTGTCCAATGCCTCGATGGCTCCATTTGTGCTTGCCATCTCCTTTTCTCTCTCCGTTTTCCCGTTCGCATGATCTTTCTGCCTGGTGTGCGCTTCGAGCCGAGCTGCTCCCGCACTAACTCTCGCCTGCCCTTGCTGTCTCACCCTCTCCGTCTGGCGACCCACCAGATTTGCCCCAGCCAGTGAAACAACCTTCAAGTGCACCGAAAAACCCACCGCTTCTCACCCACCGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTTCTCTCTCTTTCCTTCCTTCCTTCTATCTTTCTTTCTTTCTTCTTTCCTTTCTT
>MSTRG.374.1|1305||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
TGTGGGAGGGCGCCGGCGGTGTTGTCAAAGTTTACAATGGCCGGCACCGCCCCCCACCGAAAGAAAGAAAGCAAATGCGTTTAGAATCTGCGTTTGGTGGGAGGTTGGAGGGTCTCGTGCACGTGAAGAGCGCTTTGGATTATCGGCTCGTTTTTCGTTGGTAAGCCTGGGGGAATGCGCCGGTTGAAATGCGTCGCTTGAACAGGAATGGGTGCAAAATCGCGTAGCTATGAGGCGCTCTTGGGCTTAACGGGAAGAGGAAATGGGAGGCGGGGGGCGTTGAGAGGTGTTGGCTTTGGCGTTGGGGGAGTTGAGAGCGTTGAGAGAACATCATAAAAATTGCGACGTTTGTAGCATGTCTGTCTGGGCCCCGCCAATTGCAAGTTGGTTGTAATGCAATTAGCGAGCAGCTAGAGCAGGTATACTGAACAAGTATACTGAACAAGTATACTAAACAGGGGAATTTATCTGGGATTGATTACGTATCCTATTTCCAAATGATGTTTCAGAATATACTGAATGCTTTACTTTTCGAATTCCTGTCTACGTATGTTTCTGTTTGCTCGCTTCGTGTCTGCCGCCTATTGTAATGGCTGCGAAAACAGATCGACTGCGCTGCTATCAACACAAGCAATCCTGGCTAGAGAACTGTGCATGCAAGCTAACAGAGACAGGGTACTATGATCTGGATGCAAGTGAAAGGATCGACTGGAAAGGGTGTTCACAAATCCTTCTGATTTAAAGTTTCGAGACAAACACACCCATTGCAGGTTGCCCTGCCGCCACAGGGCCTCGTGTTTGACTTCTGGATTTGCAATTCCTTCCTTGGTATTATCTCCAACTCGGCCTTAAGCCCGCTTCGGCCCACTAGCAAACATTAATTTCAGTCTCTGTTTGCTCCATTTCCCTATATACGCTGAAAGAAGGCGGAAGTGCAGCTGGTTGCCCAATCACACGTAACAGCGCCAATCCGTACAATTCGAGGAGAATTCGTATTACAAACAATTCCTTCTGCTTTTTCAAAAAGTGTCTGTGTGCTGAAGACTTGCCTATGCCTCAATTACAGTAATATCTTTTTGTCCAGGCAAAGCTCGCTGGTACCACCGAATTTACTCTCAGCACTGTCCAACCTCTTGCAAATTTCACTCTCATTGGCAATATTCACATCACCTGAGATCTCCAAATTTGTGTCTGAGATTCTTTCAGTATCAGTATCTACATAGCAACGATAGCTGTAATAACTCAGTACTATTCTTCTATCAGCGCGGAATTGAGTCATCCAGCTAAAATCCTACTGAGACCAG
>MSTRG.388.1|493||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
GCTCTTTTAGGTAAACATAGATAGAGAGGGAATAACGAGGAGGACGATAAAGAGGACATCTGGAGAAAAAGTAGGAAATTAAAATAAGCATCTATTTGGCAACAAAAGAGAGATATCACCTGGTGCTGAAAGAAGAAAAGCTAAAACTCCCTCAAGACGTTTTCGCCTTCATCAACGTCTGCAAAGAGTAGGTTTCGCTTAATTAGGCGAGCGCGAGACCGTTCTAACGGTAGCAAAAAGTGCTTTCGCAAACTACTGGATGTGCCCCGGGCATGAAGTGCTGGATCTATGATTTCGAGCAAGCGAAAAGACGAAACACGATAAACCGGGAAGTTCTAATCTGGCACACTGGCGCAGGAAAAGCTTTTAAGGGACATTTGCGTGGTTTTCAGTACGAATAGGCGGTGAAGATTTCACCGACCCAATGAAAATCGGGTGCCAAACGAACTCTACCGCCAAACATGAGCACACCAGAACGGCATGCTCAGAGGC
>MSTRG.400.1|326||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CTTAAGACGTTGTAAGCGTCTTTCAAGAGTCCCCAGATCGAGGATACCCGAGACACCTACGCCGTACGCTAGAGGAGGTCAAAGACAACGCCAGCTCAGCGGTAGAATCTTGCTGTATTTTTTATCGTTCTACTTTTGTTATGGCTCTGTAGTAGCACGATTACTGTGGTGCCTACTGTTGTCGCAAGGGACCCTAGGGGCCCCGATTGTCCGCGGTAACTGCCATGTGCTGAGCACGTGTAAAGGGCCCATTTCCAACCCACCAAAACACATATAGCTGAGGTTTTGTCCAGGGAAGATCGGAAAAAAAGAGAACAAGACCCTG
>MSTRG.408.1|600||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CCCTTATTGTTGCAATTGGTCTCGGTCTGAGACACGAGGTAAGGGGCGCGAGAAGGTATCGAGAAAGAAAACAGTAGCTATTTGGTGGTAAGGCATAGCTGGCGGTATTTTGCTAAATTCACTTGTTTCAAATTTGAAGAAGAAAAAGAAAAAAAAAATTAAAAAAAAAAAGAATCGTATTTGGGGTGTGGCACTGGCTACTGCAGCTTTTGGTCTCAGATCCGCAGTCCTTTCTTTTGCAGCCATTTCACGGTACCGAAATTGCACTGGGCATCACTATCAGGAAGGCCAGTTCAGCAAAACAAAAAGCTGAGTATCTCTATTGCAGTGCAATAACCATCTTCTTCTACTTCCCTGTTGCAGCTACTGCGTGAGCTACTGCTACGGTTGCTAACGCGCATCTGCGACCAAATTCACTATCACACTTCATCACAAGGAGTTCTATTTTTTTTTTTATTTTATTTCTTATTTTTGGTTTTTGTCAAGCACCAATTAAACCATGTCGAGAATTTTCCATCATGTTGAACAGAAACCAGCTCACCACAAAGGCGTACCACCACCGCACTACTCGAAGCTAATACCTGAAGGACTTCCTTTTT
>MSTRG.430.1|2079||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441| 
TAGATCGTGAATATTATCTTTATTATCTTTCGCCTTAGCATATGATTTAATGGGTTTACAATCTTGCATTGAAAGCATTATAGGTGGTAACGCCACAACCATAGAGGTCGGTTGTGATGACAATCAAATCATAATTAATTTTGAAGAACACGCACCATATGTTAATGAAGAACATGTTGAAGGAGTAAAGGAATGTATCAAAATATATGCGGATAACAGCTCAATTAGTATAAGTGCCTACCAATATGATAATAACAATTTGTTTGACATCATAATATATGATACACCTAGAGGCTACAAGCTTTCTGACTACATTTCGGACTATATGAAAAATTTAACTTGAATACGTGTCTTGGGAAAAAACGAAAAAAAAGAAAAAAGTCCATGGGATGAAATGAACAGAACCGCCTAATAAAGGATTATTATCCATCGAGAGTATGTCTAGCTTTTACTTGGAGAGGATCCTCAAATAAATCTAGCAAGTGACCATAATTTTGCAAAAGGATTTTCTTGTTACGCATCTCCTAATGACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTCCTGGTGTAAGTGCACCATAGAAGTCTTTTCAAGGGTTCTTTTACTAAGTGTAATCGATCTCTCAGGCTGTGTTGAAAAAACAAACAGTGTAATTCAGTTCACGAGTTGACTCTTCTCCATACCTGACTTCTATAAATTGGATAAGGTTGAACGATTTGACGTGATACAAACCATGACTTTTGATAACTCTCAGAAGCCTCCTTTAGTTCCGTGTGGAGACCAAGTGCAATCTTCCACATTATCTGTTCACGCTGCAAGTTACTACACTACAGAATCAGCCTTCATCCAGTCACAATGAGTCTTTTTTATAATTTGAGTCACAACTTTGGAGCAATGTTTTAAAGATGTCTCATCAATCAAAACTTTCTCGGTAAATGAACTTACTTTTCCAGGGTCCAGATCGATTATACTTTGTCCCACGCATTGTTGATGCGGCGCCTTTCGTAGACGAGAAGCTTATTTCAGAAAGGAGATGAGGTTTGCAGCCAATTAGCAACACATACAACCGACTAATTTGAAGAAATATTTCCCAGAACATTCAAGAGCCTACTCGCTCATAGAACAACCCCTTCCAGTCTATCAACTGAAATGCATCCTGAAACATATTAGCTCCCAGAAAGCATGCTTGCAAATCTTAGAAGTCTCATTAATATGTGTCGCCTAAACTCATAATGAGGAGAGAAAGGTCAGAAAGTAGAGAATGGAAGCGTGTGTCATCATCGATGTGATACAATTCCTCGTCTCACGCAAGTGCCCATATTGACTGATTTATTGATAAAGCTTTTCATATGTATCATTGTTGAGAAGTTATCTTTCAAGACTTGATAATAGCGAAGACTCACATGAACTCCACATATTGTCCAACGGTGACTAGAGTGCCACATATTTTACCGGTCTTGAGCAATGATACGAGTACACCATCTTAAGTGCGACGAGTTACTCACAACACAATTGCTTTTACCTGGGTACTTATTTGCCGATGCTACAATACGAATATTCTTTCACCCAAAATTTTTGAACGCAATCGACCGAAAGAAAAGACCTCCGCTTCTTCCTTACATAGATCGCAAAGGAAAAGCAGTGACTCGGACCATCTTCGTCGCTACCACTTTTCTAGAATTGCCCACAAAGTTTTATTCCAGCAAAAATAAGAGCAAAAAGCCTGGTCACTTCTTAGATCTCTATTTCAAGCAACGGTATGCACATGCTGTTTCTTAAGGTTGCTCGTCTTTTTCATGACTCCTACAAACCAATTCTATAACAGTACATTGTCTTTTGCGTACGTATATAAAGGGATCAAATGTCAGAAGTGACCTTGATAATTGCTCAAATCCAAAACACCCACTATAACCTTACCCTTACTTTGCCCTGTGTCGTCTACAGTGTACTTCTACAGCCTCCTCGGTGGCTGCGAGATACAAGAACACAGCCTACCAAAAAGGGCAAAAAAGGCAATCACTAGTAGTAAGAAAAAAAGAAAAAGAAATGAAAAGAGAAAAAGAAATTACAAG
>MSTRG.437.1|1212||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
TTTTTTTTGCCCATCTGGTAAAAGATACGATGTTTTGCATCCTCGGCCCCTTTTTTTAGCGTCCTGCTTAAACCACGTTTTGTGTAAAGTGGCTAACCCAAAGGGGTAAGTCGATGAGATACAAGACACAGGTCCAAGTGAGGATCGCACTAATTAGTATAGATTATCTCTATTGAGTTTAGCTATAGCAACCTCTTGACACAACAGACTCTCTTGAAGGGAGGATCTTGATGGAGGTGAAAATGTCCCAGGTAGTCTGAGCATGTGGACATGCACGTGTGGAAGCTTCTATGCGTCGTCAATGCAGGCGTGCTGCAGGAGAGATTGCTATGGTGAGCTGCTGGTGAACAATCAGCCCTCGACTACCTGCAGGACGGGCTACGTGGCACAATACACGGTGGAAGAAAAGCGCTTACGCGTCTGCGCGTCTGTGTCAAAAAGCAGCGGCCTGCACAATGGCCCTATTTACGAGAGACCCACTTCTGATTTGGGATTTATCCGGCGGCCGTGTGCGGCGCGTCTGCCCTACGATTGCTCTTTCGAGATAATTGCTGCTACTAGCTGAACTACTAGTGTCCTCCAGTCCAAGCACAGCTTGGTCAGGTGCGATATCCACGCACATTCAGATCTCTGCCTGTGCTGGACCACTCTGGCTGTCGTATAGGCTTCAAAGAAAATCTGCTGCAATGAACAAACAGGCGCCAAAAATACCAGTAGCAAGCATTGCCAACGCTAACGATGCGTCCGCAGTCGTTATCCACGGCTGAGGAATGTACGGGGCTAGAATCACCTCAAGGGTTCACAAGCCCACCCACACGCTGACGTAGACCCTAACTTAGACGCTGAGCATGTAAATGTCTCAGAAATTGGCTACCGGGAGAAAAAAAAAAGCAACCAATCCACACCGCTCGTGCTAGTCCCCCTTCGTGCAACCTAAAGCCTCAAAAATGCCACTCTCTTCTGTAGACCAAATCCAGCCCGCTGTGAGACGTTCCTCGAACTTATAAGCGCTGCCCGTAGTTTGCCGTGTGAGCCCTAAAAAAATCTCCTTTAATTAAGGTCAGAGGATCTTGACAGGGTACAAACCGCTCAAATTCGTTGGCGAAAAGCAACCATTCTTGTGGAAAACCAGCCACCGCCAGCGTAAAACCACTCGAGGGGTTTTTGTGTCACATCCACAGTCAAGCGTAGGCAGATTTAAACGGCGAGGG
>MSTRG.438.1|871582||871787|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CTTCGAACGAAGGAAGTCAGCGAGAAGAAGCTGCCACCCTCGGAAGTCGCCGATAACTCCCCCCAAGTGCCCATTTGCCTGCCCTCGGAACTCCCCCCTCCCCCCTATCCCACCCTCTACTCTAAAACTCCCATACTTAAGCAAAGTCAAAAATATACTGGACCAATTCTGCCAACCCTAACCCGACTTCAGCCCTGTTCAACGCC
>MSTRG.442.1|880941||882188|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CCTATGACTGCGGCTGCAAGCGATTTCACAATCGGTGCTGGAAGACCCATGCCTCGTAATCTGCCTCAGTGAATTCTATTGTTTGACTTTTTTTTTTTTTTCTATTGGGCTTGTCCTCGTGTAATACATTCTAGGTTTTAGGCGATTGGGTGCAAAATGAGATGAAATTCGCAAATTCTAAGAACTCTCAGAACCGAAAAACGAAAGCCAAACATTACGCTGAACAATAATTTTAAAAAGCGAAGATAGAATTAAAGAGGTTTGTTCACGCGAGAAGACATTCTGAGAGACATTAAGTGAAAATCATTACAAATCAATACTTGGCTCGTGTGGCTTCATTTTTCCAAGGTACTGAACACTTCGTTGGAAAGTATTAGCACTCAAACTGTAGTACCACCGAAGCAAACTAAGAAATAAAGCAGAGAGTTACTGAAATGAATAGAATTTATCGTTGACATATGTGAGGTTTCTTGCCTAGTGACTATCTGGCCAGAGACAACGACAAGACTTTTCAGAAGAGAATCAGCTTAAGTATACAGATCAGCTCATAGTAACTGCATGAACACAAGGTTTGCTAAATTGTTACTGTGTTTTAGATCCATTGAAATCTTGAATGTTAGTACACGTCTTAGTATAGAGTGGCACTTCAGCTGTGTTTAACTAGTTGGTTTCATATAACAAAAATAAAGTCAAAGAGCTGGGTTTAAGCGTAGTCCTACTGGACAAGGATCATCAGTAGTGCGAGCAATTGAAGACATACGTTCGTGGATGGGTAAGAAGAGAGGATGTAGTGTGAAAAATTATCCAGAATGAAAACTCCATCGCAAGTGTAGTGGATGCTTTGTGTGCAGGACAAGGTATCCAAAGCATAGTCGAAGAAACATGACAGTGAAGCCTTTTGTCAAACTTAGTCGAAAGGTAAATGCAAGAGAAGTGAGCCTGAAGCAGGATTTTGAAGGTGATTTGGAAAGGTGTAAATCTTGATGTAAGACTGTGACAAGTTAAGACAAGAGCCTAGCATTCATAGACTCCAGTCTTCGAAGCCACACTTTCTTGAGTGCCGCTGTGCAAGATCTTGATCATCACAAGTACTTATTATTCAAGTTCACTACCAGAGTGTCATCCATGTAGCTTATCTTGTAGCTGAGGTTGAGAGATTGAAAGAAGGGCAACTGCAACACAATTCGGTTCAAGAGCAGCAGTATTAGTACTAGAGATGACAATATTTGAGATGAGGCCGGAAAGACC
>MSTRG.448.1|418||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
AGATAAGAGTCTCTTCGGGAGCCACTTCCTTATTGTGAATTTAAGAGCTGTGATTTTATTGTTGAGGTCAAAAGAGGATGTTGAGGTCTGGTATTTGTTGATTTTACCCTTGATTGGGGAATTTGCGCTAGGTGGCTAAGCACCTTAAACGTATCTACTAGCGTGTAAGAATTGTGGTATCTAATTAAGAATAAGAGTCAGAAGAAAAAAAATCCGAAAAAAAAAAAAGAAAAAAAAAAAAGAAACTCGAAAACGAAAGCCGAGCTCTCCAAAAGATAACTTTGCAGTATTTGTTATATCACTAGCATTGAGCTGCTCATGGAGGGCTGGATTTCTATGATTCTTGATCTTCCAATTCTTGGCTGCGAAATACACTGAATGTGAGGAAGCAGAGGTAGTAACGTAAAATAAAGCATT
>MSTRG.450.1|384||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CATGGAGTTTCCATTGAATCTATGAAAAGAAGAAAAAAAAAAAAAAAAATGGAATGTTATCGAGGGCAACCACCACCACGGCTTGCTTGGAAAGCTATTGCTGGCTACAACATTCAAGAGAACCACTCTTTGTTATCTTGACTCTCAATGGTGTTGCCTAAAAGCCAGCGAATTTGACTTAGGCACAGCACCACACCAAAACATGTGAACACTGAAAGTTTTGAAGCCTGTTTTGTGTTTTAAGCACTCTTTCGATATGCTAGTGGCTGTGGTACTTATTTCTTGAGAATGTTCATCAGATCACCTGAATACGATATGGTCTTTCCACCTGATGAAAATTTACATCGTTTACAACAACGCAACAAAAATGCAAATCAACAAAA
>MSTRG.454.1|769||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CTGAGTCTGAAAACTTATAGTTAGCATCGAAGTTCATTGCTTCACTGCTGGGGGTTTAAAAAGCGTCATCAACGAATGAACGGCTCTGAGATTTGTAAATAGAAGTTCATCTTGAAATCTTGACTGGATCGTTTCTGGCTGTTTGGCTGCCTGGGTGTTGGAACGGTCAAATGAATCACATGCGAGTCCCAGACCAAATAAGTAAATTAAAGTTTCGCTTCGCCTCACGAAGTTGGCCTTGCTTTTTCTATGCTTCGGCTTTGCCATCACAATTTCATCAAGGCTGGCTCATGTTGTCGATACTGACGGCTTTTCTTGATTTAACCGTCTCGCATGCTACCAATGGGTCACATCCAGCGCAAAATTGACGATTTTCACGTCCACTGGTTTAAATTGCGTCTTTCGGGCTCGTTTATCTCCTTGCAAGGTTTGAGACGTTGCTTATCGTAAATTTCTGTCATTTATGTAGGGAATCGTGGCCAGTTAGAATTGCGCTTTTTTGGTTTAGAAACGAATTCAGGCAGAGTAAACTGAAGGAGTGAAACACGCCGGCAAAATTGGAAGCTGATGATTTGATTTTCTTTTGGTGTTATCTTGAAAGATGCATTTCAAAAGGGCCGGTTTGGAACTGTGTCTTCTGAAACCGAAAGATGTGACTTGTCATTTTGTTGTTCTTGTTGCAGGCTAAACAAACAGCTATGGTATGTTTTGAACCAATACTTCAATGCAACGAGTACTTTTGAAAAAGAGATCACGATAAAATACGAG
>MSTRG.469.1|4095||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
GGAGTGCAGCCAATGAAAGTCCGGGATTTCGTCATGACGAAGAAATTGACAAGGAGGGGTGAGGGCTTGAGAACGTGTTGAAATTGGGAAAATTCACTGATGAGTTTTTGGGGTTCAAAACCCCACTAGAATGCGATCTATGGGGCCCTTCTGCTAAGTGTGTGGCGATTGAATAATAAGTGAAAAGAACCAGAGGGTGAATACGATGCGTTCGAAAAGCCAATTTGTGTCTACGAGTATGTGGTTCTTGCTTTGAAGTACAATCAGAACTTTTAGACCAATTATTGGTGGAAACCCGAGCCGAAGGGTTATGGTTTAGGAAAGGAGCACGCAAGGATCGCCGAAGACGTTGCACATGAACTGTGAATGATAATTCTATGCTATCTGGAAGGAACCAAGGAAGTGGGTTGATCTGGTGGCTCTGAAAGTGAGGCGATTTCTTATATTAACAAAAGATCGATTGTGACTCGTTGTTTACAATAGTAAGATTCCAAGGCCATGAAGTGAGAAGGCAAACTAGAAACACGATGTTTTGAATTCTCTAGAATGCAAACTTGAAACACGGTGTTTTGAATTCCCTTGAAACTCGATGTTTTGAATTCTTCACGGTGTAGATGCCGCCCCAGGAACATTATGCATTGATCTCCTAGCACCTTTCACAAAATAAGTATCTCCAACTTCAGTATTGAGAAGGCTTCCTCGAGATTGCACCAATCAGTAGGAGCCTGGCAAGTTGCTATGATTGTCATATCCTGTGGAGCTTTTGAGAATCATGTTGCTGGCGGAGGCTGAACTGCGAGTCAAGGAGAAGTCAGCATCCCCCAGCAACTGAGCTTGAGATTATCAAATCAAAGAAATACTTCCCTTTCTTTGGAGAAGACACCTCAATAAAGTCGAGACTCTCCTGTTTTTCAGTGCTGGTGGGTTTGTCACTAATTTTAGCTACTTATCAGCCTCAACTGCCACTGATGCTGGTATACGGTAAAAGTACCTACGTCAAAACACGAATTTGTCTTGCAGAATGAAACATCACAGGCATGAACAGTTATCACCTTTCATTCGATTGGCTTCGTCCATCAAGGCGTCAAATGAAAACGTAACAATACTCTCTATTACTGTGAATTTGCTCAAGGAGTAACTACACCAAAAAAAGAAATGAATAAGGGAAGAAAAGAGGAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAGAAGAGATAACAACTACTTCAAGGCTCTTTCAGCAAAAGTGAAATCTACACTTGGCTAAGGAAACAAGCTTTAAGACGTCATGATGTCAACATTACAGGCCATTTACAAGCGACCTGAACTCAAACAGTCAATTCGCTCATCTGAATATGCTCTTTTCATAACCCACATTGTTCAATTTCTGTTGTGATAAGGCTCCTTGCAAACGTCATCAACGTTACATTTGTTACTTGGCCCGTTGCATTTGAAAGCACATTTCCACAAAACTGACAAATACGTAAAGCGATCCCCAGAAACGTCGGTTCCAGAACAAATGCCAATTACAGATTGTGCCACAAAACGATTTGATACATTTTCCTGAGAGCCACTCAAAATCGGAAACTTACCACTTTTTCGTAAATCGCTACTACGAAATCTTTGATTGCAAAAATGCCGTGCTCTTTTTCCCGTTGTGGCACGCTCACCTCCTAAAAGAGGTGTAGCCCACACAATTGACACTGCCACTTTCTTATAAGGCACACGGCGATCGGGAGAACTTCGGGTCGCCTGAACGACGTCCCGTTCCCGTCGGGCCTGGTGCACGGATGCGGAAAGCTTCTTTGATTCACACCCGTGCACCGAGGAGAGAGTTGTTCCTGGCGGGGGCTGAGCGTCAGCCTCTGTCAGTATCGAGGCTTGCGGACCCTCGGAAGTGGACTGGCTCCGTGTGGCCCGGGCTCATTTTCGGCGACACTTTGGGGGAGGTGGGCGCCTCATTGGACAAGCGAGGCGCATAATCAAACCGTCATTTTTTAGCAACTACAATTGGCCGGTTGCGATCTGCTGGAGGGGTGACGCTGACGAAATCAAGTATGGGTGGGAGCTTTTCATGTGTCGGGCAAGAATGGTTGCCGCAAAAAAGGGGAATATGCATGTGCCATGTATTATGTATGTGCATGCGTATGTACCTGCATGTGGTGTCTCGAACAAACAACCTATCACATCGCGCCGTTGCGTCGAGACAATAGCCACAAGATCGGCTATGCGTCAGGACAGTAGAGCTGTATTGGGCACGTCTGGTCCTAAACCACAAGTTCATTCTGGGAAATAACGTGAATAATCTCTACTATCTACCTTGGCCATGCTTCCTTGCAGAGTCCGTGAGCCGGGCAAGATGGGAAAAAGAGACGGAAAAATGAGTGTGCCTGCATCTATGTCCCTGCAGCCATGTGAGGTGCGTGCGGCTCATCCACTTTGTTGCCATTCTCCCTCGTCGCAAAAAAAAAGGCTTAACAAATACCCAAACCCAGCGTCAGCTTGAAGAAGAGCACTATCTGGATCATGAACAGAAAGAATAAAACACAAAAAAAAGAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGCTCAAAAAAGTCAGCCAACAAAAACACTACCAAAAGTACAAGCGACCCCTCAAATCCCAATTCCTCCAATCCTTGCCCCTCTGTCCCTTCGCAAAAATCAATTTATCTCTGCAACTCCTATTTTGAGCCTCAGCTTTGCAGAGGAAAGCCTGTGAAAATGAAGGGCCAGAAAAGAGGCCGAAGCCAAAAGCCCTTAGAAATTCTTATCTGGCCTCGAATCGCCGCCAAAGCCCACACAAGCTACGCTTTGACGAAAACTAAACAAAGTCAAGCTTTGTCCATTGGATTCTTGAAGCACACGACGAATTTGTCATTGAAAGTGAAAAAGTGAAAAGGTTGTTGGAAAAAAAAAAAGAAAAAGAAAAGAAGGGGACATTTCTTCTGTCATTTTTGCAGCCATTGGGCAATTCAACCAATGGCAACGAAACATTCTAGTGTATATTTTCTGAAAAAGCATTCTTCAAGAAGCTTTACTGAGGGTTTTGTAATCTCCAAATTATACTAATGCAGTTTAATTCTTCAGCAATTTCTACTGAAGAAACACTATTGTCCAGTCAATCGTTCACAGCCGAAAATCTCTTCACAGCCCGCAAAAAATTTTGGAATCATCGGTTTGGTCCAATAGTAATCTAGACAAGGAGTCTTCCAACTGGAGAAAGCAAAACTGGAGATTTGATGGTGTTGTCTGGATTCAATCCTAGAGATCATTAAGTTCTTCACAAAAGCTTCGAAGTCAAATTTTTCAATGCTTTTTCCACTATACCAGGAAACCATCCTTTCCCTGATTTGATTGTCGGATGCCACCAAGAGTGAACAACGGCTACCTTCACAGCACAAAATAGAATTCTTGCAAAATTTTTCAGAATTCAATTGACAACTTTTCCAACCTGAAATCTGGTTAGGCATCTTCATTTACAACTGGAATCGATGCTAAAACTCAGTGTTCCAAAAAACCTTCAAGAGAAATCTCCAAACAAGAGCTCTAAGCGCATACTTTCTTCACAGTTGGTGAGCTACCGAAAAACCGTCAATTTGAATCCGATGGATCGTCAACTGACAGCCCCTTAATAGACGGCTGAAGGCAAACTCGAGCTCGACTCGAACACAATGGCTTCACTTGTTCGTCTATTGTTGAAGACGTTTGACAAAAAGGAAGCAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGCAGGCCTCCACTTTCTACCCAAACAATGTCCACGGCACTGGTGCTGCCTCCGCAGCATTCTCAGCGGTCTCCACAAAACAATGCTGCCATTTACGTGACCCACAGTAAATGTATCTCTTGTCGCTATGTATAATGGGACAGAAACTGCCTGCCGAGTATGTACTGTAAAACTCCTCTCGTGAACAACTGTAGCTGCGTCAGCCCTGCCAACGTCGAGCTAACAAATACGAAGCCTCCAGTGCCGTCTGTCGGACCCGCCAACACCAGCACCAGCCCGCCTCCATTTGTTC
>MSTRG.472.1|480||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
TTAAAGTTGCAATAATTACTTTGAGTCCATTTTAGCTACTTTGCAGGTCTCGTTATAGGCTCGCTACATCTCTGCTTGGACTAGTGTTCCTATTATATTGTTCCTAGCCAAATGAGCAACGGCCAAATAAACAACAAAAACACCACAGAACCTTATAAGTGTCGTATGAGCCAATCAACAAAGAACACAATTTTTTAGGCAGCCTTTGCTCATGGATCTCGGCATGAAAAATGCGCCTGTGGGGTCTTCATTTGCACCTACTTGGGGTGTACTTGACGAACTCTCAAAATCAATTCACGAACTGTCAAAAGATTATTTGTGACTTCTGACAGAACCATCATTACAATGGCAAATTGTCACTGTGTGCTAGAACAGACCATCATGGAAGATGCCAATGCTTTGTTTTTGAGCCCAATTGCAATGGTAGGCTCTATATTATGCATCTCACGTACACCGAGCTTCCTCAAATATCAACTTAG
>MSTRG.477.1|312||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CCCTACGTGTTATACTGGCTAGTGGCTACACGGGGAGCTCACCCCACCTTTCAGTTCCTTTTCTTATGTATTAAAAAATGCCGAGGTATAGTACAAAACGAGATAAGCTCATAGCCACAGACAAGTAGCATTCTTAGATCCCCTAGTTCTGGTTTGGCAACATGCCGAATCTCTTCTTTAAGGTAACTCTCTGTCTGGAGTACTTGTCGTCAGGAGAAAATCTAGCAGGGTGGGCAGACTTGGTGATTTCGCCGTCAGCAGTGACCTTCTGCAAAGTGTAGACTCTCTTGCCGTCGGGGCCCAAAGTGTAC
>MSTRG.478.1|357||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
TGAGCTGTGGCCAAGGTGGCGGCTTCGATATTGTAGGGCTCCATCACGTAAGCGAAACGAGGTTAGTAGCGAAGATGAGCATCATAAAGTTCAGTTTCTAGAAAGTACATTTGAGCCGGTTTTTCGGTCCAAATTGATTGAAACTTACCACTGCAAGCTTTTTGAGTTGCGCCTATTGGGTTAGAAAATCGAAAACAACTCGGGAAGTGCAGAGACTCTGAGAGTAGATGTCACCGCCTATTTATATCAGCTCTCATTCAGATGAATTCCCAGTTTATTTTTGATTTCTTCTTTATGTTTTATCGCTGGATTTGAAATGCTTCATGAGCCTCTAAAACCGCTTGAATTCGCTTTCC
>MSTRG.494.1|600||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
TGACACCCCAGTGAATGTGGTGTGATGAAGGATGCCGAATACAGGCCAGAGCCACGAGAGTTTAGCTAAACAAGAATTTCAGATTCTTTTGGGTGAACACCCTTGACTTTCATTTTGGGTAGTGTCTTGCTCAGCTGATCAGAATGAGACTCTGAGAAGGTTGCCTCTTTCGTCAGAGTGTCTCTAGATTAACATGAGAATCAGCAATTAGGCTTTTAAAGGGGGATCGGAATGAACGCTACGTATTGGGCTCCCGAAGAATGCTTCCGGATCGCTCATCGGCTCGTCAATTCTCATCATGGCCATGCGCTTCACCTTAGCAGCCGTAGCAAGAATATCTTGATCAATATTGCTTGGGAAATAGGAAGCTGAACACACAGCTTACGAAGAGCCGGCGAATACTATTTCTCTTTGCCTTTACTTCTCGGTTTTTACTTCTCTTCGTTTTTTCATCTGCTTCCATACGTTAGGCTTTCGCTTTCGCACCTACGCGAATTTTGCAACCATTTCTTTCAGTCACAAATTCTCAGCGCCACTTTAAAAGTCTCGAAAAGCACCATATCAAACTTGGCGAATGCAAAATTCTGAACCGATTTACA
>MSTRG.505.1|936||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
CCGCCCACACTCATAGAGAATTTCTAAGAAAAGCAAGATTAACAGTTTTTGTTTGTGTTGATGGACTGTACAAGCTTCTTCGACTACAAAAAGAATCCTGCAATTTCTTTTGATCTCTTCTGCCTCACATGGAGACATGTTGTGGAAACTATCATTTATGTTCTCAATTCCTCACAGGCTTTGGTACTTTAGTTCTCTTGGGTGTCATATACTCTAGTTCGGGTTTTTCCCTGATTTTCTTTTCTACTCTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCCCCAAGACATTTGATTAAGGGTGAGCTGGAAAAGGACAAAGCTTCCTCAAACTAATTTTTTTGACAAAATATTCCGATATAAGTGAATAAAACTACTTCACTACAGAAAACAAACCTCGATCAGCTTCACTTGCTAGAGACACTTACTTTACAAAAGTATAGGCATCTTTCAGATATTACAGTCCATATGGACTAATCTTTCTCATCGCTTGTTTAAGTTGACGCTTCAGAAGACAATCCTGGTCCCGGGTATTGGTTCCACCACTGGGGGATGAAGATATGTATATTAAATATCTTCACAAAATTTGCCCAAATATTCAACGAAGACATCTTTAGAAGCTGTCATCTCCGTCAATTTCATCAGTGTCCGCATCAGAATTATGTTCCACCAGATTCTTGAGCAGACACACTCATTGTGAAGGTGATAAAGATTTCATGTATTAGATGAGCGTTAGGATTTCAGTGTTGCCACTTCCGTACTAACTCGAAAACTATATCACCATAGAAAACAAAACCCCTTATATCCTCGACTAGTGTCAATCCATCACCGTGCGGTGCCAATGGTTCCCTCTGAACTTCAGCCAAGACTATTCGATGAATTTCCACACGTCATTTAGTGTGCATTTATAGACACATTTGAGTAA
>MSTRG.528.1|302||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
TAGCGATAAAGGTCTTGCAAACACTTTTTTTGGGCCTGGTGTGTCTCGGATGCAATTCAGAAGACGGATTCGATTCACAACAAGGCGTGACCAAAGTGATCCGAGCAGAGGAACGGTTGATGAGTTTTCGTCCTGGGAGGTTCGCTCAGTTTCCAGCTCATCACAGCATAGATTCGGCTGGCCAATGAGTCCTTTCAGCCAACTATTAATGAGACTTCTTCCCCAACCTGAGTAGATTCCTATTTGAAAGGAAACCTCGAGTGGGTGTAATGAAAGTCCACCTTCATTTGCAAGTAATTGG
>MSTRG.536.1|1548||NA|PEKT02000001_C_auris_B8441|
GCGTTTACAGGTCTTTTAAAATAGCTTCCAACGAACCCAACGTAGGTGAGAATTTATTTATTTATTCTATGTTACCATGCCTGAAGATTTGATTCTGAAAAATTTATTTTTTTGATCATTTTGTTTAAGCCATGCCATCGTGGCCCTAGACGTTAACTATGGTCCATATCTCTCACTGGGGTCAAGTACAACTTGTGATGCTTCACAAACTATCTGACTTATACTTTTTGTTTAAAAAGGCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATTTTAGCCTCATTCAAACATTTCAGGGAAACAATACAAGGAAAGCGCCACCCATTCATGAGGATTTGTACCAGCAAATCACAATAGGCGTGATGTCATAATGTGGTCGTATATATTTTCCGCAATATAGCCAGGAATATCAAAAGTCATCTACAGCCTAACTTTTCAAATATATCCGCAATATAGCCAGGAATATCAAAAGTCATCTACAGCCTAACTTTTCTTTCTTCACTTGGAAAAGATTTCAGGCCATCAAGAGAACAATAAATTCGGGTCTCGGGCGCCAACATTAGGGACCATAGGTCTATATATGATGAGTAGCATCAGAAACCAGGTATTCTTTCCGGGAGATGGTTAATACGATGAGTCGTAGTTTCATATATTTACACCGAAATATCACATCATTCTTCATCAACAGGTGTGCCCTTTTCCCACTCCACCTATTTTATAATGGCGTTTGTCTAGATAACACGACATAAAGAAGAAGAATTTGAAATGCCAGAATTAAAATGCTCCGTGAATGATTAAGATGACGATTCATTCACAGGTAATCAAATTTCGTAGAATAAGCAATGAAATGGCGAGCTTTATCCATCATCTGTTCGTTGCTTTTAAAGTCTTCTCAAAAGAGGCACGTAAAGGTATACCCAAGTCACAGACTTGTGGAATCTATAATTCTTGATGGCCTTCAATGATAACATCATACTCATGTAGCGAGTAATCAGAATTGGCGAAGGAAAGCTATTATCACTGTAGCACGTTGATAGGCTCAACAAAAAATCGGGTGTATCCACGAAGAGTTTGTAACATTTTAGAGTCCGTAGTGAGCATTATCGTGACCTCATTGAAATCAGTATGTTTTTCTTGCCCTTTTCCTTGATTGAGTGATTTGATGATGTTGAGGTACCCACTCAGGGTCATAATTGGTGGGATCACTCCTGCGTGCGGAGGTGGCAGACACGAATTTGGATGTTTGAAGCATATTTGGAGCGAAAAGGTAAGCGAAAACGAGACAAGCAATAACAAGTAGCAATTCCAAAAATAAGAAGTGTGGATCAAAAAATGAAAGCGGGACGTCTTTCAACACAACTAGCTGTGATCTACTTTGGATTACCTTCAACTCTTCATTAAATGCAACAAAAATGCGAGGTGAAAGAAGATAATTTCCTGCCTCAAAGTCGAAGGTGATTCTTTGTCCTACTGATGCTGAATCTCCCGGGGAAATGACAATGGGCCCAACTGTGCTTGACGTAAGATTTAC
>MSTRG.541.1|519||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
TCAAATAAGGCACGCTTCAGGCTCGGATGTTAACTTCCTGAATTTTTTTTTTTCTTGCTCCAATTTTTTATTTTTGTTCTGGAACTTTTCAATTCTGTGGAATTCAGCAAACCATAGATTTCATAGTTTGGTGACAGATTGTTAGGATCACAGAAAGTTGCCAGTGGGGAGAGTCACATGAAGTGACCCGATCTTCCCGTCCGTGGGTCTATGAGCCGTACGACTCTACGGGAGTGGTGATCAAGCCTATATACGTCTCAAAAGTACCCTAGCACCTAGTCTCGGTCTAGAATAGTAAGTATGTCAAAAGTTACTATGTGCGGACCTAACACAGATTCTCTTACTCTACCAAATATACAGGGTATTGATGTAACTCGTTTTGCCTTTGCAACGGAAGAGGTGCTCACGATCGGTGCACTGTATTGCCTTTGCAACGGAAGAGGTGCTCACGATCGGTGCACTGTATTGCCTTCGTTATTAGATTATACATATAACTTTTAATTAAAATTATATTTTTC
>MSTRG.550.1|1153||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
CAATCTCATATTCAAATGTCTTCAACAACAGGCACTTGTTACAATATGGTTATACGAACAGACTCAACTGAGAATTCAAGGCAGGATTCGTGGTTTCGATGAGTTTATGAACTTGGTAGTTGATGAAGCGGTTGAGATCTCTACAACAGACGGAGAGCGGGAGGATCTCGGAAGAATCCTACTTAAAGGAGACAATATCACGTTGGTGTCGTCTCTTGATGTATAGAAAATATGTGATTGTACGGGTTTCATTTTAGAGTTCGTGCGAAGCTCGCCAAGAGGCAACTTGTTGAGAGATTGAAGTGTTTCAAAATCGGTGAGATGTTGCTGAGAAGCGACTTTAAAGGCGAGACCCTTCTTCCCTGTCCCTCAAACTCACGATGCTGATGTTTGCACCAGTAAAAGCTAGTTGCGTGACGTATAGTAGTGCTCCTTCGGCTTTGAAGAGAGGGAATCTCGTCGAGCTCCTTTCCAATACTATTTCCGTTGGAGCATAAACCATACCAAAAAATCAACGTCCGTTAATCTTCTGAGTAGATATACTTCTTAGCAAGTTTGTGTCTGTGCGTTAAGTAACATAGTCATTAATGCCTGACTATCTCATTCACTGCGTCGCAGAATCAATGGTTGATCTTGTCGTGAAACTTCCAATTCGCTCACCTCGAAACTTACTTTTTTTTTTTTTTTTGGAGATTCGTTTTGAGATGATTCAAGAGACTTTGTCATTGCCTCTTTCTCATCTGGCACGCCATAACGCAGAACATACCTGCGTTGTCGTTCCTCTTTGGCTACCTTTCTTCTATACTCGATAATCTTCTCTCGTCGTTGTTGAACTATCGCTTCTTTTTCCAGCGGAGTTTTCTTTTTCATTGCAACGCTTATGTGCGTGTTTGCTTCAGACTGTCCATGTTCGTAATCCTTATCTCGCGCGGTCATCAAGGGCTATGGGCGCGAGACTTACTAGCAGACAGCTCCATTGATATTTGATGCAGAGTGGGCGTTCAGAAAACACAAAAGGCTTGACTTTTCGGGGCACAGATCAAGTAAACCCGGTCTGTCTTCTCCTCAAGCGTTGCTAGGCAAAATCTTTGTAGATTTCTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAGGAC
>MSTRG.606.1|934||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
TGATCGATCATACATTGGCTGCGAAAATGGTGGAGATTGACCATAATATAAGTACATACCCTTTGCTAAAGTTTGAAATCTGTATCTGGAGGGCAGTTTTGTCCTTATCAGTTAGCTTTTACGATGATGGAGGTGAATCTGCCTCCTTTGACTCAGCAAGAACAAAGATCAAGACAAGATAGGCACTAAATCGGCCCATTTACAAGACAACAATTCTCTCTAACGCTGTTGAAATTTCCATGAGAAACCCCCGAGCATTAAATCTCCTCTAAATCGACATCGCAATTCTGAACACTTTCTTAGGGTCTCCCTTATGAACTCTACGTCCCAAGCAAAGTTGTCGATCATAGCAACAAAATTCAAACTATTACCCAATCTCAGTCTATCGAATTCAAACCTCCCATTGACTGAATTCGGAGGTTTCATTTCAAACACATGTATTTTGGATATGGTATGTCTTTTTCTTACGCTCGCTGAGATGAGTCCTCAACAATAGAGGTCACACTGGCAGCTAGCCAGGGTCTTCACCAAAAAAACCTTCATTGAAAACCCACTCTGTTTCACAGCAGCAACTTAGTAGACATAATTGCCTGGCTGACCAATTTTGCCTGATAACACATCCAGCTCATCATGTGCACCCATGTGTACCTGATTTCAAGCCGTGCGCCGTATCTGGCTCCATATAATGCCCCTCACAATCAAACGTCTTTTTTCTTGTCAGGGATGATTTGCCGAAATGTGTCGCTATACCGTTTTGGATATCCTGGATCATGCCCCTGGCGAAGTCAAGAGCCCCACAGCTCACTTTTAGTTACTACAAACCCCCCTCGCTCTTGGCATAGGGCAATCTGGTATTTCCAGAAACGAGGCGGCAGTCTATGTGGATGTTAGCAAAATAAGCTGTCTTACCTGAAAACCGCAAGGATGCGTGTT
>MSTRG.632.1|2389||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
TATTTTTGTAGCAGAGTCGGTTGCTTTCGAATTACCAGCCTCAATCCGGACTTGGTTGTGGATCCAGTGGATAATGCCACAAACACGAACTCAGACGTTTCAGAATTTCTTGCAAGAAGCATACGACGACATAGGCACAAGGCTGTGCTCAGCAAAGCACCTTTGGTAGAAGAGCCCCATGGAAGTTCCCCATGGAGAGATAGAGAGATAGAGAGTCTCGGAGCAAGAGTGATGTGGCTGTTCTGGTGGAAATCTCAAACACCGAACGAAAGGGGAAAAATATCAAGACGTGATAGTTCAACGCAAGAAGAGTTAATTTGTTTCCAAGAAAGGTGGAAGCGTGGCACGCGCTGCTATTGTTGAAGTGCCTCTTCACTCAATTACCTCTGAAGTTCACATTATCTGATGAAGGACCGGTAGCGGGGAAGTCGAGAGTGAAATTACATCACTGGATTCACAGGGAAGAGAACATGTCATCCATCTTACATGTCGATTAAACATAAGTTGCACAAAAGCGCTGCTGTCGAGAGTTCAAAGCTTCGTGTTGGTGAGGAACACCCTCCCTTAAGTTCGAGCCTTTCCTGAAAGAGTAAGGCCTAGTGTTACACGATCTCAGGCTAAGTCTGCGTGATCTTGCTCTGTTTGGTAGGGTTTGCTCATTCTAGAAAGAAACACCACCAAACAGGTACTGTCTAGGACGCTGGCTAGACCATCAGCAAGAAGGACTATTTTCCATGCAATCTATGCTCGGTGTGAGGGCTTAGAGACAAAGTGGTGCATTCCAGAACCACTTGATTATTCCATGGAATCGGATAGTTGCTGGGTGCCTTAACAGAAAAACTAGTAAATCTATGGGAGCTTTCCTCCGAAAAAACACCCATTTTTGGGTGTGGTATCTCTCAATTTCGCATCAACGGCCACTGTGCGTCGTAGCGAAATGGATTTCAAAACTGCACAAGTACAGTTGGGGCTACTTCTGTTGAAGGGTGGCATCTACACTCGACTATCTCCGTACGGATAATCAGCCAGGATGTTTTTCCGAAACATTCGGTGAAAGAACCCTTCGATAGAAGCACAGATCTGTACTTCGGTAAAGACGTTGTCTGACTGGTTCCTAAGTGTGGCCGGTGCCGGTCTACAGGTTTGCGTTTACGATTGCAGCCGCAGACCTTCGGCAAGAGGTGGCCTCTTTTGGCTAGCCGCTACGGTTCAACGACGTTCATCGCTTGCTGCCAATTGACTTGGAAGGGTTCTCTTCAGTCATTTAATGGTCAGAAGCCCCCATTTGGTTCACTAGCTGGAACTATTCTTTTCGCTTCCTGTAGTGAAAATGGGAGCCGCCAATGGCTTAGAGAGGACACTGCAACTCGTTCATTTTCTGCTCGTACCTTATGAGCCCAATGAAGGCAGCCGTCCGCCTAAATTCATCCATGTGCGCTGTTCCTGAAATTGAAGTAGAGACCCTCGAAGCATCTCTCGTTTGGACGCCTGCGGCTTCGATATGCCCACACTCACCTCGACGAGCCGCCTAGAAATGCCTTGTGTAACTCTGCAATGCGCCAGAGGCTAATCTTAAAGAGCTTCTTTTTTTCGTTTAAATCTCGGAGTAGACCCTGTCTTGGCTATGGTACCGGAATCGGGCATTGAAGTAGGCAATTGAAGTAGGGCATTGAAGCTGTTCAGGATTCACAGAAGAGACTCTCGCATTGCAAACACGGCGAGGCAGGTAGAAGTGAGGGAGGGCGTTTTTGCGACGAGCCACTTTTAGCTGCGAAAACATCAGGCTCATTTCCATATGAAACAGTCGATATGCAAGCAATGCTAATCCCTAAAGGTCCCTAAACCATGCGGATGCAGCTATCATGATGGTCGCTTGTCAGAGATTCAATGCACAATGTTCGCTTAACGTCCGTGGGCGGGTGCAAAAGTTACTCAAAAGGATGACTTGCTCGACGGAGAAATCAGCTGCTACCGGCATATTCATAGGGGGGCGGGCATGGTCGGCTGGCTGGCTGACTCAACAATCGGACCGCGTTTATACGTCCACACCGTACATTGTGGGCATTCGCCAAAGCAGGTGCGAGCGTCTGCAAATCGCAGGCTGATTCCTGCTTCCAGTTTTGTCACTGAGAGACTTCTGAGAGAGGAGAAGCTGGGAATTGACAGTCTTCTGAAAAACGCCACACTTCGGCCCAAAGGCAAAGTCATGGAAACAATTGTAGGAGACAATGCAACATATGGCTGACAATTAGTCTAGTGTACAATTGGTTCACTGCTTTCAGCTGCAAAACGTGAACCGATACAGAGAAGTGGTTGTCGCACGAAGGGAGATGGGATGGGCCCCTCTGCGAAAACAAAAAAAAAAATTCCTCCCCCTCGGTCTTTTCT
>MSTRG.643.1|281||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
CAATCGACAACAAAAGTAATTCATTGACCTAATCGTCTTGCCTGCTACAGTTCTACAAATGAGCTCACTGGCGCACACGGATTCTATAGCATGTGTGTATTTGATATTAACCAACAAAAACCAAAGAACTTAGATGTTCAACTTAGATCTTCTCCAGTGTCTTCTCTTGGCGTTGTATCTGATGGTGTTGTTGGTCTTCAATCTGACCCACTGAGGCAAAGGTCTGTTCTGCTTGGCAGCCTTGCCCAATTTCTGCTTAGTCTGGAAGCTCTTGTTAGCC
>MSTRG.683.1|550||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
CAAGAAAAGTTCTATCTCGAGCAGCCATTGGATGACTAAGTGGACTTTGGGGGTTCCACCTGAGAGCGCTACGGTTGCTATCCAAGCAGACAATTACACAGAGAGTTTTTGTGCAACTATCAATTCTAATAATATTAATGCTTTTGATAATATTAGAAGATGGAGTTGTTACCGGCATTGAGTACTACCACAAGCGTCTTGTATCATTTGAAGATGCTGTGATTTGATAAGTGGCCGATTGAGGTATAAGCAAAAAGCCTCATTGATTAGCATCCTTTTAGAAAGCTCAAAGAGCTGTCAGAAAAATACTCGGCTCTCATTTTGGTACTCGGGCCATGAATGTACTTATGTGTGCAACTGGGTGCAAAATAGTTCTGCTGCCGCCAAGCGACCAATCTTAACATCTTCCACCGGAAGTCACCACACTTTTAGTTTTGTTACTCATACAGATAAAGTACGTAGAAATCCATTGCGTGTATTTGTTTTGATTCTTGCGTTACTTAAATTGAGCTTTGGCGTTCTCAATTGCACATTTCATGTTCACTGTGC
>MSTRG.702.1|1306||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
GTGGTTGCAAAATGCAAAGGGAGAAGGAGAGTGAGATAGGCTGACCACCGGCTGGGGGTAACGGACGACAAAGAAACCATTGTCAACGGTGTTTGCTGGATGGGTGTCCACTGAAACCAACTGGTGATAACGAGTCGGCCCACTTCATGTGGGCTCTTCAGCGGGCAGCGGGAAAGCGAGGCGGGTATTCAGCTTGGGGGAGACCATAGAGCTGCGCTGAGAAGCCATAATTCTACGGAAGAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAGAAACCTTGCTTTCGTCACCTCCCACCCACCAGCTACCGTTGGTCACTGCACTTGCAGCGGGATCAGCGACTTTGTGTATCAACATATTACGGCAAGGGGCCGCCTCTGGATCGGCACCGGCACAGACACCTCCCATCACATGAAGTGCTTGAATTTGCCCCAAGGGTCTTGATGTTGCGACCGAGTGTTGCCGATATTGCGCTGCCAATCTTGTTTTGATCTCGTGGATTTGCAGCTTTTCGACGTCTCGTTGACGTTTCCAGCACTGGGCCATTACTAACGGTGGGCAGCTCACTGGGTGGTTCCCGGGCCGAGTTCGCGCCACTAGGACCTCGGGTGGCACTACATTCCATCCACTCACGCCTGAAACAATAGGCCATTGGTTGCTGTCCACCCACCCCGGTTGTGTTCCACGCTCCTCGCTGCTCCCTCCATACAGAAGAAACAAAAAAAAGTACCAAATGTAGGCTTTCCATCAGCCTCGCGTTATAACTGCCTAATTAGTTTCGAGGTTCCTTTTGTCGATCTTGTCTCAGTTGGGCTAACGTTTTGGGGCAGGCAGCTTGGGAATGCGGCCATGAGCGAGAGCGCCTAACCCAGTTGCCGTGTGCTCCCAAAGTGCGCTCCCCTGGCACCCACTCATCCACTCTACTCACTCACCCTTCCACGGCTTTTAAACTTCCACCACACGGTCCAAATTTTCGTTTTAGTCTTCGTCTTAGACTCTTTTTTTTTTTTTTTATCCTTTTCACCTTCCCCTTGATTTCATCATGAAAGCCAGTTTTG
ACTTTTTATTTTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGTTTCTACCTCCTCTACTACGTCTCTGCTTCGTCTTTTTCCCCCCCTTCCCAGATGCCTGCCTGCCTTCCTCCGTTGGACTTCCATTTTTACCTTGAGCAGTGTCTGTTTGAGTTTCTAGCAGGGCCCCTGGCCGAGGTCGCAACCTTGTTTCAGGGAAGTCTATTTTGCCCAACAGGCGGCGGCCCGCGCCAGCACTATCGCACCAACC
>MSTRG.714.1|806||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
CCGCTGTTGTTGCCGTTTCCGTCCAGGCTGCTAACGACTCCTCCTCCTCCTCCGGCTCTGGTGCCGCTGCCGCTCCACTTGGTGCTGGCGCTGTCGGTGCCGGTTTGGCCGCTGTTGGTGCTGCTGCTTTGTTGTTGTAAGCATCGGCTAATACCTTCGTTATAATAAGTGGATCGCTTGTCTAGTTAATGGGCTTCTGCCTTTGTATTCTTAAATCGATGCTGTCCAACAATGTTCTGTAGACACTCAGGTGCAGCAACATGCTATCATCAGTTTACAAGTTTTTCAAAGTTTTTGTGAAAGGAAGACGGGGATAACTTTAAATTTCAATTAAAGAAGTATGAGACCAGCGACTTGGATGCCATCTTTTGATGAGGTTGCAATCCTATTTGCTACTGCTACAGACCTTTCAATCTCAATGTTTTCTAAGGATATCGATTTTTCGGGGAATTTTGTGTGAGGATACTTGCATGTCTCTTTTGTAAAATAGTTGCCTTTTCTCCATGAATCACTTAGCTTTCAGTGAAGAATTCTCTATCTCGTAGACTCAAAATGCTCTACGAATCGGGGATTAGAGAAAGCATAGTGTCAACAAGTGAACCTTAGGAACGTATAGAGGAACTGGACACTTTTTGTGGTCAATTCAGATACCGTTATGGAAGCATGCGATATTAGAATTCAGAGGGCCTGAAGTATCTATAGTCCCATTCTATGTATATGTTGAGTGATGAGAGCCTAAATTCTGACAGTTGAGCCTAGGTGCTATCGTTCTTTAGTGGGAAGCACATGAGATATGTGTGGCCTG
>MSTRG.745.1|826||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
TTCACGACACTACGGAGTAAGAACGAGGCAGATGGGGCATCAATTTGTCTATACAAGATAATCTAACAACTTTCCACCATCAATACTGAAAAATGGTCCAGAAATTCGTGTCTGATTGAGGCTGACACAGCCCAGGTGTCGAGCTCAAAAAGGGATAGCGATCCATCGAGACAGCATAGCGATCACTGTCGTGTAGAACAGTGCCCAGAATACAACTTGCGATGAGATTAACGCGTCACTGGTTCGCTTAGAGTCTTTGACAGAGGCCCGAGAGCCTTAGGATGACGTGTGCCTTCTTATTGAGCAAGAGCCCCAGCTCAATGACTTCACAAAGATTTGAGTTTCAACCCTGCATGTCCAGCGATTGTCAGCGTCAAGACAGGCTCATTGCAGCAGATACAGCTCCCGGCATCTCGAGCTAGTAGAGGCGCTAGAGATGTGTAAACAGCCTGTATGCTTAAGGCTACAGCTGCCAAAGTACCCCACATTCTCACCGCATGAGTTAGATCAGCAGAGCCCATTTGCGAGATCTGCCAGATATGAGCGGTACCGATCAGGGCCCAACTGTGAAGAATGACTCATGCTGGCTCCTCTAGAGGTCTTGGATACTCCGGAGTCACTTTACTGGTGCCCCACGCCCACAAGACAAGCCTTAAATTGAAAAAGATCCCTTTCATTAACAATCCGGCTTTTTCCTTAATAACCGACTGTGATACCGATACAGCATGCTCTCTGAACGCCACGCGCCCCAAGATATCAACGCATCTTGTTTAAAGCCAATCAAGCACAGTGGTGAGCTGATGAACTTCCTAAACTTCACTTTTA
>MSTRG.758.1|834||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
TTTTTTTTTGTTTATTTTGCTTGGGGCTCAATAGAAGAGCTACTAGTAGGGTGCCCAGGTCAATTCAAGAATGATTCTTTCTTTCTTAGATATATATACCAATCTTGGTCAGCTCGTTAACTTCTTGGCTTGAACTTCATCATAGAGCTGTTTTTTCAATGCTTAAACTTCTCTCCACTTGGTGTCCGTGATCAGTGGCTGCGAATTCTCAATAACCACTATAATAAGCACCTGCCAAATCTACGATGATGCACGTACCTCTCGCAAAATTGGATCCCAGAATGCATTACATTCTGATGGCCTTAGTTCGTCGCCATAACCAACTTGAGGTTTACAATCCAGACGGTCATAATGAGGACCAGAAAAGGCAGATCAGAAAACCTTTTTGACAAGAGGTACCCATAGTAGAAAAAAAAAATAAAATAAAAAAAAAGGAAAACTTAACCATCCTACAGTAATCATTCACACAAGTAATGGCGGTGTCGAAGGTGTCCCCTGAAGCACTCTGTTTAAGTGACCTTCCCTCCACCCAAACGACAATGTCGTGGCTACCTCAGCAAGGGTCGAGTCAACTTGGCCTCTGACAAATAGAAAACAATAAAAAGATTGTCTTTGGATTTGAATCAACTATGGTGATTCTCATATGCTAGCAGGTTTGAGTGGAAGTGCTGTTTCAGGATGTAGTTCCGGGTATTCTTGGGAAGCTTGTACTGACCATGCGACGACATTTTTGCAACCACGAAAACAGCCTTCTCTCAGGAACACACTTAGCTCCACGAAGTCGACGATCTTATAGAATCTCAAAGTTACTGGCAATAAAAATGCCCCTAGAA
>MSTRG.795.1|561||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
AGCAAGGAAGCTAAAGAATGTGAGCGCTGGGAGATTTTCATCGAGGGGTGACTACATGAGTATACAACTGATGAGGAAGTTTTGAATAAGAATGCAAGTTCATATTTCTGCTTAGATTGATTGATCATAGATAGAAGCAACTGGTGATGCCCTCGAGAGTCAAAAGAGGGATGTTGGATGGCGGTCTGGAATTGGTGGCTAGGAAATATGTGCTTGAGTTGGTTTTTCGCAGCCATGAGTGCTTTCATGCCTAGGAATGTGACTACTCGTACAGTGTAAGTAAGGGTAATAAACGAGAGGGAATCAGCTGGCTACAGAAAGTGTTCAAGTTTGAAGTGTGATGAGCTGAACTTTATTTGGAATATGGTATCCTGCCAGCTTTCTGTGTATGCTTCGTACGCTCTTAATGATTCAGAGCATACAATGAAGAACTAAACAATTATGGGAATTTTGAGTCACTGCTATGTAAGTAGGAAAGGGATTTTTGGGAGTGCCTACACATTTGTCGCTTCTGGAACTACTGAAGTTTTTCATCGTCGTCATAGCAGCCACAATTACTG
>MSTRG.826.1|297||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
GTATCTACGTTGTTCTAAATGAGGACTACTCGAGAGAGGCAAAACTTGGAGAACAAGTATTGATTGAGAAATTGTGTTGATGGAGATGCTTTAGCATGATCTGCTATGCTTTTTTTGGCTATTGATCTCTTGCCTGTCGTTCAACATACTATGGATGGAAATGGCTGCAAATGGGTCTCACTACATACTAGTTAGCGATTTACCCACATTTCTCAGGTCTAACTCTACGATGAAATCTCGAGAAGGAAGTTTGTTGATATCGCGTTGGCAAAACAATACATCTCTAGCTTCCAGCG
>MSTRG.832.1|241||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
AATAATTCCCGCACGAGCCACCTAGAGAGTCAGTGGCACGATCTGGCAACTGAAGGTGACTATGAAGTAACCCACATTGCTGCTACAGAAGATTCCCAAAAGATTCCTTGCAGGCCTTGCGCAGTTGTGTCGTTCCTAGTTCCTCGTTCCTCGTTCCTCGTGCCTCATTCCTATTCCTGAAATGTCTCCATCTGGTCACACTCCACCAGAGCAACTCACCAATGGGTACTGAGGGTCCCC
>MSTRG.833.1|441||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
CCACTACGGTTCCCAGGATTATCTGGTTCGAAGCGTTGCAAAGCGCCTTCACAGATACGTGCACAGTGTAGTGCACTAAGTGCTGTGCTTTAGGTGCTGTGCACTAAGTACACTGTTCCTGGGTGACATCACAGGGCTACAGACACCGCTGCGCTGCTTCGCAACCTCAGGGGAGGCGGTGTTGGTTCCTGGGATATAGCGCTGGCTACAGGTGCGAGGAGAAAATTAGCGAGGGGGCGTCGAACCCAGGCGATAGAGGGGCAACGAAGGTTTCCCTGGGAAGGTTACCTGCTACTGTGGAGGGAAAAGGAAGTAGTGGGCGCTCTAGGACGGTGGAGGCAATCGTGGGGGCAGTGGTGGGGGCAATGGTGTGGTGGGGGCATTTGTCGATTGGGCCCTATTTTCTTGTTTCTTTTGAGGCCAGCCAAACGAGGCCAAAA
>MSTRG.836.1|629107||629656|PEKT02000002_C_auris_B8441|
GTGTCATTCTTGTCTTCGTCTTGGTCGGCTTGGCCGCCATTGCTATTGTCGCCGTCAGCATCCAGAAGAAGCTCAAGGCCAAGAAGGCCAACCAGAGATTCTAAGCAGCCCGTGTGCTTGCTCTAGGATCTTTCTGGTGGCCTCTGGGCTGCTTCTGTTTTGTGTTTTGCAATTGTGCTCAATAAAATTGTGACTTTGCATAGCTGCTGCCATTCTTGGGTTTATTTTTCTCCTTTCATGTGTCTGCCGTGGAAATTTCGTGACGCCTTACTTTTATCTAATCTTCGCCTCCTAGAGGCTCATAATGACTAATACCTTCAAGAACCACGAATTGAGTTGGCAGATGCGTGAATCGGCACTAAGATTTGGTTGCAGTTCATATTTGGAAACCGTTTTAGCGGGCGCTTTTGCTGAACACTCCTCCCCCACCATAATACGATGACATTATCTATTACACCTCCATTTTTTTATATCTTCATTTTTTTATATTTGTTTTACGACGGGAATTTTTTTGTACTTAATAAATCGGGAATCGCAAGAACCTTGTAAG
>MSTRG.847.1|1606||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
GTTTTGTAACAATCTGCTCGTGACCCTCTATGGGGCCATGTGCATGGGGCTGAAAACAATAAGGTTGCTCATGTGGCGAAGGAGTTTGTGTGTGGCTAGTGCAGATGAAGATGTTGTGGCGATGCAAGGTGGCAGAGACTAGGTTTAAGAGGATGAGAAGGGAAGGAACTAGTTGTGGCGAATTTTCGTAAAAGTTTCGGTAGTTTGGGGTTTTTGATGTGACTGGCGAGTTGGGATTGGAAGATATCGGAATATTGGCGTTTTGTCGAGGCGAATTGTGTGTTGAGTGGGTGGTTTCGTTTAAATGGTTGCAAAAGAGACATTTTCTTCACTCCTATGCACGGTCTGCTGAGCTTGCTTGGGCTTGCATTGACGACAAACTCTTGTAGTAGTCCCAGTGTATTCAACGAGGTGCAGGTGTATGTCTTACTTTGATGTCTTAGTTAGGTTGATAGGCATCGATATGAATATTCAAGTAAGCAGCGAAGCGGCCAAGCTTCCGGGATGTGAGTTGACATTCTTCGTCAAATGCATGAAAAAAGTGTCACTGTGATTATAGTTCACGTTTTAGCACGTTTCTAAGCAGCTATCCATCTCTTCACATCGAAGTACTTTGATGTTACCACCATATATCGTCACTACACACTGGAGCGCATCAATAAAACTAGTTGATGTTAATACCTCGTGAGACCTAGATTTGTTTCTAACCACAATTATGTTGAAAACAAAAATCGACTTGCCTTACTTAGGGTGTAATCGTCTTATTGCAAGCTATTGCGAGCAAGGCTCGACATTCGAGACCACGACTTGGATTCAATTTTACTCGGGTCACAAGTGATGAAATCTCGTTTGTGAGGATTCATCGTTCTTTCAAAAGCATATTTCAAAAACGTGGAGAGTACAAGAAGAAAAGAATGACACCGAGATTCGTATCACACTATTTGCCCTGGCACTTCCTAGCTCCAGGATTTTTCTGGTTAAGAAGATTTCACAGCCATTTTCACTGAGACAAATGATGACTTGGAGGTAACATCAAGCTTTATAAGTCATGTATTGTGGTCACACTGTGAGTCGTCATTCCGCCGGAAGATTTGTCATGATTTATTGCATACGTCACCTAACCAGACGATTGAAGTCTACCGCTTATAATGGTCGAGGAAAATGTTTTTGAACTCAGTGGTAAATAACGATTGTCGAATGGATAAAGTAATGAGAAAGAGATAAAGTAAGGTGAATGCGTGGCCTCACTTGCAAATGACTGTTCTTAAGAAAGATTACAAACATCACTCAACCGACTTTGCCATAGAGACCGAGCCAAGAATTCACAGTAGACTGGTGTCGAAGCTGAAAAATTCTCGCATTCGGAGAAGTTTTCAAAAGGGTGACCACAAATCATGCTGCTAAACGCCTCTCTTCACAGAAACGCAGATAATGTATCATCCGAGACGATATTCACAGCAGCCTGTGTTATCCCTATAGTACAACGTACTTTAAGCACATACAAACGTATGTGAATCTATCACAGTATATAAACTAAAGACTATGCGAGCTCTGTCATCTCAAGTCATGATCTATGTCTTCACAAAAACAGAAGCTATATTGATA
>MSTRG.870.1|238||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
ACAGAATTTGCGTAACGTGAAAAGAAAAAATGAAAATTGTGCTGGGTTTTGAAGACTGAACACTTTGAACCTTGGTTGACTTAAACTGTGGTCTCACCAGGTGAGAGCGAGAATGTTTGCGTCCAATACAGTGCTCACTGCAGTAAGTAGCACGTACTCGATGAGTTTCAACACCGAGATGAATGAAGGAAAATGAGTCGTGGAGATTGATCAGGAAATGTGGTGTCAATGTGAATG
>MSTRG.891.1|395||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
ACGTTGTGATATTGACGCTAATGCGGTGATGTTGTAGTCCCTACTTGCTGTGCTGAAAACCCTTGAGACCCTGGAAAAGCCGCGATGAGCCATTACTTCCTTCTTTCGGGCAAATGGCAGCAGGAAAAAGATTGAGTTGTCTGCACTGGGACATGGGCTTCTGGCACTTTCGATTGGAGAGTGGCTTCTGCAAGGTACTTCGGGCAAAAGATGCAGCGTAATATTTTCTATACTCTAGGCCACTGCGTCAGATAGATGCAAGTAGACCTCGCAGAAGATGTAGGGCCATTCGGCTAGTGACTTGGGTTAAATACGTAAAACGAGTGGCTGTGTTGTCTCGGTGGCTTTGGTTCTTTCCAATGAAACATTTACGGAAAGCAGACTCGTTTCAGCG
>MSTRG.943.1|1343||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
AACGAGGCAACCGCTGGCAGGTTGCAAAAATAAAGAAATCAACAAGATCAATCACAACAACAACAACAACAACTCAAACGGAAACAACAAAACCAGAAACCACAAATTCATACTTTCACAGGAGACTCTCAAACGTTGCCCGTTCAACCAATCGTCACTACGCCTCCACACAAATATTTTTGTTTCCGTAGCGTGTTTCTCATGACGAGCCACGGCTGAGCGCGGCGTAGAGGAAGCACGCGGATTCAATTACGAGATGGTCAAGAGTCCTTGGTCAAGGTGTAATGGGGTTTTCGGGAGAGTGCACGGCTGAAAGAACCCAGAGTTCGGAGATTTGAAGGGCAGTGCCATTGTCAGCAAGTGGGGAGGTGAATGACGGGATGTGTGAAGATTATAAAGTGGCAGATTCAGCAGTCAAGCGTAGAACAGTATGAGTAATTCAGAGAAACCGCAGCAGAGCACCCGTCGCTCCGAACGGTGGATAGAGTTTATCGAGGGGTTGGTGGAATTGGTTCTTTGCGGCCGCAACGAAGCATCAGATAACGACAGCCGTTGCCTGAAGGAACTGAGGAGCTCTAGACGGAATCACGACGACGACGATGCACGCTCTAACCATAGCGGCAGCGAGGACTCAAGCTCTGACGACAGCTTGTTTTCGTATTTGTTTTGAGAGCAGGCGCTTAGCATTGGCTCGTGGAACGAAGAAAGCCACCATGTGTTTGGGTACGCGGCAATTAGTAGCCTAAGCCCTGAATATCGGCGAATCTCGTTTCGAGTAGTGCTAAACGCGAATGGTTGGTGATGGTTGAGGTGCTATGGCCGAAGATGGACATTGGCATATGGTAGTGGCCTAAGTCGATTGGTATAGACTTCGCTTGCTCTTGCAGCTCGGGAAGTCACCAACTGAAGATCAAGCAGTGGTCAGTTGGGGCCATCTTTGACAGAGTCTAAAAATATGCTTGACATCGAGGATAAGCCCTGAGGGGAAGCTATAAATATCGAATACTATGACCGAACTTCCGAAGCCTGATGCACGATGTCATCTTGCGATCGTGGCCATTGTGGATAGATCTTGACCTTTTGCATCTGTATAGCAGTTCTGCAACACCCAGGTACCTGTACTCATCGAAGGCGTTTAGAGTCTGAGACTCTCAAATAGACTATGTCAGACGTCTCAAATATTCCAAATAATACGCAGATCAATGTAGTCACAATGAACGTGGCCAAAGATCATGTTTTTCCGGATGAACTGTACAACGGTGTTCTCCGATGGGGCAGCACGATCGTTGCGTGATTGACTGCAAAATGAGGACAACATTGCCGGCTTCGGCACCGAATACCC
>MSTRG.955.1|652||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
TGAAAGTTGCAATGTCACCGCTACGTGCTTGAAGGGTCTAGATTTTGGTGGGTGAACGAGGAAAGTGACGGAACAAGAAGTCATTTAGGTCATCTCAAGGGTACGACAGAGTAGATGAAAAGGGCATTACTAGTTGATGGAAAACTGCGTGGTATGAGTTTGAGCTTCTCAGCTACTTGATACTGAGTCTGCTTTTGTTTGGAATTGAAGGCCTGAGATATGAGTTACATAAAAATCTGGAGAGTTATGAAAAATCTAAAGAGAACTTGACGTGAAATGGAGATTTCCCGTTACAAAAGGAAGGTTTTTTGTAGTTCTTAATCTCCTGAAGCGTGCGTTTTTAAGTGGTATCCCTGGAATTTTGAGTGGAGTAGGATTTAGTGATGTTAAATTCTAAGGCAAGTGAGCTTTTCAAAAACACCCACCAATGCCGTCAAAGAAGGCAATGAGATTATTGAAAACTCCCGAAACGCATCTCGGGGTCTTTCAACGACTTTCATGATAAAGGACTTCTCTCAAGAACATATGAATTCCCCAAAATGTTCTCTCACGTAAGGCAAGCTAACGGTCTGAACAACATTTCGTTTTTGTTTACAGATCTCTCTCCCTCCTCAAGTTCTCATTACTAGCAATATGACACTCGTTTTCCTA
>MSTRG.958.2|3004||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
GGGAAATGAAGAAAGCCGTGTGCTTAGACGGTGATAATTGCAGCAGCTGCTTGCTTGAAGCTTGTGTAAACACAAGCACGTCATGTGGTCGAGAGCTGGCCATTATCACACGACGTTTCTTATGGAACGATGGAGTTAACAGACAATGGCACGTTGGCCAGCCCCAGATGGGCTCTGTTTTCATATGTCATCTGTCAACTGCAAGTTTCCAGTCGCAGGGGGCCAGTAGCGAAGCGCAATGAGCCAATGGGGCGGAATATATTGCCCTCTGGCCACTTGTAGCCACTTGATCTGGATAGGTCAAACTTAGATGACTCTTTCGTTGATTGTGCTGATGTTCAGGGTTACCCCTGGGCGGTTCTAGAATCGGGAAACGAACGACTCAATCTTGAGTCGTTTGTGTGTTTTTGCGCCTCTGTAAATCCTCACGATCAAACTAGGGGCCTTGACTTGTCAATTCACCTTGTGCAAGTGGCTATTCAGGTGGCTTTCTCAGCAGTGGGTCTAGCCCAGCTTACAATCACAAGGCTTCACTTGCTGCCAGCGCCGCACACACAGATGGCAAACCCCGGCTACATGCAGGCTGCTCTTTAGCAGCCAATCCAACCCACATAACTTCAAGATAGTGAATGTTTCGGCTGGAAGGCCGTGAAATGCTTGCCATCTTCTAGTCACGGTTCTCACAATTTCCCTTGAAGGTCTCTTTCTTCTGGCCTCAAAGGCGTCTGTCAATGGTTAGCGTGTTCGTGTCGGATCTGCGTCGATCTCAAAATAAGATGAAAACAAGAATATGTGACTTAGCAAAAATCTTCACGCTTTTGGTCCTCATGCTTTTGAGTCTTCATGCGATTGGGAATGGAATTCGGTGGCTCAAGTGCCTTCTGGCAAGGTTAGATGGAACTGGAATACCTCCTAGTCTATTTCCATGCAAAATTCCCAATTCCTTCCGCATTCCATTCCCAATGTTTTTGTTCTAAATGCGTTGTTTCGTTTGTGGCTGGCTCCTCCACTGCCATCACCCTTGGAGTTTTGCCACAAGAGGCTTTTGCAAGGGAAAGTTATGAATTCCGAAAACAATGGCAGAGCGATACTTACCCCAAGGCAAGACTTGGCAACACCAAATCCAGGGAAAGGTTCGCCAGCGCCTGGCTGAAAGAAGAAGGTGTTAAGAAAATCCAATAAAGAAAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGCTTTCTGTTGACAACACCTAAAGTGGCAGTATGACCGTGGAAGGAGCCCAAACTCTAAACTGGACATACTGAATTTTAAGGTTTTGGTTGTGCGTTCTGGAGATGGCACAGATAATGCGTTGGAGCTGGAGAAGGTACAAAAACAAATGTCACTTTTAAGGTAGCACCACCAAAAGCTCGGGAGTGATTGTACATCTCACAATTGCACAATTTTTTGTGAGACACTGATGAATTCTTTTGCTCATGCTAAAATCGGCAACCTCCAGCCTTCTGGATGCTACCTATAAGGTTTTGAGTTGCACGGATAATTCTCCATATAGAGCAGCTCCTCCTGAGGGGAGCCAATGACCTCAGCATAGTAGCATTCAGAGATCTACGAGGGTCACGGATCCCACCCAAGTGAAAGGTTTAAGTGGCGGAAATGAAATCCAGGGTGGAATGTCTTGCACAATTGAGGTGCCTGAGGCATCGATCAGACGCCTAGGAATTCGCCACAGATCTGTCTCGTAGACTTTGTCTGGGAAGTGTTTCTTTTCTTCTTGTGGGAGGAGAAGACTGCGGCACTCTGTCACTTTGCGCACTTATCGCTGGAGGGGAACATCTTTCGCATATGGCAATTCGATGCGTGGAAAAAACGAAATACGAGTGGAAAGGAGGCCAAGAAGGCGAAATCTTGGACCTTCTTTGGGGCTACGTTTACGGTGCTGTCTGGCGGCAAGTTGAGCAGTGAAGGAGACAGTACTAAGAATAGGTTGGGCCATTGGCAGAAAAAAGAAGAGGAAAAAAAAAAAGGAAAAAATAAAAAACGCTAATAAAAATGTCGCACGCCTTGCATGAGCCGGAAAAACTCTTAACCCCAGACGCCACCACCAATGGCAGGCAACACCGAAACAGGCAACACCGACAAGCATAGAATTAAATATCACAAAACTGACCTCAGTGAAATTCAAACAATAGATGATACCACTAGTCATAAAAAAGTGCAGTGAAACATCAGGAGCTGACTTTTCTTCAACTTGCAATTCTTCCAAGGTGTTACATCACCCACAACCTCCCCCATTCCAGATACCCAGCATCAGCTCATTTCATGTAGCCACAATAGTTCTTTTCCAAGAATTTCACCCCACAGCCTGTAGCATTTGTGGCCACATTTTGCAAAAAAAAAAAAAAAAAGTGGTGCATGGGTTGGTGGAAAATTATTCGCCTAGCGATGAGACTCCTGCAACCTCCCGCACCGTATACGCATCCCCCAAGGTGACGTTACATCAGGCAAGAGAGAGGGTTGAGAGACGTGTAGCGTGAGAGGTGAAGAAAATAGAGCAGGCAAGAACCGTAACGTCGGAAGAGGCCACAATTTGAGAAGAAGGACAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAACGAAAAAAAAAAAATGAAAGAAAGGTGACGGCTTTATCTGGCTCTTCATTTTCACTTCCTCGGTTGTAACGTCTCGAACCACGATCTCCACCATGATCATTGAGGTGGTTCAATGGGTGTAGGCAACAGACCCACGAGGACGCTCCTTGCAGTCACGTCGTTTAGGTTTTTCCGTGTTCATCGTTAAGGCAGCCCGTGTCGAGGCAAAAGTGTATTTTGCAACCGCCTTGTGAAGTACTTTACACGGTTATGGCCATTGAAATACATCAGATCATGAAAAGATTAGACAGTTCAAAACAATTTAGGAACGATTCTGTTGAGTGTTTCTGCGTAGTATCATTGGGAGACTTGTAACCGATTATGCTAGCTGGTGTGAGAATAGCGA
>MSTRG.986.1|220||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
TTTGTTCTCTATATTTTCTGAGGCATATCAGTACGAGGCTTCATTCCCCCCCCCCTCAAGTGCAACTGATCAGACTACGGAAACTGCTCTCAATTCATGTGCTATATGTTCTGCGGATTCATGAACTAAGACAATCATATCTGCATTTTACCCGATTTCTGTGGACTCCCCATTCACACCAGCCTGATGGTTGAAAAATCGCAGAGTACAGATCCTTCA
>MSTRG.1019.1|1732||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
ATGTCGCTCACGTGCCCTACTCCACGTGATGGAGGCGCAGAGGGTTCAGTGCCAACCCTAATCAATAGCACGCCCAACGATTCGAATCAAAGGAGCAATTTGGGGGTCAAAGGTTGATTGTGGTCTAGTCTATATGGGCGGGATCAAACGGGTTGAATTTAGGACAACTTCAGTGTAAACAAGGCCAGTTTCGGCGTCAGGGGTCATAGGAGAATGGGAAAAACACGGTTGTGGAGGGAATTTGATGGAGAACACGAAGAGCGTGACTAAAACGTCGCCGGAGTGGTCAATGAACTAGATGGTAACATACCTTTCGACAACGAACAGCGGTGAGAGAAGAAGAAGAAAAAGCACGAAAGAAGGTGCAGCGATCCAGATCAAAGGGTACAGTGGCAGACTGAGGACACGAGCCAGGCACGACCGTGGAAAAACGGGCAGGGACGCGAACGCCAAAAAAAAAATTGAGGTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATAAGAGAAAATGTGGCCCGCCTCAACGCACACCGCAGGTCCCGCCTGATTTCGAGGCGACAGGTGGTATAGAATGGAAGCTGCAAAATTCCCAGCAGCCCACGAGAGATAAGAAAAAGAGTCGTTTCATATAAAGAAGGCGTCTCATTTAGTGGATATTTCAATGAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAACTGGAAAAAGAGAAAAACGCCAACCCTCCATTCCGTGCTGTTGCCACCGTGGTGCCCCCGATGTGTTGATTCTTGGGGCCCTGTCGCTCGTGGGTCCTGCCGCTGGATCCTCCAGACCCAGAGACAGTACGAAGGTGCGAGTACAATTTGCGAGGCCTGCAAGAAGCGCGAGACCAAGGAGGTCCTGGAAACCAAACACTGCCCAAGACTTTTTGCAACCATAAGGGTCGCTTGCCGTTAGCAATTACTGAGAGAGAGGTGTGGAAATTTGAGATTCTATACAAATCAGGTTTGTTTACAATTTTCATTAGCTTGTGGTTCTTCATACTTATAAATCAGCTAAGCTGCTTCTACTTCTCTGGTTGTGGAATTCCGACTTTTGCCTCCGGCTGCTCTCACTCCCGTGGCCGTCTGGTACTAGTTGCTGCGCGCCTCCTTCACCACTCGGTGCTCTGTTTATCTCTTGCTGGCTGATGCACACCGACTAAAGTAGAGACACAGCGAAACGTAGTCTGAGAGGCGAAGATTTGAAAGATTTGGACGATGCAATTGCCATTTTTCAGTGGTTGGCATACCATCACATATATTTTTTTTTTCTTGCCTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTATTGGATCAATTCCAAAGTGGTTTAGTTGTTGGTGCCTCGGTACCGGTTTCTGATCGAGGGGTGGCGCGCCTAAGGTGATTTCTCAAAAGCCTATTGCAACCTTGCTGCTCCTTTTCAGTGGCACTGATAAGACAGAATTCGAATATTGACCCATTCAGATTGATTAAATGTGATCAATTGCGAGACTCGGGCTTTAACAGCCAGGTGACCCCAGGAGTTTGTAGTCGCCTGACCCGATGTGTCTGGAGTATGCCCTTAGAACTACCAACTGCGATATCGCCAGATGTCTCAATCGATTTCTCTTTACGCTATTTATGACTCGTCTACTCCTGGGATGTTGACTGAGATTCTGCTGAGTTCAAATCCTTTTATGCTATGTATATGGAATTCTATTCGGG
>MSTRG.1022.1|1259||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
GACTGAGCAAATTTTCTTGAAATGGGCTTTGGCAGTGCAAGAATCTGTTTGTTTCCATCAGCTGATCGTACGAATTGTTTCGTTTTCTTTGATCGCTCTCCATTGTGTGGTTTCTGCGTCCATCTCGGCTTGCTCTGTGAGAGAAGAATCCGTATAGCCCCTGTTGCGCTGCCACGATGCGTGGTTGCACAAAAGCCGTTTTTGCTTGCCATGTGGTCTAATAGGGCGGATCTTGATACTGTGGATGTGTTATTTACATACTTTTGCTTTTTGTTGCTGACAATACTTTTGTGGTGTGTCCAGTGAGATTTCTCTGGCGTCAGTGTTTTTCGCAGCCAACCATCACTGCTCACTCTCTGTCATCGACGTTTGCACAGGCGCCTACTGCAGTTGCGATTCCAAACCACTTTGTTCGTTCTTTTGCCGTCTCCTCAACTCATCAAACCTCTCTTCTCTCATCTTTCTCCATATTCACCTCCAGCTCTCTTCTCCTCTGGCCTTGACAGGTTTGTGCGTCGCCGCGCAGACACCGCATTGGCGCCAACAAAACCCTGATCGTAAATCTGCCGCTGGTCACCCACTGATGCCCGGTCAGCGAGCATGGATCAAGACCTCTTCAAACTGAAAAGCTTATTTGTGATTTCAAAACTCGCGCCATACACTTAGGCCGTTTCCTTCACTGGGGCCAGAACGACTCCTAAAAATGGCTGGCTGCTCTTGGGCCTCAAGGAAGCCATTTGGTGGATTTCTTGCCTCAAATCATCTGCATCAATTGTTACGGGTTCAGGAACCGCAATTGATCAAAACTGCATCGGTGGTTCGGTATTAGGCCTCGTTTTGAAAGCACCCTCACACTTCTACTTACCGTATACTGCAACTCACATCCTGGGCTCCCACTCGGGCAAGAATTCGAAAGCACGGCTGATCTTGAGTGCCAAGAGACTCTCCGCTATTTTTAATACTATACCTTGCTTACTCGTGACGGGCTTTCCTTTCTCGACTTCTATTGAGGTCGCTCGACACGATGGTGGATTTGGCAGGTTTGTATGCTCGGAGTTGGGTGTCTCCCGCGCCGAAGTACCGACCCCATTTGGTCTTGGAATTTCAAGCCTACACTGAGGAGGCAGTAATTGAAACTTGTCTGTGCATTGGATGTATTTTTGATCTCTTTTATGACAGGTAACTTGATTCACTTCGCTACCTACTGACTGACTTCTTTCTCTCTTCATTTAACCTATACATTATAAATCGTTTCCCA
>MSTRG.1033.1|211||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
GTTTTTGGAAGTCGGCTGCTCGGGCGCCTTCTGGTTGAATCTTATCTTGACCTTCCTTGGTTACATCCCAGGCATCATCCACGCCCTCTATATTATTATAACTCGATAGCACGAATCATGTCAAAGTTTATATGAATTGTATGAGTATACGAGAAGAAACATGTAGCGAGATATATGTAGCTCTACAATTTGGTGCTTGCTTATTCGTCG
>MSTRG.1041.1|522||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
ATAAAAAAGAGTTACTCAGGCTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTGTTAGACGGGTGAAAGAGAGTATGTTGAAGAAGGACCAATTGCTTTATGTTAGGCCAAAAGGAGGCATTTTAAGGTTTACAAATGACCGTACGGCCACAGTCCCTCTACTGTGGAGGAGGAGGAGGTCTGACAAGGTGCTATACTCTTGATTTGATTCGCTTATTACAGTTTTGGGCCACAGACCTTGGCTTCCCTGATGATATAACACAATGGGATCTAGAAAGAAAAAAAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGCGGCTCGAATTGTTGATCGAGCTATTTCAATTAGGATAATTCTAACACATAAGGCTAGTTTGGGTTGACTTCTCGCAGAATATAGTTTTAGAATACTGGAAGTAGTAGCTCCTTGATCTTCAAAATAAGAAGCCAAGGTTTCTAATTGTTCCACGACTTTCCTATCAGTTGACCAGATTCCAAGTCCCCTCTCCGCTGCC
>MSTRG.1043.1|467||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
TCTTGTTGCTTTTCCCTATATATTTACGGCTAATTCCAAATTTTACTGCTACCATTTTAGTTGATTCGATTTTCTTCTCGAGAAATGGGCATGTCTGTGGTGGCTGCAAAGTCTCGCGCGATTCCTCGCCCGCCCGACGTTTTCCCTCGTTTTCGCCTTCACTATGCAACGGCCAGTGCGAACAATCAGTGTTAGGGAAAGGAGACAGGGGAAACACATAAGGAGAAGGTTCTGGATTTTGACTGTTTCAGCAATGTCATTTTCTTTTCTTTTCTTTTTTTTTGGTAATTTTTCTTTAGCGTCTTTGGTTGGACAATCAAAAAGACACCTCTTTTTGAAGCTTATATAAGCAAGGGGACCGTCGGTTGTTGTCTGGTTGAGACAGCCGTGCGACAGATCGGCCTCGCCTGGGGCGAAATCAGAGAAATAGAAGAGTATGGCACGAAAAAATCCGCTGGCCTGCCTG
>MSTRG.1062.1|313||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
GAATCAGAGCTATACGAATTCTTTTTTTCAAAAAAAAAAGTTGTGAGAGAACTTGTGTAAATATTATTGTGCTGAGACTTGATATCCTTCAAAGCCTGTTTCTGCTACCTTAAAGATGCAACACAACTTAGGTGTAGGTTTTTCTCTGTCTTTTTTTAGAATAAGTTGGCAATCACGCATCAAAGAGTTGAAATCTTAGTCACAACTTGCACAAGATATCGGAGAGTGTAGGCTGAGCACCAGCATCAAAATTACGAGACCCTGGTCGCTCTCTTTGAGCACTTTTTCTACCAAGCCATTTGGAAGTCGTCC
>MSTRG.1074.1|352||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
CTTCTACTTTCGCTTCGCTGAACACTTTCGAAGAACGATTGAATTTTAATAGAGACTTCAATTGCTTAGGATAGCCATTGATATTTGATTTGAAGCATGAGTTAAGCGAATTGGCATGTTTGGTTGCCGCCAGTGTCTAGAGTCCAATGGAGTAGACGAACTCGAGAGTAAGCTAAATGTCATCGAAGAGAAGGTTTGTCATTTCAGCGGATTATCACTTGAAAATTTGTCTGACTTGCCGTTAACACTCCGTATTCACTTCTCTTTTGTCGCCTGGGATTTCAAAGCGTTCTGTGATAATTTTGTATTATTAAAGCATAAATGGCTTGGTTATGAGAATGTGGATTACAA
>MSTRG.1115.1|276||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
TCCATCTCAAAGCTCATAACCTGATGAACGCCATTTGGCACAACGCCTATGGCTTCACAAATTTACACAGAATATGCGGTTGTCAGACACTTTGCCTGTCCAAGACACCGCTTACAAAGATTATCAAAAGTCAGTGTTGGCAGGACGCTTAATCACCGTCCAAAATGCCTCACTGTTCTACCTAAAAGAATGTCGTTAACGGCCGCCATAACAAGACTTTTTTTTTTAATAAAATTTTTTTTTTGGTCTACAAATCGAGAAACCAGCCACTGTAA
>MSTRG.1117.1|1779||NA|PEKT02000002_C_auris_B8441|
AAGTCATCATTCGCCAAGAGAGCATTGGGGAAAGCCATTTTTTTGGAGTAGTTATTCGAAGTATGGCAGCCTCTACATACATTTAAAGCAGATTTTATGCCGGTGCCTATTTGTGTATCTATTTGTGTATTGTTGCTCTCAAATTCAAAATTTTCGATTTGGAATCCTCTACTCAAGATGGGCGATGCAATTCAAGGCATTCTTCTGGACTTTACACAAGAGCTTGCTTGTAAGATGGCATCAAAGCTTCGTTGATCTCATAGCAGAGCTTCATATCGCAACACTTACCAAGGGCGACTGTTCCTTAGTGTGCAAGTCTTTTGGCTTGAGCTCTGAGAATAGCTTGCGGCATGCCTAGCGGTTTCCAATTCAGCAATAGGGGCTCTTCTAAGAACTTTAAAAGGACAACGAGCAACATATTTCACGGAAATTGATACGTACAGATAAATGAAAAGAAGAAGGACCGAGATACGGTACCTCCAGGGTTCACCTTCCATGATAAAGTACCCTTTCATGCCATTGGTTTTCCCTTTAGGGTTTTACGCTAGAATGCCTATCTTTCTTCCAAGCAGCTACTATGCCTAGGGCCATTGCATGTTCCAGGAACCATACAGGTTGACCTGATGCTTGGAGAGTCACACATTGCCTTTGAAGTATTTCATGTCAAAGGCGTCGTTGCATTTATTATACTCTGGGTGACTGTGCAATGCAACGTCAGCCTCTTCGCCTCGAGATTAAGTCATGAAAAAGAAGACTGCTCCCACAGACTTGAATGAAACGAGCGATCTTCTCTTCGGACAATCGGCGTCACAAATTTGACGATCTCAACCTTATCAGGTCAATTTATGTCGCCACATAGTACAGCACGGCTCCTGAAGTCATCATTAAGCAATAAAATGCTAAAGTTCGTGTACCTTTGCGCTCCTGGGTCGTGAAGCCAAATTTACACTCCGGAATGACAAGGCAAGACCACATTTGCCCAAATTTTTTGAAAGCAGCACTTTCAAAGGATGTACTAGCAACGCTATTTTTTCATGAAGTACCGTATGTGCGAGCCATCCCGACTTGCGTGGAAATATTGAGAACTTTCGAAAATGTTGGCGAAATGTTCCAGTGTTAACCATTGCGTGGAAATAGTCGGCGAAGTATTTCATGGGCCAAATGTTATGATATATAGCAAGCTCGAGGTATTCTCTGAATCTATCTTTGATGTTTCTGGCGTCGTATATCTCATGATTTCACCATTTTCTGGATATTGAAATGGACAGCGAGACCTCGCCAGATCTGTTCACAGCGAGCTTTCATTCACTAATCATCCCTTTTTTAAGCATACTGAAAGACGCCTTTAAAACCTCATTAATCTGAAGCTTCGATCCACAATGTCGAACCATTCTTTAATCTCCACCCATATGACGTCGTATTAAGGCTGGGTGTCATGAGGGGTGATAAAGCAGGCATCGGGCATACTCAACAGTATCCAGTGTATTCAATAATGTAAGCAATTGAGACCCAGGGACATCTTGTGCTTGTTTAGATGACAATATCTGAAATCGAGGTCATTTTGAACAAAAGTGGTCACAGCTCAACTTCTGACAGCCTGCTGCCGGACAAAGTTGCTACATTAAGTAGCTTCTATCAGAATATTATCGCTCATGATCATGAGATTGCTGCCTGATGGTTATATCATGATCTATACTCGTCGGCTGTTTTCGCCCGTAATTGCACTAGTGGCTCTCAACGCAGAGGACTCAAAGTTTGTTTCAGATCGAGATAATCAG
>MSTRG.1131.1|431||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
TCAACTTAAATCGAGTTATCTGTATATTTAAGCGTTGTTGGCAGAGCAATGAAATATTCCATAGTCAACTCTGTATTTGAACCCGTTTTTTTTTTTTTGGAATCCGATACTGCTTCGACCTGCCTGAGGCGAACCATACTCGAGGCCAGGTAGTGTGCAGACTCGGATGGACCAAGTTAATACATGCACAGCTTTACACCTTTCATGTCGAAACTTGCGAGGAATCGAAAATATCTAAGGTACATAGACCATTCAAAAACACCTCCATCAAGTTAAATGAATGAGTATTCAGCACTGTGATCTAGGTTCGTCGATGATTGAGTGTGGCTGCAAGTGAACCATGGAGCAGTCACACCAAATAAAACAAAACACACCTCTCGACAGTACAATTCTCAACTAAAACAACAACTAGGACCTTCGAGGGATCAC
>MSTRG.1144.1|218||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
AGAAATGCATACAATTAATGTTTTCCTTCAGAGGTGTCATGAGTACATGAGCCCAGTAACAGGAAAAATAAAGCCTAGGATAAATTCGAAATGAGTACAAGGTATCTAGGGAGCAGAGGTAGTTAAATTCAATGTCACTGGTATGAGACAATTCATTGACTCATAAGACTTACAGGTCTGTGTTTGATGGCTTTTGCCTTGCCCTTAACTTAATGTA
>MSTRG.1149.1|1305||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
ACCCTAACGTTTGTTTCTTAGCTGACTGGCCTGATCCCGGCAGCAACCGGTCCCGGAGAGAGGTGTTAGTGCCAGGCGCCGTGGGTACCTGCCAGTGCGCCTGATGAGGCCAGGATACTGAGCATTAGTGGAGGAGGCTGCACCGGTGATGTAAGCCCTTCAAGGGAGGCGGCCGGGGATTTTTCCGACTAGACTGGTGCATTTTGCATGGACTGGTGGTATTTCAGATATCTGGTTCTCGTTATCTTTTGCACGTTTTGCGGAACGCTGCTCTGGGTTTCTTCCTTTGTTTCGCAGCTGCGAGGGCAGCCAGCTGCTCGAGCCAGGGCGCATGGAATTTGTTGTTCAGGCGTGATAGCGCCACCGCGAAGAACAACCTCAGGCACATACCAGAACCGTGCCAAAAAAAAACGCAACAGATCGACAATTCCCGCCGATATTCCCGAGACAACTAGGTCCAGCCCGGGAAAAAGCTTACAGTTATAGTTTCATTGTATTTTTTTTTTTTTTTTTGTTTGTTTTTGGTGTCCATGATTTGTGATTTTCAGAAGGTATTGTTTGGTGCCTGAGCCACTTTTCGCAGCAATTGCTGGCGCTCCGGTGGGCTTGGCTCTGTAGCAAGCGAGAGCGGTTGCCATTGGGGCTAAAAATCGTTGCCAGAGGCTGCGAAGCGCTGGTGAAACAAGCGAAGTAGGATAGATAACATCGGTCGGGGAAACGTTATGGGGGCTTGTGGATTGCTTTGCTGTGGAATTCTGTAGTTTGCAAAATTGCTTTGCTGCGTTGTTTTTTTTCTTCCACGACGCTTGTGGCTGGCCGGCTAGGGTGGATGGGGAGTTTGTTCGCCCTGTAGGGTCGCCTTTGCGATCTTGTGCAACTACCTGGGGCGCTTACCCGCGCCGGGCAAGGGGCCAGGCAGCTATTGGTTGAGGGAAGCAGATAGTACAGTGGAATGGTGTGGGAGCGACTTGCTTTCTGATGAATTGAGCTCTCAACCAATTGTGTGGAGGGACTTCTTTTGAGACTGCTTTCAGGTGGAACCAGCGTGAGCAAGAGGGCTTGTAGACGGGGCTCTATTGCAGTTTTCAGCGTGGCGACTATGCTGCGCTCACCACTTCGAGCCCACCTTCTTTGAACCTTTATAGTGTACAGATAATTTTGCTCTGTGGCCCGAGGTAGACAAAACGCCACTTCAAATTCTATAGACCATATTCTTTGCCTCGATCCAGAAAAGCCTGGCTGTGGAGATAAGTGAATTTTCTCTCTTCTCACACCACCCTCAGCTCGTGAGGCCTAAAACCCGA
>MSTRG.1194.1|769||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
GAAAGCACAATAAAAAAATTAAGAAAATAAAAAGTGAAATTGAAACTGAGAATTTAAAACAGCAAGCTTATTAAAAAAGATCTGGGAGGTCAGACCTCTTTTGTTAGGCTGGACTTGGTATGGCGAGTCTCCCACGTGTAGCCATAGGAACATTAGTTAATCCGATGCTGGAAAAACTCCGCCAAAAGCTCACTGATACCACCTCCCTTTTAGCACCTTCCGCAGCTCCTATAGCAAAACCCTGTCTAAGATAATGAACTTACAAATTCCGTGGTATCCCGAAGGAAAATTTAGTGTTTGAGCTTTGTGAAGCACGAAGATTCGTTATTGCGCAGAAATGATTTCGCCTCCTGTCACCGAATCTCTCACTGCGCAGCCTCCCCATGTGCATCCGGCAATGTAGTAAATAGGAGGGTGTCTCACGGCGTTTATGGCAAGGTAGCGACCTTATCGGCATGCAGCGATCACCTTATCGAATAAATTGACCCCGGGGTTTAATTAACATATATGTGGCATCTGCATTATGGTGGTTCTGTAAAGGAGGTTTCACCTTATCAATGTGGAGGTGAAATGTTCCCCCCACTTCACATTGTTCTTGCGTCTTCCTGATCGGTTATCAGGGCACACGTGTACTCTCACAAATAAACTTTGCCATTCCTTGTTCGTTACAGATTAATTATAGCAGACCTTTTTATACCCCTGCTTCTTATTTGATTGTAGCATCAAAAAATACTTTGAATTCACCACAGCGAGCTTTGTTGTCCAAGC
>MSTRG.1264.1|356||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
AGAGATGTAACTACTTAATCTACAAAATTTGAGGGTCTCTTGAAGGTCTGTTTATTACTATGAAGCCATGAGCTGAATTGTTAGTGATCGAAGCAAAATCCACACGGCCACCGCCAAAGCTGAGCTTAGGCGTGATCAGATAGTTGTCAAGGGTTGTATTCATCGAGCTGAAGCTCTAACATTAGAGATGCCAGAAAAAACATACTATTAAACAAAATTCATCCTTTTGTGGCCCACAACTGAAGACGTACCTTTAGTAATTTGATTACCTTCTGTTTGCCAGAAACAACTCCAGCAGTGCCCGCCGGCGGGTTAGCTGCTTTGCAAATGGAGGGCTCGGAAACAATTGTGAATG
>MSTRG.1289.1|425||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
CCGAGGGGCCGAGGGCCCATCTTAGGAAGAGAGAATTCGGGAGGCGTTCATAGCACAAATATATTGGTCCAATTAAGTCAGTTTCGGGACCATTCCTCTTGTGAAATACATTGCTTGGTACGGTGAGGGAGTTCGTGGGGACCAACACAGTGGAATCCCTAGTGGCTCATCGAAATAAGCAGCCAGAATCATCAAAGCTTAAGGTGTATCAAATGAGTTCCTTACCGTCTCATGGGCCTTTTAAACCCAATTGATAATGAAATTAACCATCCTATACTCAGTTTGCTTCCCCAAATGGACAAGCAGGTAGAGAACCTCAAGAAGGCAGCGCATCGACAGGCTACCAGACACAACAGGCTGAATTAAGAAACCCTTCACGAAGAACTAGTCTGTAAGTATGAGAAGCTTGATTCTTCCATGTTTG
>MSTRG.1299.1|345||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
CGGTGGTCTTCGACAATTGCTCTAGAATAAGGATGTGGTTGTCATGGTGCAAACGTACAGACAAGGCGTATCACATTGGTCATTTTTTTGTAAAGAATTGCGCTACATCGGTTTGCTCGTTTCGACAAATCGAAAAAATTAAGGGCCCTCTCACATCTCATTATCGTCCATCTACAATACGAAAGTGACCGGTTCCACCAAGTGCAAATTGTGTCTTCTGCCTATCTCTGACTGCTAATGGAGGTACCGAGTGCACTGAAAATGCCTACAAGAGGCCTTCCGCGACTCATGATGTTGTGTTGTATGGTGTTCGTTCATGTCGTCATTGATGAATCAGGCACTAA
>MSTRG.1314.1|558||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
CCGTAAATCTTCCTGTCACTGAACAATAAACTTGTTTATCTCTAACTCATACAAATCACAACTAACTTTCAGACAATCGATCATCATACTTCGAGTCTTTGTACCCAGACATCACCAATGTCTTTGTGTTATGCTGTTTCACTCACCTATTGCACCGACTAATTGTTGACTTCATGCTTTGTAACAAATGCCTTTTTTCACATCTCTAATAATTGAAGCTTACCTAATAGAAGGTATGAAATCTTTCATTTATGGGTTAGTCTACTTAGACCTCCCACAAGCGTCATTGAAAATGTTGACAACTTTTTTGCAGCAATCGAAAACCAGGACAAAATAGATGCTGCTGAAAAATCGAAGGCGCCAGTCACCGCCAAACCAACACTTGATCAGTCTTTTTTCGTGAGTTTCCTTGCATTTTCAAACGTACACCTGTAGTCAAGTCTACGGACGAATACCAGTTTCAACTACAGGGTCTGAAGCATGGCGGCTTTATCACAGAAACCCCATAATCCACAGAACCCCGAGATTCTAAAGTATATGAGTAGCAACTACCAGAT
>MSTRG.1397.1|956||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441| 
AGAAAAAAAAAAAAAAGAATTCAGCCAAAGTCAACAAGGTTGAACATCCTCCAAGTCAACAAGGTTGAACAGTCTTCTTGTTGGGTCCCCTGTTGAACTTTCACCCGGTTTGGCACTACGTTGGCTGTGGGAGGCGCCATCTTGCTTTTTGTTACCTGCTGGGCTCTTGTCTTCAGATAGGGGTACCGTCACTTTCGCCATTATCCCGTTAGCGCCAACTAGCGTCAACTAGCAAGGCATTCTTGTACAGCGTTCCACTGGCACCTGCCTCCCTCCTGTTGAGGGTCCTCCAGTTGAGGAAGGGTGGCCGCTCGTCGTCTGCGTTCCGCCCACCTAGAATGTTCGTCATCATCTTTCCTACATTTCCGTTGCCTGTCCTACACGCTTTTCCACCTGTTGCTCCTACTTCTTCATCTTGTGTGCCTACATTGCCGCTTCCTCGTCTACTGCTACATCTCCCTACATGGTCCGTTCTAGATCCATGGATCGGTGCACTATCTTCACGGTGCCTCTGCTCACAGAAGACTACATCCACACATGAAACAGGCGATGTTCTGTTTACTTTTTCTATTTTTTTTTTTTAGACGGGGTGTTGTAATGTGTCTCTACGTCATTCTCTTGCTGGACGGCCAGTTGATCCGATGGCATTATTTCTGTTGCCCTTTGCATCATTCTGCCTACGCTGAAGGCTCTGCGTTTCGTTGCAGTTGCAATCACAAGCTCTCTGTCTGCAACCGATTACGTCTCCTAATTGCCTACATCTCCCTCTTGAGCGCCTGGACCACCGTAAACCATATTCTCACTCACAGACCCCTCAACAGACACTGTCCAGTTGGACGGAAATGGCGGGCCAATTGATATGATGTTTTGTAAGCACCATTTAGTTTCCTCATTCTGATATTCCGCCCCTTTTAAATGCCTCATACTAGGTGTCGTTAAATCTCTCATCCTAGAG
>MSTRG.1449.1|551||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
GCTGCCCACACGAAGCGAGGCGGAAAAGAAGCCTGTCAAAGTGGCTGAGATATTCAAGGATTCGACAGAGACCCAGAGAGTTTAAGCCGAGTTGGAATTGCAATAATGAGGGATTTGCAAAGGCTACTTTATTAGTGAGAGCATTCGAACACAAAGGACCCTACAAGTACCGCTGGAAGTACCGCTGGAAGCACGTTGGAAGCAGCAGCTACACGTCATGGCCGTGGAAATCACAAAACCGTGCTTTGTTCGGTGAGAAAGCCGTTGTGGGCGACGATGCAGAGGGTTCCGGGGCTTGGAGACTTTCCACGTTGGGCTCTTCTTTCGGCACGCCCGAGATTGGACACTCTTACGATGTAATTAGATTAGAGATATTTGCTCGACGAGAACTGTGTGGAAATTGTGGCTCTGGCTTGCAACGGCTCTGCTGGAGCATACTCAAATGTTCATCCATCCTCATAGTCAGCCATCACCAGGAGACTTGAGCCTATACTGGCATTAAGAAGCTATTTATTAGAATTGCTATCCAATTGACCACTTGATGTCTAAA
>MSTRG.1461.1|700829||701801|PEKT02000003_C_auris_B8441|
CTGGAGAAAAGCACCAGTGTGGTTATGCCTGCTAGAATGCCCCTAACAGAGGAGAGGGTAATTTGCAGGGCACATCAGAGGGAGGCTATTGCAGGCGACTGTATTGTAGGACTGAGGGGTTGCAGTTTGCGAGGGGAGTTGCTGAGGGTGTTTTAACTATGTAGTAGGTAGAGGAGGAAGGAGGAAGCACACAGAAGAGCTCGGGGGGTAAAAGCGGGCGATGCCACAACTGCAACGTTTTTCAGCTGATACTTTCGACGTTTTGAACATAGGTCAACATGCCTGGCGATCGTAGGAAATTAGCGAAAGCAGAAAAGGAGCAGATTCCACAAACACACCCCTTGACAGACAAGCAAATCGACCTTTTGCATCCAGGATATTTGTAATCCTCCTTCTCTTGTCTCCTTCTTTCTCGACGTTTGAGCCTTGCTAGTCTTGTGATTGTGGTTTTTCTATGTTCGAAAAACAGTTTCTGCTACTGTGATGGTCCGTATACCTGAGGCTGAAAGGGCACCCAGTGCTCATCTTCAAGCTGCCTCAAGTCATAAGAAAGCTGTCTAAAGCAGCGTGCAATTGGCTATTATGTTGTTTGATTTGTGAAAACAATTTCTTAGCATGATGTGAAGTAATAAGTTGAGCGTTCACAGAAGTTCAGGTGATGCCACCGCATACCTTCAACATCTTCTTAATGGTGTATTCAGCTCGATGGTCGTCAACTCAATCCTCCTTGATCGAATCAAATTGACTACTAGGTCCTTGAGTGAGCTTGCAACCATCGGCAAGCACCAACTAGCCCAGGAATATTCCAACGCTCTTTGCACCTGCAAACCTCCACTATTGCATCCTTTTTCTCAAACTTCACACATTGGACTTCGATCTCTTGTGTCTAGGCTCCTCGTTATCTTGGGCTTCCCGTTCCCTCTTTCTTTCAAGTTGCTTGTTTAAACGATGCATCTCAAAAAACGTCCAGCCA
>MSTRG.1489.1|337||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
TTTATATGCTGCATACATCGAGTTGAGCGTTTACCTCTGCAGGAGCCAACTCGAATTGACAAGGCTAACGAAAAGCAGATCGTTTAAACATTTGACACCAGGGGTTGCCTAACAACTTGAAAGAGTTTCGTTACTCTGTTACGTTAAATCGCCACTTAAGCGAAGGCAGGGCGCCTGAATTCATGTGGAAGGAAACTTCCCCCAAATGAGATTTATGTATTCACTCGCCTAGCCGCGATTTACGGGATGCATTGTGCATTTTTTTTTTTTTGCTGGTAGGTCTGACTTCGGTGCGAAAATCAGCATTATTCTATCAAATAGGGACTTATGTGCCAG
>MSTRG.1494.1|252||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
GAAAGGAAAACTGTGCAACTCTTTGTAATTTACCTACTTTAGACTCGGTGTGAAACTTTCTGCTGTCAATGGCTCATCTCCTTCATACTCGGGTTTGTGAGTTCGATGCTATGCTGTTTTTGAAATTATCGCAGGTCATTAAAGAAGATGTCCAACTCTATGCTTCAACTGAATAGCCGTGGAACCCTCCTTTGTAGATATAATGCCATGGATAACCAAGTCAGGCAAGGATGCTCCCCAAAAGCAGAGGA
>MSTRG.1500.1|671||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
GACATTGGGTGTTGCTAGTGGAATCCTTTGTCTTGAAAGTCATTTGGGATTTGCTTTCTACTTGGTGGGAACTACTTTGACTAACACGTCATTTCATTTCATGTGTTGCGAAGGTTCTAAACAATTTTATAGAACTCCTGGAAGGCAAATTTATTTGAGGGGTCTTTTAGCTAATTTGCCGGGATACGTTATGATGTGGTGTCTTACCTACGCGTTGATTCAGTAACACCCGCTTATTAGTGTTTTGCATGAATATAACATCGATAATTAATTTGATGTGCAAGTTTTCAATCAAGGTTCGATCTTGAGAGGGTTTACGTATAGCCTTGATATCTATCCCAACGCTTTGCAATGCACAAGATCACGGGTGCGCTGAGCTGCCTTCGTTTTGAGCGAACAGTTGTAAGCAGATTTGAAACAATGAGTCAAAGTTCTCACTCTCGGACTGGAAAACTATCCATTCTTAATTTTTATTATTTTTTCCTTATTTTACTCCTGTTTACCCTGCCATTTACCTTGATTTTTGTGCTAAGCTATGTAAAGATATATACAAGAGCACTAGGGGGAATATGAGAACCCCTACTATTCTTTAAGAATATTTCTAGTCAACATCATGAAAATTCGACATCTGACGAAATTTCTTTCTCTTTCGACCTATTTTTGTCTGCTG
>MSTRG.1514.1|964||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
AGTGTTCCGTATGTAACGGAGCGCTGGATTTGTTTCAGCATACTCTTGCTAGCTTTCGTCCTTAGAATAGTATTTAGTCATGGTTGGTATATCATCTGCTACGCATTGGGAATATATCTTTTGAATTTGTTTCTTGCATTCCTCACTCCAAAATTTGACCCTTCCTTAGAGCAAGAACTGAGGTCATCTAATTTGGAAGAGGGAGGGGACGAAGTCGAGGACGAGTTTCGACCTTTCATAAGGCGACTACCGGAATTCAAGTTCTGGGTCAATGCTTCCAGAGCGACTGTTGCATCTTTGGGAGCTTCTTTATTCCCGATTTTCGATATACCCGTCTTTTGGCCCATTCTTGTTATGTATTTTATCATTCTATTTTGCTTGACTATGAGGAAGCAGATACAACATATGATAAAGTATAGATACTTACCATTCGACATAGGAAAGGCAAGATATGGACGTCAAGTAAGATAAATGGGAGAAGAACCTTTCAGCTAAAGGATACTTAATACCAAGTGCACGTAATATTGTCAGCATAAGTTGCATCGTGAAGAATTGTAGAGATCAATTTGCGATGTAAAATCCACCACTTGGACATATATTTTGGACGTTTTAGCCATACATACCAATACTTACATTGCCAAAGAGATAGTAGAACGATACCTTCATCTCATAACATACACGTCATTCGTGGCATTTAGCATCATTATCCAGTGGATACTTCCTGTAATAAATTTTCATCTAAGATTGTGTCAAGACTTCTATCTACTTTAGCCGCCAGGAATTGCATAAATACTTGATACAAAGTTTGGGAGCTGTTAAACCGCTTTTTCTAAGGGGAAATACAAGGAACAACAGAACTAATACCATACACGTTCAGATAAAAAAAAAAAGGAAAGCAAACGAAACAAAACCAGAGAATGTTTCCATACAAGATAATTCTCACTCTGCAAACCATTTAACGAA
>MSTRG.1516.1|794688||794901|PEKT02000003_C_auris_B8441|
TCACCGACTGCAACATGATTAGATTCTTTGGTACCATTATTGCTTATCCTAGTTGTGTCTTCGAATGAATGAAGGTGCGCGGAACATGTAGTTGTAAGAGAAGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGGTGAGGCACATCTCAAGTACGGAGTTCATCACTGCTTAGTATTCCCGAG
>MSTRG.1557.1|249||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
TCCCAAAATTTTGAAAGCATTTTTCGTTCATTTTCGATTTGTGAATCTCGAATCGGAAGATCTATGCTTTTGTTGGCTGTTTATGTGTTTGAGAGCGTTTTCGCAGCCATTTGGCCAAGGCGTAGAAAAGGTGTTGAAGTAAAACTTGTGTGAGCATTTTGTAGGCACCGGAACTGTCAGTCAGATTTGGGGGATATCAGAATGGATTTGTAGAAATTCTTCGATTTTTTTGCTCACCTTGAAATGCA
>MSTRG.1573.1|453||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
CTTCTCTCGTCGTGCTTCTCGGGCCTCTCATGGTGCTCCTCCCATATGCGTTCGATTGCCGCTCTGCACAAACGTTTCGTCACTGCTCCCTCAGAAAATCGACAGCAATAAATTTCATGGCGCTTTTTGCTTTTGCGGTTTGGCTTGTGGGCAACTTCTTGTTGAAGGTTTCGCTGGGGTCGCTTTGGTCTGGGGTCTGCGAGGGACCTCTGTGGACCGTGCGCTTGGACGAGGAAGGGGCTCGGCGAACTTAGGCAGCCTCACATTAGTTCTCTCAGCCGCCTGCTCAGCCGCTGCTTAGTGTGCGCTTCGAGCACCTTTGTGACTTTTTGGCGTCGTGCTACCTGTGAGAGTTCTGGGGGTAATTCTGAGATTCTTTCTTTCACCTTTTTTTTTTTTTTTTATTGGTATTTTCTCTTTTCGGTTGTACTTCTTGTTATTATTTTCTGCTA
>MSTRG.1580.1|895||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
GATACGTGACTCTGACCATTGACTGTTACTTCATCAACTTTAGTTCTTTGGACAAGATGGTAGGCGTGATGACATCTACCCCTTACTAGAGTTAACGGTATTGTTTACAAGATTTGCCGACTTGCGCTAGCGATGTTCACTGAGAAGCCACTTTGGACCAATCGTTCGCTTCTGCATGCCGGTATCACAAGCTGGCGACACGTGTGGATGGAGTTTAGGCCGTGGATGTAATATCCGGATGGGCTATTGACGATAGACATGCAGTTTCAAGGCTACTATAAGCCGTGGAGGTGAAATTGTGTAATTGCTTTGGGGATGCCAACCCTGTACAGTTTGATTAGGAAGGCTTGATACCTGAATTGGTATTGTGATCAAGAGTAGGCAGAATGCATGGCTATAGGCTGCTTTACGTGAAACATGATTGGATGTTAGGGAGCAAAGCTGGTGTTATCCAGCTGGGTTGACTCCCTACGTCATAAGACCTGCCCTGAATCTAGATATCAAGCTCAACTTCGATTTCACTGTCAGCTCTTCCCTCAAAGTTCATCTTCTTTGGTTCTCCCAACTGCCCACTATCCAGGAAGGCAACAGCCCATCAGAGCAACTGGTATCGATAGCATTGTCGCCATTTCTCTTTGACATCAGCCTCCTATGGCCCTTCAGTTGAACCCTGTAATCTGAGCTCCTGAAGCCAATCAGTGAGTTGCACTTGTATGGAAAGGTAGGACCTCAGCAGAGTTTCATTGCCCTCGTAGTATCAAAATTGCCCCATAGACCCTTTAGAAAACTACTAGAAAGAGGTAAATTCTGGTAAAAAGTTTCAGGTGTAGTCCACTGACGTTTCGCTGAACTTGATAGTGATATTTACGTAGACAGACCCAAAACCAAAACCCC
>MSTRG.1618.1|646||NA|PEKT02000003_C_auris_B8441|
GGCATTGTTCCTGACGTGAAGCTTCCGTAAAGCTTCAATGAAGCTTCACCCTTCCCTGATAAGATGTTCCGGATCCGCTGTCCCCCGCTGTATAAACAAGCTCACTAATCAACTAACTTGCGCATCAAGAAGTGATGTCTTCTATGGGTGAATCTTGATTAATTTGAGCCTGCCTTAGATTCAGTGTTGGTTCAGTGAAGCTTCTATCAGCTCAAGACCACAGTCATCTGGTCCAGCCCCAGGATTTCTTATATTGCTCGATCACAAAAGCTGCTGATATGCAATCGCTTATGGTAACACCTCTAAGCGTATTGGCAAAGTATTATGGTTTCTTCAATAAGTGGCAGACTATATCAAGTTATGATCCACGATGTTTGTTGCATAGTCTATGCCTTTGTGAAAGTGCCCGTCGATGGTGAATTTTAGACATGGTATGCGAAAATGTAACACGAACGGTTCGAATGGGGTAATTTGAGGTTTTTGATTGCCGTAGCTATGGCAAAAACGCCAGTATCATTTTGTATGCTTCTAATTAGAGGCGTTTTTGTGTGAAAGGCTGATAGTAAATCCGCGCACAAAGCCCACCACGTACTATTCTAATTTGAGTGTGAAAATATACAGCTTGTAAGAATTCCAAGGTTGCAT
>MSTRG.1660.1|428||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
AGAAATCTGTTTATCAATGCAGCATACAGAATTTCACAAATCGAAATAACTATACACCTATCAATATTATTACCTTTTGTTGCAAATGTACCTTCCGTTTGTAAACACATGAAGAAAGTATTCATCGTTTTGATTGCGTTGTTGGCAACACGAAAATTGGTGCTACATAGCAAGTCCCACTTGACATAATCTTTACTCCTAACCTTGGCCCCAACTCGTATGCAAAAGTACGCTTACAAAAGCACATTACTAGCCTCAAAATGACCGAGCTTTGCTTTTTAGAAGCACTAGATTATAGTGTCATGAAGAAAGCCTGTCTAACATTCCAAAAAACGTAAAGAAAATAGGAAATTCGCCTATCACACACGTGCAACACCTAGACTCGAATTATCGGAACAATATAGGAACAAAAAGAAAAAGAATAAGG
>MSTRG.1732.1|606||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
ACTATATGATGGGTAAGTTACTGGCTGCGAAATATGGTCACCTCCTTCGACTCGGGCACTGAGAGTGGTCATGTGGTGAAATAAAGCCCCAAAAGAGTGACTGATGTTCAAAATTTACTGCTTCTTGTCTTGTTGTCGGCTGAAAGTACTCCTTGATGAGGTTTACTTTTTTTTGTATCCTTCTTGCAATTTCGGAGTGTAGTTGCAAACTGGAAAGATTTTCGCTTTTATCGCACGGAAACATGTTAAAAGATATTTTACATTTGTTCTCAAAAGCCACTTTAGAGGCTATATTTAGACAAGTCGAGATTAATATCAGTACCTTTTTATGAAAGCAGTAGCATTGAAGAGTTTGGTACCCGCGGATTCCATTCTTGATCCATCGCATGTCATTAATCAAAGATTACAACCTGAGCTTTTGATAATTTATGGAGTTTATGACTTGTACTTATCATGTAAATCATCAAGTTTTTACGAAGGAGTGTACTAGTTCCGCTTCCTACCCAGTCCAAATAAGGAATCACCCACCCAATGCCTACCTTAATCCCATCTGAAGAAAATGTAGCCAAAGAATTGATTTATCAACTTAGAGTGGTACAATATGG
>MSTRG.1749.1|297||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
TACGGGACTCGGCTTTTAAGGGAACAATGTGATGGGGTAGTTTTCAATTGATGTTATCAACTTTGCGTGGTGCCTGATAGACGTGAGAGGCACGCTCCGGTTTGTAGCAAAAACCACCTGACCTTTTTCCACTAACGACATGACTTTCTAACGATCCCGACCCAAGTGGCAAGTGCAACTGTGTCTTCGTCTCCTTTTTATACTATACCGATGTCGACCATGCTTTGCATGAGTAAACAGTCAATTGCAACATGTAACCGCCAAGTACTCAGGCGTACAGCGTACGAACCATTGAA
>MSTRG.1763.1|603||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
GACTCTACCAAGGAGCATACAATGAGTTTTCGCAGCGATTTTACTAGGGTGTCTCGTTGACGTAGATAATTTCAGGCAAACGGTGACATGGAGGAAACCTTGAGTTTTGATGAAAACCAAACCTCCCTGTCTAATATACTCATGATTTGAGGTTGTTAAATCTTCCTTCTCGAGGATTGCAAAATCCCCTCTTTTGTGTTAAGACATGCCAAAATGTCAATTGCGAATAGAGCTGTGGATATCTCAAACAACTTAATATTCTCGTTCTAGTATTCAAGATGTTTACGAAGTGATCATAAGCCAAGTATTGACTATATTAAACGAGCAGGGACATCAAATGAGAAGCAAAATGCCTTTTAAGTACCAAATATCTCCGCATTTGACAAGTAGAGACTTCTTCATTTCAGGACGTTTGACCACGTCGATGCGACTTGAGCTTTTATAACTAAGTAGAACGTTACTCCTCCCCTTCTCTCCTTTTGCCTCACCGTTGCCAAACTTGGTCTTAATCTTCTTGTTCAACTATAATCGAAACGAATTTAGTTCACTGTCAACTTGATAAGATAGGACACAATATTTCGTATAATGAATCGTTAAGCTTG
>MSTRG.1769.1|225||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
GCTACTCTTCGTGCTGAAGAACTATCAAGTTTCTGGGGACAAAGAACGACGCAGGGCACAGGAATTGTCGTTAATTATTTTCAACATCCCCTCATATACGCACGATGAACATATTCTAAAGAGTGCATTTTGGTGCAAATCAATTCCCCAAAGAGCCCAAAGATTTTCCTTCATCCCGAAATGCATCTTTACACCCTGGCTGTCCAGTCTTAGCTCCGAATCCC
>MSTRG.1786.1|459||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
TTTGGTGTGCCGTTCATTTGTAGCCTTCAAATCAAGAAATTCTCGATCAGCGGAGGAGCCTATTTACAGAATTCTTGATCTCACGGAATACCGCTTTAGGACTACACACATGCATGGATGGCGAGAGATTGAAAGCCTTGCAATATATAAAGTGGGTGTCTCTGACTTCAAAAGCTACACACGACCTTTTATATAGATGTTAAGTAGAGAGCGGAATCCTCAAGATTTTCAGTTAGAGTGAGTAAGAGTGTGGTAACTTAAAGCAATTCACAATTTTTCCCGGATCGGAGTACAATGTTTCAAATCATCAGCTCGCTGGTATCCCCCCACAAATATCAAATTGAAGAGCTGCATTCAATTTCGTGTTAATTTAGATAGTATTGCCCATGTTCATACCAATAAGTAAACTGGAATGAGATTTGGTAACTGCTTTATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT
>MSTRG.1832.1|450221||450525|PEKT02000004_C_auris_B8441|
TAAGGTTGGGCTCCATGCCGCCGCTTTTGCCGCCGGTGTCTGGTTCATCCAGTCTCCATTGATGGACGTCTTGGTTCCTCAAATTTAATCATCCAGCAGGATCACTCACTAAACCAATGAAAAGTTGTACATAGCGCAATGAAAGTTTAACGATGACAAGCAAAATGGACCAAATCGTATCATGTAGAAACCGGGGTTCTTGCGGTCCAGCCGGGGATCCGATCACTGACAGAAAGTGGCATGATCAGAAACAATTTCTCATGCTTAGTAGACAACTCCCTTTTCTTTGGCAAGAAGCAAGCCCA
>MSTRG.1835.1|456585||456979|PEKT02000004_C_auris_B8441|
AACTACCCACAACCTCCCGCCACCAACAATGAACAGCGAAAAGATTGTCGGATGCATTTTGGGTATGTAAGGGCGAGTCTGATTGGGTCCTATATACGAGTGATATCTTGGGCCTCAGTTTTAATGCCAGCACAACAATTTTTGTGGACCCACTCTTCCAACTTCAATACTGCCATTCAACCAATACTAACGTCAGCTATATTCTTGCCCCCATTGGCCGTCTTCATGAAGGTGGGCCTTGATACCCAGTTTTGGATCAACATTGTCTGTTGTATCTTCATCTGGTTCCCTGCTATCATCCACGCCTTGTACGTGGTGTTGAGGGATTAAATTGCTAGACCGCCAACGCTACACACGGAATATGTACTATTAATTCATCACGTTTTTCCATTTTT
>MSTRG.1842.1|447||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
TAAGCATTGAAGACGCCACCGAACAACGACTCCTCCATATCTGTCCTCACAGCTCACTACGTTGATTTGCTCGGTCATGTTTCCTATTTTGTGCAATGTGAAAAAGACAAAAAAAAAAAAAAGGAAATGGAACAAAACTCTTACAAAACTCAAAATGGAGCGACGACTTCAAGAAGCGCTAGGCTTTGTGAAAAAGTCTATTGAATACAAGCTTCGCTAGGTCACTATTTTGAGGGCATTAATATGGTGGGGGTCCACCTAGGCCGTTCCATGCAATGGAGCGCAGGACCACCTAAAGTAAGGTTGTGGCGATGCTGGATGTCCAAAACCAGGCGGAGTACCGAAAAGAGCAAGCACGAAATGGGTCCGAACCCTGAGACCAAGCGCCAGGCGACTATCAACAGAAAAGTTGGAGTTTCCATTTTGGATTTATGATCTCTGAGCAG
>MSTRG.1881.1|1010||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
GTAAGACCTACAACCACTACAAGAGGCTGCTCAACGCACAAAATGAAGTGTCCTCCAATTGGTGACTATAACCAAGGGAGAACCAGGCATCGTAGATGGTGGTAAAGTAGAGTGTCATTTCAACCTGTCATTCATATATGCCTGGTACCATGTGAACCGAAATTGGCTGCAAAAAAACAAATTTGCAACATATTCGCCATGCAACGAAAAGGCCACAGAAAGTGAGCTCACAATTCTTCCATGTATTAGTCTGACAAGAAGTGGCTTCCGCAGTTTCCCCTATTCCAATCTTGTCCTGTCTGGCAACGCCCCAAATAGGTATTGCCTTTTGACAAACGGAATTCTCACCCTAGGATTTCCCCATCGGCACATCACTGCCAAACGCTCGCTTGTCCGCCTTGACCTACACAATTCAGCATCCCAAGACCATCGCAGCAAACACCGCAAGCGAACTGCCCAATTTATCCGGCCACTTTCAGCCCAACGCACGAGTGGCGTCAGCAGGGTAGAATGCACTGGCGATTTTCGGCCACCCGTAGAGCGGCTACAGGAAAGTCGAAGGTATAGTTACATTTGCAAAAGGTGGGGGCGCCGAAGCCGCTTTGAAGTGTGTGCGACATGCAAAAAACAGTTGGAAAAAATACCATTGGAAGCTACACTGAAAAAGTGACCTAATTTAGCTAACAAGGCGAGGAACACCCCGGAAAGCACGGACAAGAAGGCACCCGCGAGTGCCATGAAAATGCCATTTGTCCGAGCCCCTATCCTGCTGATGCCAAAGCAGAGATTGGGTCTGGCATTGTGTTCTTTTCTGTTAGCACGAAGCCTCCCAGCAACCATCGGGGAGCTGGCTTGTTACAATTTCATTGCGTGACCCTGCTTGGACGAAAGCCTCAGTGACAATCGTAGGGGCCCTTCGGAAAAATGTAACCCTCGCTCGCATCCCCCACCAAAAAAAAGAGCGTCACAAAATATGGGGTTGGGCCGCACCTATTTTTTCCGGCGCTTT
>MSTRG.1928.1|303||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
GGAACTCAGTCAATTATGGGGGATAAAAATCGCATTTACTGTGAATTCAAATTAATTGAGAGTCGTCAGTTTGTAAATTGCACAACCCTCGCGTCACTTTTGCTGTCACCATCCTGATATGCAGATGAAGATCAGCATACTTAACAGTATGTGATGCACTGGTACTATGTGCTTGAGCTTTCACTTTGGACATTTGATTTCATGCAAGAGAATGAAAATCTATCTATTCATCTTCTACATTCTGCTTTCCCCGTGTAAATATTTCGAAAGCTACCTGAATAGCACCTGCAAGTGCCTTGCTG
>MSTRG.1950.1|551||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
CTTTGTAGGACCCTTGCAATTCTAGTCCCCAGCGAGTATCCTTCGTAAAATCTTCGTCTTTCTGCTTATTGCATGCACCGTAACTGTGCTTCGAGGCGCTTTCACAGGACACGCTTGATCGTATGATATTTGCTTTTTGTACGTCTTCCAGTGAGGCGCCGTGATGCGTAGGTACTTTTTCGGCCTCGCCAACGGATGCAGACGTGAAGGACCTTCAGATGAGTGCACCGCTAAGAGCGGAGGGCACAGGGCCACAAACATGAAAAGGGGGATATAGAAGAAGGTGGTCTTTTATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTAAAGACCTGGGTTCGGTAATACGCCCAACCTACTTTGTGGGGCCACCTTGACGTCACCAGCAACGTACTAATATCCACTTTTTCAATGCCTCACAGAAAAGACAGCCAATTGTTAAATTCAGTCAAAAGTACCAACTAGCAGCGTATTTATCACTCACTCCACATCGTCAGTTGCACTAGCACTGAACAATTGTCGGCTTCAATAAGGAACGATATTGCCTTGATTG
>MSTRG.1973.1|260||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
CTGCAGGTGCTGCAAGTTCCGTCACTCCGAATATCACTACTGCAATTCGCTACTCTCAAAAGGAATTTGAAACCACAAGGGGGCTATGTCGACTTATCGCCGAAATAATAAAGAACTGCAAGACATCGGTTTGGTGGAAAAGGTAAATCAAAAGATTATCTCAAAGGAGTGCAGTTGAGTATTGGTGCGCGATGGTAGTAATCAATGAATGCTCATTTGAGGACTTCTACAAAGCAATCATTGGGGCCCAGTTACCTCC
>MSTRG.2007.1|797||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
ACTTTTGATACCAAATGGCTTTGATAATGTATGTGAACCTGTTAGCTGAACCACAATAAACCTTCTATTGAAGTAAAACAATTTTCTATACTGTTGTGAGGTTCTACAGAAATTTTGTGAGGGGATGAGGTGCTCTATATTGAGTGCCTAAAACTAATTGAAAACTCGGTAGGCGGCTTTCGTTATTATGAAATTAAGGTTTTTTTAGGGAATATTGAAAATAGTGTCATGTCTACAGTGCTCGGACCCTCAAAGTCACTCATTAGTTAGAGCACTTCACATTGGTTGCAATTAAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTCTGGGAGCCAATTCCTGGGAAGATGAGGAGTAGCAGTGGTTTTTTGCAAGTATTTATAGTACCTTCAACAAACTCAGAAGCTTCACGTTTTGGTGAACTGGTGTAGCTGGGAGTACCATTCGTTCTCATGATTTCAGCACCAAGATGCCCGCATTACCATCGTCGATAAGCAGCATTGTGTTATTGCGTACTTTGAAATTGAGGTACAGAGAATATACACACTATTCATTCAAAATGTTGATTGGTTTGGACAGCGGCTTTGTGAGATCGGTTGAGTACTCAGGTGAACTAGCTCAACTACTGCGGGGTCTGTTGAGAACTCAAAGAATAGAAGACTCGCACATACGATGTAGCATGAAAGTCACATCAAATATCTGAATTACATTAAGACTTACTTTTTCTCGACTAGTCTAATTTTTTAAGAATGCTAGGTAGTCATCTCAAGTGGCGTGGCTGCAAAATTTTGAGTTTGCCATAAA
>MSTRG.2018.1|3328||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
AAACGGTTCAGATCTTGCCCTTGGTAAGCTCAATGCGTGTGGCTGGAGCTATTGTGAGTTTGGTGCTTTGTTCCCCCAGCTGCTACCAATTTGCTTGAGCAGATTCCTACATACCGGCTGCTTATGTCAATTCTCTCGACAATAGGCGAGTCATCTAATTTTGATCTTATTTTTTTATTTTTCTACCTTCAATTGCATCTCACTTTAAGTCTGTTCTCGGACGTCGCGGCTTTGCACCATGGCATTCGTGCCCATTTTGTGTTGATCCTTCGACTCAAATTTTTTGGGTCTCTTCTTCATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCGCGTCAACTGTTTTGAGGCCCGCTGGCATTGTCCTGCTATGCACCTGCGAAGTCCCGTGAACGACCACCTTTCCCCGAAGTGCTCGCTGGCTAAAAAAAAAAAAAGAACTCCTTGTTTGCTGATTCCAATAATAACATGATACTTCGTGCTGAAGATCTTCCCATGTACCCAATTCTCTTCCAACTCCTCTCCACCCTCCCATGCAGGGAGCTACAGGGTCCTTGCGTTGCATAGCAAGAGGAAGATAATATTTTCTCTGAACTGTCCCTTGGCCAATTGTACAGGTGCATGAGGGCAACAAATTGAATGGCTCTCAACCTGAGATTGCTAGCCTTTCAATTTCACTTTGTGGCGCTTCTGAATGATTCCATGCCATATCATCGTGCCGCCGTGGAAACAGGCTTTCTCGCCTGCTGGAGATCATGTCAGCGCGTCTACAAAAAGGAGAAGCCGCTCGCAACCGTTCAAATCAACTGACGCACGGTTACTTTCCCTGGGTCAATTTTTCGAATTTGATCTCTGTGCAATTTAGCTTTGAAGTAAAATCATGAAGAATTCTTCCAAACGTCGAGATCGAGATCACCAGTATTCTTCGATTTGTTCTTTGCCCTGCTTCCGTGACTCTGTTGTATCGCTGCTCGGCACTTCTTTCCTCTTTCGTATTCAGCCCGTGTGTTTTGCTCAATTCCCTTTTCTGGTTAGCGGGCGTCAAGGCCGTGCCACTTTCCCGGTGCCAATCTCGGTGCCACTCCCTATGTTGGTCGAGAGATCCCTCCTACTTTCTGGCTCACGCAAAGCTCCTTAGTAACGAAGGCATATATAGACGATGGCATGGTCTGGAACCATTGCGCCGAAAACAACTAATTTCACACGATGTTTTCGACCCAAGTAGATATTATCATTGAGTGATTTTTGCAAAATCCCCTAAAATGTGTGTTCTTTCAGCTTCTAGGAAATGTCTCGTACACTTATGTTTAATTTTTCAAATGTATTTGCGGTGTCAGCATGCATTTCCTTGCAATGATACTACGTTCAGCATTATTCTTGAGATGCATTAATTTTCGAAGATGTTGTTGTTGTCAAACTGACAATGGCATTCAGAATTCCTTAAACCGACACAGTCTTATCGTTTAATCGTTGCTGTGCTTTGAATCACTAATTTTTGAACTTATTATGTTGGGTCTCTACATAAGTGCTCGCCTCAATAGAAAATTTTACGAAATTGGTTTCACGCTTTTCCCTTCTATGATCGAAGTATTCCAAGTCTTCCGCCCTTTTCCTTGAATTTGTGGTGGATGACCTCTGGCTTTCCGAGGATTTGCTCTTGTGATTTAATTATTTGAATGATTCTTTTGCATTGCGAAATGCTTTGAAGCTGGGTTTCAAGCTTTGCTGATTCTCTCTAGATTAATAGTGGCCAGCCAAAGTGACCTAGCCCTTCAAACAGCCTTTAATAGGCATCCTCGAGAGCTTTGCATCCGACAATGTATAATCCTGGTGACATTTGCACATACTGCTCTTTCCGAGTCTTTTGCTTTTCTTTCGGGGGTATTATTTTTGAGAATTTTTTTTAAGGAGCTCGAGAAACGTTCTTGAACTAAAACTAGAATTGACCGGTCTCTAGTATCTTTCGTCTCTGATGTTCTTGTTGAAAACTTCGTGTGGAAGAGAGTATAGGAACCACCTGAATTAGTAGAACTGCCTCGTTCGTATGAATTATGGAGAAAACATTGTTGTCTTCCTTTTAATTTACTCTAGGATCCATTTTGATTTGCTCTGTCTTCTAGACCGCCAAGGATTCATAAACACGTAGGGCAAAATTATATCCGAGAACTCTGGCTATAGCTTAGATGTGCCAAGGCATTGATTTTGAAGGTCATCTAAAGATTGGTATTTCCTTATATCTATGAGGTTAGGACGAGCATAAAATTTTTTCAAACGTCCGGACTCGAGCTCAAATCACGACAGCATACTATCGTTTCAGTATTGAATGAAGAATACGAGGAAATGAGATGGTTGTGCGCCAATCTGTTTCGTTTATTTCTGCTCGACTTGATTTCTCGCATTCCGTGAAATCCGTGGGGGAATACCATTGGCAAGGATCTCGACTAGAAAAAAAAAAAATAATTCCATGACTATATCATGCGACCAATGAATGCTCCATGGTGGCAGTATGTGGAAGCAGAACAGATCTCACTACAAAGTTTGCTCGATGCCCAATGTAATGAATAACATGCCGAAGCAATCCGAAGTCGAGACAATATCAAATTACACAATTTACATGACTGATGAACACTGATTCCACAATCAATAATCTCGTGTTCATCTGGCTGGTCAAGGGCCATCGGTATTCCGCTTTTCGGAGTTCCGGTTACATCGAAGTTGGAATCTCGGCAAGGACAAGTTCCGCTAAAAATTCCTATAATTTGATGTTTCGTCGCCATTTTCTGGGTAACTCAACTCTACATCAACAAGTCAGTTCAAAATTGAATGACTGTCCAAATGGATTGAAGTGCTTTTGTATCATCAATCTTCCAGCTTCACGGAAAGGAGACTATTGCCAGATGTTGCTTGACCGAAACTGCCAATTCAACCCAAATATTATCTCAAACTAAATTGAGCCTATCAAGCCTTTTCCCGAGAAAGCTATGATGACGTCTAGCGATCCGCAGCCTATGCTGGTGAATCCCAGCCTCTTGACTTGGGCAATATGCATTGGACAAAAATCATAGCTGATGGTTCCTCTTTTGTGTACAAACAAAAGAGCACCTAGAAGTAAGGCCAGGTCAATTACCGCCAGATTCGTTTGCAAAGTGTCTAGTTGCACAGCAATGGGATATTCTAGGTCGCTCTGAATATGTACATAGCTAGAGCATGGCCAAAGAGGTGACTTCGATTCTCATCAAAATGATCCTGCTGGAGGAAGAACGGAATAAGAGAATCCTTTAGCCCATTCTAGCACTACAGTCTGCATCCACTGATGCAAGAATACCA
>MSTRG.2020.1|347||NA|PEKT02000004_C_auris_B8441|
GCTGCAATGGGTTCGTCTAAATTATTCTACGATACGAGATATTATAACTGCGACGGCACATCCGAGCGCACTTGTACATTACACATCGCGCCGGCCTACTCTCCCCGAGGAAGGGGCACGTCAGACTGACACAAAAGAAAAATCAGCTTCTGTAGTGGCTGCATCGGTGAAGGAGAAAGATTGAGAGCACCCTTGAGGCTAAGCTTCGCATCAAGGACGGTGAATGATGCTAGTTGAAGTCAAAAGTATGTTTGACGAGACTGTTTACCCGATCCGACGCTGGCGATCTCAGACGGCATCCATTATTGAGATCGAAGCGACAAAACCTTATATGTCATTGTTAGGG
>MSTRG.2050.1|11656||13113|PEKT02000005_C_auris_B8441|
TCAAATTTAAGCAGTGTAGGTGCTCGAATGAAATAGGACGGACTACGAACAAATTTGCTACTAGAGGTATAGAAGTTATTCCAAACATAACACAAGGTCATGAAACAAGGCAAACGCTCATTTAAGATGTATTTAATTTCAACTCTCTAGTTGAGATGCCGATGCTACTTGTCTTGTGTGAAATCGACGAATGTAGTTTACTGGGAATTCACGACTGGAAGAAGGTTCCAAGAAACAAGACCATAAATCTTGGTAATCCCCATGAGAGATGCAAAGAAGATCTTTGATAATTAATTGAGCCAAGCAGTCAGGATGCTATTCCAGATCCAGCCGCCCGTGCCATTGCCACGCCCAAAACGGAAACACTGCCAAACATAGCCCTTTGCAATTCCAAAAGCGGTATCTTCATGGAACAGTTTCACTGAGAGCCGGTGCACCAAAAGCCGCAGATTAAATATGATCCCAAGGGGTATATAAGGAGGGCTGTTTGCTTGCCTCCATCCTCATCAACTTCAATATTCAATATGGCCGCTCAGACTACTCAGAACAAGAACAACGCTCCAAAGAACAACAACTTGAGCAAGCACGCTGGACGTGGCGCCGTTCCTTTCATGTGTACCATTGTATAGATAATACATGAATCACATATTCTAAGCTTATGCTGTAGTTGACGATCTCGTCAAAGAAATGAAAAGGTTTTAGGAGTAGGCACTGCAGTAGTAGGAGTTTCATTAAAGGCAGTTGACCAGTAAGGTCAACCTAGTCCCATAATATCTACATCAAGACTATATCGCCTTTATTTATGTCCTTGTGTTTAGTTTTCTCGCCGCTAAATAGCTTGTCTCGAGGCTGTCATTTCTCGAAGCGCTCAGAAATTCAGCTCCCGAATCACAACAAACCACACTTCTTTCTGAAGCTGAAAAGACAAATGTCCTCAATTTCTCCATAGTTTGGCCACGGGATTCCCATAAGACGATATCTACGGCTGATGATGTCAATCTGAAACAAACTTTGAGTCCTCTGCGTTGAGAGTCACTAGTGCAATTTCGGGCGAAAACAGCCGACGGCTATAGATCATGATATAACCATCTGGCAGCAATCTATTGATCATGAGCGATAATATTCTGGTGGAAGCTACTCGATGTAGCAGCTTTGTCCGGAAGCAGGCAGTCAGAAGTTGAGCTGTGACCACTTTCGTCTAAAATGACCTCAAATTCAGAAAATGCCTTTCAACGAGACCACAATGTGTTCCAGTATCTCAAGGGCTATACACATGGATCCATTGAATGCTCTTGATTATGTTAGATGCCCGCTTCATTACCCGTCGTGACATCCAGCCTTGACGCGGCGCTATTTGGAAGGAGTTTAAACGTGGAGATCACTTTGAATCAGATCAATGCCCCAATTGCAATCGCCATTTTGAAAAAGCTGCCACCGTCTGACTTCAACCACCTTGCC
>MSTRG.2055.1|1949||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
CCCGATCTAGATTGATTTTTGAAAGTTAAAAGTGACTTTGAGTCGAGAAGAATGGTCGAGATCGGCTGTGTGGGGTTTAACGTGTGGGACATCTGTGGGCGATTTGTGGATAAAAACTCTCCACTGTGAGGAGAATCGGTCTTCTGTGATTAGACTGAGGGTAATTCACCATCATTTAGTCTACTTTAAGGGCCTCTAGGGAACAAATATAGCCATTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTACTTGTGCATACTGAGATTTATTTTCAAAGTGAGTCTTATTGTGGGTATCGGTTGCCAGGGATAAAGCTGAGTAGCGATGTACACATCATAACTTACGTGCGAAAGTGCTACGAGAAGGTGAAATTCATTTCAGCCACCAAAAATCAGAAAGTGAATAAACCTAGTTACAAACCACTCCAGCATTCAATTTGATAGCCACAGACCGTTCTTACCAACTTTCCTCTGTCAATTGATCCCAGTAAAGCTGTGCCTATGAGCTTGCCATTTTGAGAACTATCACACACAATTCGCAACTACCAGCAGCTTGAAGTCCACCTAGTGACAGATTAAGCGGCAAGCATCACAGAACACGTCAATAACGGCAACGGTGATGGAGCGTGATTTCCTGCTTTGATATACCACTTCCGTCGGCAGACGCGCTAGAGATTCAAAATTATTGCCCTTTACTATAGCGCTCCCATCAGCCGAATTGAATCGAGCCTTCCATCCAAAAAGCATTACAATTACAATGAAGTCTTGATTAATTGCATAGGAAGATCGTCGTCGGGCGCCAAAATGTTTTCTTCCCAAAGTACACAAATGACAGCTCTTTCCATCTTCGACAACTCATAACGGTGCATAGACGAACCCGGGGTGGCTCGATCCTGACGGAATGGAATGTGGTTTTTTCCACTGCCCTTGTCTGTCGCCTTCTTTACGCAGACGACTGCCCAAAATCGGAGCCGACCAAACGCGACTCGTGCTTTTTGCGTAAAAGTGCGCCATCAGAAGAACAGTATATGGCTGCCACGAAGGTGAAGAAAGTAGTGATCATCACCTGATGACTCTGAATCCCTTTTGCTCTCTTTCACCTTTGTAGAAGAAAGGACCCTTGCGAGGGTTCAACTGGAGGCCCTTGGCCGTCCTTCATGGGAGAGGCTGTCGCACATGCTTCACCCGATGTCGGGGTCGTGGGTTTCTTCTGCGGGAGTTATCGGTGGGCTAAGAACTTTTCTACCAACACCCGCCAAAAAAAAAAGTAAACAAACACGAGAATCAAGAACGAGCCGAGCATACGTGGATGGGCAGTGTACAACTAGACCGCCACTACATTAGTGTAGATTTTCACAAATCCACAGAATCGAAATTAACGGTCGGGAATATCGGGTGCAAAACGGTGGCCTCCAAGAAGAAGCCGAAGCTGGGATGCTAATTGGGCAAAAGCCTTCACAAGCCTTGATGGGTACGACCTCGCTAGAGCATCGTGCATGTGCCGCTCCTTGGCAAGGCGAAATGTCGACCGGTTTCACTGTGTAGCGCGTCAGAACTCTGCGGCTTGATGAAAGAGATAATTTCAACGAGAAGTTACTTTTTTTACACCATTGTGAGATCGCGCACGAACTGATCGTTTTAAATTGTGTCTCAGTTCTGACAATTGTTTAATATGCCCGCTAGTGTAAGCTATTGTCTGGCGGGCGTATCAAGGCATTGATTGGTTGCAGCGACAATATCCTGATCGGATAGATTACAAACACTGGTTAGCAACCCGGACCTGGTGCTTGCATGGCGCACCTTTAATTATCACCAATCACTAGCCTCCACCAACAGCAGTGCATAGCTAAAGAGCAGGCGGATGTGGAACCATACCGATAACACCGTTGGCCGCAGATCGGCAAGGGCAAAGCTTAACTCAAATAAAGTTTTAAGTATGGGAGGACTTCAGGGTAAT
>MSTRG.2094.1|291||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
CTCACCTCCGGGTGTAAAGGATTTGCTTTCGCTTCCTCCATCAGGTCATTACCAGGTGCAGATAGTTTTTTAATTCTTTGATGGAGGGTCACAATTTTTTTTTTTATAGACTTCATGTATTAGAGGAGCGTTAGGATTTCAGTGTTGCCACTTCCATTCTAACTCGAAACTATATCATTATAGAAAACAAAACTCACAAAGTTGGCCCTAGAATTTTCACTATCATCTGCCCTATTTTTAAAGGTTAATATTTTTGAATATCTAAAAACTATTGAAAGAGGACTTCTCGC
>MSTRG.2163.1|263||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
ATCTGAAGTGGTGTGTTGCAGCCATTCTACTTTAGTGAACATAGCTTCACAGCCTATACCTTTCGTGGACCTAAAGTACTACAAAATCTCTAAGAGCAATGATAAGGAGTACTAATCTTTTGAATATGGAATCAAAGGAGAGACTATGATTGTGCACTAGCTACAGCTTGTTCCTCTCTTGGTTTCAGAGTAGCATTGTCTAGACCTCTCATTTGTCGCTGCAAATCTTTCTTCCTTCTCCGTTTTGAAACCGGAAACCAAG
>MSTRG.2219.1|1031||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
CATTGTTCGTATTTGGCTGTGGGGTCTTCGACCAATAGAAACACGGTTCCATGGCCCCTTTCTGCAATATGGAGCCTAGCGAGGCTGGCTGATGTAGATAGAATTTTCTTGGATCGCCAGTGAAGAAGCAAAGTCGTGATCTCTTAGGCGCAAGATCACTTCAAGATCTTTTTTTGTCGCCTTCCAACGTTTTGGGCGAAGCCTTGATTTGTCAGCTTCAGACGAACTCTTCACGTTTGCGTTTACGTTCTGTTTGAAGGCGGTGTTGGCAGGTTGTGATATTGTGCATAGAAGTGGAGTTCAGTAACTAGTCCAAACCCAACATCAGAAACGCTATTTGAGGACGTATTTTGTTGAGTTTCTAACAAACACTCTAGCTTGATGAGTCCCGTTGAAACTACGAAAGACACGCACACCACCAGATGCCGTTTGATCATTTCAATCTCAATTCTTGTCTGATGTTGGCATAATTATAGAAAATGGAACTAGGTTTGAATTCTGGTGAACTCCATTTGCAAATTTTACCAGTCGTCATCATCTTAGCTGTAGCGAAAACTTGAAAGGACCCAGAGGTAGGCTTGATTATTTCATTCAGTAACCTATCAATCCACCTTTGCTCTTACTGATTGTTTCTTAAAATGGATTTGAGAACCTCAATTTTTTATGGAAGCCTGCGGTAAAGAGATACTTTTTCCTCCATGCTTGATACACTTGCAAACTCCTTAAATGAAGGGGAGGAAGCGCTTGTGATCAGTGGCTCCGACTTCAGCTGTTAAATTTTAAGCTTTTGAGAGTCTGTCTGAATCGAGGAATTAAAAGTGCCAAACTCTAGTGGAGGGCATAGAGGGGCCATTAGAGACGTTCTTATTTTTTATACTTGACGAACTTCTCGAAGTCATGGCATGTACTCGATGTATTCTCGAGGACTAGACATACTAGCGAATAAAAAAAGATCACTCCAAACATAGCATTGTAGCACCACTTCCTGGTATAAAATATCAAGGATTCCATCATTTGATGTCAGACTCCA
>MSTRG.2220.1|940||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
AGGATCGGGCATATCCATGTATTGTAATACAAAAAATGATAGGAGAGGGTGACAATAAACGACCGGTTGACAGGACAACTCGATAGCTACCATTGTTTACACTTGCAACAGAACGACAGATGTATGGGTCTCATCAGTCAGTTGACAAAGCTTTTCGGGAAGAGATATCGGGCACAGAATCAGTTTACGCCTCTATCTTTCCTCGTTGTGGTGCTGCTTTCACAGAGATTCTCTAGTGTAAAGCCTAATCAAATGAAACCTTCATAAAGCGTGTATATGGCGCTTTTGCTATAAAGTTCAAAAAAGAGTGTGTTTCTTGCACCTGAGACGGGTTTCTGATCTCAATTATGCGATCCTTTTCGCAACCGATACTTGCCATCAATTCTAGCTACCAGCACATTCATACAGAGAAAGCTAGCCGAATGAGATGAGTCAGATAAATTTCCAAGAAGGCAAATACGATTTTTAGGAAGCAGCTTTGTAATCACATACACATATAACGAGGTATTCCTTGGGCGACCTGCCATAGTGTGTCAACTGTATACAGCGTCTAGCGTTACGAACCCACTGCATAAGAAGGCATATTGACGGGAGCACCGGTACGATTTTCGGAGACACTTCTGCATAGACACCAATTGCAAATAATGAGGGGTGGAACCGTGGCAACCTCAACTACCCAATGGAGAGATGGCCCCAGTCGGTCGCTTCTGTTGTGGCTGTGTCTCATCATGCGGCGGCTCCAGACTTGCAATCGAATGTGTCAAGTGGACAATTCGCGCTTCAGGCGGTTCAAGCTGCTACGGTGATGATCTTGGCTGCTGACCGTTGAAACGCCCTGCCGAAAAGAAGCCTCCGTGTTACCACGCCAGCACTTCGATGAAAACCGATGTCGGACATACTAACGTGGAACGATGTTGAGTTTTTTCGAATTATGGTCCT
>MSTRG.2230.1|539||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
TGGGAGTGTACCAAGCTGTGAGGAGCAGCACAACAAAAAGTTGCCCTCCTCAGGGCCCTGTTTATCATTGCCCGTCTTGCGTCGTCTTGCAGCTTTAGCCCTATATTTGTGACGCAAATGGGTTGACCTCAAGCTCTATACAAAAGAAAGAAAACATAGAGTATTATTTTTTCGCCACCCTTTCTATTGAAGTTGCGTGCGGCCAAAACCCAAGACATCGATCATATCATTCTGAGGCAGTAGCCGCCTCGTATTTTGCCATCTCCCCTCGCACTTAACAAAAGTAGGCCGATGCATGGGCGACCCTTCCCCACGCCTTGTAGTGCCTCGAGGGCCTCGAAGTCATCAGCAGAGACGGCACCCACACAACAAACATACGGTATCCACGGACGGCAAAGAAACGTCGCAGGCGGTCATTTCGTTACGAGAACAAAGACCAGAACGAACATCACGATGTATTAAGCCCTCTTTGTCATTGTAAATTATGGCGGGCTATTTTAGTATATTTTTTTTTCCTCTCCCCAACGACTCACTCTTG
>MSTRG.2239.1|321||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
TCAGATTTAATTACTGTATTGCTGCTACTTTTTTTTTTTTATATTTAACCTCAGAAATGTCAAAAATTTCACAACCTCTGCAGTTGCGTTTTGACCCCTTTCCTCTCCTGGCAGACGCTTTTTTGCAACCACTGTGGACTTCGATAACCACACTGCTGCACCTCACTCCATAATCTTCTTTCTAGACGAAACCGTCATGCGCCACTGCTTAGTTTCTCTTTGTGGAGAACTCTTTTTTTAGCCTATGATAGCCTCCACATTATGCTTCCCTAACCACCAATTTCATTGTGCCAGTTTCGCACAGTGCAGCTTTTATCAGT
>MSTRG.2249.1|1120||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
AAAAAAAATCAAACAACCTTGGCTATATCCAAAAGCGCAATCTGGGAAGCTAAAAGTCGCTAGAACACATCCAGTCGTTTTCATTACATCACTTATTAAAATTCACGCGCACGTATCCTGGTTTATTCTACTCTATTCTTCTTCCTGTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTCGGTAGTTTCCATACCCGCATCAGAGTCCATCGCCGCTTCTTTTCGGTAAAGCTTTCTAACGCACTTCGTTCGGCACCCGCCGCTCACATATCACTTAACGAATCGTGCTTATCCCTTTCTTTTTTGTGAATAAATGCCAAAGTACCTTCTTGTGACTTATCAAGGCTGTGTCTTCTTCGTCACAGTAGGTGCAGCGTAGGAGGTGTGCACTAAGCACCGAAAGATTCATGGGCTGCGACGACGCCTATTGGGTCGGCGTCGCTTCCATTTGTATCATTTTGCGGCGCACCTGACTGAAACAAACTCTATCGTAACATGAGCCTAAGAAGGACCCGTTCTTTTGCCTGGTTTTCGTACTCCACCTTTTTTACTTCGGCAATTCTTCCGTCTTGAGGTCACAATGGTGGTTCCAAGCAAGTGCCGCTTCACCCGCGCCAAATATGACTAGTCAATATGAGTCAGCAATTCAGTAGTAAAAATTTAAAAGCTCTTCGCTTGATGACAACCCATTATCCCACGGGCCGCCAGGTGTCCATTTGCGCTCCAAAGCGTGATCGTACAGCTGGTGTCAGAAAGTACTATCATTCGCCGACTTTTCGCCTAGGCACCTCTATGCACCTCTCCTGTCGCGCTGGGGCGCTCCTGCAGCCAGCTCGTCTCACTTGTCTTTATGAGAGCCTGTGAAAGGCTATTTTGATCGTCGATCCTAGATTGTCTAGAACGCTGCTCACAACCACCCTGGTGCAGTTCGCGGTGTCAGAGAGTTATCTATAAGCGATTGCAATTGACAATTGGACATTCTTGAACAAAGGTGGGTCATGGGAAATACTTGTGCTCCAGGTTTCCCCTAAAACAACAAAGGTCCCGATCCTGAAGCTTAAGTGGGATCGGGATTCGGGATTTGAATAAACGCGATGTTTTAGACTTTGTTTTCTTCACAGTAACG
>MSTRG.2280.1|431||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
TTCTACTTAATTAGCGTTCGTCACTTGCCACTTGTGGCAATTCAACAACATACACGAAGGAACGAGAAACTCCAACAACACTCACCAAATACACAAAGTGGCATTCTGAACCTTTCTACCAGTATTCATCCTCGCAACACACACCAATGGACACATTTGATCATTTTCCATAGAACCACTCTCCTTCTATTTCCCTCTCACGCTGCCTCCTATCGGACTTCATACCCAAAGTGGTACTCAGCGAATGACCGACCCGGAGTTCCATTGCGTTATCAACACAAACACCACAAGTTCAGAAGAAATTCAGAAGCTTACTCATATCAGATCAACCCTCTTCTATGTTTTCAAAATGCCTACTGAGCGGCCCTTGAATCGGTTGCAAAAACAAGACTTGGCCGCTCCTGGCGCTCGCCTATTATGGCAGGTGGCT
>MSTRG.2284.1|1275||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
GTTAATGTGTAATGATCTTTCCTTGTGACGGAGAGTGAGCACTGGGTCCTCAAATGATTTGCAACATGGTAAGTGCAACGACAAATTGTAGATATCAAATGATTTCAAGTATTGGTTGATTTACAGACTGCCATTAGGAGGGCATGAATCCCACGTCATTTGTGACGCTTATGACGACATGTACATACAAAGGCGTGAGAAAACACGGGTTTTCGTCGTCAAGAGCAACAAGAATTAAACTTTAAGCGAGGTTGGCATTTTTTTTTTTTTTTATTTTTTTTCTCAAAGTTTAATTGGAGACCAGCTGGTCAGTTCTTGAGCGTAGTGTCGTCTCTTAACCATGGCAAATGGTTTCGCTGGAAATAAGCAGACAAAAGAAGAGAATCAAAATCAGACTTAAGCATACTTGAAGCTGTCCTGGAGCATTTTCTAGCTGAACAATCTTATTCTAGTTTGTATAATCTTCGTCAACACAACATACTTTCATGCTAAGCGCAAAAATTTTATTCCAACTGGAAAAGGTCATTGGAAGCAATTTGCTGGAGTAACAGAGCTGCCTTAGAAGATCGTAAACCCAACGAAGTACTCCAACTTGAGATGGTAATACCATGGCATGTTTTTAAGTTATCCCACATTGCACACCGCCTGGATAGATTGATTTGACAAGGAATACTTAGCAAGCTGTACATTTACCCTTCGTGGAAGGTCAAACCTAGCACGAGCCGTTTAGTGGCCCAACCGTATTGCGAGATTTCGGATAAACTTCGAGCAAATGGACACGAACACTGGGGCGGCGCAAACGTCCATTTACCTCACATATTTTTGGAAACGCAAGATACGCTACCCCGAGCACCCTGGGCAGTTGCAAGGAGAGCAATGCTATTGGCTACTTGACCATAAGCGATGTACAGCTGCTGTTTGAGCGGCGGTATATGCAACGAAATCTCAAGCATCAACATGACAGGCCGCTTACTCAGCACACTGCTTGACTCACTAATAGTGCACAGCGCATACTCAAATCACCCTTCACGCTTACGTTATACAAGTGTAAGGCAAGTACGGTGAGAAGAGGGAATAAGCAGGCAAGCAAGCATCTGGGTGGTCGCATCGGGGTGGTCGCATCGGGGTGGTCAGTCGCTGGCTACAAGGCCTTCTGAGGACCAAGCCTTGATTGCCCTATTTCGTACCTCAGTCAAAGAGGCTACGCCATCACCCATTTACCACAGTGAGCAAGTTTTTCCGTTGGCTGCAAATTGGGTAAAAGTCTCATTCGA
>MSTRG.2289.1|843||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
TTTGTCTTGGATTGAGCTTTGAAAAAGTCGAGGAAATCCGTGCGGAGAAGGGCGAAGGGCAAAAAGGGTTGAGGCGAACGTTGGCTATCTGGAGATCCCTTTCCACTTTCCTGTAGGAGATCCTCGTCGAAAGGGGTATTGAGTTTCTCATGTCACCTGGACCCCTGGAGGTTTGTCGTAATTGTGCGAAGTGACCGCACGGTTGCAAAACGGGTAAAACGTGTTGATTGCTGGAAATATGACACGTGTGCTGCAAACGTAAGAAAGGCTGCCTCGATCGAAAGTGACAGTTTGCTAGTTCCCAATGGCGGGTTTTTCGATTCATGAAGCCCTGCTCCGTACTAACGCTTACATCACCCATTTTCGCAACCAATTGGGCGAGCGGCGACCTCCAAGAACTTGGCTAGTAGCGCCCAAGAAACAACGCAAGCCTATCTGTTCTTTAAAATGCCAGCAGCAGCTCCACGTATATAAATGCCAATGAGAGCTTTCAAATTTGTGATGCAGTGATCTTAGGAGTTGATATGGAGGAACGCTGTTGTTGTGCCAACCCAATGATTCTTGGGTGCTTGGCTGCGAATTGGCAAATGCAACTTACCACGAGAATTGCAACGCTGAAAAAGTATAGCCAAGAGAAGTGTGATAAGGCCAGTCCACCCATACAAATTCAGGCGGAATACTATTACGGAGCTTGACAGCCGTGCACAGGCCAAACTACAATGTGCAACCCCACCTTCATTCAAGTCGAACCTAAGTGATTGAACCAACACATGTCCAACCTCATACGAAGTGTTCACTAGAATTCAAAATCTTGCTTAATTCCAATGATAGTTAGACTCTTC
>MSTRG.2335.1|2676||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
CAATAGCCAAAAGCTGCAATGAATGCAACCGGAGCTCCCACTAAAACTCCCAATCGCACATCGCGCTGCTGCTGTGCTGCCGCTGCCGCTGCCGCCGGCTTCTAGGGGCAAAAAGGCTGTCCAAGGCGCCTGCCTGCCTGTAAAAAGGTGCAGCGGCGGCGAAAACCACAAAATAAAAATTAAACTTAGGAGACCACGCCGCTCAAAATAGCACAAAAGCCGGGCCAGACGAGGTGGGCAGTGGGCAGTGGGCAGTGGGCAAAAGGCAAGTGTGCAATAAGCCTGGGAGCTGCCAGAAAGGCAGGAAGGCAGAGAGGCAGGCTCCACCGGCACCGCGAAGCCCTGGGCCCAGTGGCTACAGGACACACGCCAGACAAACGGATTACGACACAGGCCTAGTGGTGCGATTGCCTCTGTGTGGCTTGGAAAGAGGACACCGTGAGGGAGGAGGGGGGGAAAAAGCGTGGGAGGGAGCCGATTCAGACGAATACAGTGATATCACCGGTGACGACACGCCTGGAACGGTACTTACGTGACAGGATGCCTTTGGCTGCTTGAGCTTCTATTTGATTTTTTCTATTTGTGTATTGTTTGCTCCCCTTCGTCCCATCGTCACTTGTTCCACCTGCTTCCATCCTGTCCAGTTCCGCTCACTATCCGCTGTCTACCCGCCAGTTTCCGCAGCCTGTGCGCTCATTTTTTGTTGCGATTTTTTTTTTTTTTAGCCTCAATCCGCTGGCCTTTCCACACTACTACCGCCCTGCCGCTTGTCTTGCCTCTATTTGCTTCTGCCCGCACCTGTCGCCCTCTCCTTTCCTGCCTTGGCCCATCCACCCAGAGCTTCGCAAAGTACACTCCTCGCTTCTCTCTTGTTTCTCTCGCATGCCTATTGGCCAGTTGGAAAGCTGTGTATTCCATGACATTATTTCTTCTTGATACCTCACAAACGTACGAGCCCTTCCACATGTCGAGCGATGGTGACGCCGCCAGTGTAGCAGAACGCTGTGCCGCTGACACTAAGTGTGTCTCCTCACAGTCATGGCAAGCCAAAAACCCGGGAATTTTTCCATTTTGCATCGATGCTTCTACCGACCCCAACACAGCTCTAGATCTCTTCGGGCTTTGGCTGGGACCACAATTTTTTTTTTTTTTTAATTTTTTTTTGGGGGCATTCCTGTTTGGCCTTTGCCGCTGGCAGGTAGGTCTTTGTTCTCACTGTTTGACTGGAGAGATGCGTCAAGGCTGTCTCCCCAGCCCGCGTGACCTGAAACTGCCAACCTCTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCCCACCTTCTACGCGAGCCGCGCCGCCTACATGCTTGCCTGGCGGCTTGTCTGCCTGCCTTTCGGATCCGGGTGCAAATTCCTCACCAACCTGCTTGTTCCTCAACCCATCACGAGTTCTTTGCACGATCCCGATGAGCGCCCTTGTCACTCAGCGGGAAAGTGACACCGGCCCACCGAATATGACCACAAACCTGGCTGAAAGTGTTCTTTTTTGGCCCGTTTGATCTACCTTTCTACCTCCACAACTACGAGATTTTGCAACCAGAACTGTGCCTGTACCACCGGCAGAAACACCACTGGATTTGCTGGCCGTGTCGGTACAAGCGTTGCCAGAGTTCCGTCTCGTCCGGGGCTTCCAAACACGTATCCCTAGGTACCCATGGAGACTCATTTGCCGTCTAGTGCTCATGTGTCCATATCACGGGCCTTCACTTCCACTATGCGTAAGCTTCTTTCTTTTTCACTTTTGTGGTTTATCCTTGTGCATCACCCAGATGCCGGTTGGATCGGTAGAGTAGCCGGGGCCAAGAATGCGACACTGGCAAAATTATTTTTGCGAGCAAGCGGTTTGTCCTGAGGCAGCGTAATCACACCTGGCATCGCTGCCACCACCACACTTCTATTTTGAACCGTTTTGAACTGCCGCTGCCAGCTTCCATCCGACTACCAAATGATAAGAAATAATTCACATCTTCTAGGAGCCTGTACATAGTAAGAGCCAATGCCGTTTCATCGGCTACAACTATTGGGGCCAGCTCATTTACGAAGGCTATTTCTGGCATGACTTTGTCATTCCTCGTTTTTCCCATTCCTCATTTTCCATATCCCATTTGCCATTTTTCATTCCCTCACTTGTCCTCCCCATCGTCTCTTGAGTTTGCCGGCGCGCTGCGCTGCTGCCTGCCTGCCTGCTCCACAGGCATAACATTGTTTCTGCTCGCTTTCCGTCCACCTGGCCCCTTCTTCCATTTTCTTTTCTCATCACCCCACGCATCTGTACGCCAAGGCACTAGTTTGTGTTTTTCCTTTCGCCATGGGTGCAAACCCCTACAAGGTTTAAGCCTTATGACCTCACTTGAAGCATAAACGTAAACGTAAACGTAAACCGGGCCGACCTCTTGTGGCTTCCGCACCCTCAGAGGAACCTTATTTTTTCTCTCTTACACCTGTTTTTCCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTACCTAATGTGTGCCCATAGTCTCCCGGACAAGACAATGCGCCTTTGTGCTGGAACGCTCTTGAGTGCTAACCAAAGCAGAACAATTCGCACGCTGGCCCACCACACTGGCCCCAACTGTGTTTTTCTCTCGTGCTTGGTGTTTGTGCGATCTTGCT
>MSTRG.2336.1|1118||NA|PEKT02000005_C_auris_B8441|
GGGGTTTTATCTTTGCTAGGCAAATCTTCGTAAGTAAAAGTTTCCCTCCACATAATTTGTGGGTTCTTTTGTCACAAGGAGAATTCTGCCGCCTAGCAATTCTTTCTTGACATTGTTTGTTGCCAGTGGCATTTCGCAGTAAGCTAGCATTTTGCCCATACTACTGATGAAATATGACATTCAATCAATGTATCCTTTTTTTTTTTTTTGATGGATACCTTGATTGAGGGTCGCTAAGGTCAAGATGTTAAACTCATTCAATTTGGATAGGTGAAATGCAACCCATGGTTGGCCTAGAGTTCAATCTCGCAAGCGTATTGTCTTCCAGGGAATACGAAAAGATCAAGCAGGACTGTTGATAGGCGGAGCGCTAACAACTCCATCCCACGAGTAGCGGTTGCTAGGTTTGGCATTTTCACCGGAGTTCCTCTGCACAAGATTTGCCTTGAACATTGCCAGAATGGACAATATTGACACGTAGAGGCGCTGTGGACCTTACCGTTCATTTATGCTCATTAATTCTTGATCTCACATCAATAATGCACTCTTTTAACATTATCAACGTGTCATCACTTAAGAGTAGACTTTGTGAACAGATTCTTTTTCCTCTTGATAAGGATATGGTTCCCTTCCATTACATTCAAAGCTTAATCTAGTTCTCAATCATATCAATTTCTCGATTTCGAAGTCTAGGTGCCTTTTCGGGGCCGTAAAGACTACCATAGTTTTTGAGTACTTTCCTTTCATTTTCAGTAAACCCAAATCATTTAAGAATCCAAAGTAACAAGTCTCGGTCAATTTCATTGTTCAAGAATGCAGTTGTTACATCCACCTGGTGGACTATCACCACTGGTGTCGCCTACTTGCTGAGTTTCTAGTCAATCCCGCCAGCACACTCCCTTAAGGCTTGAGAGGGCCATCCTCGTAGCTAGTCGCTCTTGCATTAACCATAATTAGTGTCTGAGTTTACCTCTTCTCAGCTTTTGAAGTCCCCTCGAACCTGTTCATATCAATTCGTGCCTCCACAATTCTTGTCGTAGTAGCTTTTTGGGTCGTACTCATATACTGGCATTTGAGTCATCATGCTGAAAAATTGTATGAAAGATTGCCAAAGACG
>MSTRG.2375.1|1638||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
GTTCTCCAAAAATGTCGCACGTTCCCCTCATGGTCCCCCCTCAAAGGTGGTTCGTCATGACCTCCCCTCGACTAAGCCCAAGGTTGCATTTTTGAAATTTGGGGTCCCCAGGCGCCCGGTGATCTAGAAGGAATAATCCGTGACACCAGCGAAGGAAAAAGTTCTGGCGTGGTGCTGGCCATTGTGTTCTTGTATGGAGTTGGCATTGCGAGGCATTGTAGGCATTGTAGGTATAATGAACAGCCATTATGGGAGAAATATTCACAAAATGGGGGTCGTGAATTACGAGACGCGAAGAGGACAGGAATTGAAGGGCTACGACGTGTTGGTGTCGCTTTGGAATTGGTCAATGGGCAGTTGATGTCCGACTGGCTGACTGACTGGCTGACTGACTGGCTGACTGGGGTGAAGTTTGTTGGCGAGGAGGTAGTGACGATAAAGACTAGCTGGATTCACCAAAAAGTTGGTGGCTGGTGGAGCCATACGGTGCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATGTTGCAGTCGAAGGAAGCAGCATTTGGGGCTTCTCTGTGTGGGCCCAGTGGAGGTGTGTTGATGGCAGACTTTGTAGGGGCATTTATCAATTACGTGAGTTGACGAACTTGGGTGCACCCATTCTTGCTGGTTGCTTCTTATTCAGTTCGGCATTGGGTTGAAGATGGCGTACTGTAAGCGAGCTGGAGTCTTGGGAACCATTGATAGCGACATTGGGTTGGCGGCTGGTGAGTTTGTATGGAGTCGCTGGAGCATTGTGGGACCAGGAGGAGGACGTATTTTGGCTGAAACATGTTAGGTCCCCACAATGGGGAGCTTGTCTATCATGGTAGTGGATGCAAATGGGAGTAAGTGTCTACGTTTGCTACTTCAATGGCAACAGTGCAGTGAATGATGCTTTAGAAAATGAAAATGTAAATTAGATCAAATTGATGACTCCTTTATCAAGGCTAATGGAAGGTTTTCTGGGAAATTAATACAAACCACTGGGATGTTGAAGATCAAAGTGAAAGCTTACCATTCAAAAGCATTATCTTATCGTATAGTGAAGTTCACGCGACACACAGACAGATTTTGTATCAGACAAAACTCCAAAAACGCAGTTTTAATTCGATATGAATGTCCAATGATTATTTTGACTACCGAAACTATCTACATGACCCATGACAATGAACTCTCTAGTGTTCAGCTACACCCACAACGAATCCGTACTCTTGAGAATGTCAAGTGAGCCAACCTACTCAAGCCGTTGTATGTGCGAGAGGTCCCTCTCTTTTTTAAAAGCCAGCTTTAAACCTCTTGCTCAACTGTTTCACTCAAGTGTTCCTTGTGGAAGCAAGACTCACATGTTTTTCTCCTGGCTGAATTTAACTACTTTTCGCATACCCTTCAAGGCTCCAATGCTCAGCACAACTACATATTTTCTTTCTCAATGTTTCCAATGATTTTACCGTCTTCACAGAATTTAATGTTTACGTCTCCAACTCAGATTCTTGCTCCTTATGTACATTTTCGCAGCCAACGTGAGACACACACTATACCAGTAGAAACTACCCAAAAACCAATCGGCTCTTGATAATCATAGATTACCCTTTACT
>MSTRG.2408.1|663||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
GCGAAGAATTCTTCGTATTTAGATCTTCTTGGTGATACGTTTAGAGCGCAGATAGAGGTTGGGAGTTGAAGGAAAGTATTTTTGGTGACATGACAGTTACAGCTAAATAGTCTTAATGGATGAGGATTCACCCACCTACTTGCTCAATCCACTTTCATTTGTGCAAATTCCGCAAATTTTTGTCCCCGTTGACCATGTTCTTGAGATTACATACTCACGCTGAAGGTGCAAGTGAGATGCTTGAAAATCTTATTTCACAGACTTAGCTTTCTGTATATTCTAGTGATTAAGTTATTTATGTGGAATTAATTATGTGGATATATGATTGCAGTGTCAATCTAGGCTTGCAGATCTGTAATGAGAGAATTAGTATAAGTAATGCTTATATAAGTCTTACCAGCGTACATCGGCCCCTAACCTCTTCCAGCTAGCAAGAATATTGTGGACACAAGTGAACATTCTTCAACTATGATAATGGCAACCAAAAAAGAAAGATGTCTCTAGTATCAAGTCACCGGATTTGAGAAACAACTGCCTTTATTTGCTACCTTAGAACCGTGGATAATTTGGGATTCTCACTTTTAATTGACTAGATATCTTCAACCTCCACCAACTCTTCATTGCCCAGATTCCATCTAGAGGATGCATCCACAGCTTCCTAG
>MSTRG.2431.1|854||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
TGACTGGGATTTTAGTCTATTCTTTCAGTTACTAACACATTGGTAAATCATACTTTACTACACAGTGTCTCTATGGAGCGCTGGCTCAGTATGCGCTTGAGGGGTCTCCAGGTATATTTTGGGCCCTTGTTTCTCTTAATTAGACTCTGAACACCTTTTTTCTACCAAACAGACGTTGAGCAAATTGATAGCCTTTGATTACCTCCATCAATGGCCTTATCCATTATTCTTGGCCCAAATGGTTCATTTGCAAAGTTACGAGGCGACCAATAGGATCTGTTGGCAGTCTTACTCCCCTCAGAGGGGCTACAAGCTACCGCTCATCCGACCACTTCTTCAAAAGCTAGACATTGTGGGATTGGGCTATGGGACCACATCCTCTATGGACCAGCAAAGATCCGGGAACTAGTGCTTCGTAACTGAATTTCACCTAGCTGAGCAATTGATCCCTAGAAGGGCTCCATGTAGTATCAGCGTTGCCGGACACATGCTTACGTCAGCATCGACACCAGATCTTTGGAACTGGGCACTGGTATGAGTATCACGCCCAAACCTCCAAAACACCAGTCGACAGCATCAACAGTAATACCCAACTTCACTTATCTCCTGGTCCACTAGGAAGTGTGGGGGGTTGTGTGGGGGGTGGAATATCTCCCACTGCGGAATTGCCGCTAACACAATCAACACTTCAAAGCTTTCTCCTCAGTAAATGCCAATTCTAGTGCTTTATGCACGCTCAGCCGTGTCGAAGTCCGAGCTTTCTTACATCTAGAAAGATCTAGTTGTCCATTGTGTTGTTTTTTGATTATTGAGGCCGTGCTACCATCGCACAATGCTCAAGCAAGGGTCTATC
>MSTRG.2435.1|980||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
GCGTTCTCTGCTCAGGTGCTAGAATTGCGCTTGTCGCTAATGGCTGCGAAACGGTTGTTGGGCGGTTGTTTTTGCAGGGACACTTGCGACGTCGGCGACGCTTGCTGGCGTGAAGATCCTTCGCCCGCCGTTTGGTGTCGGAAACCCGTTGGTTGTTGATTTTTTTGTGTCATGGGTTCGGACTTCGGAGGTGTTTGGTGTTGTCCGACAGCACCGGTGCCGGTGAAGTGCTAGTGATTCAAGGCGAGCTTTTTTATGCTAGGTTTTTCAGTGGTTTCCTGTGAGTTGCCCGTTACTCTGATGTTGTCTGGGTCTGAATCGAGTTGACTGTTGCTTGCTGTTTGGGGTGGAGGAATACCATTTGTTGCGAAAAAGCACAGCTGATGGATCACCCTATATGAGCCTCTCGGCTTTCTAGAAGGTCTTGCCTGCTTTTGGGTTTCATGAATGTTGATTGCCACGTGGTCAAGGCAATTTCCCCTACCCATGAAATAATGATCGAGGGTTACTTCCACCAAAAGGAGATTCGTACTCAACAAGCTTATGATTGCGTTCGAGACCTTCCTTCGGAGTCAGGTAGTCTATGTTATACGATTGGGAAAGCTAGGTTTTTTTAATCCCACCAAAAGGAGATTCGTACTCAACAAGCTTATGATTGCGTTCGAGACCTTCCTTCGGAGTCAGGTAGTCTATGTTATACGATTGGGAAAGCTAGGTTTTTTTAATCCTTCAAGCTAACCTAAAGATCAAGAATGTCATTAGTGACAGCCATGCATTCTGACGGCTGGATGTGAACGAGTGTAATTTATAAGGAGACTTTATGAAATTCTCTATGGTCCAGTCTTTGATAGAACTCTCGATGAGATTTTTAAAGACACCTATAGTTATCACTTGTTGTACCATACAAGAGCTCAGGCAGATTCCATAACCAACTCTCTATTAAGGTAGTTCACAATGTATCGTCTCTCTTTTACACCAA
>MSTRG.2467.1|219949||220281|PEKT02000006_C_auris_B8441|
TCTACAGTCATAGCTTCTACAGAGATTTATTGCTACAAATGATGAAACTGTCCTGAAACGTTTTGCAAGCCTGACGTCAAACAGGCGAGAAAGTCACGAATTTCTAGTTCTTTCTCTTCTCCAATTCAGCTGCTGCTTTTCTGGCATCGGCTAATTTGTTAGTACACTTTTAACTTTTACATATTCAATCTCCAACTACATACCCTCTGCCTGTTTCCTTCTCATCTTCTCCGCGTCGCTCTCCATTCGTTTTTTTGGATCGCCTTCCTTCTTTTGCTTCTTGGCAAGCTCTTGCTGCTTCTTTTGGTTTTTGGCTCTGGCCAATTCACGTTG
>MSTRG.2468.1|975||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
AACAATGCTCTTAGTATAAAGGCCAACAACTTACTGAGTGACGAATTCACCATCCTGCTACTGATAAACCATGATGTATATGATCCAGTTGATGTTGTTGATGAGTACTTTGAGAGATTGGGCGTTGAGAAAGTTGACTTGTCTGACAGAATTATTGACCTCAACAAAAGAAACTGTGCAAATTTTGAAAGTTTAAGCAAAATTTCCCCTAAAGAGGTATTTGCTCCAGGTAATAACAGTACAAATATCGAAAGCTTGAGCAAATTTCCTCCTGGAGAACGAGGAGCTTTTGAAAAGAATCATGAAAACCTCGAAAGTTTGAGCAGAATTTCTCCTATAGAAGAAGACGCTTCCGAAAAGAACTGTGCAAATCTCGACAGCCCGAGAGAAATCTCCCTGGAAGAAGCAGATTCCTCCACCATCACCGTTAAAAAAGAGCAAATGCTTTGCCATTACTGCAAGAGGAAAAGTCATAGCGAGACAGCATGTTGGGTCAAACATCCACACCTTAGGCAATCTAAGCAAATGCAAAAGAGAACGTTTCCCCCTAATAAGAAGAACAGCGGAAAATACCAGTCAAAGAGATATGTAAGCAGAAATACCACATGAAGCGTTTGAAAAATCTCTGGCACCCTAGTTAGTCACAATTCGTGATCCATACTCTCTTAGGCCCTCAGATCATCATCCTTCATCCCAAGATGCATAAGCTGCATTATCATCTTAGCAATCTCCACAGCGAGTTTGTCGAAACTCGTTCAGCATTGTACATACTGATTTTACAGCATCTCCATTTCCTCCCCCCATGTCAAATAAAGTTTCACAAAAATACAGCGAATAATTATTATTACATATTTTGTCTTTTAGTTCTTGCCACCGACTAACTAGCCCTTGCGATGTCACACTCTCGTGGGATTGTCTTACGTTGCATTCGACTAAAATATTCAAAAGTTCTAAAAACTCCGTCCAACCAAAAT
>MSTRG.2498.1|691||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
CGTAGAACAGCTCATCGCGACCAGAGAAGTTGTGCTTGTACAGGACGATGAGATATAAAGACAATGCAGCGAACCCTGACCCACAACGTGTATTCACCGACGATGTTGGTCACCTGAAGACTTGGTTTTATCCCGCTGAATATCTGTTGATTTATTCCCCTTTATTTATTTCCTTTATCTTGGTTTTGATTACTACTCATAACCTCATGCTTCATTACAAAGTGTCGCGACAGTGTCGTGAACTACAACATCCTAGCCACGAATGCTTCACACAGGCGTTACTGTCCCCAAATCGTAAAAGACAAATTAATTTTTATATCGTTTCAAGGTTTGCATCCAACCTTCTTCGAAAAATGCTGTAGATCGGAATCATATTCTTGATATGAAGCTATCTGTACAATTCAGTGCTCGGGATTTGAGCAAGTGACCTAAACAAAGATGACAATTGCACGATTTTAGATCTAGCAAAAGTTTCATGATTTCATGGGCAGACAAAAAAATTGAACTCCCATGGATCTTCAGTGAGTTGAAAATTCAGACGTTGCAGTATGTCATCCTCCTACAGATCACGACTAATAACAGTTTCTTAGCATTCTCTGGCACCTCGCTTGAATATAATGCTTGTGTACTTGAGTGTCGCTTATATTGATCCTTGAGTGAACTCGTAGACCTTTTCATACTTCTGCATGA
>MSTRG.2512.1|268||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
TAGTCAGTCTACGCTAGTGATGCGTATTCTAGGTCATTGGCCTTCTTCCGCTTCTGTGGCACTCACATCTTGATCAAAATTTGCTTCGCCATCCAGCCATCAACTCATGAAAAACGCTTATTTTGCTATTAAGGGTACCAATATAATCATCAAACAGGTTGCACACTAGAACCTTCCCTAGATAATGAAACTTCCAGCCACAAAATCGTGTCAACTTTAAATGAAGAGAGGTGAATCTTTAACGAGAAGTCAACATTTTATACTCAG
>MSTRG.2527.1|726||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
AAATGCTCTCTCGGTTGTTAAACATTGGACTCACAATGAGGCTAACTCAGGTTACTCAAAGTCGATGCAGCAACTGTGTAGCAACTTTTGAAACTCTGAAACACACCTTGCGATTCACCAGAGGCTCGAAGTCCTAGCAAAAAGAATTGCACTTCATAAATCACGTTCATCTCGAGAGCTCAGTTTGTCAAGGGTCTCAATGAAGTCAAAGATAACTAATGATATAGTGCTTTCGTGAGTTTATCGTCGAGAACATTCCTATTCTCCTGGCTGTGGAACCAAAAAAACGATTATATTTTTTTTCCCAGCATGGCTTTGGAATTCCTCAACTTAACTGTTAAAGTATAGCTGAGGTATGGTGAGAAGCCTCGAATAAGCTCAGTGAGACAAATCAAGAGGCTGATTGATCAAAAAATTAAAAAGTTTACTTTGGGTTTGAATGAAGTGATCGTTCAACTGTTTGCGCTCATTCAATGGACTACTGTCACGGCTAGCAACCTTCATGGAATGAAACTTCATCACAAACCACCACCGTTTTGAAAACGTTCTACTCCCAGCACAGCGCCAATAGTTTGCATCGGTTCTGGAGTATGGACAAACCCGGCTTATTATGATGCAGGCGGAGCAGGGCGAAGTGACGGTTCTATATCTGATGTACAATTCGTACTTCACAGTTTTGGGTTTAGAATTAGATTTGAATGAGAGTAATGACCAACTCGTATCAA
>MSTRG.2562.1|1228||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
GGTCTTGCTGTTGTTGGCTTGCTGGAAAATGAAGTTGTCACTGATTCCAGTCGCCTTCACGACATGTGGTGGGTTTCAGTATACGCAGCTCTACGAGACTCTTTTGGCGCTTGGCGTAACCGCTGGAGAATCATCGTATTGCTCTGAGCTGGCAGAAGTTTAATGGAGATTTGTTGTTGGAGGGAGATCCCGATACTACGGAACACGAGAGTGGGAGGTGGGTGTCTGAGATGCTAGTGGTTGAAGAAAGCTTTCGAGCTTTCTTTGAATTCAATTAAAGATGGTCACCAGCTTTTCTCTTTGTTTCAAGCTTACCATGCTGCTCGGAATCATTGTGTACACACAGGGCTAGAGTGCTTCGCCATACGTCTGATCAGCGTTCAGGTTGAAGCACTAGCTGAAAGAGTAACAGTAAGGGTACCTATTTGGCTGCCTTTAGAGCTCACTGCTGTCTTTCAGCGCTGTGAATAGAATGGTTCCACCTGCAAATGAACAATCTTCGAGATAGAGAGTGAAGCTGGTGTGGATCATCACAGGTATATAGAGTTTTGTATTCTTTGGGTACTCTACCACCGGTTCTGTCATTCGGAGATGTTGTCTCGTGCATCTCTGAATTAAGACTCACACGATACACCAAGTGTTGCTTTGTTGGACTAGCTTGTTAGTTTTCGTCAAAAGACGCGTCTGGTATCTCGTTTCAGTGCTGGACGTGTTGTATCTTTCAACGGTCATGAAACGAAATCAAAGGATATGTTACAGCGCATTTCCTGCTCCTCGGGGCGCCCTTGTGCTTGAGTTATCATGCTTGTGCAAGGTAGGTTGCAAATGATTATTTGGTGGAGAGTGTCTTACAGTCGGGCACCTAAATTACATTGTTTTTGACTTTTTAACCTCTTTTATTTCGTTTCAACGAAGTCTCACACAGCTTTTCATGAGCTTGCGAGCCCTCAGAGACGCCTGACCAGCCGATCTGTACGCGTTTGTTCCTTAAACTCTGTATAAGTTGAGCTCGAAACACTTTAGCGCGGATCTGAGTGATCAGACAATGCACCTGAAGAAAGCTCGAGATTCCAACGTTTAGGTGAACCCCAGGCAGAAATCCATTGTGTTCTGTCTGTGGCACCGCTGGCACGATGGAAGTGAAGGTGCAACCAAGCTTCACAACATTAGAAAACAGGCTCTAGGACAGGTGTTTGGATAAGCCTGAGTTTGTTTTCGGCGAGTTGG
>MSTRG.2567.1|761||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
TAGGTCGAAGTGGAGTAACTAGATATTGTGCACAAAGAGATGATTTGTTTGGCGATATGTTTAAAATCATATTCCGTAACCAACGGCATTCATTGCCATTTCGGCTAGTGCTTCCATATTTCGGTTAGATGAGCATCTACTAAGTGGACATCAAGTTTGGAGTGAGTGGAGACGAATAAGTCATATCTTGGAGACAGAGCAACACTGAAAACTTGAGAAGTTGGGATCGAACCTCTTTTAAGCTTAATGCTAACTCAGTAATTGACGAATCAATAGTTTGATGCCCGTCGGATGTCTCCCTAGCCTCTATCTCATAAAACCTTTTTCAGATCTAAGTCAGTTCCAAACGTTTCATAGCAATTGAGGAGGTATATACTGATTTCCACTATCGTAATGAGAGTGAATTTGTTAAAGTGGTGTGAAACGTGCCTGACCAAGAGGTGGTCATCGATGGTTGCCGCAATATCTTCGGGTGTGAAGCAGTCTCCTTCAATGATTACACCGACTTCAAGTCCACTAGAGGTCGACTTAAGAAGTGGAGACAGTTAAGCGTTGGTGAAGTGAGTTCTGTTGCCAAGAATCGTAGCATTTCTGGTCAAGGTCCAAGCAATAGCCTTTGTGATACATCCAAAAAGCTGCATTCGGAGGTCAAATATAGTAACTAAAGCATTCATAGCCTTTTTCATAAAGTTCTTTCTATCAGCACGGAATTCCCTTTTTTTTTCTTCAACGACGTGTTCAAGCGAGTCAAATGTATTGT
>MSTRG.2573.1|417||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
TTTGAGCCAATCAATATTCAATTATAAAAAAAAAAAATCGAACTACGAGTTTACTTACTTCTGTATGTATGGCCTTGAACGCTACCATGCACTGGCCCACATAGTTAGTCCAGAGGTCAATAACGAGACAAATAGAGAATTTTGAAAGAGAAAAATAATCAACATTTGACATTGGTTCAAAAGCAAGGGCCTAGGGAGGTCATTTTGCGACTGTTTGCCTTGAAATTAGTTCTATTCTAGCCCTTGCTTAGAGCTCTGTGGCACAAATATTCAAAAAACAACAATGCCAATAAGAAGAATAGATATATACGAGCCTATTCAGAAATAACACAATATTGAGGACCATAATTGGTATCTGCTTTCGACTTGTTATCTTTATTCTTATATTCTTTTTTTCTTACCACTCTCGGGAGCTG
>MSTRG.2636.1|1465||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
AAAAACCTAAACTCTCTAGTTGTCGTTGTTGATCCTTGTCATGAGATCGTTCACATCCTCGGCCTATACGTCGACACACCACTACGCAGGGCGGCGGGCACATCATGTCAAACAGAATTGTGCCAATAAGATAATGGCCCCATACGTGGGATGAGAGTCGTTTAGCCCATTTCGTGGAGTCGGGCCATGAAGTCTGTTCAGGCGAAAGCATGCTTGAATCCTACAGAAAACTATTCCAAGAAGGTGTAGTGTATTTTTGTTTACGTGTAAATCCATCTAG
CGTGTACAAGCTGAAGGCAGACATAGATCTAGAAGAAATAAACCTTGAGGATCAGCATTAGCTCTGAGACTTTTCCAGAATGATATCATAAACAAAGACCATCGTTTGAACCAGAAGTTTACTTGGATGATGCTCTTGACTCTAATGCAAGAATGTGACTTCACGCAGCTCAAAGAGTTACACTTCCTACGGTCTGTATTGAACTTCAAGTGGCCAATCAGTACGCCTTTGTTGATTTGACAAAGAACATGTGGATCAGAAAGATACCAATGGCATCAGTGAAACTGTTAGCTTGCAGTTGGCAAGGTGACTTTTTGCAAAAGGTCCAGCTTTAGATGTCCGGGAAGGAAGAACTGTGTACTTGTTTACAAGTATTGATCAGTAAAGAAAAAGAAGAGTATTCCACCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAATAATAGTAAAGAAAGGAGAGAATTTTAAGAATTGATAAGTTGACATTGAGGTTATCATTGATAATGACGACGTTCAATGTCCTTTGATGGTGTCATGATACATGCACAATAGACAAAGGAAAATGTTACTGAAGACCTCATTGATCAAGAGTATTTTCTGTAAAAACAAGGTATCATCAAAGAAACCTCTCCATGTAACATTACAGCCGCATCTTCAGCTGCTCAGGCGTCCTCCGCAAACCCCAGTCACTCCAGGTTTGATGACCCCGAGCCCGCAGCCAAAAGAGGCAAAAGAAACGAAAATTGATAAAAAAAAAAGAAAAAAAGAAAAAATAAATAAAATCAAAAAGAAATCGTGCAACTGCGTGTCACACCACCGGCTGTTGACGAAGATCAGCTTCCTACTTCCTATGATCATTTGGACAATGAGAAACGAGAACTCCTGGTAGATCAAAAAATTGGACTTCTCTTGCCTCCAGAACACTATCTTCAGTGAACATTGTAGCAGGCTTTAAGAAAGGAGTAGCGACCTGACCTCAAATTGCAACTGTAAACATCAAATGTCTACACAAGATGAGTGGGCCCATTGGGTCTCGTACGGTCGTACCCGCCCACGATAAATATCAACACAAGCTCTGCCGCTAAGCTTTCACCCATGCTCTTCAAATCTACATCCAATCTTCTTTGCGTCGTTATAATCTTATGCATTGTATGGAATAATCTCAAGGACG
>MSTRG.2642.1|565||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
GCCTTTTCAGGCGGGTTTGCTTACCTTTGAGGGAGTACCCAAGTCTTCGATTGAAAAGAGTGTAGTCTGAGCTGATATGTGGATTTGTAGTTCCGTGAAGTAAAGTTTAATCTACTAGTCGGCCATTTGCAGCAATTATCATCTTGCGGGAAATCCAAATAACAAGAGTAAATTTGAATATGGACTGGATCGTACCTAACGAGCGGTTTGAACCCAAAGTAAAGCACATGTATACATATATGCTCTTTTCACGGAAAGCCCACCCTTAATGCCTTTTGTAGTCACAAATATCAAGAATTTCGAAAAATAATACTCCCATCTGGATAGTTTTCGAACAACAACGTCAGTGTCCCACACATTTGCAAGACCTCTTGGTCTATTCCCCAGTCAAGCACCAAAGACACAAATCACCAGCCTCGGAATTACCCAAGATTCCAGATGTACCTAAAAAACCAATTCTGAACCCCATTCTGTCCATTTAATTTCTGTCCATCTCTTCCGATCCTTTCGCCCCTCGTGGTGACATGTAGAGCGGGCTTTCTTCCATACTAGAGCATCGCTTAC
>MSTRG.2654.1|556||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
GGAGCAAAAGGCGGCAGAAGGGGGCTTTATTAATGCTGTGTCAAATAAAACATTAGCTGAGTACAAAAAAATATAGATGTGCGATGTGGTACTATACTCGTCATTTGTAACCCCACGGACTCGATTTGTTATATGATTTGCTTACTTCTATCAGATTTGCACCCACCAGCATCAAAGATGCACATACACAGATTTGGAAATATACTTTAGCCCACGTAGATGCATCAAGATCTGGATGAGCTTTGCTCGATTCGTATTTCAGTTCCAGTCTTAGAAATTGTAACTATCTGACTCCATTAACGTCACCTTCACCGTAGGCTCAGTCAGACTCGTATCACATAGTCCCACTTTCATGAGAACTGCCTTTAAGAGCAAAATCAACAAGCAAATCGATGTGCGCCGATACCAATTTTTATAAACCTCCGTCCATAGGTCTCATTCTTCTTCGTACCCCTGCTCCTGACTCTGACTAGCATGTATAGCGGCATTTCGCAGCCATTTCTTCAACACTCACAATAACTAAGATCTGCGGCCTATACTTTCCTTTGAATAGGT
>MSTRG.2661.1|493||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
ACGTAATGTTAAAAAAAAGCGTATCATGATTCGTCTATTAATGTTTATTAAAGAGTTGAGCTGGACCACAAATTTTCAATTCTCCTATACTAGAGCCCCCAATGAATTTTGCGAGGCAAGATCGTTATGTGGGCCATTGATTGTTGCGATTCACACTGAAGCCGCAACACAAATCTGAAATTTGAGACAACCTGAAGTTGATGACTCTTCATTGTTACAAACTCCAACTTTTCTCAAGCTTCCGACAAGCCAGGCTTGGTTTGGCTCTCTCGGAGATTCTTTTCCCAAAACGTAACTTTCTCCGTGCAAACTTTTCACACCTTGAGATACACGTAACCTTTACATCGCAGCTCCTCCACATAATGGCTAAAAGTATACTTTCTTAAACCGCTCGGGCCGACAACGATATTCAAACCATAGGAGCCAAGCGTCCCGAGATCGGCTCCGTGAAAATTCCTCATTTAACCTCTTCACTCCGCTTCATCCCCGTTT
>MSTRG.2692.1|657711||661969|PEKT02000006_C_auris_B8441|
GAAAGTCAGACAAAATTTGAATATTTTATAAAGAAGTGTTAGCTATTTCCGAAAAGGTCGTGTGGCTGTAGCTCGATATTTTGGCCTCGTGGTGCGACTCAGTGCTCAGCCTAAGAATTGACCACCCTGGTCTGCTAGATAAGTTTATCTCTCTCGATATTTGGCACTTTCCTAGTATCCTTGTTGCAAAGTTTGCATTTCGGCATCATGAATTTGCTGCAAAAACATGCTCGTGAATAGTTCAACGTATGTAGTGATAGGTTGCAAGGATGGCATGGATAATTGTCTGAAACGATGGTCTCATGATTTACCGTCTAAAATGCTTCTCGCTTTATTATTTCTAATCAAAAAGATCTTCATTATCTTAGAATTCCAAAAAAATGCATCGACTATCCTGCTCAAATGCAACAAAGGCGTATCCGAAAGTGAAGGCCCGATGACCGGAAATGAAAAAGCGAGAACCACCTTGAAGAATAACAGAACCAGCTTCAGCTGATGCAGCAGTCTTTAGATTAAAAAATTCGGTTCCCGATGTGAGTTGAGCATTTATTACCGCCTTTTGCAATCTATATTCCGTAGAATCGTTTAGGACGCCAATAGAAATTTTCAACATTATTGAGGAGCCCTCAATCTATATTGATAAATGGGCGTTTTAGTTGCATTTATGACTATCCACAAGAAAAAATAGCATCACTCAATCTTTTTCCCACATGGTACGATGGAACCGATTGAATGGGCATCCCTTTCAAGATGACAGGGGAACACCAAAACCGTACTCTAGACTGTTCAATTTCCACGCCCGGCCATTTTTGGATATCTCCCCTTTCTTGGCTTCCTTAATGTTTTTTTCAGCTTTCTACTTCTGGGAATTGCTGTACTAGAAACTAGTCCATTACGCTGCAGAGACTGTAAGCCCAATTTTAAGCGCAAAGTCTGCAAATTTCCGTCGGCTGCGTAGATGATGTCGCTCTTGCTAGTATAAACTTTTCATCCACAATTAGGAGCTCATCCGCACGTTGTCTTCAATGTACCGATGCTTACCACGGGATGAAATTCGGTGAGGGCAGATACGTGAATAGTAGCACCTCTCACTTGCATGTCCACGGCTGCCGTGAAAACCCTTCGCAACCCCATTCGGCCATAAACTAAGCAAAATACCTTACAGTCTTCAATTTCCAAACAACCACAAAAACCGTAAGAGCTTATTTTGGCCAGAGATGTGTGGGGCACTTATACAGAGCTGCAATGATGGTGACCGTTGCAGATATTGGCCCCAATACACGTTCCCCAATTTCCAAGCCCCGATCCATTGGCCGTCTTGCAAGATTCTTCGGTATGGGTAATGGAATTATGCAAAGGGCAGATCAACTGCTGCAGCCTTGAAGCCATTTGCCGCAAAGCAAGATGGCTAGGATCTACAAGCGAATATGCTCTCATACGCAATTGCAACTAGCGAGACCAAAGCAAGTAGAAAGGCAAGAAAGTCTCGCAACGGTCTCGATTGCTTCCCATCGTAAAAAAAATCTGTTCTGAAGTGTCTGAATTACCCCAACCGCCCGCCTTGGATCTGCGCGGCTGTATAGCCGCCGTATGGCGTTAGCGGTTTTGGCGCTAGCGGTGTTGGTGTCGTCACCTTATTTTAGTCAATCAACATGCCGAAACGTCTGGCCGGTCATAAACTTCAGGGCTTTGATCAAGGCGCACATTCGTCGCAGAATGGCACGCAGCGAAGGTTCGGCCAAGGTTCTCTGAGGTTGGACTGAGATAAATCCGATCAGGTTCACGATTTGAAAGGATTTAGGCTAGTAGTGGAGTATATTATCGAAATTTGGCATCTTGCATCGATCAGAGCAAAATTTACATGGCCATCTGGGCTCAGAGCTTTTATTGACAAGGACAGTCGGTGTCTCAAAATATGCATGCGTTATCTGTCCTATCGCCTTTGGGAGCTGTGAGCCGCTTCAGTTCCGAGGGATTTATTTGACACGGCACTAGGAGAAAGCTGTTGAATTGACCGAGGTGATCTTTGGCAAAGAAGGCTGATTCAGTTCATCCATTCGCTGCCCTTTGCACACTTCACGAAGCCCTGATGATATGCCACAAATGCCAGGCTTAGAACCCAAAGACTCTGCCTCTAAGTGGCCCTTTCACTAATCGCCTTGAGCGAACATGCGTCAGGGAAATATGCATATCGTGCTTCCCCAACCCAACACCAGCAAACGAGGTGTTCCACAAAACAACCTTTGGTGAGCTTGTGAATTGCAATGCCACCGTTTTTGTGATCTGCTCCCCCAGCTACTTTTTGATCGATCGTGCTTTGCCAATGCTTAGGCGACCAATCTGCCTAATAAGGTAGCACTACACTAAGCATGGCGGTAGAAGAGAAGCCTTCCGGGCTTCCGGAAACTGTGGCAGTAAAGGAATAACTGGTGATATGTTTCCCATCACAGGAATCTCAAATGTCTCTGGCCAGATAATTAAGCTGGATTTACCCATGAATAGTGAATCATCACCGATTTTAACCGTTCTCAAGTCTTCTGGCTGGGCCGTTGATGATTGAAATGCACGAACAGATTCAATTGGGCGCTACGTTTAGCCGCTCAGCGTACCTTGAAGGTGGGCCACAAATTGAAGGGTTTCCAATGACTTTTTACGGGCCGCCCCGGGCACACTTTTTGAAAAAATAATTAACGGAAAATACGTGGAATTTTTCGTAAGTCATTCTCTTTCGATATTCTGCCCGAATTCTGGAGGCCACTTCTAACCAGTCCTTCAAGGCCCATGGCAAGGGCTCCTACCCTTTTGAGTGTTCCGACAGCGCTTATGCAGGCTCGCCTAATTTGCACAGCACAGGCACTCTCGTTAACAGGAGGTTCATGCAGGCGCTGTCGACGCAGAGAGAGTTCTATGCATGTGAGCAGGTTTTTGGTGGTGATGACGGATAAAGAGGCATGCGCATGGCGTTTTGATGGAGATGTGCCTCAGAACGGCTCCATCTATTCTGGCCGCTTTTGCAAATTGGGTTGCCAACTTTATTGAGCTTCTGGGGTCATTGAGTCGAAAAAGGATCTCGGTGAGGAAGACCGTTGAAATTTCAACACACATGAATCAAGCATCGCGATCGACGTTCTTCGCTGATCCCATGTGACAGATCCCTACTCATCATCAAATCCACCAGAGCCTTTCATCACCACAAATTACTTTGGTAATATTTACTAAGAACTTCGAAAGCCATGTACGGCGCTAACTGTCAACACCAATAACCCCGGTACTATCAGCCCTGGCCAGAATACAGATCCTCAGATCATCTGCACACAAACAATAGTCGCCACGGTCGACTTGAACTTTTTTGCCGTTAGATCTCAAGGACATCAATCTAATCATATAGGCAGGCGCTGTGCTAATCGTGGAAACGAGAGAAGGATTGTACCCATTGATGCTCTGATAACAGAGGGTCCTCAACGTTGCGCAAAAGCGCAAATTTTTGGGAACCATCGGCAAGCATCTTTGTGCTCAATCACTCGCGTGGCCGATATTTCCCGTCACTCTTATTCGCACGCCAAGGGTCCTCATTTTATGTAGCCCATGTTTGCGGATGCTGTGCTCTCACAGTGAGGTAGAACAATAGGGTTATGCGATGGATGTATATCTCCACCAAGTAAGCTCAGCTAGAGCGCCCTCGATCACTCGTGCGAGAGCGAACATGCATCGAGGCGCTTCGTAAGTGGAAGGGTAACCAGTCTTGTGGCGGTTTGAGGTGAACATCTGCTGTGGGGTGTCAAGATACGTTTGCAGGACGGGCTATTCGTGACACAAGTTTTGAGGTCCCCCCAACAAATGTGGTTGATCTGATGCAAGCTGATGAAAATCGGCAATCGCTGTTTGCGCCGATTAGTGTATTTTGCTAAAGACTAGAACCTCCTGGAATGTAAAGGTTCGCAGGATGGTCTCCAGGAGTTCGTCTAGGGCGGGGCAAACGGAATTAAGGTCGCTTTGATAGCTCAGACAATGCTGCCTCTTTAAATTTTTCTCATCTAAATGGATGAAACATTAGCTTTAAGTCGATTATTTGCATCTTAAGCTGCCAAGAGTAACTCGGTTTAGATCCCGTTAACAATACATGCGCAATAGTACAAGGCCTCGCCAAGACGTTCCGTTTTACATCAAAATGAGAATATGGCCGTGAACCAGTATTGTCACCATTTAAACAAAGGAAATCACTTGGACTGGCAAGACAACATTGTTTGTGAGAATGCAGA
>MSTRG.2694.1|665317||66380|PEKT02000006_C_auris_B8441|
TACGCATCCAACCTTGGTGTTTTCTAAAGTCGCTTCCCTAAGCAATTAGCCTCTGGGTAATTTTTTATAGATTTACGAAGTAAAATGAATTAACCCCTCACATACCTACCCGCCCGGATTCATGGAGACGCCCAGATGTAGCCATACTTAAGCTTAAACCTTCCCCATGCACAATATCTCCAAGCAAAACCGCTGGTGGACGTTATGGTGATGCTTCACGCATGAGCGACAAAGTAGAGCTTGGGACCAATCAAGTACCAGAGGCTAAAACAAAAGTAGCACCACTTCAACGGAAATTGATAGCGAAACAGACAACTCCAATGGGGGGGAAAAGGGGCAAAAGAAAAAATCGACACAGAAACTGGATTTGAGCAAAAACAAGACAGAAAAAGAAACACCAGTGGCAACAAATGCCCATGGGCATCTCGTTGGGCTTCAAACCTCAGTCAAAATTTCGCACCTAAGCCGTTCATAAAGAGTCAAGCAATGGTTAGCTCCAGCTTCTTAGTCATGATAATGTGGTAATGTAGTGATAGAGCATTCCCCGGGATTATGGTGCATCAACGGCTAAGACGGAGTAGTTGAGGAACAAAAAGCATTGCCAAAAGGTTTCACAAAGGACGTTTGATGGCAATTTGATTGGGGCTCGACGCAGGACAAAAATCCCCATAAAAATTTTGGGCCCATTACTTTGAGTTGTTTCTTGTTCATAGTTTCTTAACATGGAAGTTGTCTGCCCGGAAGACCGAAGTAAAACCGACAGTGTTTGCAGCTCGCGATCGAGCTTGCCGCCTTGCAGGTGGTAGGAAGGAAAAAGCGCAATTTTAGCCAGCCGTGAAGCCGCGATCTAGATAGAGCAAAAGGTGACGTAAACTGAAGAAAAGTCGAACAAATAACGGCTCCACCAATTGGAGACAGCAGTGCAATTAACTTCCATACCGCCACTCATCGTAAACACACGCCTCAACAGAAACAATTTGGCCAGGGCCTTTTCATTGCTGTTGGTAGCCCTGGCACGCCACATGCAAGAGAGCGCGTCATGTAATCAGTGATGCAGGGATCAG
>MSTRG.2713.1|505||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
TAAATCTCATTTACATCCCATCTACATTTCTATCACCTGAACACCCGGGCATCTCATTCGCAAGTGACCCCTCTGGCTGCAACAACTAAACTTGAGGAGGCCTCCTGTCCTGTCTCGTTTCTTGTTCGCCTTGGCTCGCTCGCGCCCTGGGAATTCTGCCAAAGAACCCTCAGCCACGACGCCAGACGGGCAAACTGCCTCTTCTCCTCTCTACTCTCTCTCACGGCTGCTGCTGTTGCTGCTGCTGTTGCTGCTTGGTGATGCTGCTTGGTGATGCTCACACTCTCCCACATTATCTCTGCTTCGTCGCTTGGCCACGCTGACGTGGTTGCTGCCTGGTGTTGCGAACCGTAACCACGCTGCACCGAATGCAACCACATTGTGTGCCAAAGGCATTGTCGCCCCCAAGGTGCCTTGCAACAATGGTGCTCACTTGCTCGTGGTTATCGGCTTCTTGCTGTGAGTGAACCGGTCACGCCTGGCAACGGAGATGTTCTTTTCTTC
>MSTRG.2714.1|1065||NA|PEKT02000006_C_auris_B8441|
GTGGTCAACAATAGCTTCAATACCCTCTTAGCAAATTCCACAGCAACTAATGTTATCTGGTCGTAATTGAAGCAAGAACGTCACAGATCCCTCTGCTGAAGTCATACAGAAGTAAGGGTGGAGGCTTCTTGAGGGGTCCATTCTCTGCAGCATATGCTATGAGTTATTCTTAGTCGGCTGTCGGCCACAAATGCAATCGCCAAGGTTTTGAAACATCATGACCACCAATTTTCTGATTTTTAGTCACCGGATTCTGTGAGCATTGTTGCCAATCTGCCTAGAGCCTTGAGTAATGATCACAATGTGAGCTAAGAAAACTTTGCATTATCTCAACAGATTACTCCCATTCTATTTCAGGGTGAGAACCTTTTGGTAAGCTGAAAAGTTATCTTTGTTCACCTATTCGGCAGTACCTGTATTATTCCCTTGTCATCACGTAATTTTTATCACAAACGCAGTAGGTCAGGATACTTCGAGCCCATTGTAAAGTTGACTTTTTCAACATACCTCTTGGGGCTCTTTGTGGGATATTTTATTTTGGGCGAGCACTAAAAACGCACCAGGGGTATTCAAGTTTTCTGTATTTTTTTTTTTTTCAAAGCTGTTCTATTCTTCATTCAGGGACACAATGCCAGAAAATTTAACCTCAGCATGATAGATGATTGGAACTCTCTAGTGAGATGTATTTAGTAATGAAGCTACTTGATATCGTCGAAATGCCTTTGGAGTGAACGAAAACGTACTCGTAATGAATGTTGACAACTTTAATACTTCGGGATTCCAAGCGTGCTAACTCTCCTGACATTCAATTCAAAAATCGGTTTACTTCCCAAAGCATTAATGCTTACATGATGAATAACGGTTTTTGTTTTATGCCAGAACTCCTTCAAAAATTTTGATCGTAGGCCAAATGTAGCAGAGTGACAGCAGACATAACCTCAAATCGCACGCTTCATTAAAATAAAAAGCAACATCGTATAGGTGGTCAGACTCAAAATAATTGATATCCGATCCTGAGTTGGATTCGATATTGAATATGTGACCAATTAGCTGCCTGCTGAATC
>MSTRG.2854.1|451||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GTGAGACTCCAAGTGCAATATAACACGTGAAAAATCACGTGTTCAGCGACAAATGTCACTCTAGTCAAGATCCTAAGTTGGATGCAACGGGTATAGCTTTACTTCTGGCATGAATTGAAAAGCTCTATGTTCGTGAACTGCTTCAATTTATTCAGCTCCATTGGATAGCAGTGACCAGTCTTGAGCCATGTTTGCATTAAAGACAAGCTAAGTTCCTGCTTTCTACTAGACTTCAAAAGCTATCGAGAATATCTTGACAAATCGAAGCCAGGGACTTTTCACTTTGCCGGTCTTTGTTCTCTCAATTTAGTTTCGAGATTTCCGACGTAGATGACCACTTGGTGGTTATATGGGACTATCACGGTTAGGTAACGTGTGAGACATAGCGTACCAGATATCTAGAAAAATCACTAATTGACACCTTCCAATAAGCACTGAGGTCACTAAAAC
>MSTRG.2886.1|1789||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GAATGAATAGATAATAATTTTAAAATAAAAAAAAAAAAAATCAATGATTTAGTCGAGAAATCTCCTCTCCACGAGAACAGAGGAACTACTCCAGATATATAGTCAAACGGCGACAGTGGCAATGCCCATGCGGCACCAAGAGGTGCTTGACACACGTCTTGAGGCCTAAAAAAAAAGAAGTCTAGGGTGCGAAAAAAAAAGGCTGACTCCACGCATCGCTGCATGGCTTATTTTGGCACTGTTCCTTTTTCCTCCCACAATCATCCACAACCGTCCTTTGTGCTTGTTTCGTTCGCACCTCAATCCAGCGACCAGTGGCTCCATGCGGCTTGGTGTGACTAACCTCGAAACAAACCGGCCAACGCACAGATTTGCACGTAATCTGATGCCTACCCGAGCCGGTCCGTCGCCAATTGGTTTTCATCATTCTCAATGGCAAGTGCCTGCTTCGGGTTCCTGGTCTCTCTGACCTTACCTGCCAGGGTTGCGGCCGCTCGTGTATTTTTTATTTTTTATTTTATTTTTTTTTTTTTTTTACCTTTTCTTTTCGCACGCTGCGTGGCCTCAACAGATACGTCCTCGCCATGCACACCGCAGAGGTTAGCCTCGTATTCCATGGGTGCTAATTGAGGGAGCATGGGATGAATCTCTGCTGGAGGGCTCGTGGGGGGTGATGACGCATTGTTGGAAAGAACTGCTGTGTTTCGGTGACCAGGTGGTAACGCAGGGTCTAAACGTCGAAGAGCGATCTCGGCTCCGAGACTTTCTCTCCCTGGAGGGGGGAAGCATGCTCGCATACCTGGCTGGTCTGCTTGTTCCTCCCTTTGTTCCCGCACCGCTTCATATCTGTACCAGAAGGGCGCTTACCTAAGCGCACAGTAGCCCGGCAGCAGCACCCTACTTCTCTGCCACCTGATTTACCACCTCACCAAAGTACGTGCTACTGCCTCCCTTGCCGCTGCTTCTCCCCTCAGGCAAGATGACAAATTCGATTGAGCCCAGCTCCAAAATTGCCATAGTAATGCTGGCTTTGTGGTCAATGCTGAGCTCCTTATTACTTCTTCTCCAATTTCCCATTGCTGTGTGTCCGGGGCCTTTTCTGCTTCCCTGTCCCGATCCGAGAATCACCCTCTTGCCGCGCGCCCTCGCAGGATCTGGCAGTATGATTCACCAATGGCCAGGTAATAATTGTGGGCCAACCACTACTGTTGCTGCAACAATGACCATTTCGTTGAATTCCCCGGAGCCACTTTCGGAGCAAGATTTCATGGTCCAGCTCACGCTTCCAGCGCATGGTCCCGATTCATGTTCCCAACTCGGTTTGGGTGCGACCGTGATCCTCGTGCCGTTTTCTGCCAAATGTCGGGAGCGGCGCACCAGTCACACCGCTTTGCCTACTGGCAACCTCCAGGTCGGGGTCTTTCCTCGGCCACCCACAAGCCCTTGCCATTGCAACTGGCAGCCTCGTTTTCCCTGCCGCATAGTCTTCTAGAACTCCCCTTCCGGGCTGCTTCCCTCAACGGTTTCCCAATTGTGTTTGCCACCAACGCTCAATGTTTGTTTTTCACTACCGAGTTCTATCACCGAGAGTTCCGCCGAGCGGCTTCAGCACCAGCGGCCACGCGCGACGCCAACCCGAACCTAGGCCCCTTGGCCCGGCAGATGAAATTTAACAAGACCCTGGGAGCAACTTCAAACTACTCGTTGTCCCTCAGCCTGCTCACTACGTGAGTCAACTTGTCTCCACTGCTGCTGCCGAGACGAGAAATGTGAAGTGGTCCCAAGCCT
>MSTRG.2912.1|825||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
TTGCTAGCCGGTAAATTAATGGATTAATGCACGTCAAGTATAACATGCCTATAACAGTATGCTAATTAAATAAATGCAAAAAGATGAGTGGTCACTTTGTAGTAGTCGGTACCAGAAGACGCAGAAGCCGTCTGAGGAGAAATGGCGGGAAAATCAATATTCCAGCGCTCCCATACATCGTGACTACGGCACGCGGCTGCACAAAAACAACCGAATTGCATTGCGCAACAAAATCGGTAGTGGATGAGCGACATCTTGAAGAAAATTCCGAAAACGAACATTGGACCGACAACAGGAAGATGAATTTCGAATTAGCTCTTTTGTGAGACACCCACATCCAAAGGCAATAGGAAGTCAGACGTGAGTAGGTCGTTGGAGCGCACCTCGCGACGAGAGCCGCTCAGCGTGCGCCGTTTAGGAGAATGGTTGCCTTGCGAAAGTGCCTGGGACGCAGAGATTGAGTGTCTCGTTAGCTGCGACCTCGTAACCACTTTTGCCTTGGAATGATGATGATGCTGATGAGCTTCCGGGGAGCTGGAGCTTGAACGACGCCACAATCTCATGAACGAGCCCCTCCTCTTTCTCTTTGGGCCTGTGGGTTCCTTCTGGGAACGCCAATTAAGGGGATTGAGCTTGGAGAACATTGGCTCTGCAGACACCAGCATGGGAGATAATCTATAGTGAAACCAACGCGAAATGGCAAGAATTCGCTTTATGGGTAATTGGAATAAAAACAACCACTCGGAATTGTACGAGCTGAAAAAATCTGAGTTGGAAGAAAGGCGGAGAATGTTGGAAATCGCAGCATCTTATATGATGCGAGC
>MSTRG.2950.1|325||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
TACGCACCCAGATCAGCCCTCCACCTACTGCACTCACCCAGCTTATCGACAAAATATCCCCTTACGAAATACTTTCATTGATAATTTCTAACATATTCAGTAACCAATAAAATTCATTTTTTTAACCCTCAATTCCTCAATTACATCACCTGGCATTATTCTCCTCAGGTGACGCCACGACATTCACCCACCCCCTTCCATTTTCTGCGAACAGGCATTGCGTAGACACTCTCTAGGCGCTCACCTTTTTACCTGCTCGCTACGCCCTCAGGCTCTCCTCACTGAAATTGGCGATACGCCCCGAACAATGACTTCTCCACTCGA
>MSTRG.3114.1|741||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
TGTAAAAGTGACCGAAAAGCGAAACAAAATTGATTTCAGTTCGAGTACGGTATAAGGCAATTCTTAATATGAACAATTAAAGCAAAATGTGTCAAGTCCTTCTAAGTGATGTTTGAACTGTACTCTGGGTGTTAGCAAGGCCTAGATATTTGATTTCACAGCCAAAGAACCTCATAAAGTTAATTTTCACCAGCAGAAGCTCGGGTCTTGAGCGACATGCCAAGGTAGACATTGATAAAAAAACGAAAAAAAATAAGAAAAAAAAAAAAAATAAACAAGAAAGAGCTTCAATGCCACAATTTAGGCGTTTTATGTACTGAACAATATTCTCTTTTCGCTTAAAGCTCTGGTGAGTTCCCTCAGCTGTCATGATGATTTGAACCTTATGACTTTCCTCAGCACGATGAAAGATTCTGTTAAGAATCTTAGAATAGAGAACTCCTCAATGTCAACCTTACCAACTTTATTTCAGTATGTGCCACACATGCCTTCGACGCTATCAGCCGCTCAGCAGCTCTGCACGGTAATAGCATTGGCCAATGACCCGCAGAGCACTAAGATTCGACCCCATTCGCTTCTCGTTTGTACCTTCCAAGTTTAAACCACCGCGAGCAAAGCCGAACAAATTTAATAATGAAATTCCGCCAATACAGGCGATGGATAAGCGGGTTCAAAATAGGAAGGACCTGTTCTCTAGTTGTTTAACTTTGCAACCGATTGGTTCAGTAGTAGTACACTAA
>MSTRG.3138.1|481||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
CTGGAGTTATTAGAACTACGAAAATGAATCTTTCACAGAACTAACACAAAAAAATTTTTTATTGAAGATATCTTTCATCAATTAGTTTTTTTTAACAAAATAAATACAAAAAAAAAATCCCCAAGATCAAAGTTTTGGTGTGAGAGATTTGCTAACGCCGACAACCGCGAGATTTGCACCAATTTCACATACACCTCAAAAGTCCGAATTCCAAAATAAGCCATGAAGACCTTATCGATGAAATGCGTGGGGACGACCCATTTCTTACGGGCGACCCCCGACTAAGTCCTTGGCCCGTTTACCCAGTGAAGATGGCTCGGGTGGCCATCCTAGTGGGGGCTTATCTCAAATATGGAGCCTGGTCTTAAGGGGCCAAAACCCTCAAAAGAGCTGTTGCCATACACTGAAGGGGCTTTATTTTCTGAATGGTTGCAACGCACGCTGTTTAAGGAGTTTCCCCTACTTTTCGCCAGTCGCTTA
>MSTRG.3151.1|264||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
CTTCTTTGACAGTACCAAGAGCTCGGTACCAAGCCCACACAAAGCATTGGCCCTGTCAAAGAGGGGCTCACAAAAAGGAAAATAAAAGAAAAATTGACCAGGGTCTATCAGCACTGAGTAGATAAGATATGAAGATTCTGAAGACGATCAGGGCAAAATCGGCTCATCACCAAAAACCTGCTGTTCTCGTATCTAGTCACGGCGTTCATGGACGGCGTTTTAGAATATCGGAGTGTGCTTGTCCGGCGCAGAGTTTCTGGTGG
>MSTRG.3219.1|558||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
CTGGGCCCTCCCATGAACACTAGAGTCATAAGCTAACAAGTCCAAGACCGTAAAGTTCAAAGCAACAGCCTTCTTCTTGTGATGATCCTCAGTTACGTACACACTATAATTCCCGAGGACAGAATGTGAACAATGCTACATTAACCCCAATTCTATCGGACTTCATGGTATCAAAGTTGAGCTCTCACCAAGGGCTATTGGTATTTAAACTTGTCTGCCCGGAGAAACTCGAATCTAAGCTCATTTCGCAGAACAGTAATTCCCTCGAATTATGGGACAATAATGTCGTTTATTCAGTTCCATTTATTTATTTATCTTACTTTAGTTTTTTCTTTATTATTATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTTTTTTTTGGTACGGACCTGAGCAGTGTGATGGATATATGGCCTGGGCTCAGCGTACACAACAGTGTCTGTCCCGAGATTTTATAACGTACGCTTGGGAAAGGCTTTTCAGATTACTTCTGTATGGGCTGTTCCTCTGACATGAACGGTTGTCTTTGTCATTGGTGAAAGTGAACGCTTT
>MSTRG.3274.1|307||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
AATTATTTATTTTTCGGTGCTAACCTTGGTGATGCCCACTCAATCGTACCCGTTGATGAGTTTGTGGCTGCGAATTAGTAAGAGAAGAACGGGCGAAAGAGGCAAAACAATCCAGTCTTAAGAATCAAGAAAAATCAATTCAAAGCTTACTCATCAGCCAATTGGTTGCTCAGTTGCGATTCCTCAATGTCGGTGTCTCGTGGGCAACCAGTTAGATTTTGCAGCCAAGGAGAAGAAGACCTGGACAAGCCCTATTCAAGACCACCCTCACAAACCGAAAGTTCAATGAGCCTATACGAATTCCAA
>MSTRG.3328.1|429||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GTATGTATTGCATTTATTTTCCTAATTATACGATAACTCTAACACAATCAAGAAGGAACTTGATGATTTACGCAAGCTTAGATCTGTGCTTGCAGCAGTCAAACAAACTGTTGATGACATCAAGCGGGATATCCAAACAGCAGTTGACAACAAAGACGCAACAAGCGAGGAGTTGGGAAAACTCGAAGCTGTGATTAAGAAGATCTAATGAAAAGTAAGCTAAAATTGAGCTAGATCCCTTCGAGCTATGCACCCTTGAGATGTTTCCCATGTATTACGGCCACTAACTGAAACGAGTTTTGAGACGAATGCACTACACTTGGTTTCGGTCTGGCCGGAAAAGAGTCAATCATTATCTTAAATCACCTTTGGCCCTGATTGTTGTGACCTTAATCTCTCTTGTTGACACCTACTGCATATAGACAGGA
>MSTRG.3347.1|329||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
ATTCTATCAGACGGCGAATTCGAAGGCCAGCGAGGGTTATGAGTTTCGCCACATACAGAACCCGGGTAACATATGGGAAGGGCAAGGCAATGTTGTGCGTCCACTTTGACACAGTTTCAGGTTCAAACCGCTAATTTTGGTTAATTACGTGCGCCAATGTACCCTGAACTATTCTTGAAGGCATATTTTTCAAAAGGTCAAAAGAGCTTGAGTCTTTGCAATCTATGATCAAGTCATAGCTTTTTGGATCACCAGGATCAATGAAGTGGAAGCATGAAAAAATCAAATGGAAGACCGATCTTATGTTTCATAGCTCTGTAACACGGCC
>MSTRG.3417.1|442||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
TATAACATGATTTACTGCACGTCTTTAAGCTTTGGACGTCGTGACTTAACAGTTGGCTGCATAACGGTTGCAAACTAGAGTCTGCAGTGCATGGTGCAACTTCAATAGCTCTGTGGACAGTCTTTGACTTGCGACAGAGTACAAGGCCGTCAACCTAAACATCAAAAGAATAATTGGCAATGAGTAATCTAGAATCCTGGATGTCCTAATTCGTGTGATGTCTCCAAACAGCCATTGACCTCGGAAATGAAAGCAAATTATGCATTGCTCTTTGCTAAATTGGTCGGAGGGTGGGTGGAGAGCAAATAAGCTATCAAGACAAACAATTCCGATTCCATTATAGATTATAGGCAGCTTGAGTGCACTTTCAAGGCACGTTTTGTTTCGATTCGGGTTTCTCCGAGGTAAAAACCCAAGGCTGAGACGGTCAGGTGTTTTCAG
>MSTRG.3421.1|462||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
AATTTTTGAGTAGTGGTATCAGAATTGGCATCAAACAGATTCCATCTATTTACTTTTTAGCACTTTCAAAGTTTAATCTTCGCAGTCAGTAAGGATTTGTTGAATGGTTGCGAAAATCAGCAAAACCTCGTAACCAATTCACAAATACCTCTCGGTATTATTACCCGCGATAATAAATGCTATCACGAGGATATCGAGTTTATTGTGAAATCTACCTTATGATGTTTCTATAGATCGCGATGGAGCCATGTCGAAGGGCAAACCTATCGAAACAGGGTACACGCTAACTTAAGGATACGACCACGACTTTTATTTTCATAACAAAGCTTTCGATGCCAAAAGTCTCCCTCAAAGTCACTGAGCATTGAGCAATGTAATCCCACTTCTTAACCTGCAATGTTTTCATGTAGCCACGCATTAATTAAAGTGTCGCACCACCCTTAGTACACTCACAGTGGGGT
>MSTRG.3437.1|248||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
TCGAAAGTATACTACTCCATCAACTCTCAGTGATGTTTTTAAAAATATAAGAAGCATTGAGTCGCCTCGAAAATTTTCATAATATAGTGGAACCGAAGTCTGTGTGCTCTTTGCATAGTGTGGAAACCCTCAAACAAACAGGCTGTTTGTGAGAAAGTAGACACTATAATGAGATGGATTTGGGAGTAGCCCAGCACGAAACTTGAGAAGCTTATTTATTGGAGCCGTTGTTAAAGCACCTTTACGT
>MSTRG.3461.1|213||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GAAATTTGCCACAAAATGAAATTGACGGTCGCAACCAAGAAATGGTGGGAATCTCTCCTTAATACTTTTTCTGAGTTATGAAGTAGAATTTATTGGAACCTATTATGATATTGTGACAATAAGGACAAAAAGAATAGCCACAAATTGTTTCAATATGTGGAGCGCATGTGGCACAAACCACAGGCTGAAAATGACGAGAAGCAACAGCCGCT
>MSTRG.3466.1|691||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GCTGGTAAATTTCTTGCCACTTGTGAGGAAGCTTTAAAAATTGCCTTGCCCCATCTGTTTCGCGAATAGAACCTCGCTACTTGGGGCGTCCATTGATTCCATCTCCTTAAACCGCCACAATGGCAGTATAGTCCATTGTTAGAAGCCAACAATGAGAGCCTGATCTTTCCCATCTTTTTGCACTCTAAAACTAGTCAATCGACTACGTGATTGGTGGGGCAAAGAAGTGGGGCGGCGTACTCTCCCTGCAAGCTTGGGTTGGGCGGGCGCTGAAGGGCAGTGGAGAGGGAGCAGGAGAGGACGAGGAAGTGAGGAAGTTAGTGAGTGAGGCTTCCACCTGATAAATCATTGCGGCCAATGAACAGACGAAAACCGGGCTTTCAATTTTATGATTTGCGGGTTCGTGAACTGAAATTGGCCCCCTGAGCTCAAAAAGAAGCATGCCCTGTTTCAGTGCTACAATTCCACCCACTAGTTTCACCTCTGCGGCGCAAGCAGCGAAAGGGGTCGTGGATTGAGTTTTCGCAGCCATTTCAAATGGCCCCTTTCACCAGGCGTAGTTGTCTAAACTTGTAGAAGTGAAATCCTCACTTGAATCGATAATACTCGAGACGAATTACTGATTTCGTTATTTGGTCAGTGCCCATTAGGAAGCTTATGCGATAGTAATATTTGAAGGATGGATTCGGG
>MSTRG.3492.1|1903||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
TGCTGACAGGCATATTGTCACACAGGGCGCCAAAGACGTGAGTGCAAAAGGCTAGTAGCTATCGGTAGTTATAACAATAAGTCATTTAGAGTTTCTTACGATCCTAGTGAAATACTCCCACGAACTCAGACTAATTAGTCATGTTTGATTGATAATATAGCCCAGTGAGCGTTGGCGTTAATAAGTATACAAGAATTCGGTAGGGATAAGGCCTACGTGACCACGAGAGCTTTCGAATGTGAGGCACAGAAACCAATCGAAGGCGGGTCTCTGCAGCACGATTCACTATAGTTAATCTTCTTGCAACTGCCGGTAGGCGAGTTATTTTTTCCAGCGAAGTTAACATTTTGGCAAACAGGTCAAGCCTGCTAGAAATTATCTCTAGGACGCATAGCCCAGTCAGCGTACCGATGAGGGATTTTTAGGACACGGCACGATCATTTCAAGCCGAAAACGGTGACATCAATATGTATATGTATGATGGGTAGTTTATGATTAGCAAACAAAGCATCTACCGGAACAACCTCCACAATATGCATGGGCAGAGAATAACGTAAATTTCAGATAAAATCAGATTCGCTACTCGATGGTCCATAGGTATGTTAAACAACCCGAAAGCAGCTCCCCCAACTCAAGAAGATTACACTTCACTTCACAGGTAAAAGTGTAATGGCAAACAAAGTCCCCGGATGAGCGGCATGGGTGATTTTAAAGCGTACAGATCTACCGTTCGAAACCTGGAGTCGTGGAAACCGCCTGCTTCACGCCGCAGGTTACATGCTTCTGTACTGTTACAACAAAGGATAAAACCTTTCCTTAGCGAGCTGTTACATTGCCACAAAAACTGACGCTTTGGTCTCTTTTTGTGCTATTTTTCCAAATTTGAAATCACAAGATCCAAAGTAAGATTCAATTCACCCTAAAAGCTTTAGCCAAGAGAAATTTGAAATGACTGCCAGGGTGAAGAAGGAACTAACCTAGAGTCGGATTTGGAGCCTGCATTTTTAATCCGGTGGTTTTCAGAAACGGAACAATTTTGGCTTGCCACGTCTCCGCCAGGGGTAAGGCAGCAGAAGCGACAAATTGCAACATGACCATGGCTCGCAACCAACAACAAGCGAGAAGCATTTGGTATTGTTTCGATGACACTAGCCTCACAACGTTCAAAGACGTTGAAGAAGTTTGAGCGGCTTTAGGTGTAGTAGCAATGAGTGGTGGCTGCAAAGACAGTCAACTGTATATTAAAAACGTGAAGATCGTCCACTAACGATTCTTCAAACGTAACCAGTGGAAACAGTGAAAGCACCAGAGGTCCCGCGTGGCGGGTTCAATGCATTATGACTTCTTCGAGAACACTAGCCATTGGTAAATTGTTGCTGGGGGGCCCGACCGGAGGCGAAGGTCACCCAAGCTAGGACAATTTGGTGCAGAGCAAGCAAAAATAGAGTAATCAAATTAATGAATTTCACCAGCCAGTGACCACTGTTGCCAACCGGGCTCAGGCTGTACCGAACCTTCCGAACTGGTGGTGTCACTTTGATTTCCCAGCGCCGCCCCCACCAATGGAACCCAAGCACTGGCTGCGAAAAACCGAGTCTCGCGCGGTGGCTTCTGTTAGCGAGGCGCATCGAACGGCTCCTCACACACACTTACAAAAGCCCGAGCCCGAAAATTTTTGTTCAGGCACAACCGATAAAGAAGCCAGCAGGAAACGAGATGTCGCGTGGTCCTTTGAAATGTCAAGGCAAATAAACCAACGAGCCCCTGATCTCTCCGGGCCTAGTTCCCACCGCCGTTGCCAACACCAGCGACAGTTCGGTTGCGAAAAGTGCGCACCGCAGAGGAATGTAAGCGAGACTATTAAGAGAGGCGCCGTGCTGTGACAGCGATGGGGGAAAAAAA
>MSTRG.3513.1|297||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
AACAAGCGGGCCACAATCATCACTCCGTTTCTGGTCTTTTAGAGTATCTGCATTTCTGAGGTTTTCCTAAGCTCTGGCAGATGCAGCGACCATGTCGTTGGCAGTTCCGTCAGATCAAAGCCTGGTGCTACATTTATTTTGTAAGACGCACATGGTATTTTCAAGGTGCGGCAGTAGACCTCTAAAATCGATCTCATGGCTTTTAACTCACGAACTTTTCTCGAAATATTCCACATGAACTGAAGATCCAGTAGAATATGCTTACCCTTTATATTTGTTTGGGGGGTCTATTGCTG
>MSTRG.3564.1|225||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
CCCCCAAGTTATTCAAGCAACTGCATTTGCAGTACAATTATGGCTCGTGGCGGCGCCAGCTCTCTAGAATTGCCTTTGAAACAGCCATCCCGTTTTTGTCCATTTTTGAAGTTGTGTACCCCGGATGTCAGGCTCCGTCGTTTCGCAGCCAGTGCACACAATGCACCTCCACCTAATGAGCACAGCAATTGACATGAGCCCGATCAGACACAACATGGGACAAA
>MSTRG.3588.1|257||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
CTAAACAATCTTGTTACGTACACAATCATGCTTCTCTGCTATGATTGGTCTTTCTTTGAGTCACGAGTTTCCAAAACATTTTTCGCTTGTGATGGTTGCCTCTAAGATTTTTATAGGTATAAGTATATTTTTTTTTTTGTGTGTGTTTCTGCATGCGTAGAATTTTGTGCTTTTTGCAACCAATTCTCAAATGTGTGAGATAACTGTGGATGAAAGCCGAAATTCGTAAGTTACCGATATTCAATTATGCGATTTT
>MSTRG.3633.1|889||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
ACCAGATCCAAGTGAAACAGGAAGTAGGAAGTCACTACCCTTAAAGGCACTTGCAGATTGCGAGTAGAAGCTTGGGAGCACGCTGAGCTGGCATTGGTTGCTGCACTAGTTTAGTGCCTCACTGTCTCAATGCCTCTCTATGCTTCCTTATCTATGTCTACACTCCTATTTCACTTTCCTCACATGGTGTCTTCTGCGCAATTACAACTGAAACGTGGTTAGAATTACTCAAGTTGTACTCTAACTGCTGGTTATTATCACCTCCTAGGTGGGATGAAATATGTGAACCAACCATGACTGTGTCCTAACGTCTGTTTCAGCTCATGCTTCTGCTTTACTGGTTTTGCGCAATGGCTCTGCTTGTTCTCTTACCCACGTACCCCTTCCACTCTTCCCATTCCAACCCGTATAACATCTCGCTATCCCTGTTCATATGGCCCCCATTGGATTCTGTATCGCTAAACAATTCCATTTGTGCAATCTCAGGGGTAGTTCGAGAATGTTCCTTGTTCGCGGTTTGCAGCCATTCTGAGGAGGTGGCTTGTCAACGATGTCAGCGTGAGCTAGCATGAATACACATAACTGGACAGCACCGATAAGCGAAGCGAAGTATCCCATGCGATTCAGATTCTCGTAGATGCCCCGCTAAAAGAGAAGGTTCACTAAGTCATGCGTGACTATGCCCCTCAATTGCTAGATATTACGCACTTCGTATCGTTGTGGTTATGTGATATGATGGTTGCGAAAAGGTGCCTATAACACGGCCAGTTCAGATGATGGTACTACACAAGTTGAGGAATAGGTAGCGATGAGTGTGTAATTAATGACTCTTGATTGGGTCTGTATAAGTGTTTTATTTCTGATTTTATAAAGGATTTTCATATTCTC
>MSTRG.3649.1|2467||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GAAAACGCCAGGGTTCCGAGGTGTCCATGGTTGTTTGCACAAAAAGAGACGGATAGAGGCGGGTTTGCCATTAGGAATTGGTGAAGGTGTTACTACCGAGGACGAGGATCGGTGATGGCTACGTAACCAGAGAGTGAGTGATCGTGGTTTACGTCATTGGAAGTGGAGGAGGTGGTTAGCTGCTGCTGATGTCTCAGTTGCTCAAGATATCTGAGACAGAAACCCACCGAGGAGAGGTTTGTAGATAATCTGTGGATGTATGCATTTCTCTACAGATGATTCGTCAGATACTTCGGTGGTGCCATCTTGAGAGTGATTCCCTTACATAATTATAAATAGGATACTGGTGCCGAAGGCCGCTAGGAGGTGCCACGAGCAACAGGTGGCGCAGAACCGCCATACCTCAGCAGCGTCGATGCAACAGCACACGTTGTTAGCATCATCATCAACACCAACTCTCTAGAAGCAGTAGAGATGTGCACTTATATCATGGGTGGGGCTTAGGCTGCAAAAACCTTCGTCATGGATTTGCCCTGATATACACCACAGCTCATAGCTCACACAGCGGCCATTGAGGCCGGGCTGCTTAATCACAAGGGGGATCCTATTGTGTTCAGTTGTGGCTGCGAGCTGCCTATTGTGCGCGGCCATTGATGCAGACGCTCGTGGCTGGTGTCGCTGGCATGTCCTATGTCACTGGACGTGCAGCTTCATGTATCGCTACCATTATTTTGCCGCTGCAGGCCCCCTTGTGGCGAGTGGATCCTGTGGCTAGTGCGGCCTCGCTTAAAATGTTCCACGGAATAGAACATCTTTGGGTTAGACGTTTTCGCCTGCCCGTCGAGGAAGAGAAGCGGCCTGCTTGATCCCGCTTATGTTGGCGACGGCTCTCAAAACCATGGTTGATTGTTCGTGGTATGTGCTCTGGTGAGATCGGCTCAGATCGTATAGGCACGCTTCAGGGTCTAAGACATGTGCGGCAATCGCTCTCGACGTTACCACTTTTGCCCTCCTATTAACCGCACCTGCTAAACCCTGACTCTTCAGATGCAATAAGCACGCCTGAGGAGACCCTTGGCAAAATCCAAACACCACCTTCTTCCTGATACAGCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCTTTCTTTTTCTTGCCTTGCCATTCGGTTGTATGCTTGTGCGCTCGCTACACCTACATTGGGAAAGAAGCACGGCTGCTAAACCCAATGGGCGCCTAGCCAGAACTCTCCGCCAGCGCCCGTGGACCCCGGGCTCAAACAATAAGCTTCACAAGAATCTCATCTCCCACGGGCCGTCGCCAGCGGCGACTTTCTCCACCAGCTAGACACTGTTGTTTAAGTTGGTCAGCAGAAGGCTGTTGATAAACGGCGCCAGAAGCCCGCCCAGAGCCCCAATTACATACCCATGTGGCTCCAGCGGCACCATTACCTCACAGGTCACAGGCCAATGAGAACCGAGGCAGTGGACACCATGTTGACGGCTTCTTTCGCTATTCCTGCTAGCAAACGTAAGGGCTCTACAGCACGCAGAGAACATTCTGCGTGATTTGCCAGTAGAGCGGCCCAACTGTCTAACGCCAGTGATGACGACATGGCCTAGGCCTCTGAAGCAGCGATGGCGACGTACACAGTCGACGTGTTGAAAACGTCACCCATTATGGAGCGGACCTCAAAGATGTGGCTTGGTTGTGGGTTGCAATTGGAGAGCATATTTCCGACAGTAAGGCTTTTGTCTGATAAGAGCAGGACGGCTTGGAGGAAACTGTTGAGTAGCTAGCATGATGTGCACACACAAGGCAACGACCTAATGAATACTAGTTGTTGAATTGAAAAATTGACGTTTGGCAGATTTGGTGGATTTATACTTTGCCCTCAATACTTTGGCTTCCTGAACCATTTGGTCCCACTGATCGGAACACCGTCAGCGATAAGTGTTTCTTTATTGGACCACGAGTCTCGTTCTGCGTAATTCACGGAACACCGACATCGACTCCGACCCGTGATTGGTGGTTTGATGACTACAAAATTAATAAAATTTGATGTTGGCGGGCCGCCTGAAGGAAAAGAAACGGTATCGCTGGAAGACCGAGAATGTTGGTGGAGTGCAAGAGGGTTCTAGGTCAACACTCGTGTTCGATGGTGAGTTCAGTAGTCTGTAAACGTAAGTTTACGATGACCATGAATGGGGTGGACGTACAGCAGCCTTTAGCATCCAAACCTTCTAAAATCACTACTACAATGAAGTAGTGGAAGAACGAAGACAAGGATTATCAAATATAGCCAGTACCAGGGACCAGTATTGGGGCAAGTGCATTTTGTTCAAGTTCCGGATAAAAGCATTAGAATCTAGTAGTTGAAGAAAGATTTCGAATATTTATTGGCAACACTAAAAGAGCAAATTGAAAGCTAGAGGTATATACGTGTATTGACAGTTGCCAAAAATAGGG
>MSTRG.3650.1|1109||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
AAATGTGACGCCCAATTGGTCAATGGTCTTTTCTTGTCGAGAGATCCAAGTGAAGAATGTGTATGCATCGGGCTTGCTGAAGCTATGAAGATGCTTCTGTCACCTTTCAATCACCACTCTGCCAGGCTAACTACGAAATTGGGTGTTGTTTGGCCGTGAACCCCGTCTAGCATTACAGAGTCAAGAAGGCAGCACAAAAGAGCGCAACAGGTATGTTGAAGCTGCACTTTTCATTGACTTGGGACCCACAGAAACTGCAATAGGCTATATTGAGAATTGCAGCCAACAAGCGATCCTCTACCACGTCATGTTCGTCGCGATAGCGTCAGGAATCGGGCATCAGGCTGAAGGGACTACGTTGACAAAACCGGCACGATTGCATATACCCCCAATGGATACTTTTATGCCTTTGACTGGAAGTCCGTGCTGGGGGCCTACAAATATAGACATCGCGGAAGCACGGTTTCGTTATGAGGGCCAAACAGGACACGCAGGCAGCATGGAGAAAATAATATCAAAAGCGAAGCTGCCTAAATCCCCCGGGCCAGGACTTGTCGTAACTGTCTCTGCTATATTCTGATTCTGGTGTTCTCCTCCAAATGTTCTCCTCCAAATGTTCTCCTCCACTCTTCTCCTCCATTCCTTTCCCTTGGCCGAGCTGCCCAATTTGGCAAAAGGTGCGGTGAAGCACTCGATGCGTATCAAAGCTTCGCTCTACTGTGTGGCAATGTCATGGATGCGGTATATTTTCCTGGAGAATGTGGCTTGGTCTTTAAAAAAAGGAATAAAGGTAAGAAGCGCTTGAAGACGTTTGCATTTTGCATTCGTGACTGCTTTATGCTGAGAAGGAACCGCATTCGCCACACCTGCATATGCACCACGCACGTCCATGCACATTCCTGCGAATGAACGTGGCTAGTGCCGGATTCAGGGGCTGCTTAGATTACTTATCTGTACATAGAGAGTACCACGGGGTGGCCACCTCGGGGTGAGAAAAAAATGCAATGAAGACCATGGGATTTCACCAAGATTAGGGGTACTTTGAAATGTCATTTGTGCATCTATCTGCAGGCGGGGCGGTCGATCTTGTCCACGCACTGACCTCATC
>MSTRG.3687.1|633||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GCCTTTGTAAGAACATTGAAGGTTTTCTGAATGTCATTGTTCAACAAGCACTTCATATTTGAATTTCCAAGAGATTATAAAAGCATTGAGAACTTTTCTCCTCAGCAGTCCCCTCTGGCTTAGGGTATGCATTTGGCGTTCACTCCTGTTACTCACTATGCTATACGGACAAAACGATTGTTCCTCATGAATATTAGATGTGGCGCTTGAAGGGTAGAACCAGCAAGCATGGAAGGCCGTATGCTCTGAAAAAGCGTACATCTCTTTCGATGACTTTTGAGAATGGACGGAGTCAGTTTGCAGCCATTTACCTCATCTCACATGTGAGGATCAATACCTCAACCATTTGCAAATTCCAGCACTGTACTCTGCAGAAAACGGTAAGCTTTAGCTCTTGCTCTAGCCTATTTCTAAACGGCGCTTCTGTCCTGTCAATTACCTTACAAAAGACGTGCCACCACAAGTGGACAAGTTGAAACGCCTTGAGAAGCACCTCGATCTTTTGAAGCACATCACTGGGTCCAAGGGCTACACTGGCTCATCTTCGGAATAGTTTAATTCATGTGATAATACATCTAGGATCAAGCGTCCTCGTTAAATGCTTTCTGCACTGTGGACAGCGCACTATAATA
>MSTRG.3712.1|701||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
TTCTAAAACTCTTATCAAGTGGTCGCCCTGGTTACGCTGTTGAGATACTCAATGAGAGACATCAAAAGGAGTGGTTTTGTAACTCTTTTTACAAAAAATTGCAGATTTGGAAGTTTTTCTTTGGGTGATGAAATCACGTAGAGATCCTTGTATTGATAACGGTCGTAATTTGTCTGCAACTTAGACATGTGTCAAAACGAGGCTCATGAGTGGCTTTAGTGCTGCTACTGCTTTTTTTTGCAACCTTGCTTCCCTAATGTTGCCCACTTTTTAGACAAAGATGGCATAGCCACCTAATGTGTGCTCGGGTGAGGGAATGACTTTTCATAAAGTTTCAGCATTCATTGGAAACGCCAGATTCCTTTTAAGTCGAATCCTATTCGCCTCACCTGGAGGTCGACGGCTTGATTAATGGATGCTTCACACGTCTTATGATGAATTTATGTATGCAAGAACCACATCTTGTGTTTACTCACTGAGTTGCCGGATGACGAAACAGTGTAAGATAACGCTTCTGACAAATTGGATAAACACTATAGCTTAGGAAAAGAACGATAGAAATCCTTACCATTCGAGTGATTTACGACATATTTAGATCTGTTCGAGTGTTAAGAACAGGTTAAATCAAACAATAATGACTCTTCGTTCAAAAGGCCTACAATTTTCTATGTCAAGTCAGTATAACTTAGTGTTTCGTGAG
>MSTRG.3736.1|303||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GCAATGATGAGCTAAATGTCGCTGGCTGCATCAAAGCTCCCAATTTCTGACTTACCGAATCGGCGAGTAGCTTGATTGCGGACTCTGCAGCCGAAGTCGCTGGGCTACTTATAATGATGTGTTCATGTGTCCAATTATGCCAGCTTCGGGGCCAATCCCATGTTCTCCTTCATGGCTCAATTCGACAGGAAATCTCATCAGGAGTATCGCTTACACTTCTATTCGAAGAAGCCAGCTTTTGACGATTTTCTGCTGTTTTCTGCTGACTGAGGGCACTCCAAATGCTTTCCCATCTTTGTTGA
>MSTRG.3744.1|2324||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
AAAAAAAAAAAAAAAAAAGAGCATATTCTACGACTGCATTACGAAAATAAGCTAGCGTCAAAAGAGGAAAATGGTCAAAAGAACGACCTTTTGAAGGTTTAAGATTGGCATGGACACTGTGTTGTGTCAGTCTTTTAAATATGGAACACGCAAACACTAGGAAGCTTAAAGCAATAGACAAAGAGTTGATTTGTTCACTCAGTTAGCTCATACTGTGACCCTTAGACTCAATTGCCTTTGATATATCGATGAAAAGAACGGGTCTGAAATTTGCTCCCATCCCCCCCAAACAGTCACCGGTCCCTGTCAAGTCTAAAATTGTGACATCACATTTTAGTTGAATAGTGGCAAATAATGACAAAAGAAAAATAAAAAAAAAAAATGAATGGCCCAAGGACGCTCCACAAGAAGCTAACACAGGCCCTTGTTCATTTACGAGAATTGAAGCACAGAGATTATTATTAACTTCACCAACCTTGACTCACAGCGACAGACTCAAAAATGTAACCTTATCTCCCAAACAGACTCATGGAAGCCAAATTGGGCAGAAGCAAGCAACATAAGGTGACAAATGCAAAACCCGAGGTGGGTTCGACCCCCACCTAATTATAGCAAACACAGCACCTTCCAAAGAGACCCTCTCAAGCGGCAACTCCTTTTTCCAGGTGGTCCACTTGTGGGTGAGAGACCACTCACCCGCTCGAAGCCGAGCGTCGTGCAAATCACCAGTGTTAAGCCATTTCAAAATGAGACAGCAACTCTACGGATTCGGTTCCCGATCGGCAGCTCCTCAGTGGCTGCCAAATGAGCCATCTCAAGCAAACGAAAAGATGTCGCTGGGAGACAACACACGGGATACGAATAATCACATTGTGATCTACAGAAGCATGATTGCTGGTGAGCAGAAAAATGGGCCGAAAGGTGGAGGAAGTGTAATTAGTGTAAACAGTGGATGGCCAGATTTAGAACCCTTACATGGTGGCCGCCCCAGGGGCTATCGAGCCATGATTCCGGGCTAAAATAAGGCAATTCCATCGATGATAAAAAAAAAAAATAAAAATAAAAAAATAATAAAAAACATCAGAGTGGAGGAACGACATGAGGAGAATACAGAATTGGCCCAGTGCAATCCCCGTGCAACAATTGCCGGTGGGACCCCCCCGGAGCGGACCATGAAAATAACCAGGTGGGCCAATGGAAAATCACACAAGCAACCATGTATCCGGGTGGATTCACATCCTCACCTCTTGCTGACCCCTATTATTGGCTTTTTTTAAATTTTCCCCCCTGGCTTCTCAAAAACAGCAAGTTGCATAGCTAGTCCCATGTGAGGGTTGGTTGCTGGCATTTTGCAGCCATTCAACTCAATTCCACCACCAATTCCATCGGCGCCAACGTGATGTCGCGCCTTCTATTTTTGCGACCCTTGCTCGCCCAGGGGGCTGAAGGGACGCTCAAGGGACACTGACGCCCGAAGGCCCTGGAGGTGCGAAAAATCACGCTGGGAGTCAAAGGGCCCCGAACACAATCCTCAGACCCCCGAACCATGAAAGCGAAAGCGACAAAACAACAAGATCAAAACGATGATGCCCATCAAAAAAACAAAATCAAAACGTCAAATTCCATAACACTCAGCCTCTCGCGGGGGAATTGATCGTTTGTGATTTTCGTTGATTTGTGATTTTTCTTTTCTCTCGTTTTCTTCGTGGTGGATCTGTTTTCTTTTTCCTTCGATGACCCTCCACGCTCGCTGGAGGAGGCCAACCAGAACGGCGCCGCGTCAGCCCAGCGGCAGCGCAGCGGCAGCCCAGCTCCAGGAAACAAAGCAGCAGGCCCTCCTTCGAATGGGTCACGTTGGGAATTTTCGTAGGTTTTTTTGTAATAGAGTCACGAACTCAATTGATTCAGAAAGTTCACGTTATGTTTGTGTTTCTCTTTTTTTGCTTGTCACATTTTTGCTGTTATATTTTTGTCTTCTACGTTTTATCGTTGTCTGCGCTCGTGCCCAGCTGGTATAAGGTGGCTGCCTGCGTTCTCACTTGGCTTACACTCGACCGCCTGTTTTTTTGCGTGCCTGTCTTGGCCCTAAACACCCGAGCAGTCGCAACTACCACCGGGTAGTAAATTTAGACCTCTACAGCGAACTAGACACATGGAATTTAACATCAGTTGATTATTTGTTTAACAATAGTATAAGGCCATTGAATGCCATTGGCAGTGACTAAAGCACAGACTTTGGGGAGTAGCCAGGGGCGTTTTAGGCTACTGAGGTCCTGGCAGAGGCCGCCGGGGGAACCGATGACTCGTATGTCTCAGTGTTTAC
>MSTRG.3781.1|1283||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GTGGATGTTTGTATATTGAGTTGGTGAAGGTTTAACCAATCTAGAGCGCAGACAATGCACAATGGGCATGTGAAGAAGACACAGGATAAGGGTGAAGCAAGTGAAGGGAAAGGCAACGGCGAGACAAGTCCAGGAAAAAAACGGTGGGGAGGTGAAGGAAAAGAAATGAAAAAAAAAAAATGGAAGATATCAAGAAACAAGAGGAATAAAGTTGGGAGAAACACCCCAAATTCTTGCAGGGAAGACGACAAAGCATGAAGAGTAGCAGTGGTGGAGCGAGCGAAAGTTGAGCAGATCTCAAAAATGGTTGCAAAAACGAGGCTCGCTCGCAGACAGCACCTCAAAAGATCAGACAGGCGTTGGAGCAATAGAGCCAATGCAACTAGTTAGTTTTTGGCACTGTAATGTTCTCCAAGTCTTCCTTGCAAATGTCTACTTGGGTGGGCAAGACGAGGGGAGAAGGCGGCAGAGTAGGCTTTAGGTGGGCGGAAGGAGACCTTCGCTGAGGAGAAGATCAGATAGGAGAATGTAATCGGGCAAAAATAATGGTATCGTCCAGGGGTGAAGGAGGAGGAAGTGATTAGGTGACAAAGTGACAGAGTGACAAAGTGACGTAAGAGGATAAAGTCGGGATTGGAGGTGACTGAGCAGGGACGGTGACGGTAACGGTGAGCAAAGGGGCCAAGTAGTAGTGACCTGAGTAGAGGAGAAAATGAGGAGATGGACACGGTCAGTGTCGGGGAACAAATGGCGTTCTCAGGGTGGGTGAAGCTTGCAAACAGAGAGTGCAACACAAAAGGTAATTGATGTTGGGTGTGTTTTGGGGCACGGCTTGCTTTGCCAAATGCCAGAGCTACGGCTCTGTTCCAAAGTTGGCTGGCGGGCGCACTCGCTTGGCTTTTTCGCAGCCATTTGCATCACCTGAGGGTCTCCACCTTCGCAGGCCGATTCCACCACCAATCGTCAAGCCCACTGGGTACGGGACGCTGTTTCGCTGTTTGCTTAATGCTATAGCGAATGGTAAGCAATTTGCCAGTCTCCATGTTCGGACTCCGACGATGGGCGCCTGGGGCAGGGCGACGCATGGGCGTTTGGCGAAGGGGTCCTCGGGAAAAGTCGGAACGCAGACAAAAAAAAGAAGTGAAAGAAGCGAGTCGCCAGGCGGCTGCGAAACCGAGTCGGACGTGGGTCAAACGAGCAAGACAGGCCCTGGGAGGATGCCGATAAGAGGTCAGGTCAGAGTAAAAAATTTACAAGTAGTCAATATCAAAACTGTTGATAA
>MSTRG.3784.1|844||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
AGGCTTTCTTCATCGTGATGCTAGGAGCACGCGACAATGTCGTGGTTAGTCAGCGAAGATCGAGTGAATTCATAGAAAAATGTAAGAGAAGAAAAGATTTGTTCTGGTGACTATTAAATCGATGATAGTATTTACGAGTATATTCATGAGCGTGTGAAGGGTGATATTTGACTAGATATTAAGTGACGACATTTTTGCAGCCATAATTCAATGCTCCATAGTTCATCGGTATTCAAAAACTGTTTGAAAAATTTCAGCAATTACTAGTCGATGTGCATTGAAGCTGTTCCTCCAAACACCTGTCACTTTCAATAAAGGGAGTTCTTAGCATTCATCTGCGACAGGAGGCTTGTATCATGTAACGTAAGCAGGGCCTGTAGCAATTCATCTCTCATAACGTATCTATCTTTGTGAACTTTAAAATATAAGTTTTTCTTTGGTAGTAGTCGAGGTCAATTTGTCTTAATGGCTGCGAATACCTCAAATGCTTCCCAATCCAACCTAAAGAATCCAGTCTTTTTGGATGGCAACAAGACAGGCGAGAGACAGGAATAGATGCACACACTTTTTAGTCGATAGTTCAAGCTATAATCAGGACATGTAGATTTCTTTAATCTTCCTGTTCTTCAGCTAAGACAATGTACAGACCAAGTACACAGCCTTAGGCCTCAGACGACTGTCCCGTTACTCTACAAATTGGTCATTTGGTGTTCACTCGACACCATTTAATGAATTTTTCTCTACACCGTCAAAAACTGCTAAAACGGTTCAGCCTTAGCATGAGTATCAACGACAGCCTCTGACAATACGTCACTATTGAGTGGTGATTGTGGCCGTGACGGT
>MSTRG.3787.1|234||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GCAAACTTTGTTGCTTGAATCCGCTTCTCGTACCGATAATCACTTTTTGCTACGATTAGTTAAGTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTTTTTCCTATCCTACTACGTGGCTCAAGACGTGTTCCACTCACTTGCCCTTTTCGTATCTCGTCTGCTTTTTGTGTTGCTTTGTGGTGTTTGGGGGAGGGCGAATAATTGCCTGAATAGCGGTC
>MSTRG.3807.1|758||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
TGGCCGAACGAAGCAGATTTTATATCATAATCTTGAACATGATCAGATGATTTCTATAATTTCTGTCAATCTAAGCATATTCAGTACAAAAGCTATCAATTTGACACCCAGCATGATGTTACTCCAAGCACGTAACAGCGTTGTTTACACCTACCTCTACTCTCATTTCCCTACGACGCTATGAGAACCGTGGGTGAAAAGCAAGGATGGTCGCCGCTCAATATCATCAATCCAGATTCAATAAAGGCAGGATCCCAAAAGAAATTCATGAAAAATGTATGACTTTGTTTACCAATAGTCTTGATCAAACCACATGCTAGATACTTTTCTTATCTATAGGAAGAAATCGTCGGCAGAGATGATTTAAGAACACAGGATCTGACCAAGGCCTTGCTGATCTCTGGATGTTTTCTGATAGGGTCGACTCACTATGAGGACAACAAGACCACAGCTTCCCATTTGGCTCGTAGAAGCAAAAAGGTGTAATGCTTGTCTCATCATTGGACCGTTTCGCTTTCGCTTGATCGCTCGGTGGTGGAGTCAAATTACACAAAACCGCTCGCTTTTTACCACTAACCATTTCTGCGGCGGCTTCTCACAGGCCAAAGGATCTCGGCGAATTGCTCCGTTTTCTGTGTGATGTAGATTGAATAGTCAGCCGTAGCTTCACGAAACCCGTTGAGCAAAGCCGCCGGGGAAGCAAAGATGATAAGTGGAGCTGCTAGTGAAGTGAAGCTAATAAGTGGAGTTGATGAAA
>MSTRG.3820.1|368||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
AGTGATTGCGAAATAGGTGTCTTACGATTGCATGTCAGGGTTATTTCAAGTTGTTAGAGTATAAAGGAGTACGAGTTGCATGATATTTGCCGGGAGTGGATGATTAGAAAGATTGTCATTGAGCCTCTGAATTGTCGTGAAAATGGTTCTGTTGAGGCATCCAAGTGACTGTTGGTTGAAGAGTCAGAGTGAAACGCGGAGCTGGTGAATGTTGCAGCTACCCTAGAGAATGCTCTCTGAGAGCTCTAAATCAGAGATTCAGACCAGAGACTTGGTGAAGATTGGGCTCGGGTCTAGAGCTTCTTGAACACCCTCAAAGTGGCGGTTTTATGCCCAAAGTTACACTCCCTGTCCTAGACCCATTAAT
>MSTRG.3831.1|932||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
AGGCTCACCTCATCCCTATTAACCGGCGCTTTTTTTCTCTCTCAGTTGAGCACCTCATCTGATGCCACTAGTCAGATGACGACACCGAAATTGACACATGAGTAAAGCCGTTGAGTTGGGTGATGTAGGCATAAATATGCGGGCAACCGGGTGGGGTGTTTTGGTTTTTGTACGAGCAATTTGAGAGATAATGAGGGAGATTAAGGTGGAGGGTTGATGAAGATAGGTGGTAGGAAGCATATTGGCTGCAAACGGTTCATCTATGTAGAGTTTACTCCAGAGCGATGAATAACGGCAAGGCTTGCAGATTTGGGCAAAAAAGGTGCTCGTTATGTGTCAATTGAGACTTAAAGTTGTAAATATTCCTACTTCATCATAAGACACTCAATGTTGCTGTTGGCGATTAGGTTACTGGTGTTTCTGTGCCATGGTTAGTTTACTGAGGTAGTCTGTGGATGACTGCAGAACACTCCAATGGCATCAGGCGTTTAGATCCAAACTTGATAGAGGGATTGCATGTACATTTGAAGAGATTGGAAATATCATGCTGGGATGATATGAAATCTTCAAGCTGCTTTGTTTGTATTAGCAACACCTCACTCAATTGAATTCTTCAATTTGTTAATTACAACAGCAAATTCGAAAACACAGATTTGACAAGCGGTTATGAAATCATTGTCTATTTTGTTCCTCTCCTTTATTTCTTTACATAAGATTGGTTGGTTCCTTCGTTCTTCGAGGTTTTTGCCTTCAGTAATCTATCGAGGAGTTTGCTCAGAGATGCGCGAGACTCGACTACATCGAGCAAGTGTTTTTCGCAGCCTAATCCTACGGTATACCAGCCAGTCTTCAATATCCACAACTTTAAACTGAATTCAGGTTATTATACCAAAGTTGCCTCTTAAATCTAAGTTCTTAATAAGGTAATGAC
>MSTRG.3895.1|526||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GCAGTGCTTTGCTTCTGTCAATTTGAAGGTCTGGGTGGTGAAGATTCCACGTTGACCGAGCTGTGGGTTGGAGGTGGATGAAAATTGTATGCTTTTTTTATGCTGGTGTGGCTTCTTCACAATGGGTGCAAAATTTCATGCCTAAAAAAGAAAAACTTTGTTGTGGGTTGAGAAAGTTGTTTTGTATTGAAAAAGTCTATAGTCTATCTGGAAGAATGAAGAAACAGACTTCTTGTTGCTTGAGGAGATCAACTGTCGATTGTCAGTATACTGTAACGATATAGAGTTGTAGCATTCTGATCGATGCCTCTGTTATATGAACCTCAATCCCACATTGTGCACAATCTTCCAGGTCTACAGTTGCAAGTCAAGTAGCTTATTGATGATGTCGTTGAATCGCAATTTTACCACTTGCATGCGATTCTTACAAAGGGCCAAAATCGGTGTTTTGCCAGTGTGGGTAATGGCTACGAACAGAGAGTGAAGGTAGAAAATGGACTCAGAATAGAATTAATGTTTTAGTTC
>MSTRG.4018.1|353||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
CTCGCTTGAGCTGAGTATCATCTGCTTTTCTATGGATTTGGACGAGACTCATGTCATCACACAACTATGTAGTATACTGGCGCTGCAACTTCATTTGTACTGTCCCATATGTTCGCTATCACATCATGGATATGACAAATTTCTCAGATAACCTATTGTACGAGGATACAAGTAAGCAGATTCTAGTTGTTGACCCTGTCGACATCGACATCAATTCTCATATGTTCTTTGAACCTTATCGTACCCTCTGATGCCACAGAAGTTGTAGTAACCAAAGTTCTCCTCAGCTGTACGGAGGAGCTTCTCAAATAGTTCCAATCAACACAGAGTTAGAAAGCTGGGTTGCTCAAAC
>MSTRG.4030.1|458||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
ACAGGCTCAGCGACCGATAAATTGTGTTATGGTTGCGTATGTACTCTTCGGGTTGTCTGAGAAGATGTCCAAGCTGAATTTTGACCGAAATTTGCGAATATAGACCTCAGTATTGTCAATTACAACATCTAGACTAATGAATCGAAAACGGACTCAGTTATGCCTCATGAGGGACTACAGATCTATAAATTTCACTCAGTTGTCTATAACAGTGATCGCTAATCATCAATTTACTATTATCACTAATCAGATTATTGACCGATACCCTGGAGCAGGACTATCTCCGGAAGCGTCAACTCAAACAAGAGATGCGAAATTAGTCCATTTGGACTGTAATATCTGAGAGACGCTTATAAGTGTCTCTATCAAGTGAAGCTGATCGAAGATTTGTTTTCTATAGCGATAAGTTTTCTTTACCTTTATCGGAATTTGTTGCCATAAAAAAAAAAAAGAAAAA
>MSTRG.4031.1|1421||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
AAGTTCGCCAGCTTAAAACGTATTTTGGGTAAAATTAGGTTCTTCGGGACTATTATCACAAAAACTAACACCGATGTGGCTGAAATGCTCATTGATACAGCATAGGATTTTCCATTGTACTTTGATATATTAAAAAAGCGGTCATCATCAGTCGCATTTGTCTACAAAGTGAGGGAAGCTTGATTTGTGTAATGTGAGTTTTTCAAGAACATAAGGTGTATGAGGATTAGTCTTCTATAGTAATATGCTTTGCTGAATCTTGTCAAATGTGTTCAGATAACTAAAACACGAGAAAAAAGTATCAATGTAGATTTCCATGAAAGCCATACATGATGGCGAATCGCCATATAGTCGGGTCACATCGTTGATTACTAAACTCACATGTTCACAGCAGCCTGAAACCAAAGATGTAAGTCAATATGGGAGCAAACGAGATCTCCGCCTTATAAACCTCGCAACTGTGTTGCCATGACTACCTCATCTCGAAATTCGAAGTGCCGATGATAAAGTAGAATGTGACTACAATCCAGGGACGTCTCAAATAACTTCACACGTTTATAGGTCGAGGCAAAATTTTGAGAAGGGATTATGGCCATAATATCAGACTGAACAAGAATCTGAAGACCCTGAGTATCCAGAAATTCTGATGCTTTTACTCACCAATCACGTCTTCTAACAGCACTTCTCTACCTATTACCTGAAAGCTGGTAAAGGCTCACAACTCTTTCAGGTCAAAAGAATTAAAATATGTTGACACAGATCGATCATGAGTAAAACAGGCTTCCGGTCGGATGAAAAATACCAGACGTGATCATTCCTCTTTATGCAAGCAAGGCGATATGGTAGCATCTACTATGAAACCAAAAAGTGAGAAGAGCCCTTTGACGCAAACCACCCTAGTCAAAATCCTCACGAGCGAATTGGTGGCGTTGCCAGGAGCCCGGACCAAAAAAAGGTGGCAAAATTGATATTGTTATTGGCGCCACATTCCCTTTATGTCTCTCGTCATGACACCGCAAAGTTTAGCCGAGCGAAATATCACAAAGCCAAAGTGCATTGTTCGACCAAGCAGAGTGTGTCCCCAACCAACAATAGATTGCAATAGCGAGTGAATTTGGCGTATGCTCAATGCTTAATGCTTGACGTGAAGATCCCGAACTCCATTTTCTCGCAGCTGCTCAGCTCACAATGGCAGTCTAATTATGTGATCGCCATAGCAAGCGAGAATGGCTGCAACAATCAGCTCAGCATTTCCATACAGATGAATGCAAATTGGCTAGAGCCTGTTTAATGTCTCTCTTCCACTCTGCAACGAAACGCCTAACATGAACATAATTGGCCAAAAAAAAAAAAAGAGTTAGTCTCCGTCCTCCCGATGCACCAGAGCTTAAATGAGAAAAGACTAATTCTCCCTCAGTCT
>MSTRG.4084.1|373||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
GAGCATCCCTAACAGACTTAGTATTTTTAGAGGTAGGCTATGTAGTTAGGTGATTCTGTACATATGGTCTCTCAAAAGGTAAATGGTGCCTGCGAATGATATGACTGGTTGCCGTACTATCATCTTTGCTACTTACGATGCCTGCAAGCTCTCGTGTGGTAAGCGCACAGCAGCCATATAAAGTAGTCATCGCACTCTTCATTAAATATCCAGTCATTATTAGACGGATGTTGCACCTCTCTACTTTTTTGAGATGAATATGATTGCCATCAACATAAAAGCAGCTAACTCAGATTGCTTCATAATTAAGCCCCGTCGGAGGAGGTGTCAAATACACACAACACATCCAAAGCGATAAAGCCTTAAATATTG
>MSTRG.4097.1|1146||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
CGAAGATTCCTAAATGAACGTTGGTATGCCTAGCCCTCCAGAACATTTCCGATAGGGGCCTGTGTATTGGTTAGCGCAGCAAGCGAACAAGTTTTCAAGCTTTTATGCCGTTGAGTGGAGGTGCCGTCTATCATTACTATTCGCGAGGAAAGGAAGACTTTTGAAATCGGATAGAAAAAAGTGACACCAAAACTTTATTGAACTGAAGAACCTTTTTGCTTTTTTTAGCTGGAAAGCTGTCTCAACCCTCGAATCTCAACAACCCCGTTCTCAATGAAAACATGAAAGAATGATTCACTAGACATTTGAAGACCACTGCTTAGGCGAAAATCATCGGCACCAACATGACTAGCAAATCGCGAACTCTGGCTTGCCAAACAAGTTATTCTTCTTCCGACTCTATGACAATCCAAAATGAGCTTTTGAGGACCTGCCCTCTCTTGTTGAAGCTGAGAAAGCAATTTTGCAATTTCTTAGCCATCGCTGTTCTTGTCATCGACTTCATTACTATAAAATCATGCTACTCTGGTTTCTCTTGCTTTTAACCTCCTCTTCTCTGACTTGCCTCCTCTGACTTGCTTCTTAAAAGACAAGCTCATCCATACTCACTGAGCCTCTCACGCCTGTGCAAACTCGGATCTGGTTTAAAGCCTAATCTGCTAGTGGATATGATGCACTCGAGCACGATAAAATTGTCGTCAGGAAGTTACGAAAACGTGTCCACGTTCGCTAAAGCACTTGAGCTTTAGTTACATTCAAGAACTAGGCATGGTCAATCGGGCGAAGGGTATCCATCTGTGGGGTAAGCATCGTGTTTGATGTCAAATGATTCAAAAATACCCAGAGTAAGTACAGGCCAGCACTCATAGCGTAACTTGACATTTTAGAGCGAAACAGATTGTTTATCCTGACTTGTGATACAAAAGTTGGGTACGTAAAAATCTGCAGGTTATCAAATTCGGGGTTTTTAATGTTGAGATTATGAATGTTGATCTGCTGTCGTATACCTCGTTGTAGACAGATTTTCGAAGAGTATGGAGGTAGCTATAACAACAAATAATTTAATAAATGCTACAACGGGATCCAGTCCTCTGCTAAATTGCTCTCAGTATTCTTATCGTGGTTAGATTGGAGGTTGAATGGAG
>MSTRG.4121.1|556||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
CAGCGTTCCTTGTTATGTTTTTTTACCTTTTTCTTTTGTTTTTATTTTTTTTTTTTACCCTTTTCTTATTCCTTTTGCTAAACTAGTCTTTGTTATCGGGAGAATCACATATTCATCAAGCCGAGTACCGCCGAGCGCCGGTCGCCAACAAACTATTCACGTAGCGATTGGCTCCCAGTTAAGACGGATGCTGGAATGCACCTACTAAATTCAGAGACCACATTCTGTCTTCACTCACATAGTCATCCGTGTCACACGACTTTAGCACGTTTGCAGCCATTGCACTGGGCAAAACGCGCAATGCAAGACACTCCCCTGCGCAAACGTCACTTTTGTGATTTGTTTCCTCTGATAAGCAGCGTCTATTTGCAACTATCCAGAGGCCCAAACAAACTTGTACGAATTCTCTGCCTCTCTCATTTCATAGAAGCTCAAGCACGGTTTAAATTCTTTCTTTTTTTTTGTTTTCTTTCATTTCTTCTTATCTTTTCCAACAAAAACACATGCGCATGTCACTATCTACTAGAATCGCACAAAGTAGGTTTGCAGCAGGCA
>MSTRG.4129.1|671||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
TACTATGGTAAATCCCGATGATAACACAAAGATGAGGCAATAGAATTACAGTTGGTTATCTGGACACCGAGAATTATCATTGCTCTTCGTGTTCCAAGTCCTACTTCTCGATTTTGATCACTTTCGTGAATCCGTTCCTTTCGCCTAGTCACCAAGCATCAATTAGTTGTCGTTTGCTACGAGGATGGTGAACTGAGGCTACATCACTGACGAACTGCTTAAGCAAACATGTCGAGTTCATACGGAGCTTTCGGTAGTAGTATATTAAGTTTGACTCTTGTAACATGGTGAAAAAGATACGATTATTTAGCGTGCTTCAGTGTCTCGAAGAGGGCTAGGAGGCAGTTTGATGAAATCATAGCCACCTCACGATAATTTCGAGTATTGTTTTAAATGAGATCTTTCCGATACATAAAGGCGTTGTTTCGAAAACTATTCAACTGGCTAACTGTTATTACATCGCTGAGGTTCTTGTACCAATCGAGCCAAGAAATACCAAGAGACTGCAAGGGAGAGATACCTTGCTTAAGTAAATTGAAGAAATTGTAGTTGCTGAATTACATTGCAGGGTTGGAAGCATGGCTCGTTACTTGCAATAAACAAAATAAGACCAGACCTTTGCCTCAATATAATGAATAAGCCAAAATAATCAGTAGAGACTTTGATAAAC
>MSTRG.4169.1|1591||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
ATAACTTTGATAATATAATTGAGATACACTGATATGTAGAAATTACAGTCTATTTGATGATGTCAATTTCATTGTAATAATCATGCTTCAGACACCGTTATCGGTAAATCGACTGATTCCAGAAACCACGCATAGTCAACCAAACGGCAATCAGGGCTTCTTAATCCAGAAAGACCTCCACTGACATTAGGGGTGCCACAGATTAGGTGACACAAGAAGTCGAGATAACACATTGTGCCGTAAAAAAAGCGCAAACCCAATTTGTAATGAGCTGACATAAGCGACCACGGACTTGTCCGACATGTGTACGTTTTTCACGAATTTCACTTACCATATTCTATCTTTCCCATTGTTCTTACTGATATCTCTTATCTCTCTTGGGCTAGTGCTCGCCACCGTTGCCGTCCATTGCCCATGTTGCATTTTGACATTTTTGACATTCTCGGCAAAAGCTACCCGTAAGCATTGCGGCTCTTCCAAGGGTCATATTTGAGAATGGTCCGCTTGAAAATACTTGGGCCGGGTCGTTCTCGACCGTAAGTGAGCCACAGCTGGATCAATGCATCAATCACGAGGAAAGCTTTGCAAAGTTACCAAAAGATGCCTCATGATTGGTCCGGTGCATGAACATCGAATCAAGCTTCGATTCCGAAGAAGTACAACGCAGGTATTTGATTGCTGCTGTAGGAGCATGTTGGCCAACCAGCAAGGTAATTAACTAAGGACGCGTTATCTTGTTCCGTTATCGAAGAGGTGCTACCTTGGGCAGAAGGGGTGGTCAAAATAAAACATATGTAAATTTTTGGGTGTAAACCAGATGATCATTCAGATATTAAGTAAATCTCGAAGGAAATACTGTTTCAGATTCCTCTCAAGTGTCATATTTGGCGCCCGATTATCATATGGAGTAGAAGAACTAGCCACATCAAAAGAGATCCCTATGATATGGTTATCTATGTCGAATTTGATGCCCTCCTGTTCTTTAGTGGCATGAAAGCCATGGGCCATGAGATTCTAAAGAAGAAAAACAAGGTATGAATCTGCTTCTTTTACTTCATCTCTGTATTCTTCATGCTTTCAGTGGTCGTTCCATTGCTTATGCCCAGAACAAGATTCTTAGCCTCTTGCAATTGATTGCCAACTGCCCTGTGAATTCACGTAGGTACAGACAAAGATGCTTCTCGGTATCAAGACAAACGTTGTTCATGTGAGAGGCAAACAATGCCTCACGGATCTAGGGAGTCGATTCGACTTGACAGTGCGATATAGTTCACTTTTAGGACTCATTCACCTCCTACTAGAAGCAGCAACGTCAACTTTAAATTATGGTACCTTTTTGTTTGGTTTATTCACCGTTCGTCAACCTGCAATGAACTTTCACAAACTACTCGATCCTTCAATGTACGACACTGCTGAGCACATAAATGGTCGAAGTCCTTTAAAAGAACTCATCAAAGCAGGTAAAGTTCACTCCTAGCTGTTCTCAATTCACTTCATGTCGGTGCTTTTCATAACTGAGCCAATGTAGTCCTGGAGGTAGTTGTTCTCATGAGTATACTTTTCACAAACAGCCTGTGAGTCCCTCACGTT
>MSTRG.4223.1|1044||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
CTCTTCAAGTTAATCAACTTGATGCGTTTGAAAACTCCCACGTTCGTTCACAAAATATAGTCTTTTTAATCCCAAAATAAGGATTGCAAAGACGAAGCAAAGTGAAAGAAAGTATGTGGGAAGAAGCCAAAGTTTATTAATGTTAAAAAAGAGTAAAGTGAGTGCAAATACCCACGAGTCATTTCAAGGAGTTTTGGCCTACTTGGATATTGAAAAGAAATTGATCCAGAAACCCCACAAACATGCTACTGGAAGTAGCTAAGCTGCACATGTACTTGCCGTAGCAATTAGAATTGTGTGATGGTAATAAACATTAGAATGAACCAAAATATGTTTTGTTGATTTTTTTTCTTTCGAGAGGCTGCCTTTCTTCATGACTCCAAGTTTGAAGCGTCCCATCACACATCATCCCACTAACCCAGAGTCTATTGGATTCTCAGAAGAGATACACTACGCATCTAATCAACAACCCTCGAAATTTATTATCGAACGAACCTTGTCGTCAAGAAATGTTTTCCCACACTGTGTCTCATGCATATTGGCATCATTACTTTGTCGAAAATGAAGTCCTCATGTAAGTGGTTGAGATCCAAAAACGAAGCACTCTTTACTGACTTTATTTGAATGGCACACAACATCCAAAGGTATTTGCAATTCACATCATGAGAATTCCCTTCACCTACATATCTCTGTACAAAATCATCGTAAATCATCGTCTTATTAAGACGCCGTGCGTTTGGTCCAGCGGTGTCGCAATTAGCACCCATTAGAAACGTCACCCCGTGCAGCATTCAACAAAGACATTTCACATATCACACCATATCTAACTGGATTTAACTTCCTTTCACTCAATAGTAGTCACTCCATAGCTCGTACCTTCCAGGCTTACATGTGAAGCCACGATTTCGACAGGCACTGGGCTATTGAAAATCGACGGTCAACTCGGCTCCAACCGAACCGCATCGATGTCATCTCAAAAAAGGAACAATGTCGCCGAAACAAGCAAGAGCTTTACGAAATGCAACCAGATGCCAAACAAGGGC
>MSTRG.4241.1|2758||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
AGCAACATCAATCACTCCTTACCCACTCTGCTCTGAAAAAAAAAAAAAATTGTTCTTGAGAGTTTGCCCACCAAGCATGGAAGCTGCAGACGTGGTTTACCTCAAGCAACAGAGGGATCCCCGCATCCTGGGGTTGACAGAAGGGCTAGTTGCGAGCCATGGAGAAATCTCCCAGTGACGTAGTATGCTATTGTCCTAGAACAGGTTGCCGAAATGGCTAATTCCGTAAACCTTGGATGGAACAAACCGTTGCATGGAGGGACCGAAGCGATCTTCTTGCTTGAATGTACCAGGTATTATCTGAAGAAGGAAGTGAGCCGACGGCTGGTTTTGTGGTTCTTGAGGAAAACCAAAAAGGGACTTTCATGTCGCCGACTGCTTTATGAAAGTCGCTGCCTGTGTTTGTAATTTGGTTATCGCAGGTAATGAACACAGTACCCGAGGTGATGAGAAGGAGGATTCGAGTCATGGGATGATATTGCCCAATCATATTTCATAAGCAGGCCAGTAGCGTCGGTGAATTTTTTTTCATCCGATTTGAAGCTACAGCAGAGCAACTGAACATATAGCCAGCGGAGCGGATATGCTATCCTGTTGACATTTTGTTGAACAGAATTACCGGCGAGTTCTCTCTTAGAACTAAATCATCGGTGAAATGATATATAACTCCAACGAGTGTGCTTTTCCCAAAAAAACAAAAGGACACATTGAGCTGAGGCCCCAAAACTGGGAATACGAGGGTACGACGGGAACAACCAAGAAGAAAGCCAATGACTCGTTTCGGAGTTCGGCCAGCATCATAGCATTCACTCCTGAGGCAAGAGCTGACCATACTGAAAAGTCTATCTGGCGCAGTTGTTTTTAAATTGCAGCCAACGCAGATCAAAAAGCTTGATTTCCAGGGGCAACAATGCCAGCGGTTGTTTTATTTTTACTGTCCAGTGATAGAGGCGTCAACAATATCAAGGTGCTGTGTTGAAGTCAAATTTGTCTATCTATAGCGCTACGATTCAACCACCACACCCCAAAAAGGAAGGCTGAAGTACAATTTTATACACCGCTAGCGAGCCAATCACTTGCGAGGTGATCTTCAGAGTCCAATTCTTTGAATTGTACGGTTTTTCTGCAATCACCATACGAGGCATCAATCGCCAGAGGAAAGGGCCAACCAGCCATGATGTAATTGGCTTAGATCAATTTTAGCGCTATCCCAGCCACCGTCATGGCCGATCTCTCGAGTCTCAGCTACTTTCAAAGTGATGCATGTCTACCGCTACAAGCGCCAGGGGAAAAAGGGGAAAGACTAAAGAAAAATGACTTCATGCAAATGACGACAAACCACGCTCTCTGACACCACAGATTCATCTAAAACCTAAAGTAAAACTTCCTCTCCAGCAATTGAGCAAAGACTCCTTTTTCTCCTGTCCTTCTGCTCTTCCCCTCCTCGAATCTTTTGATTTTGCCTATCTTGACGGCGTCGGCTCTATGGCCGCGAGAAAGTCGGCCCATTTTTCGCTCTCGCGGTGGAAAAGTCGATCCCGCCTGGCTGCAAAATGATCTAGTTGAGAAGATGACAATGGAACAATATACGATAAAACAAAGAAAACAAAGAGAAAAAATATTCACAGTGGTTTTTTCTATAAACGTCATCTCGGAAACCGCCTCCGTCACCCTGGGGAAAAATGGGCTCAGGGGTAGTCGAGAGCGTTTGTCGTGCCTTTTGCTTGCAAAATGACTTTTCTCAGAGCCAGCTCACGTGTGTTAAGGTTTATGAGAGGCACGGCGCCGAATTATTGACGCCAGATTGACTTTGCCAAAGTGCTTTTATGTTTGAGAAAGGGGGAGGCTTACTGGGTTCTGAGGTGCTTGTGGCCGCTGGAGAAATCAAGTCAATCACGATTCTGTAGGCATTGAGTGGGAGCATAAAAATAGAAGAATAGTTCGAGTGGCTGCTTTCACTGCCTCTGGAGGTAGTTGCCTCTTTCTGTTCGTTATTCCGCTCTTTCTTGATCAATGGCCTTGACTGGTGGCTTTAATCGCAATTGCCTGTTTGGTCACCACCACGATTAGGTTTTCGCCCTGGTGATTTTTAAGATACAATAAAGTTTAGTAGAGAAAAAGAAGATTTAGTTTTTTCAGGACAGCACCAAAAACAAAAAAAGGGGGCGACCTAAATTTGGATGTAGTTACGTGTGGTGGCTATTTACGGTTACCTCTCGAGTGGGTTGGAGCTCCGAAACGGCATAATCAAAACGAACGGCTTGCAGGTGGTAGTCTAGGAAGCTAGAGGCTACAAGGGTGGAGATATGATGGAACTGGAGAATATGGGAGATACATAGCAAAATGTGAATATCAAGATGGAAACCAAGCTACAAGGAGAGTTTCTGGAAATGGGGCTGCTGAGAGTGCCATGCTTACGTAAGGCGTTGGCACTAGCTTACGTAATCTTCTTCCACCACACCATTTTCCAACCCGATTTGCTTCCTCCCAGTGGCTTCCACATCCCTCCCCCTTGGTTCCTGGGGGTTGCGCCAAGTGCACACTTTGCGAACTGACCATGCTCACTCAAAAGAGCACCAGGACAAATAGAGTTTTCCGCATGAGAGAGCTCTCAAGAACCTTCTTCTTTAGAAACCTTTTTGGCTGGATTAAACTTCGATTTTCAAAGCCAATTTACTCGAAAACATAGCACTTGGAAACCCGAGTGGACCATGCAAGCTCCGTACACCACGCTGTCACATCTTCGAAAATACACAC
>MSTRG.4279.1|1606||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
ATGGATTTGTTAGAGGTTGGGACCTGGGTTGTGCACCTGGCAGTTTTCAAGGGATTTTGATGTTGTGTACTAATCCACTTCCAGCTCTTCGTTGAAAATATTATTCATTTTTGTTATTTCCAACATCCATGGTGGCATGCTCACTGAGAAGGGCTTCTCATGGTAAGCCTTGACCCCAGATATTAATGGCTGCAAAATTGGATTTCACGAGGTGCGACAAGATGTGGCAGCCAAACATGCAACAGTTGACACACACCAAGTTTTGAAATTCTTTATGATCCAGCATTTGCCTTTATTGTGGAATAAGGCGGAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAATAAATAACTTGCTTGAAGAAAACGACCATTGATGATGCCCGGTTCAGCGAGTTGGCTCTGAGATCTAATTCACCATGAGCCTGTAGATGTGATTGCGTGGAAAGTCGTTCAGGTTTGGAGGATGCAGACCAGCAAACGTTACTATATGGAACGTGAAATTCAAAGGCTCTACCAGCGCCCAATCTAAATATAGTTCAACAAAAGCTGCAGCTTCCATGACAAAATTGATTGCCCTCCTAGTCTAGCACAAATTTGATCTCATCATACATCACACAGAGCATCGTAGACCAGTGAAATGATTGAAACAACAAGTCAAGAATTGTGACATGTAGGTGGGCAAATACTGAATAAAAAATGCTCAAGATTTCACTGAAGCTAGTTGCAAGGATTTATGGAAGCAGGATGAAAAAAGAGGACACTCTCCAGGCTTCTTTATGGACTTCCAAGGCAAATCACGCTTTAAAGCAGAAAATTAAACCAGTTGAAGGCTCCAAGACAGTTAAACTTGCATTGTAAAAAGCCTCAGAGTTGTCTGAGCCTAATTTTATGGAGATAGATGGATATAGTGCCATATTGCTCACTCCTGAAAGGTCAATGATCGTACGACATTCCACGCTCTGTGATGAGAGTCAAAAACAATGCAATTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAATAACCTACCTAAGCCACCTGTTATCGCTATTCAAGCACTGTCCCGTTTCTTATCTCTGGCGCATAGCAGTTGGGTTTAGAGCGATGCTTAACCTCGATTTACCGTCACGAAAGCATGCTTGGCCTCGGAAAAAATTAGCTGTCGCCGAATTAATGCTTGGCTACTTAGCCGAAACCAAGCCTGGCGTTCGCAAAATCAAGCTGCTTTTGTTCCAAAGATAGCAGAAAAACTTGTGATATTTTTGAGAGCCACAATTCCAGTGTGGCTATCAGCCATGCGATCGCCGCGAGCATATTGCAATTACACGTGCCACCATCAGCACGAACACTATAGACCTAACAAGGGAACAAGGCCTCTAAGGCAAACAATTTTACCATTTCGGCAGGGGGTATACAGTAGCCCGTTATTAAGCGGTGCTTTGCAATCCTTATCAGTTCCACTTTTCCACCCGGTTACGAGCGCGCGCACAGCACCTGTCAAGGTTTCCCGGGAGTTTCTCGGCACACTACGGTAGTTAAAATACGAAAACTGATGTACACATAAATGCAGCACTAGACTACTCGCC
>MSTRG.4296.1|1884||NA|PEKT02000007_C_auris_B8441|
TTGCCTCAGCGGAATATTCAAGTGATCTGATTTTAAAACCTTCTCAAGATTATCATGAAAATCGAACTTAAATCGAGGGAGTGAAATACTCTTCAATTGGCCTCACCATAACTGCCAGAACGGTGCAATGCATTGTTTACAATCAAGGAGCTGTCATTCTGGTTGTTTTAAGCATCAATTCTATTTACTTTGGTTGTATGAATGAAGACATTTTCATGAAATTCAGCATTCATGAAATTCAGCATTTAGTCATGAAAGTAAACATCCGTTATTTTTGCATCACGACACTGTGGATAAGGATTCATACAATATGCATCACTACGACCACGAGAAAAACAAACCAATCTTAAAGCTATTAGGTGTATTTTGGCAGTGGGGATGGTAAACGACGAGATTAGTACCACTTTGCTGGTGTATCCTTGTGACAAACCGCCACAACCCACAGCTTAGCGCATTTTATGGCGTCAGCAGGAGCAAAACGATTCACGATTGTATTTTCCCACGTTTGTTCTGCTAACGTACCGTGGATAAAAAAGCACAAAAGAATAGGGGAGGTGTTTTCAAACTGCAGTTGTGCTTCAAGAAGCGCAAACTCGGTCTCAAAAACGCAATGGCTGCAAACAGCGAGAGAGTAGTATTTCCACAAGAACAAGAAGGCTACGAGAGTGAAATTCTGGCGAAATCCGTCAGAACCAAGCTACTCCCAAATTGTAGTCTCGAAATAATAATCAGCGCTTTCAATTGTAAAGCTTAAAATGGGGCACAGTGGAAGTTTTGGTGCATCCGGACCCGCTCGTAATGGGATTCCCAGCCACCTAGCTAAAGTATGCTTAGAGCGCAGCCACCCAATGGTAAACCCGTACACCGCGCTCGGAATCACGCTTATTTTTCTGGACCGTGACGGCCAAAGGTGTTCAGCCCCTGTAAAAGCCATCCGGAAGTCTGGGGAACCCAGTGCCGAGCGCCGAAGGACCAAGTGGTACGAAACCAGGAGACGTTTTAAGAAAAAAAAGCAATTCCCAGCCAAATTCAAGAGCAACGAAATACAGCCAAGAATGCTTACCAAGTGCCAGGTGTTACTTTTTTGGTCAATTGTGCGATTGACTACTTTCCATCTGTCCATCACCTCCCACCCACACTTTCGCAGCCAAAGGCAACTAATACACCAGCATGAAGATTCTGGTCAATTTTGACAAACTTTACTGAATTTCAAGCAACAACGTCCTTTTCACGTCAAACTCCCAACGGATTCTAGTGACATGCCGCCGCAACCTCACTGGCCAATCCAACCACTCACTGAACTCCACGCCCTCTCATAACCTTGATTCGCAGCCATTCTCAGATAAGACTCCCGGAAGCAAAGCGAAGTAAAGTAAAGCAAAGCGAAGCAAACCGAAGCAGATGGCAAAAAATAGCAACCATTCCAAATCACGTAGCAAGAAACTAAAAATAGTGGTTGCACATTCACGTACTCTAAGACATCTAAATCAACAACCTGTTACTACTTTCTCGGAACCCATCGGGATCCGTCAAGGGGAGCCGCCAGGGGAATGTGCAGAACAAACACGGAACGCCATTTCCCAAGAGATCCCCCCGCCTGGCAGCTTTTTTGGCTTCCATACACAATGTTGATTTGTGGGCCCCTTTGTTCCCTTTGACGTGGGGTCTTTTTGATTTGTGACACTATGCCACAGAATGCGCTTTTAGCACCCGAGGCATCGCTCTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCAGGGTCCCGAACACGAGCAAAAGACCCGAAACAGCCGCCATTAAGCCTCCAGAGGCTTCAAGACCTGGGGAATCTTGGTCATACGGACCACGATACTAAGAGACTATCGACTGCTTTTT
>MSTRG.4322.1|3195253||3195932|PEKT02000007_C_auris_B8441|
AAGTCATCATTCGCCAAGAGAGCATTGGGGAAAGCCATTTTTTTGGAGTAGTTATTCGAAGTATGGCAGCCTCTACATACATTTAAAGCAGATTTTATGCCGGTGCCTATTTGTGTATCTATTTGTGTATTGTTGCTCTCAAATTCAAAATTTTCGATTTGGAATCCTCTACTCAAGATGGGCGATGCAATTCAAGGCATTCTTCTGGACTTTACACAAGAGCTTGCTTGTAAGATGGCATCAAAGCTTCGTTGATCTCATAGCAGAGCTTCATATCGCAACACTTACCAAGGGCGACTGTTCCTTAGTGTGCAAGTCTTTTGGCTTGAGCTCTGAGAATAGCTTGCGGCATGCCTAGCGGTTTCCAATTCAGCAATAGGGGCTCTTCTAAGAACTTTAAAAGGACAACGAGCAACATATTTCACGGAAATTGATACGTACAGATAAATGAAAAGAAGAAGGACCGAGATACGGTACCTCCAGGGTTCACCTTCCATGATAAAGTACCCTTTCATGCCATTGGTTTTCCCTTTAGGGTTTTACGCTAGAATGCCTATCTTTCTTCCAAGCAGCTACTATGCCTAGGGCCATTGCATGTTCCAGGAACCATACAGGTTGACCTGATGCTTGGAGAGTCACACATTGCCTTTGAAGTATTTCATGTCAAAGGCGTCGTTGCA
>MSTRG.4325.1|10333||12671|PEKT02000008_C_auris_B8441|
TTCGCTTGAAGTGAATTCAGATCCTTATTCGAAGATAAATATATTGATACAGTAGTTCACAACTCTAAGTCAAGAGTTGGGTATCAAAACCTCGTCGCTTCACCTTGTTTGTCAGTGGGCCTGTATGGCTGTGCTTTGCAACAGTATTCTTGATGCAAGGAATCCCCTTTATGCAGAATTGAGGAAGGCGTTGGCATGATAAGGTCTTCGGGTGCGTAATGTACTTTCTTTTTTTCTTTGACAGTCTTTTACGAAGGTACTTTAAAATTTAATACATTTCAACAGATAAGCTGCTCAAATTTTCGGTTTAAGTTAATTGGATCTTTTGAATCCCAACTGCTCAATGCCTTGTGAAATGAGCCTGATCTAAAGATTGCTTCTTTTTGAGTTTTTCCCAAAAATTCTCAAGGTTTCCCTAAAGTTGCGATTTGCGTTCACATTGTCATGTGATCTATGGAAGCTATCTTTACTCTACCTCAAATAATCAAAACCTCCGGGGATTTAAACTCTTAAATTAGGCTTCCACATGAAAAGTCAAACACATGGGACAACTGTTTCGCATTTTTGCCACCCACTATCGTCGGCTTCAGCAACGTAGAAATTGGAAATAACAGGTTTCCTTCACACCATATTGAGGAATTTTAAAACGTAATCGAGCTTTAATTTTGTGCTAACTATCTCGCAAGTCTCCAAGTAGCTAGCGATCAATGCTTCGCAAACCACTATTAATGGAGCTTACAGGCAAATCATCCCAATAACCAATAATCTGATAGCCCAGCAAGCTTTGTAGCACCCCTTCCAGAGGACACCTGTTCACTTGGGAGGTCACCCACATGAATGGGCAGTTCGTAGTAAGCAAGGTGTGCTTCTTAAAATAGTAATCAAGTATGACTTTGTGAGCCTTCTCCATCTCGGAAGAATACGTCTTGTAGGCGTCTGGTGGCAATATAATTTTTACTGTAGAAAAGTACAAGTAATAGGTTGCCACGTAAATCGGGGTGGTAAATAGCAAGGGGAACGACCTTAGGATAGACATCTTTTAAAGAGTAAAAGTAAAGGGATGCGCGCTTGTATTTATATGCTGCCTTAGGACTATTTCGTTCTGCATTAGCAAAGGAGTTTTCCAGATACGAGGTCCTGATAACATTTTTGAAATGAAGAGATTAACCTCGCATATTATCCACGAATTCAGTAGTCTGATAGAAATCGAGCAAAATCCTGTTTAAACTAAACAGCTAACACCCTCTGATCGTTAAATCAAGTCGATTTAAATGTTAGCTGAATATGCGTCAGCGTTCACGTTCCTCACAAGTCAGACCTACGAAATGCACTTCAGGAATCTCTAGCCGTAGACTTCTTTGCTCGTGCTAAATGAAAGGATTTAATTATGTAGAGCCTGTGCACAACACTAAAGCTATCGAAGGTGCTTATATAACGCTGTAATGCCTATGGGAATTCAGGACTCGAACCCTTATATCCATGCATGAGAAAAATCTATACTTAGTAAATGAGATGAACTTGATGATCATGGAAGGAAAAGAGAAGAAAAATAGCAATCACTTCGCTGGGTGGGTGATCTAGGACTGATGAGGAGTATTTGTGCATTTTTGACCCTTCACAAGCTTGAAGTTACACGCGGCAACACGAGCGACCCTGAATACACCATACAGAGCGGTCGCTCCGTTGTGTCGGCAGTGACGCAAAAAGCTATCACCGGCTATGGATGTTGCAAGCGACTTTCTTGTCAAATTTAAAGATAAGCGCCGTCAATTTATGCTCCTTCGAAGGGAGTTCTCTCGGAATTGGAGGTCCGTAATCAAATTCAGCGAATCAGCGTATATTATTTCTTTCCCCTGGGCTTCCTCATTTCGAATTCCAATAGCCACGAATCTTCAAGTCTTCCAAAAGATCTTTAGAAATCCCAACGTCATCTTTCACTTGTCGTACTCATCACAATGAGCGTCCAAATGGATCATCACAAGCACGAAGAGAGGTTTGCAAGGACCCACAAAATGTAAATGAACAATCATAATCAAGAAAAGCTTCCGAACTAGCATCAAATTTAATCTTTATAAGATCGTTCGTTGATGATATCCAAAAATGGGAGGTAAAATAAGCTCTTAAGACCGATTTCAATCATCTTTGTTTATAAAATAATCTGATATACTTTCGAGCGCTTTGATTATATGAGCGTGGTATTCGTCGGCGAGTTCCTTTGGTAATGCCAACTCAATTGCGGTTGAATGAATGTAATCCACCAATAGATAGACGGGAGTTATGCACAAAAATGGCCAAATAGGGCGGTTTCCCATCAGTACAATCAAGAAGAATAATATTCC
>MSTRG.4334.1|914||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
GCGCATTTGGAGTTCTTCCCGGGACCCTTCTTGATTTTTGCTGCTGCCTAGCCGGGCTACTTTCCTGTATTGTCTCAACATCTTCTCTACAGTGTACTTTCTACCTATTTGACTAGAAAAAGTTTTTCCTCTTGGATAACTTGAGTGGCCGAACGAGATTCTGTTCCCATCTACGCCGCTCTTATATTCACCTGCTTCTTGCTGTCAACAACCTGTGGCACGTATGTGAGTCGCTGCCCACCCTCCAAAAGTGGCAACTGAATGTGGCCCTATCTGTTTCCGATCGACGGATCGTCTCAGGCGGAGGCATCAGCAAACACACTAGGCAGCTGCTTTACCTCAAAAGTGTTGGACAAGCTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTTTCTTTTTTTTGGCGGTTGCTAGCCCTCTTGTTCTCTACTTCCAATGTTTCATAAGGTCGTCTCGAGAAAATAAGCAAGTTTCATCTGATCCCCACTACTGAGTCATGTAATGCAATATTTTCAGGCGCTTTGCTTAAAATGTCTTATTCTCCACAAGTTCTAAGTGCTTTACTCTTTGCACTGCCCATTGCTTTATCACGATCAAAATTATAGTTCCTTCAACTCTATTGTTACATAGTGATTTCCTCCGTTCCTTCCTCGTTCAAGTTACACTTTTTTTTAAAAAAAAAAAATAAAAAAATGATGTTTTCACTACGCTTCTTTTCATCCCATTTTTTAAATTTTTTCAACGCCAATGTTGTCTCATCACTCGTAACCACTTTGTCTTCTAATCCGCTCGGCTATGCATCATCTGCTTCCCTCTTCGTAACATCCTATACCTCCTTTGTTGAGCATCATTCCGTGTTCTCATCAAATCCAACTTCGCAAGTGAGCCAATTGAGAGCCCATTTGCCATA
>MSTRG.4335.1|2037||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
GGCATTAGATTTAGTCTTCGTTGTATCATGCCCTCACCTCTGTGAATTCGTTCGAAGTAAATCTCCTTCACATCTGATCTGTCTGCTTATTATACTTGAGTTCATTCCGAACGTATCCTTTCTTGAAGCTCAAATTCCAAGTTAAGAAAGAAGATCTCGCCAATACGAAACTCGATATACACCTCATAAGCAAGAATCTTTTAGAATTGCTGGGTTTCTCAATCCTGAGTCCAATATCACACGTCAAACAAGAGAAGTTGGCCAGTTTGCAAGTCTTGTAAGGGTATAACAGAGTCGAAAAGGGTAAGCTGAGGAACAATGCCGGCAACTCTTCAGTGAGATATGAAATAGCAAGATTTCGAAGGCATTTTGTTAAAAACTTTATAATGCAAAGAGGCTTGAAAATCGAGTCAAAGGGAACTATGCTTGCATGAAGACCACCAGCGTTTGAGAGGGTAATTGGCTCCTTAACCTGATTGTTAGAGCGATAGTTAAATGGAGAAATTGGTGTCCTAATCGCTGGTGTGACTTTTTTTCAAAAGAATCACTATCGCTTACTTGGTGCTCAGCGGTTCTGATCTTCCTCAATGCATGGAAAGCTATTTCCTGAGAGCTTCAAAAGTTTACAAGATGAGAACAGTGCTCACCTAACAAGACATGAGAGGCTGGTATTCACGTGAATGGAGATGGTCATCTCATGTTTGTGGAGAATGACATTAGCAAATATCCGAGGTACAGAGACTCGCTAGAGGTAAGTTTGAGGATAGCTCTAAGTCATCCACAACTTAGTAGCATAGTGTGAGCCGAATAACGACCCCTGAGAGGATCCATTGGGCAAAATGTCTTTGTGTATCCTAGTTTCATCGCTCGGCTACACATCCATTTCGTTGCTGTGTCTTTCTGATTTCATTCTACGATCATGTTTTGCCACTTAGTCCTGTCACTAATAGCTGGGAAGGCTTGAATTGAGACTGACAAAAAACGATACTTAATATAGTGATAGCAAAAAATTATGAGTGCTTTCATTGAATTCATTCTTACTCTCTGAAGGCATAGTCTAGTGAAACTATTGCAACGGGTGGCTGCGAAAGGTAAATACAAACGAATATCGGTGTCAAGTGCAGTTAGCAAATCACATATATCGCCATAAAATCAGAATCACCAGTCATCCACAGAATTAGGGGTTTGAAAGCATTTGGTTAGAAGTATCTATTAGGTGAGCAGCTCATTGAGTACATTTGTTGCGCTGATCAAGTTCAAAGGTCATTCAACTTTGGATCCCCACTGATTATCACTTCAGCAAAGAAAAAGCAAATATACTATCACCAGC
GACTTTGCAGAAACAAAGATATGCTCTTTTGACACCTCCTACGGTGCTTGTCTCAATAAGGTATTCTATCAGCGTGGGAACGCCACTAAGCAGACACTCTACAAGGCTTAGTCTTGCCCACAAGCCACTGCACACCCAATCACGTAACCCATTCTGTCAAGAAGTTGAGCTTGTAGCCTACTTCTTTGTGTAAACTGCAAAGTATTACATAAATCCTAATGAAGTCATTGTACAAGGAGGGATTGGAAGTGTTATACGGTGCCCGACGCAGGCATACGGGAAATCTCAGGCCGCTACGGATTATAAAGAGCTTTAGAGTCGCTCATAACAAGTCGGCCACAACGGTCGGTACGTAAGCAACATCAGAAAGACTTTAAGTGCATGGGAACTGTGAGCTCTGACAGACTCTCCAAATATACTTACCGAGGCCAGGGAAGTGTAGGCAATGGCCAAATAATACTGAGCAGGAGGCATTTATGTAAGTTACCACAAGTGGCGATGACGTCGTAGCACCTGAAACTTCCCAAAACAATACTCTCCCTAAGAAGCCTTCATATTCTTCGAAAACCTACTTCAGACTCATTCCAGAATGACGTAAACGTCTGAACGCCGAATTATTACTGTGTATGTCTGCGTGTCTCATCTGGGTCTTCTATGTTTGACCTGTGGCTGTACGGAAATCCGGCTGCAGATACTTGTGGCACAT
>MSTRG.4353.1|628||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
ATTGAGACACTTCATTCTGCCATTGAGTATTCATTGGCAACAACTAGGCATTCTTTGTAGAAGTTATCATACACCGAAGTTGGCACTAGTATCGATGCCCTTAGAAGAAGATATGCTGGTTTTTCTTTGTGTTCATTTTTCAGCAATTGAGCTCTTTGTCTATGAAAAAAATCATCATTCCATAACCCTCATCAAGAGATTTGTTTGGTGTCAGTTCATGATTCTACTTTCTCTAGGAAAAAGTCCTTCTTTTTTGCAGCCATGTGGTGCCAGTCTGAATAATTATAAAATACAAAGCGGTATTAAAAATCAAAACCTTGTGGTTGCAAAAATAATTCAAATCCGTCAAAGACTTTTCTTCAGCACATTCTTGAAGGTCTAACACAAGATGAAAACTGCAAATGCGGTAGATTTATACATTTCCATTCACCACACTACAGTTAAGCAGTCGATAACGAAAAGAATTCAGCTTCTCTCTTGAGCTATCACTGCCCTTTTAAGAGCACCTTCCTATCACCCAAAGTCCCAAATTGCTCTACCTTCTCCACTGTATCTAATTCCATTCCGTTAGCGGTACTCGTACTCTTCTCATAGGCCTCTTTCGCAGCAAGTGCTGAGTCCCAATAT
>MSTRG.4357.1|278||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
TCATCGGGAGCAGCCTCAATTGGTTATGCATTGAGTACGAAGCAATAACTACCAACTGCCAAAGAACGAGCAGGAGCTCTAAGTATTTGTAATGTGACTACTTTGAAGTTGAAGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAATCACTTTCAAAATCTGCCAGACAGATTTCTGGTATGCGCTGCTGCTTGCCATCCCCAGGAGTCGAGAACTGTGTCGAACGATTGTCCGTGGTCGTCTATCGGAAGTGTGGCTCCATGAG
>MSTRG.4358.1|221||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
TGAAGAGTATTACGAATATTGTGTGATTTCTGGCGTTCGTCATAATGCACGACAATAGTTTGAAAAGAGCCAATTGCAAGAAGGAAACGCATCTGCTAGACCTACCTCGTAATTGCCTAAAGTTATACTGTGATACGCTGCACCTTCTTTGTTTGACCGGGCCCCAACCACGTTCTACTTTCCCTGAATTCTTTGATTGGAGTTGCCAGGGATGGCTGGC
>MSTRG.4361.1|2436||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
GGTAACCCACCGTTGGTTGTAATATCAACCCTTCACTTGTCGATAATCTCCTCAATTGGAATTCACATGGTGGGTTCATTGTTCAGTGTTGGAGTAAGTGTGCTCCAAGACTCTTCCATGCTTCACCCTGGATCTTCATGCTTCCCCGAGAAATCCACCGCCGTGGTATCTTCAGTGCATTGGTATCGTCGATCAATACCCACTCCGCAACAGCTTGCACAATCGTCGTCTTCACCGCTCACCGCAGCCAAGCCAACTTGACGATATCCTAGGCAGTCCTTTGCACGTCCTTTGCACGTCCTCGGCTCTCCTGCTCAAGCCACGCATCGGCAAGCTGTTCCTTTTGTGGTGCTGGCCAGGATTCACCGTTGTCAAAGAGATGGATCTTCTGTGTCGCCCATCACCAAGTTGTCGTGCCCCACAACGGAACGAAACGGCGGTGATTTAACCCGAGGATCGAAACAGGATGCTTTTACGGGTGTGGGCGTGAGCGTGGGCGTGGGCATGGGCGTCAGCGTCGGCGTCAGCGTAAGCGCCAGCGTCAGCGTAAGCGTCAGCGTAAGCGTCAGCGTCAAGCACCGTTGCCTAATCGGTTTTTCCTCAACAGATGCCTCCCTGCCGCTTGCACCATTTAGCCGACGGGGGGTTTTTGGTTTTTGGCTAGCGCCTTGCTGGTGTTTCTGCCGCCGTGCAGAGGAAGCTTTTAAATGTTCGCTCTAAAGGCTTTGTACCTTGTAGCCGATTGCTGGGGACACCCTGCTGCCACAAAACCCTCGATCTGGGCCATCCATCAAGAACGAAGCCGTGCTTTCTTGTCTCTTGTCCTTGGGCTGTCCTTGGGCTGTCCTTGGGCTGACAGCCCCTGGGCTGTTCCTTGGGTGTTCTTGGGCTCTTGTTCGTGCTTTGGCGGTGAATGTTTTAGAGCTTCAAAAATTCTTCTGTGGCCCCAAAAGTTCTTCTATGGCCTCGAGAAAGCGTTGGGGTCGCCGTTGCAATGACACAAAACCCGTTTGCGTTTTGACTGGTGCCTCTTGGGTTGCAAACCATCCTCACGAGAGAATGCAAGCAATTGAGACGCCCTCGCCTCGAGTAACCGTTGCATGCTACATTTACGCTGCGACGGTGGCCATGGTCAATTTTGCTATGGCCAATGGCGTAGCCGTTGAAGGGAAGCCCGTCGGTGCTTGTTTTAACTCCGGGAAGCACCTCGTCTATTTGATCTCGCTGGCTGGGGTTTGTGCACGAAGTTAGTTGTACCTACGGTGCCCAGAGATAAAAAGGGTTACTTATGCACTGCTAATGCTGCGCTATTTTATAAGCGTCTGGCAAAGCTGCCCAGAAGCATTGGAGGTGAATGTCGAAATCCCATTGGGCTCATCTGTGTCCCACCTTAAGTATTGTTTGGTTTTCTCCCGTCGAGGTTTAGTCACAATTGCCTAGGGTGTATGGTGGCTTTTTTCATATGCTCAATTGCCATCAGCTTCACAATATCTCCATTGAAGGACATGAAGTCAATTATTGGGAAATCCCTGTTCCCAGAATTCAGGACGGTACTCACTTTTTTTTCTTTCTTGACGACGAGGGCAAAGACGCGGTCTCCAGCTAGCCGGTTGCTTCAAGCCAATTTTTGTTGAACCCCTGGATTTCGGCTACCCTCTGGATTTCGGCTACTACTTGCAAGATGTGATGAAAATGAATTGAGGTACTCTCATGCTACTCTACGCAAGATTGCGATTTCTTGAACGTCAAGGTCAGCTAGACTCTTCCATGTTGTTCGATCGACATAAAGAAACCCAAACAACCAAAAAGCCTAGACGAGGTAACGGTATATGTCTCTGATTTTATCGACGTCAAACTTCTAGATCTCTACAATCCCCTTGCTCCACATTGCAACCATCATGATAAATCAAAACCCTCTGTCAGGAGAATTTATATTCTTTAGTGGTGAGCCATTATCCTCTTAGCGCATAGGGTCTAATTATATCGACTAGACTTGCTCCACTTGCCTCTGGTCGTATATGCGACCTTAGAGCTCACGATTCTACATTCGGATTGCTTCCTGTAGCCTCTCGAGTCGGATCATTTTTTTGAGACTTTCTTAGGCATAGAGAGGGAACCTAGACGACGATTATGCTCCTCGGTTGAGTAGGTGCTCTTAAATTAATTGCCAACGGCAGGAGATGCCCCCCAATGACGTGGAACATATACCTAACCGAGCAGTTCGAGCCGCCACAATCAAGTGAACAGATTGGTAAGGCTGAGACCTTTGCCAGAAACCGCAGGTGTTTCAGGAACAATGTCGCTTCTCTGCTAATCGCCTGGACGAATAGCTCCCTCTATCCTTCTACTCCTAGATGCAATTTTCAACCTTTGCAAAAATATGTGTTTATTTCTCTTTCTCTCGTGTAGCTGCCTGCGATTTCGGTACGCTGCAT
>MSTRG.4362.1|108054||108500|PEKT02000008_C_auris_B8441|
GGCTGTTTACGGAGAGCCAAGGCTACGGTCTGATTTTCCAGTTCTAGCAGGGATTAGCAGCATTGTTGTTGATTTCTAACGTTTTGAAAAAAAATCTGCAATAGTCAGGAAATGGCTCGTTTCGTCGTTTACGCAACGTTCTTTGTCTCTCCATTGGGATCTGATTCTATATTCCCAATCGAAACTAGCGCTCAAGAAGAATGGTTTGACAAGGACAACGACGATCGCTTCAAGCACGATAAGCGCTTAACCAAACGAACCAGTTAGCAAGCACCTATGGCATTCAGGGCTGTCAATCTGTCACCAAGCAAGCCTCATCAAACACCCTAATTCTCCAGGTTTTGACAACACCACCTAAGCAATTACAAATGTGATTAATCATGACGCTACAAATGCCACCCCATCTCTGGCGCCTTCCCTACTTCCACCGTCACCTCGTCAACCAAT
>MSTRG.4363.1|2426||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
TGGGGCCTGGGTTACAGTTACGTTGGAGAAGCTGGGACGTGGACGGTGCCACTGGTATGATAGGAAGCTTTTGGTGGTGGACCATTGTGCAAATTTGCCAGATGGAAGCGTTTTGGCTACAGGAAGGGGCAATGCTGAGCCATGGTGCTTTTGGAATGTGCCCGACGCTCAGCGGGCTGAGGTGGTGGAACCTCTACTTATTGGAACCTCTTGCTTTGGTGGGAAATAAGCTGGTGGTTTGCTCAAATTTGTGACCCTGAGGGCTGGAGGACGTGTGATGGATATGTGCTACTTGCTGGGACTTTTCTTTGCAGCTCTACGGATTTAGTTCTCGGAACAATGCTTTGGCGACGATGCACTCTTGGACCCTGCCCTCTGGGACCCTGCCCTCTGGGACCCTGCTGGGACCCTGGCGTGTTTTGGTTTGGCAGAGGGAAATCTGTCAAGGAACAGCGCTAACTTCCGATTTTGGGTGACACTTCCAATGAACTACGCTCAAATGTGATTGTGAACTACGTCTGTGAAGTAGTCGGTGAACAACGTCAATGATGCTGTTTACGTAAACCACCTTTTCTGCCTCATTTGGAAAGCCTCCTCCGGATCATAACCTTGTACTATCCACGTTGCCTAAACCCAAAAGTCTAAAGTCTCAGGAACTGCTGCGGACAGCCCCATGCACCGAGGTAAATTGGAAAAAGTCAAAATTAAATGCTAAACCGATAGAGCAACGGGAAGCATTGGCTCGAGGCTGCATTGTTGCTACTTTCAAAGGGGAGGGGTGCAACAGCACTGTTTCTTCCGTCGAAAAGTCACTCAGACCAAAATTCATCACAACTTTCCCGACTTTGGCCACTACCAAATACGTAAATAAGGGACAGTGCATAAGGTTAGCCTTTAGTCTTTAGCCACGCTCGGCGAGATCGTACTTAGGACTCGCTTTCACTGAAGTGAAGCGAAGACGTAGTTTAACGCAAGTAGTTTAACGCAAAAGGCTAATTAGGGCAGCCAGAGGGCTCTGCGAGGAATGACGAAATAACGCTGGAATGTCTACAGTTACGGAAGTTTCCGCCATGTGAGGGCTCCGGATGGCTTGTGGCCACATGAGATCTCAGTAGAGGGTTTTGACAATCTGGGAAAAATCGACTGAAGTAACGTTGCCATTCTCTTGGTCAACGACTCCTCCTGGAAGATATTGCACCCAAATGAACTAAGGTGTATTTGTCACGTGGTATAACACGTGACGCGTCACGTGCTGCTATCCTCTTCTGCCTCGCGCACTGTTTCCACTCATCCGAAGCGGCTCCGATTTTGTCCATCAACCTATTTATCCGACCTTCTTCGCTTCCGTTCTTCCAGAAAACCAATACTCGGGTATTCGAGCTGACAGAGGTTCGCCTAATTTTCGTGGTGGCCGAAAATGCCTCTTTCTTCAGATCACCACTAGCAATGTAAAGTTCGATATCTGCAGAATCATGTTCAACAACACCACAGCTATTGTATTGATTTTGCATCACTTGCTCCCACCAGCATTTAGTTCAAAATGTGAACTACTTAAGTGACTTTAATATAACCTTGCAATCAAAGAGCTCGATTCGATGCCCCTGAACTACAAGGCTCATTTCTGGTCGACAAAGTTCATCTGTAACAAAAAATAAAATAAACCCTCCTTTCACCGCAAGCAAACCCCTCTCAACCTAACTCTTGTCCCAGCTACTCTGTCGCCTCCACTTTACTAGTCGACCGCTACCTATCTCTGAGTCCTCGGTTGCAACGTGACGACTGCCGTACCCCTTTTCCTCCAGCAGACTCATTCACGGTTGAAATGAGTAAGTCAGATTTTATTTCAGCTTCTCTTCATGGTCACACTTGCATCGTGTCGGTCATACTAGGTGAACCAGGACAAAAATATCGATCAAAATCGACGTCTAAGCAAAGCAACATAAGCAACAGCCACAAGAAATTCTTCTCCAAGATGCAACCACAATGAAGATACTCTTTGAGCAAATAGTCTCATCTTGCTCTCAAGAGCCATTTTGCAGCCAGTGCGACTCTCGGATTAACTGTGTATGTGGGCTCGATCTGAGTCACTCGACGCTCAGAGGCTACTGCAAAAAGGCAAGTGCGAGGCTCCGCCCATCGGCTCCGAAGAAGTCTGACCATCAAGCAAAACCCTGCCCCTTTCTCGCATCCGGTCTGGCCATTTCGGTCATCCTGATAATATAAACTTTCTGTTTCTCGTCCCACGGCGCCCATTGGTCCGAATGAGTCAGCCTCTTGTGAGCTGGTCCCCAAAGGGGCAAGCTTTCTCCTGCACATAGGCGGGCCCGCCCAGCTAAAATTTCTTTTTTGCTTTCTTTTTTTACCCACCGCGCGCCTCGGACTTTCCTGACCACACGGCGAAAAGGAAGCCTGGAAAAACTCGCTG
>MSTRG.4364.1|372||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
CAAGTCAAATCAAAAAATGCCAGCTGCTACACCCATTAAGATGACCGCCGAGCAGAAGGAGGCGCAGATCATGAACGAGATCAGGAAGAACAACGCCAAGTTCGAGCCCAGGTTTGAGACAACCTTCTTTGGCAACTTCTTTGGCATTGCCTTCAAGACGAATTGAGCAAGCTTTCTGGAATACTAATGATGTCAAGTCCATTTCCTGAGCAGTTTAGATAGCTGCAACTCATCAAATCAATCGAAAATCTAAAACAGAAGCATAGCTTTTGGCCCTGGATGGTTATAGACTAATAGACTAATGTGTAACGACCCACGATGTAGAACAAAAAAAAAAGTACTAGTCCTTCGATTATTCTAGTCGAGCTTTT
>MSTRG.4376.1|650||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
TGATCTTTGATTATTTCTCTATCATGGGGTTCTAAACATTTCATGACATATCAACCCTGGACCCATGAAACTATCGTATTCGAATTTGCAAGCTTTTAGAGAAGAAGCACAAAGTAAGACAGATGAAAATTTAGTACCCACCTAAGAATTACCCTTGTGCTCTAAGGGTCGACTCTCAATGAAAACTAATCCCTAGAGATAGGCTTTGATCAGCAGTTCCATACCAATCACACGGCTAGTTTACGATCTGATTTACCCTAACAGCGATTTCTTTAAAATCCTCGAGATTTAGCTCGAGATATCGATTGCGTGGAGAAAGACAACGTGTGTAATTGATCTAGAGTAAAAGACTACGCTTATGGAGGCCGTTACCAACGAATAATAAGTCATCGAAGGATAACTTCCAAATAGAGCGATTTAAGTAGAAAAAGTTGTAAACGCCTCAGAAATCAAGTCTACCTGATTCTTTGTCGAGTTGAACGTAGACTAAGCTGTAAGAGACCCATCCAATCAAGAAGATCAAATATCACTAACCTTGATATGAGCAACTCGGAACGAAGGAGAAAGACTCCCACAATCATCAGATGAGCATCCCCTTTTTTGATCAACTTGTGTCTAAGTTAGGACATCTACTCTTTCACTTGTGGTT
>MSTRG.4380.1|1387||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
CCTCGTAAAAAAGCACCACCAGCAGCAGTGTTTTGAAAATTGAGGTTTACGGTGAGAACACTATAGGTTCCATTGGTTGCGGCGGAACTATTGGGATTGGTGGGTTTGGTAAAGGCGACGTCTGGGATTTGCGCTTGTTCGCTTCGTTGCAACAGGAGTCCACGGCTAAGCTGCCGAATGGGGGAAACAATGGAAGCGAAAAGTGTATCTGCTTTATGCCTTTTTTGGTAAAACGTCTAGTGATGCAACCGTAGCCATCGAGGGCCGCAACAGACAAAGCCCTCGAGGTTGTAGGAGGCGTTGACGATGGAGGCTCTCGGCAATATCGAAGAGTCTTGGGAGTTTTAACGAACAGCGCAATTGGTCAATGACACAAAAGATCTCTAGACCTCCTCAACCTTGATAGTGAGGCCCAAATGTAACAGAGTGTGTTATCACGCTGTACTCGTCACATTGAAGAATGTCGATATCGAACCAATGGGTTTATGGCTTTTTTCTTTTCTTCCTGAAGCCTCCTATGATCGAAGCTTCTGGTATGATTTACCGGGGGCCGTTTCGATTGATTTTATGGCCAAGCCGATACGAGTTGAGGCAACTGCGCTAGGCAATTGAGTTTGGTGAATCGTGATTTGAGACGTTTACGTTGCATTGGTGGTCCTGGCTCCTGGGAGAAACCGAAATTGTATTGATCGTTGATATTATTAGTCGGTGAGCCTCGGGATACTTGAAGAAGCTTACGTTAGGATAGGCTGGCGCTTCTGAGCTCCAATGAGAATGCCTTCAATTACTGGTCACCGAAGGGTGTTGTTGAATTTGGTCAAGGGCTCAGGTAGCCCTAGAAGCTCTCTTTCTACAATTCAGCCATCGGACGAAGCTTAGATTATGTATTTCTTTGCAAGATCTACCTGGAGAAACTCGGTTGTGTTCTTCAAGTTCTAGTCAATCTCTTTTAATTGCCTGCTTCGTCGACGATTACCGGATTCAGAAACAGGGTCTGCATCAGGCTAAAGACGAAGCACACCAAGACTCCCTCGCCAATGTTAAGCGCTCAAGGCGTTCTGGGATAATTTCACTTCCGCCTTATTAGACTACATTGCCTTCTGCGGTCTACAAGACGACATGCTTTCTTTTCCAGCTCCGCAGCCGAAGCAATTACCTTTTAAGCAGTGTACAAAGCGTATAGAAGAGGAAAATCGTCATTTGGCCACTCCATCTATGGTACCCTGTGACTTAGTCTAGGCTGTCACCCAATGCAACTCATCGTCGCAGAGATCTGCCTCAATGTTCATTTCTCAGATTAACGTCAACGGATGCAATACCTTGAAAGCCACTGACATCACCCAATCAGCATCATAGCTCCTGTTCGTGACCACTCCTTGACACCAT
>MSTRG.4384.1|1561||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
TAAGTGGCTGTTCCAATTTCGGTGAGCATATGAATAACGGTGAATGAAATACACATACTTCATTGCGTGAAAGCTCGCTGTTAAGGCTTTTTCTTTATCTCGGGATACGAATCTGAGGACAGACGCAGATATGCTTTGAAAAAGCAGTGGGATATCCTCATGAAATGGCTGCCTTTTTGTTCCGTTTAAATTTCAATCACAAAGGGATATTCTTTGGTGGCTGATTGCAGCCTTCAAGAACGTTAAGGACACTTATGGCGACGACACTGCTACTTACATGGTGAAATTCATCAATGATGAGGATGAAGCTCAGAAGTATTTTGATGCATTCAGAAATGAACAGGCAGCAAATGAAACTGAGATCTTCAGTGAACGTGTTTCCTATGAGTTACTTCGTTGCATTGATAGCAGCCTCAAAGGATAAAGCCCTTCCATGAATTTGAGGGATTTGAAAGAAGCTATTTTATTTTTTTTTTTATTTGCAACGTAGATCCCTAGGGACGAGTATTCTTCGATGATTGAGGGATGGAAAAGACAGGATAACTTGATTAGAGACAAGGGTGTTCATAAAAGTGCTTGGCAAGCACAGGCATTCGTTTCACTTATGCAATTCATGCCAGTTCTGGAGGATATCCTTGACAAATATGTTGCTCAGATTCATGATAGACAAGATAGGAAAGTTTTTGATTTATGGCCTCAATTCTACGAACGTCACCGTCTTATTATCTCAATTTCGCAAGCACTCAGAATTCTTGCTCTGATACGTGCCCATTGTACCAAAGGAAATTAGAACTAGTGGAGGCGATAGGCTATTTTTAACGGGTCACAAAGGCCAAAACCGTCGCCAAGGGTTCACTAGAGATCAGAAACAAAATTCTAATCTAGACTGTCGCTTTCAATAACAGTAGCGCTATAAAGATGACAGAAAAGTTATTTTTTCATCTAAGAGATAACGTTTGAGGTCTGTTAACCATGATTGCATCCAAGGACAGACTCAAACACAATCTTCAACAACCATATATGCAATCATAGAGATATACCCATCTCACCACACATGCCAAATAAAATTGGCCAAATCTCAAGATCCCAAAAATGAGAAACTCAGGAGTTGGGCCTTTAATAGTTAGGAAGCCACGTGCCAATGCCTAGCTTGGTATAGACTTCGTGAGAAGAGCATCATGCGTACTTTATTTGAGAGTCCTTAATTCTGCATTCCTCCAACACCATACTTCATTGACTGTCAGACGCCCTTCATAGAATTGTCTTAGCCATTTTAAAAACATTACATGAATGCATTATTCACTTTACTCGAACCAGAGGAATTGCACACGTATGAATTTACTCAGAAGTGTGGCGAGTGACAGGGTAGCTCTCGATATGAGAAACAGAATCTCACAATTAAAGTGAGCTTGCCTTACTTGGTTGACTCTCCTAACAAAGAAAGTACCATAAAACAGACTTCAGGACCTCAACCTGACCGCTATTTTCTTTCTGCTCATTCATTTTTGTGTAACGCAGACCAAGGAATTGATGTCTCAGATAAGCTCAGCCAGAATCTAC
>MSTRG.4392.1|512||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
CAGGCGGGTGGAAAAGTATACAAAGGTATATGTTCTTGGGGACCATGGAGGCTGGTAGAAGAAAAAAGTGAGCAATTGTACTCTTTTTGGTTGCCAGCTTGATATGCAGCTATCTCTTATTTTGTTGAGATACTCGTGTGTGTGGAATTGACAGCGAAGCTAGCCAAAGAATGGCTGCGAAAAGTGGTCCAAACACCTCCGAATTCCAGGTTGCAGAATGCAGTGGAAGGTGAAACACCGGCCTTGAGAAAAACGATTTATAACGGCTCCGATTAGGAGTCAATTTGGAATGCGAGTGTAATAAAATGCAATTAATGTTGGCTCAATCAATTTTGATTTTGCATCACTCGCTGTTGTCTCATTTGGATGACTACAGTGGTTCTCTGGAATGGCTGCGAAAAGCTAGCAAGGTGCTTAGTGGTTCTGCGTTCTTCATTTACGTACTGATGGATTTAGGAGTGGGAAGGTTATTACAAGACGGTATTGTCTTACGATCGAAGCTGAAGAATTG
>MSTRG.4395.1|262||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
TGTTGCCTTTGTTCCATATCTTGGCTTGCTGCGGTTGGCACTGCCTTCACTGACCCACAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAAAAAGAGAAGTCCTCAAGGGGTCTTTTGAGAAAAAGTTAAAAGTGCTGGTTGAGTAATTTGATTGGACGAGGCAAGAGAATTGGAGTATATGTTCATCCCCGGCTTAATTCAACCGATGAAATGCCCGGCTCTATCAGCTGCGTCTTGGGGACTTAATG
>MSTRG.4412.1|503||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
GCGAACCTAATAAAGGAACACAAAGTATGTGCCAAGAAGTCAAATGTTGCTACACGGGGACGAGATTGACACATTTAGTTTCTTGACGAAGGTGTCATACTGTTTCAAATTCTAGAATAACTGAGACACAATAAGCACTTTCTAGATGTATCAATTTACATTTTCCATTGAATTGGAAAATACTGTGGCGTGGAATAAGGCTCCTTAATTCCGATAGTCTTGAGCAGGACGACAACAGCTTGACCATAATTTAGTCATATTATGTGTATGAAGAGCTTATGCGCCCTTGCGTCAATTCCGTCTTCCCTTGTTATTGACTCTTGTACCACATATAAACAAACCCAACAGGGTCCCCCCACGCAGATTTAAGCGTGTTTGCATCAAACACCTTTATTCGCGTAGTAAAACTGTTTACAGTCGTGAAACTGGGCGGTGACGTGAAACTTGCTTCGGAAATTGAAAGCAGCTGCAAAACTGCCTTTGTGAACTGTTCGACCGAAT
>MSTRG.4421.1|356||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
AGTCGGCTTTCCCCGGCCTCGGCATCGCCACAGTGGCGTTTTCTGTGTACTTGGTTTACGACAAGTTGATCAAGAAGCCTGAGCAAAACCACCATTAAGTACAATATTCTATTTGAAACTTGCATTTACGTTGAGCTTTGAAGCTGAACTTGGAGAGGTCAAGTGAGAGTTGGTCTTGAGACTTGACAATTTACTTGATATGTGTATAATATTGTGAGATTTAGATCTGGTATGAGAGGCAGACAGAAGTTTCATCAAACCGTCAATTGCATAAATAGTTTCTTGCTCAACTTTTGGTGATATCTGATCTCTTGCTCTTAGACACAAAATTCTCAATACATGATTTTAATTGCCC
>MSTRG.4430.1|479||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
CGAAGAACTCCTTGTTGTCTTAATGTGACTCTTATTGTGAGAAGGTGAACCAGGATTCGAGTTAAGCCAGTGTTGGTGGTGTCAGTGTGTAGGGTCACTTAAGTTGCACTATTCTCTTTATAGATCGCTTGTCCTCTTGAAGTTCACCTGGAGACTGGGTTCAGGCGACTGGCTTGTCAGAATAGTGTGTCGTCTGCTCATTAGTACATACTTGTGATATTAGGAGCTGAATGATGTCCAACGTTTGGGTTTAAGCGAAATGTGGATTAGATTTGTATGTGGGACTTGTCACGATAGCAATGGTACTGACTCCACAGCGAATGTGCGCTGTGAAAATACATTGTGTGAACACTACGCTGTCTGAAGACAAGCCTCAAGGCTTCTCGTTCTCAGCGAGAGTTTTTGTCTCCATTTGTAGAACGCCTTTCACAGGAGTATTGGGCCCGTGTCAATTGGATGCTACTTTTGACATTTTATG
>MSTRG.4449.1|1282||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
GCATTGAGGAAATCTCAGCACCTTAAAGAAACCTCCCAGTAGAGAAAGTGATCAGTACTCCGGAGTGCGATGTGGAGAAGTGCAAGTGCCAGAGTTATCACTGATGTAAGCACATTCGAAGATTACTTTAAAAGAATTATTACAAGCAGTAAAGTGCAATGGATTGTGTCTGATGGAAAACGTCAGGCTACTTCTTCACGCTGTTGCCGTTTACGGCATACCTTGTTGTCTTCCGCCAACGAATCCTCCAGACAGAGCCTCTCTCGTGATTGACGTATGTGTGCTGCTTAAGTAAGGCTTCGCCTGCGTCCTTTTCGCTCAGACTCGCTCAGAAGGGCAGCCATTGAGAGAAATTCGTGGAGGATATCACGAATGTTGGTTATTTTGTAGATGCTTTTTGAAGACGCCGCTGATTCAAATCACAACAATCACAACATCAGCTATGGTTCTTTCATGATGGTTGTCTGTAGAGACTTGTGACTTCTGATTCCTTCTATCGGCTCCGCAATGCAACCTGTGCCCGATTTGACGTATATAACACCGGAGACGAAGAAAGGGAACTGGTGAGAGTCGACGAAAATGGAAAGAGATTGGGCTATTTTTGGCATTGCATCAGTCTCAAGTAAGCTCTCTTGACGTGTTCAATAGATATAACAGAATACTTCTTGATAGCAACAAAGTGGCGATGTGTGAAGGGTGTTGCAACATCTTTAATTTTTATCTCCCTCGAGATGTCATGTCAGCTGTATTCTGTTCCGATGGCAGGGTGCTAACAGCGCATTACGGGAGGATTTTGATAAAGTTAAGGTGGAAACCGGGCGAGTTTGAGTACCTCATGAGTTTGCTCAGCGATGTTCGTCAAAACAAGTGCCCGAAGGACGAAGCTCAGCAAATTTGGTTGATGAAGTTACACGATTTTGCTCGTGATGAGGGTAGGTGGAGAAGATTCTACACCGTGAAGAAAAAGAGAGATGCTTTAAAAAGGGACTCACAAGAGACAAACAGTACCAGCAGAAGCTTCACTTCGACGCAAGCTAGCTATGCAGCTCAGCACATTAAGTGAGGAATAGAATACTCTATAGATAATTGTCAGCTTGACTGCTGATGACTGAGTAAAACATCGTGCACAGTACTTACATGTGGAGGCAGCCACTACTTCGAGGAAGCTTTCGATTCCGTCCACTTGTCGGCATTCGATTGTATGTTCAGGGGCAGAGAAAAACCAAAAAGGAATGACGAAATGCATTAGCTTTAAATATTGAATGAACGAAATTAAAATGA
>MSTRG.4501.1|942||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
TCCTCCTCAAACCCCTTTTTGTATTCATTCTCGCAAACATTGTGTCTGCTAGCATATTTGATTTTTTTCAGAATCAGTTTCATCACGGGTCTGAAGAGCCAGCTTCATACGAGCAAAAGGTGCTAGACAACCAGTGCGAGAAATATTTGTGTCCTGACACACTAGAGTGTGTTTCGAGCCCGAAAAAGTGTCCTTGTCCTTTCCCATCGTCACAGATGAGATGTCCCTTACCTAACGGCAACTTCATTTGCATCTCGAAGCCCGCAGGCGACTTTGGAGGTAAGTATGACGATCCTGAGAAGAACTTTAAGGTTGATGCTAATAGTAACGATATTAGGGACTGCGGCTGGGTTAAAAGAGCTTGGAATGGTAAATTATAAGTATTAATAATACGTGCTTGGATATTTTGTGTAGACCTCGAAATCATGAGACACAGATGGCAGGTGACAAGCAGTATAGTAGCAACAGGATCGCAGTACTCGAAGCTTAATGGCGATTTTTCGATTTCAGGTGAATTCACTCGCCATACTTTCACCGCATCTAGAGAAGGCTCTGAGAATTTGATGTAGAGAAAGAAAGAAGAAGAAGAAGAAGAAAAAAAAAAAAAAAGCTTTTGATAACGCTTTTGGGCGAACAATGCTAATGCTCGGATTAATACGGCAAGAATGAATCGAGGCTTGCGAAGGTCAGAGGACCCTGTTTTGGTGAGAAGAGAATTTCTTTTTCTACGAGGGTCGTTAAAACAAACCACGTAGTCACTGAGAATTGAGGTTGCACCCAGACCGGCTAATGTTCTTAAGTAGAATTGATTGTATGAGTATATGATGATCTGTGAACATTTTCCTTAAGGAATTAGCACTTTTGGGTGACGTCAGTAAGCGAAGCAGACTATGCCTTGTACTGCATAGCTGTGGCCGGTAAAAAAAGAAATTGAAGGGTTG
>MSTRG.4521.1|230||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
GACTAACATACAACCCTCTCTTTCCCAAGTAGTTCGCACCATTTCTATAGCTCATACTGTTTGATACTAATTCAACCAGCCTAACTACGTCTTCAGGAAAAGAAGCAGCACTGTATCATCCAAATCCCACAATGTTTTCCTCCATTCTTGTGAATCCGTCACCGGCTGTACCACAAAGGCAGCTGTAACCTGGTTGCCGCACCGGATGTTACATTGGTCCGAGGAAGCT
>MSTRG.4528.1|472754||473666|PEKT02000008_C_auris_B8441|
AACTTCTTCGACTAGATCCTGGCTTGTGTTAAGTAGAGTGACGCTTAATTATATTTTGGCTAAACAATCTATGGAGATGATCCTTCCTGATAAATAATTAGTAGAAGACTCTACTCAATTTGGGGTTCATTCAAACAAGATCACAAATGGTCGCCCATATAGGTATTGTTCCAAGTGTCAAAGCCGGGCCACGCTGATGACATGTGCAAAGGCATCAATTATTGTCCTCCTAAAAAATGATTCCGTAAATATAGAGGCCGAGTTGAAAAGCCATAAATCAAAAGAATCTCAGGAATCCAGGTAGATCACCAGCTGGGGAATCAAATACCGATAAAAACAGGTCATCTTCTTATATGGCCGACGACGACTTCATTTGAGACACTGGGAGTCCGCTTCACATTGTAAACAAATGAAGCCTTCTGCTTGACTTCGTTAAGAGCCCCATTACGCTCTATGTCTTTGGAAGATCTCGCTATATATCCCAAGGTTATGGTAAAATCAACGCTAATCTCCCTAATGGAGAAGAAATCATAATTAGTAAGGTTTGGTACATCGCTGCCTCCAACATCATCTCAGCCAAAAGGGGATTGGAAGAACGCTACGCCTAGACACCAAAACTCACCTTGTGGTTGATGATTGCAAATTAGTTGTGGGTCGTGGTGTACCTTCTGGGTACTACAAATTGAATTTGAAGTGCCAATAGTCTGATATTAGCCCTGGTCGACCTTTCAACATCTGACTTTGATTATATCAAGAACAGATTCGTCAAATTCTATAGCGCGTAGTCAAGTCTGTCGACTGGAAAACAGAAGCTGTCTACTCCGAAAAAGCTCATTGAAACGAAATAGAAACGGTCATCTTCTTCAACAGAAAATCAATTTCAGAAAGACAAGACCTGACCCACAACCGGTA
>MSTRG.4552.1|528465||529992|PEKT02000008_C_auris_B8441|
GTTCTTGATGTCAGTTGATGCCTCAGCTTTGGGTGCCAATGGTCATTTTCTGGTCTTTGTTTACATCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAATTAGCTCAATTGACTTACTTGGTCAGCTTGACTTTCTCGCTGCTTCACTCCCTCGCTGCTCTGTTTCTTCCTGGTTGCGCCTTGAAACCTCGCCCTGGGCAGGATGGCCTGATTGTCGATCGCCAGGTCGATCTTGTCCAAGCCCCAGCATTAGGCATTGCAGCGGGCAACGGCCCCTGGCGCCCACCACAGGAAAGCCGAATAATAGACCTTTGGGGGCAAGCCGCCATGTCTCACTCCGGAGTTTAGAAGCGCCCGGGTGACGGTGACTGTGACGGTAGTGGTTGATTGAGTTTGGCGAGAAAGTGTAAAGCGTGTAGCTAGAAGTGTAAGTGTGACGAGGACAATGTGGTTGATTCGAGATGGGCGAGAAAGTGGTGCCACTGTCAGTTGTTGAAGAGAAGGTGTCTAGAGGTTAGTGCAGGTGGAGGCCGTTTAGGAGAAGACAGTCCGGGCGTAGAGTAAGCTCGCTGGAAAAGATCGCAGCGAGGTTTAGAAGAGAAAAGCAAAGAGAAAGCAAGGGTGAAGGTGGTCACTCGGGGCCGGCGGTCAGTCGGTGAGCGCCGTGGAAAATCATGGAGCCTCCAGAGCCCCTAGAGCCACTTGAGCCCTCAGAAGCCTCGTCGCACGTTGCCCTGGCTCGAAGCTTTGGCCCCGCAAGCAAGTGAAGGAAGCAAAAGAAGCAGCGAAGAATTTCATCGAAAAAAGTCAGCCTACAAGGCCGCCAGGGGCTACAGCACGCTCGAGGAGACTCTTGGGGCCCCTGGCGGCTTCGGCGCCGGAGCCTGGCAAGCTAACCACTTTGTTTGCTTTGCTTCGCCGGCTTGTGTGGTGGCCTGCCTTTGTTGCCTGGGGCTGCTCTGGGGCACTGGCTGGGCTTGGGGGGGTCTGGGGCGATCGCGAAGTGAACCCTGCCTGCGGAATAATGGCAGCGAGAGCGCTGAGGCAGCCAGGCAGGTAAAGTCTGGAGGCAATCCTGGAGGCAATCCTGGAGGCAGGCGTGAGAGCAGGGTGTGGGTCGTGGGGCGGGCGCTGGGGGCACTGAGAGAAACAGAAGGGAGACGGCCAACAAAGGACAGAGGATCGCTGTGCTTAGAGTGGGCGCCTGCCAGGGAAGGCAAAGACGAGGATCTGTGTTGCGGGAGGCCCCAGTGAGGGAATCCACAAGCGTCCACTTGCATGGGGCGTTACGTTAAAGGACGCAGCACTGTTGGGGTGTGTGCCGGACATGCGTGGGTGGCCGCGTCAGGGCTGCGTCATGTCTGCACGCGCCTTGCAGAGTGCCATGCAAGTGGGACAATGCCCGGCGCTGTCTGTCTGCACTCCCGCACTGCGCAAGCTGACGCACCTCACAAATCTCTCGAGAGCCGAATCTTAGCCAGAAAAAAAAAAAAAAAAAACCACATATATAATAAAAAAAGAAACCTTC
>MSTRG.4632.1|203||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
TTTTGGATCGTACTTACAATTGGGCTTTTGAAGAACTTACAAGGTAGAGTGTCGGGAACATTTGCTCTTTATTGTCTACAGAGTCAGAGCTGGAATTGACCTTTAGAGTTCTGGAAGAGCCAAACCACACATTTTTGATTTTCCGATGATCCAAGAGTAGAAATGCCAGGCACAATGTCAAAATTCTGCAAATGCAATTGTA
>MSTRG.4686.1|518||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
AATGTACCACTACCACAACCACACCACCTTCTTTCCTTGATCTCAGTCCGATCTCGTATAAACATCCCCCACATCAAGCTTCATGACCTCATAACAAACTGTCCTTGTGAGAGCCTCCTTTGAGTTTTTTTCCACCCGCTGACCCCCTTCCATTGGCTCATTGACGGGTGTCTCAGCCACCACCGCGCACACGATCGGCCCAGGGCGCAAACACCACACAATGTGGGCCCGGCAGAACACCAGGCTGCCCACGTTACAAAATTGCCTCAGATGCCCCAGTTACAAAATTGGCCAAAGTTACAAAATGCAATTGTTCCAATTGCCCAATTGTTCCAGTTTCCTCAATTGCCTCAGTTGCAATTGCCCACTTGCTCTGGTCATCAAATGCACAGAGACGTTTGCCGTTTTTCGTTTTCTGTGTTTTTCGTCTCTCTCCCTGACGCTCTCTCTGGTTCGTTTCTGCCTGCCGCTCCCTCCGTGGGCTTGCCGCCAGGCGCCTGCGCTTCCTGAGGCTGCC
>MSTRG.4690.1|811||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
CAAAACCCAGCGAAAGTATCACTACACCGTTCCAGCTTCAAATGGCTGCGAAGTTTTTAATTGTTTGCCAAATGCAACGCTTTTCCAGACTAGCAACTAGCCACGAAACTTCTCAGATTCTAAATGAGTATTGATAAGAAGAACTTAGGTTGCCTCCAAGAAATGCTACAATAGTTCTAATTGTGAAGCAGGCCACGATATTGCAGCCCTTGTGACTCAATACAACCTATGCCATCCAACAGTATTGGTAAATATGGTCAACTCAAAGTCGGCTACTATGATGAAGTTGATCTATTTGTCATTCCCAATATGAAACTCATATTCAATCTTTCTCTGAATCATTTGTTCAGTCATTTGTGTTGTTTGGAGGGTAGCTTCTGATTGCAAAGAAGCACATGATCAGAGTGAGGGCACCTACAAATCTTAAATGGGTATGATTAGATATGATCAGAGATTCTCACGGAGAACTTCTCAAAACACCATCTACTGGTAACAAAAATCAAAGTGCTCCTGCTGCTGTAGTACTATTTATCTACTTAGGTACACGCTCAGAATGCTACTACTGCCAGGTGCGAAATGGCTGCAAAACGTGGCTGTCTACCCAAACAGAGCACACGAGCAGGGTATGAAAAGAAGATTTAAAAGAGGATTCCAAAGAAATAGACACCAAGAGTCTGAAATGAGAATCTTTCTTTTTCCAATCTGTCAGGCTTCAATTTTCGACATTCATATATGGCCTCTCCCCTTTCTGGACACCACAAACGAAAATATCAGCAATGAATATGCAAACGTATTATTTTTCCCAAATAC
>MSTRG.4716.1|507||NA|PEKT02000008_C_auris_B8441|
GAAAAATATATATCCTTCCATTTTTCTGACAAATACAATCTACTTATAGTCCATTTTGTTCAAATGACGGTCCTTTTTAAGCTTTCTCTGTAATCTGCTGAAACCTGGCGTCCTGAAAAGAACACTGATGATTTTAGGGCCCCCACTCTTGATTCTTTGCACAAAACCGTTCACAACTCTCTTTCTTCCAATTTGTTCAGCTCCAAAATTTGTAGTTCAACGCCACCCAATAAAATGTCTTCTGTCTCGAAGTCAAAAATTATTGCCAATTGCACAATGACAAGGTTGATGAGAAAATACTTTTTAATTGACTCTCCATGCCATTTGGGTCTCTAAAACTGACAATATAGCAGAATATCTACATGAGCGTTTTAGAACTAATCAATTTGGTTCCAGCTCTCTCTTTTTTGTAGCTTTTTCTCCCACATCCATCTTCAACTGTACCCAGCCAAAATTCTCTATCTTTTTTTCTCTGAATTTCATTCCGTCCAGATTTCTTCTTAATT
>MSTRG.4719.1|696||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
GCTACTAGAGGTATAGAAGTTATTCCAAACATAACACAAGGTCATGAAACAAGGCAAACGCTCATTTAAGATGTATTTAATTTCAACTCTCTAGTTGAGATGCCGATGCTACTTGTCTTGTGTGAAATCGACGAATGTAGTTTACTGGGAATTCACGACTGGAAGAAGGTTCCAAGAAACAAGACCATAAATCTTGGTAATCCCCATGAGAGATGCAAAGAAGATCTTTGATAATTAATTGAGCCAAGCAGTCAGGATGCTATTCCAGATCCAGCCGCCCGTGCCATTGCCACGCCCAAAACGGAAACACTGCCAAACATAGCCCTTTGCAATTCCAAAAGCGGTATCATCATGGAACAGTTTCACTGAGAGCCGGTGCACCAAAAGCCGCAGATTAAATATGATCCCAAGGGGTATATAAGGAGGGCTGTTTGCTTGCCTCCATCCTCATCAACTTCAATATTCAATATGGCCGCTCAGACTACTCAGAACAAGAACAACGCTCCAAAGAACAACAACTTGAACAAGCACGCTGGACGTGGCGCCGTTCCTTTCATGTGTACCATTGTATAGACAATACATGAATCACATATTCTAAGCTCATGCTGGAGTTGACGATCTCGTCAAAGAAATGAAAAAGTTCCAGGAATAGGCACTGCAGTAGTAGGAGTTTCATGAAAGGCAGTTAACCAATA
>MSTRG.4720.1|1783||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
ACGATATCTACGACTGATTATCTCGATCTGAAACAAACTTTGAGTCTTCTGCGTTGAGGGTCACTAGTGCAATTTCGGGCGAAAACAACCGACGGCTATAGATCATGATATAACCATTTGGCAGCAATCTTACGATCCTGAGCGATAATAATTTGGTGGAGGCTACTCAATGTAGTAGCGTTGTCCGGCTGCAGGCTGTCAGAAGTTGAGCTGTGACCACTTTTGTTCAAAATGACCTCGATCTCAGATGTTGTCATCTAAACAAGCACAAGATGTCCCTGTACCTTGAATATTTGCATTATTGAATACACTGGATACTGTTGAGTATGTCCGATGTCTGTTTTATCGCCCCTCATGACACCCAGCCTTGATACGACGTCATATGGGTGGAGTTTAAAGAACGGTTCGACATGGTGGACCGGAATTTCAGATAAGAGGGGCTTTAAAGGCGTCTTTCAGTATGCTTAAAAAAAGGGATGATTAGTGAATGAAGCTCGCTGTGAACAGATCTGGCGAGCTCTCGCTGTCCATTTCAATATCCAGAAAATGGTGAAATCATGAGATATACGACGCCAGATACATCAAAGAGAGATTCAGAGAATACCTCGAGCTTGCTATATATCATAACATTTGGCCCATGAAATACTTCGCCTACTATTTCCACGCAATGGTCATCACTGGAACATTTCGCCAACATTTTCGAAAGTTCTCAATATTTCCACGCAAGTCGGGATGCACCGCACATACGGTACTTCATGAAAAAATAGCGTTGCTAGTACATCCTTTGAAAGTGCTGCTTTCAAAAAATTTGGGCAAATGTGGTCTTGCCTTGTCATTCCGGAGTGTAAATTTGGCTTCACGACCCAGGAGCGCAAAGGTACACGAACTTTAGCATTTTATTGCTTAATGATGACTTCAGGAGCCGTGCTGTACTATGTGGCGACATAAATTGACTTGATAAGGTTGAGATCGTCAAATTTGTGACGCCGATTGTCCGAAGAGAAGATCGCTCGTTTCATTCAAGTCTGTGGGAGCAGTCTTCTTTTTGATGACTTAATCTTGAGGCGAAGAGGCTGACGTTGCATTGCACAGTCACCCAGAGTATAATAAATGCAACGACGCCTTTGACATGAAATACTTCAAAGGCAATGTGTGACTCTCCAAGCATCAGGTCAACCTGTATGGTTCCTGGAACATGCAATGGCCCTAGGCATAGTAGCTGCTTGGAAGAAAGATAGGCATTCTAGCGTAAAACCCTAAAGGGAAAAATCAATGGCATGAGAGGGTACTTTATCATGGAAGGTGATCCCCGGAGGCACTGGTTTATCTTGTTCTTTCTGATTTTCACTCATGTGTACGTCTCGATTTCCGTGCAATATGTTGCTCATTGTCCTTTTGAATGTCTTGGATGAGCTCCTATTGCTGACTTAGAAACCGCCCACGAGGTCTTCTGAGCACGTCGCGAGGTATTCTCAAAGCGCAAGCCCAAAGGTTTGCAAACTACTGAGGAAAAGTCGACCCTGGTAAATGTGACGATGTTTATGAAACTCGCTATGGGATTAACGAAGGTTTGATGCCATCTCACAAGTATGCTCTAGTGTAAAATGTAGAAGAGGCTGCCTTATTTTGATGTACTACTCCGTGGTAGTCCACTCATTTTTTTTTTTTTCAAGGAACAAGAAGCATTTAAAAGAGTGGTGTTAAGACCACATGCATCATTTACAAATATTTGAAGTAGAAAACTCGACATCCCAATAAACATTTTCGATCTTGGAACTTGGA
>MSTRG.4721.1|678||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
AACTTGTCGAGAAGGTTACACTGAAGAACGGAAAGCCACTGTGATGGACGATACTGATAATTACACAAACATGAACACAATTATCGGAATCCACAGGTGTTCTAGAGTATTTGCTTTCTTTTAACAACGTGTATGCCATGAGCTCTAGATTTGCAGTTTTGATGTTTTTCCGATGTAGATCTCCTGGATTGGTTTGCGTGAAGATACGGATTCCGCTTTGATCTGTGCGATATTGAAAGGTAGATGCGAACAAAAATTCACAACCTCATCTTGATATCATCATCTCCTCGTTAATTGATCAAACATTAGTTTCAACAAAGGCAGAAGCGTCTGAGATTGCAATGCAAGGCTCATAGTTACAAGCATTTTTACCGTCTATATGTTGACACAACTTCCACTTTGCGACACGGTAAGGGTCTACGGGATAGCGCATTTTAAGCTACAAGCTACAATGTTAATCAAAGCGCGAATGGAACATGTGTGCTACTAATAGGCCATTGACACCTAGCTTACATTATGCTCATTTGTGTCAACTTTATCTCTTTGCGGCTCTCGTCTATGCCCATCTCAAGCTCTACACATTGCAATCATCACTCAGAGGAAGTGTGTCAACACGATTTTGTGCTTGATCGCTTGAAAGTAAATTAGTAGGAGCAGTCGAATAAATGATGATCTCA
>MSTRG.4729.1|1276||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
TGCCGAACAATGAACTCGGGCTCGGGTCAATTTATTTTCCGCTAGTGAACCAGTTGCATGACGTTTGTGCGTTTGTTTCCAATTTATCCGGGGACCAATAAGAGATGATACTTGATCAAGAGTTTGTTGGGCAGCCCTCAACAAGGACCACATACTTCTGCGGTACACGTGGAAGGCATTGATAGAGCGAAATTTCACTAAGAGTATCAATTCGAAGAGCGATCTTGGCCTAATTTCATGATTACCGAGATAGCTTTACTCTAATATCTCATACCTCAGCAAGACGTCTTATGCAACCGAACCAAATCCCATCAAAAGAATTCATTTGACTTTTAACGCGATTGAATGACCTTCGAGCCTAGCTTCAAAGCTTATTGACAGCCGTTTGCTACCTGGGTGCAATATGCATTGAATTTTGATGCATCCACATCTAGAGCTATCAAAAATACAATTACTCTTCGCAATGCCTCGGCTTGGCTGGCAAGGTAGACCTGATTACAAAGCCTCAAAGCTAAGTTATGCAAATGGTCAATGCCGAGGGCCAGATGAACCTCGTTATAACTCCAGCATTATAATGCAACCTAGGTGACACAAAATCGAAGACACCATTCTGGTGTTGTATTTACAAAGGAACCTCCAACGGCCAACAATGTGCCACCGCTAGGACCTCCTGATTGCTCGTAGACTCAATTGAAGTGGGGCACAGACTCTACTAGGCAACGCATTGTGCTCTGAAGCAAGAGCGATGTAAAGTCGTAAGAGATGTAAAACCGTGAATCATGGTCCAAAATTGAAAACGTATGCAACGCTACAGTCACTTGGTCCGAAGTCCAGATCGTGAGCTTCATGTTCGTGAAGCTTACATACCGCTTTCATAAGCACACGTCGATGAAAATCTCATGATATTCAACTGCTCTACCGACGTTGGGTCCTCCTCTCTGTATTTTCGGACATATCACGGAGATCAATTTTTCACTGGCAAACAATGGCTGCCTAGGAGACTCCCACCATCTTTCCGTGCGCTCCCCGCTTTGTTAAAGAGGTGAGGTAGACCACCACTAGAAGCATTGTAAGAATGCTAAGTGATTTGTGAACGGTCCCTTCGAGATCACGCAAACGTTCCAACAGACCTAGGGATCTGGTTGTTATCTCCTAGCAAGTATCTGCGTTCCGGAGTTCCCCTCAATACCCACCCGAGGCTTTACCCCAAACTGGGGAGTCATGTGGAGGTTACGAGAAAAAAACATATATATCCTGTAACGTCCATAAGTAAAC
>MSTRG.4752.1|83106||83718|PEKT02000009_C_auris_B8441|
CCACTTCCAGTGCCAGTTTGACTACCTCAATCTTTTTTGTCAATGACACTTCTCCAGGATCCTCTTCGTCATGATTACCATCGCATTGATTATGCTCCTCGACATTCATCTTCACATTTAGAGCTTGTGATAAGTAATCCCCCTCATTTGTGCCCTCTAGATCCAGGGAAGTCAGTGCAGGTAGTAGAAACATTGAATACAGAGCTTTGCATTCCTAACCTAGCAATGCTGGTGAATTGTCTCTGATCTTGACAACATAACACAAATTTTTGGCAGCCTGAGTCAAACTCAAAAGGTTCAGTCTATAGTAAAGCGTTCCCAGTAGCCCACATATTATGCAGATGAGGGGTCCACGTACACACCATCAGGTTAACTTCCCAATACCTCTACTGAAAAAGATCTCTGAATCTTAGAGCTTACTAGGCTGCTCTAATATAACTTGTCAAGCACTGCAACCCTAATTCATCTCCAATGGCCACACAGTTGCAACTCTTATACGCTCTTTGATTTGAAGAAACCCAAGGCTGCTTGTGCGCATATACCTTATTAACCGGTCATAATTTTTCAGTCTTCAATCTTCACACCTTAATCTCCAACCTTCATTCCTCAATCA
>MSTRG.4778.1|2069||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
ATGTCTCTTGTGTTGCGGGCTATTCAAATTGGCGAGTTTTCTCATTATCAACACTTTCCTTCGTTCGGTATTCGACGAGTGCGCTACATGGATTGCTCCTAATTCATTCTGTGTGTTTGACTTTAACCGCCATACCGATCGACTTACTTATGAAAGAAAAAGAAAAAAAAAGTAAGAAAAATAAAAGCCGAGTTTTTCCTCCCCACCGCCTGTCAAACTTCGTTTGCACAATTATCGCTTCCTGCGTAGCACGCCCCACCACGATTATTGTTGATGATGTAACCTTACTTCAGTGGCATTTGTTCCGGAATTGGCCAGACACGTCTACAGATAACTCTTAGCGAATTTCATTCGCCACAATTGTCTCACCTTTAAGCACGATCCACCTCCTGTTTAGGAGCAATCTAGCTTTGCTCGGCCATATAGGCCAGAGGCTATACCGGCAAGAGGTCATACTGCATTACCACCAGATACCGATAATATTGTTGGAGAATTCTTTCTCTGCCGAGACTCTCTGCAGCCAGCAGATAATCCGTGGTGCCGAGGAAAACCGTTCATGAAGTTTTCAGATCTTGTCTGATGAAAAATGCAACGGTCTCGGATTTCGTGGTAGAGGTTCCTGAGTTCTCTATATTTCTTCATCTACTATACTTCTAGTATTGCTAAATGTTTACGATGGAGAGGGATTGTTCTTTAGGCGTTTCTGCTTTCACAAACCACGCCAGTTGAATAGGGTTTTGCGCATTCTGGGAAATATGTTCAGGATCGTCGGTCAAGTCGTTTTGCAGTGTGTTTGTGGCAAAGTTTTTTCGAACAACTGAAGCGACGAGCAGGAGATTCACGGTGCAGCGCCTATTTCTTGGTTCTGACGTAATTGCCCATTTCAAAGGGATGTTAGGTTAACTAGCATACCCAGGTAAAGAAAAAAAAATTATTCGGACCTAACCTACTTGGTGTGGCTAACTTGGCACAAGCACCGTGTACATTGCTCTATTTACGTTCGGTGCCTCCTTTGTTGAGTTCCCACATTTCCAGAAATATGCAGACAATTGCACGCTCAGAATTGTTACCGACCATCTGTGTTTGTAAATTCTTTTTCTTGAGCAATAAAACTCCCCGAGGGTTCCTATGAATTTTTTTAAAGCAAGCGCTTCGCTCACCTATAGTCCGTTGAAGATCCAAGCAACTTACATTCAGAGTAGTCAGGACCATGTCCATGAAATAGTTTATTTCCCCAGCAACTTTCCTTTTCGAGGATTTCTGACGGAGCTATCTGGAAGATGCGCTTCTATCCTCACTACAGTTTCATGTACGATCTATGAAGTCTTTACAGAGTATGTTCACATGAAATTATCTAGCCGACCAGCTTTAGAAGACTTTGTCGGTGTTGTGTAAGTAGTCTGCGCTCCGGCTGGTTTCTCAACGCATGTCTCTAGTTAGGAGACGTACTTGATGTGCTCAAATCCAGCGTTAAGCAATGTCATATGCATACTGATGAAAATAACTGCCAAAATATTATCAATCTAACCTCGACGTCTTCTTGTTGATCGTGAGTGAATTGAGGTGAGTTATTAAACAGTTTCGATTTCAATAGCCACGCACTCCGCTATCACAAAAAGAAGTCTATTCGTGCAACCATGAGATCGTATAGGAAACAACTCGAATGATTTTAGATTGGTT]TCCTCTCTAGATTATCTATGGTTTATATTTTCATTGAATGATTTTGGTAAGCTTCGAGATTTTCTGGAGCTTATTAACAACATCTCATCTACCTCGGCGTGGACATCAATGAAGACGATTTGTTTCTACCTTGGACGAAAGAGATTGTTCGTGTAAGTCTTTTGGTAGGGTCTATACTCTATTTGACCACAAACCTGATTTTAAATACCAGCTCGATCTTATCCATATTCGCATTCGGCTACAGATGTGGTATAAATCTCGCAAAACAGTAGCCATGTACGACAAAGACTTAAAGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAGGATTTAACAAAACAAAATTGAGATGACAATTTCTGATTGAGGTCGAAAGATTGTAT
>MSTRG.4810.1|322||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
CATGATGTAGGATGAAATAAATTATTTCCTAAGAATGACCCATCTGATGTTTCAATTCACAATGACCTCAAGACATCGTCAACCTGGTGGACAGTATTGACCGGATTGAAGTTCTACTCACGAATTGATAGACCTCACAGAAATTTTTAAATAATCTAACTAGAAAGTTTCCACACTCAATTGTCTCAATTTTCCCGAAACTTCTTTAGTGATTTTATGATGTGCCTTTGATCTGTGGCTGCAACAGTTACAACGAGATGCGCCCTATAATGACTTTTCAACCGCAGGGTACAGCCGGTGAAAGAGAAGACATTTCGATCT
>MSTRG.4816.1|768||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
TGTTAAGAAAGAATTAGTATGCGAGTGCGAAAACGGCTCTGGCCCAGACGACTCAGATGAATAAGGAAGGGGAAAAGGAGGCAGACAAGAGAGAAAGATTCGTATAAAGTGGAAATCCATCTACATTGACCCCGGGTTTGGAGGCAGATTTCAATGGTTTTCAAAACAGGCTGTTCGTGAGCGTTTTGGCTCGCTGGGCTAGCTGGTGGCTCCTCCACACCGGTGTAGCAGGCGGGAATGAGCCAAGGATGATCACCGCCAAAGGAGGTGAGTCGACTGGTGCCAAAAATACCCTTCCGCCTTGAAAAGTACCTCAACTAAAAATATCATCTCAGCATATATACCAGGTGAAGTGTATACCAGCTTGAAAATCATACTGGCCACAAACCGAAGTACATTTTTGTCTAAAACAATTGCAATTCCTCATGAAACACTTGATAGAGTCCATTGTAAAGCGGTAGCCTGAAGGCACAGCATCAATACCCCTTCTCTGGGTGACACAAGCGTATCCAGTTCCTTATGTGTAGATTGCTTCAGGCTTGCTGATTCAGGTGAATACGTTGCTGTTGACTGCTGAGACTTTGACTCTCTCAAGGAGCTCGACCTAGCCTTGTTTAGTCCACCCGTAGCCTGCAGTCTTTACAAATGGAACAGTCTCTTTAGCTTCAGGTCGCTTTGGAGGCGGTCCATCGGGACTATCTACACAATTGAGCTCCTTAAACGATGCCAATGTGTGGAGCTAGCTCCATGGCGACAAATCGATGGA
>MSTRG.4823.1|752||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
TTCTACTGGCTGGGTAGTGTCAAAATCTTGATATTCAGGATATGCTAAAAAAGCTTAGTGGGCTGTGTGGAATGGGGGTCTTCTGTGAACATTGTACACCTAGATGTGGCACTCACAAAAAACAACAACAAATATGATGCCAAAGCTGGTTATATGAAACATCTCTATGGATTTTAGGGAGGGCTTGCGCCTTTGCAGCTTTGGAAGGAAGTTGAAATAAGCGACATCGGTAAACGAGAGCATCGAAAATGAAGGATTTTCGAGGCCACCACATTGATGAGTTTACGAGGTGCTAAAGATGAAGATGAGCTGTAGTAGCCGCAATTCATTAAAGCATGAGCTTTACGTGTGAGCTTTTTTATTCTCTACCTTCTTCTTGTTTCATGTTTCTTCACCACCGAAGCAAGGGAGAGCTGGGGTGGGTGATACCCTTGAAATATATTGACAATTCACGAATTCTATATTGCTTTTTCAGGGTATTCACAAAAAAATTATAACGGGATGTGCAATTGACTTGTTTAGTACTGTTGTTTGTCCCAAAAGTGGATAAATAGCATTGCGTAGCTGAGGCGATAGACTTTTAAATTACTCACTTTTTTGCTTAAAAAGCAAAGAAAGCAGAGTATCCAATTTTTCTCCAGAAACTACGTCATTCTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAAAATTTTCATGGCCCTCTCTATCTTCACCCGTTTGGTAGCCATTATTTCACTCGCAAAGGTA
>MSTRG.4832.1|258782||260135|PEKT02000009_C_auris_B8441|
TCTCCCTGCTTGAGTACTTGATGGGGGTTTCGTTGAATCAAGGTAACCGCTTGGTCCTTGCATATGTCATGCAAAGAGCTGCTTTGACATGTGGGTATGGTTATTGGGGCTAGAATTGACAAAATTGATGGGGCTACGGACAAGGATACAAAAACTACTTTGTGTTCAGAATCATGATGCTAGATTTTCACGATATACAGATCATCGTATTTACAAGAGGTCGGCAAGGAATGCGTCACAGAAGTGCTAAGTGAAGATCTTGTACAAAAGTTTGAAGGCAGCAATATGGTCTATTCTATCGATCAGATCTTTTCATTGCGAGTGCTCGGAAAAAATTAAGGTTTGATGCTTTTGTGGCTTCATGTAGACTTCCTTTTCGAGAAGGTGTTAGCGCTAGTTGAAAGCAGTTCGTGATAACGCCGTGATAGCGGTATATGATAACACTTTATAGACACTGGTGAAAGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAAAAAAAATAAATAAAAAAACTCGACCATGTGGGGCTAGATGTCTAGCGTGGGTGATTCCTGGGGAACAAAGAAAATGCGTGGAAGCTGTTTAACGCCAAGTTGCTGAAGGACAAGAAATATCGGCGGCTAGCTCGTTTGGATAGAAGCAACAAGATCAAACTCCTCAAGATAGTGGTTATCTGATGCTTGCGTAAGCAAGGGCTATCATTGACTAAAAGCTCGAAACGTTTATCGAAATGTTCTGTGACAAATCAAAGCTGGTGATATCGATTGTTGGTCGAGTTATGTAATCTGGTTAAAAAATCCTCAACAAAACAAAATTGGCAGAATAGACAAGAGAGGCAAGAATTTTATTCAACAATCATTAATTTACCACTTTGTCAGTCAGATATGATTATTTGTAATGGTGTTCTAGTTGACAAAATGACTTTTACCATTTTCTCTAAAACGTTCGAAAGCTTGAGACAATTTTTGACTTTCCCAACCATGGATTGTCAGTCTATACTTTCAATAGTCTTCAGTCGACCCTATTTCGTCTACGCCTATTGTGGGAACATAAGAATGGTTCCGACGCTTGGATTGAGAACCCTTGAAGACCCTTGAACAATAAGGATAACCGGCCTAAAACCTAGCTAGCTCAATTGTTTCTACCTCACCAGTGTCATGTAAAGCCTCATTGAAGTGATCGTGGCATGAATAGTTCAACCGGCATCGGTTCAATTTCAGTTAAAACTCTCGAGATTTTGAGGAAAGAGAACAGATCTATACTTTATTAGTTTCCAGACCCATCAAACCCATCTCATGGAGCGTGAATATACCGATTCATGTACAGCTCACGCCATTTCTGTG
>MSTRG.4842.1|284977||285272|PEKT02000009_C_auris_B8441|
GAAATTGGAATTCCAAGCATCAAATCAAATTAAGCTGCATCGCTTGATAACTGTAAACTTATGGAGATCCTCAGTCAGGCATGGTCAGAAAAACAGATCGATGACTCTCCCAAGCAAATCATCGACGCCAGGAGAAAATGCCTGCATCGTGAAGTTCTCCATATTCACCTCATTCTTGAAGTAACAGAAAAACAAGCACATAAAGATTACAAATGCAACAATTGCCTGAATGGCGTTTTGTAAGAGCACTAATGTAGTGGATTTTTTCTCTATTCTTAACGGAGCGAGTTGCTCCA
>MSTRG.4866.1|660||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
TGCAAACAAACTCTGTCAGTACCCCCAAATTAAATGGGTTTGTTTATTGTCATTGGAAAAAACGTATAAGGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTTTTAGGCCAATTGGACGGCTTTCAAGTTAAATAAAGATCCAACGACATTCAGATAATACAGCGCCCTTGAATTTACACCTCTGAAAGCCGATACTGATAACATGACAAATATTGACTGTGTGTTTGACAAAGAAAGCCAAAACGGACAGTGCTAGCGGATTTGCATGAAACTTCTTCTCCTTGATGTGTCTTTTATTGGAGCATCACAAACCTCGAGATCACAAGGCCCTCGTTTCAAAAAAGTCTTTGTCGAGGTCCTCGTATGCTGATCGGGACGAATTCTTGATCGTTTCAGAATTACCATTGTCAACTGTGAAAGTCCCTCCTTCTCCTGCCTCCTCGTGGAAACAGTGTAACGAGACTGACGATGATCTTTTCGAAAGGCATTCGTGGGTCACAATCACAATAGAATATAGCCTGTCAGCCATGAAGTTCAAGAGGTGTGATGATGGAATGGAGGTCACTTGAGTGGCGAACTTGTGAGTATTTCTGCCATCGACAGCCGCTGGCCACCACAAAAGACCACGAATTTCATAGAGTCAACCCTCCTAATCACAAACTATT
>MSTRG.4879.1|472||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
TATAGTGAGAAAGTGCCTTGGTACTGGGTGCTGTCTCATTCTTTAGCTATAGGGGCTTCGGCCATTCCACATTGTGTGGGCATTGACCTGACTCTGCGCCACGAGAATCGGGTGAAGTTTCTTTTTGGTGGCGGTCTCGGCTTTTCGACACTCTGGTGATTTCAGAAAGAGAAGCTGGGCTTCCTGGTCGAATTAGGCTACGATGACCAGGAAGTAGTGTTTTTGCAGCACAAGTGGCCCCTCTTTTTCGAAGAGGCGGGTTTCTGGGGGATACAGCTACAGGCATTCTACTGCTTGTCGTTTTGAAGGAGGTGGGTGGGACTTCCTGTTGCGTCAAGATCACGAGTAGCAGGTCGTAGCCTTTTAGGCAGTGATCGTGGGTTCTGGGGGATTATTTATTGCTGCTCGCTCGCTGTTCGGTTGTGGCTTCCCGGCTAGTCAGGTCACGCTGGTCAGGTCGTAGTAGGCTCG
>MSTRG.4894.1|209||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
GAACAATGACATTCAGGTGTAAATTACACAGAGAATTTCGTCATTTTGTGTAAGCAAGGAGATTTTGTGCCTCCTTTGGTATTTGAGCTTAGAATTGTCGACACTGAGTTCTCTACTGTGCTTTTGTACTTTCACGTTAAGCGTCTTATTACTAATCTGAAATGACAAATCACTGGATAGCCTTCGCATCACCCTTGATGAGATTCAC
>MSTRG.4899.1|312||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
TTGGATGCGATTGAAATTTGGCGCCAAAACCGATGCTGGGCAACACAACGAGGTGGCGAATGCTGCTGGGACCTTTCTGGAAGCCGAGTTGTGTCTGGTTGAGCACTGAGGAATTATCTTACTAGTGACTGCTGGCGGCTGGCGGCTGTGGGGCGGCGGCCGCGTCCCGGCTGCAGGACGGCACTATTGCAAAACAAGTAGGGCCTGTCGATCTCCTGGCCCGTTCCCGAGCGCTTATCCTACTGATAACGACTATCCTCGTGCACACATGAGTGAACCAATCCAGCTAATCTGCTTTGCTGAACCCATGT
>MSTRG.4912.1|1777||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
TTTTTTTCTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCTTACAGCTACTACAACGATCCAACTCACCACTTTGACTATCCACTTCGATCCACCTTGAAATTATAACCTAGCAGATAATCATCACTATGACTGCAGGTGTAGCACCGAAGAGGTTCCATCCCAGAAAACGCCAATGCCATAAAGCACTTTTAATCACAGGCTTCAAGAGGTAAACACCATTCCAGAGTGGGAAGAATAAGCCTATTTCTCAAAGCCCCAGCGCCACTGCCTATCGTGGTAACAGCCAGACGCCCCGAGACTCCCACAGCCATCACCAAATGCCAGTCACCAACCTAGGTCAGAATGACAACCGCGATACTTTCCACAAAATTGATTTGCTCATGTTCATGTCATTTCATATCAGTAATCAATTTCAATGGCGCGTAGTTGCACTGGCTTTCCTTTTTGTGTACTGAAGCAGGCAAGATCGATGCTCGTGAATACTTTCTCCAACTGCAACCTTATCACGTCACGGCACTTATATTGCAGCGTGCCCCTTTTCAGCGGAGTAGCTGTGAATTAGACCCGTTGCGGTAGTGGACAGCAAAAGTATCGCTAAGCAGAAACTTGATCAAAGAGTTGCTCATCTCTGAAATTTCCAATCTACTCTTATCTTTCTCACTATGTCTCACTGCCTCTCCAAGTACCTTTCCAGGTACCTTTCTGCTCACACCAATCTGCTTATCGATGCCTCTTTTTGAAAATCTTTTAACTTTTGCCTGACAACCTGCCTTATCAATTGGTTCATATCTCAATGCTACATGATGGCCTTCTGGTTGCACCCAGTCCGGCGATACTGTGCCCGTTTGAGGAGACCTACAAAAACCACACTACTAAAGCCCTCCTTGGAAACATAGAATATCTGATAGAATAGTTACGTTGGCAATTCGCCCACGAAAAGAGCTCACTTCAGTAATGGGTCTCGGCTGTGTGTGTCCCGCTGGACCCTTGACACGCAGGTCCTAGAGCGGCTGCAAACGCGCTCTATGAATGTGTTGATCTGCGCATACCAAAACACTGATAACATAGCACGGTCTCTGGGGAAGAATCAATAAAGCCATTCTCGAGCGTGAATGCCCAGTTTGTCGTGAACAATGCTTGGATCGGGGACTTCTGGCTGGGGAAGAAAGGGCTCACGTGCCCCTACACTGATGATGTCACGTGACGCGCCGCTCCCTGCCGTGTGGCTTCCCACCCAGCAATACCACATTTATCCCTCGAAATAGCCTTCTGTGCCTCAGGGGCAGATACTGAAAAGTAACTTTGTAGGTGTACGGGTTTCAAGCCTCCCATCTGGGCGTTTCGGGCGTCTCGGGTGTTCCGAGCGTAACGGCGAGATACCCTTGCTACTCATTCCATTGCCTTTGTTGTCTCAGCAGATTACGTGAGGCTGGCACAAGTGTTAAAATGAGCAAAAAAACCCTTACACAAAAAGCAACTGCGATCTGAAGGAACGCCCGAAGAAAAAAAAAAAACAAACGCACACAAAAACACCAGGCAAAAATAAATTGGGCCAGCATCTACAGGAAATCGATGCGAAAACGGTGTTTTTTAGCCTCTCCCACCGCAGCATCGCCTTGGTGCAAAATGCAAACTAGCTTTGCAAGAAGAACCTAAAAGAAAAGAAAAAACCTAATTTTTAGCAAGCCAAGTTGGCAATGAAATTTACCACGTCCAGCCAAGATACAATATCCTTGAATTATCCTTTAAACTTAAATTCAG
>MSTRG.4920.1|2297||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
TTTTACTTCTCCATGAGCTCAGATGTAATCTTGCACCCCTTTCAGACTATGGGTCCGCCTAAACTGGTATTCTCACTGGCTATCTTATTTACCCTCTGACGTCTCAGGCATATGTGGCCAATTCTGGATTCGAGTCCTCTAGTTCGCTTAGGGACCTCTCGCCTGTGGTGAGCTGGTTGTCGGCAGACATGCCAAATTCCAAATTCTTAATAGTTCTCAACAGTTACAAACATCTCGATGAAGAATTTACTATTTTTGCATTTCAAACTATGAGGCTTCAGTGATGCAAGGTGATGCAGAGTGTTCTTGAAAACAATCACATTTGAAATGCATCACTGCATGTAAAGATGGGACCACGCAGAGGAGCACGTTAGCCACCATTTGTTTTACAACCTTCTGACTGTACATGGTTTCCACCAGCTTTACACTTGAGATCACCGGTAGCATACCGTTTAAGTCAATGAAGTATGATCTGACTGATCTGTAGATAAATTCATATCTGCTAGTTATAGGTCTTGGCAAGTTTGAACAAGGCGATATTACTGGGACATTTGTGAGAAGAGCGGTTTTCACCTAGCTGCTAGGGTCGAACTTAGTGGCTTTTGCCTCACTTAATTCCCTAGTATGAGAATAGGTGCTAGCGTTCACAATAGAATTGTATAGCTTTGATAAGAACAGCCGTAGATTCTCACGGCTCTTAGACCGATGCTCGGGGAGATTGTGTCACTCTATGTGACTCTCCCCTTCGGCGATTTCCGTGATCCTGACACGAGCCTAGCAGAATAGGACGGTTTGCTCAGTATATAAATCGAAACTCTATTTTCTCATGTACTTTCTTTAGAGCTTATTGTTCTAACCCAATCATCGAGGATTACAATTCCCGTCTTGTGGCACTTTGGCACATGGGAACGTCGAAGTTCACAGTAGTAATCTTGGGGGCTCAAGGGTGCTGATATTTTACTGAAATTTTCACACTCATGTTGTACTGAAAGTCCACTTCATTCAGTGTGTGTGGATTTGAGCGGCTTTCCTCGTCTGGATACCGTCCTCGGAACATGTTCGAAATGAATAAATTCAATCGCAGCATTTGAGGTATTTCAACAAACACAAACCTATTTTTTGGTGTAACCCTTTATTAGTGACGTTTGGGTTCACTCAAAACTCCTTTTCTTCATTCCATCCTACTCCTCATATAAGTAGCCCCACGAAATCACAACTTTTAGATCATTGAGTGATCTCAACAAAATCATGCTGAATTTTTTAGCATGTCCGGTTGTTTCTCAGAACTCTCCTCACGATGGTCTTGATTGCCCCTTGTAGTGAGAGAGTTTCTCCATCGTACTTTAACACTGCGTCCTTTCAAATGATGCAAAGAAAATGCTAGATATATTGGATCTGGCATCACTTCGTAGCTTGCAAGTGGTCTTGGATTAACTGTGTGCACCCAAATGACAGTCTCGAAGTGACCTGTGGAATGGAAGAGAAGTGGGCGCATAATACGTGCAACAGAAACGATTATGAAGCGGAAGTTAGGCTCGGCCATGGCCATATATAAAATTCAATCTTCATTAATCGCTTTTACCAATAGCAAGGTCAATAAAATTGTACAGGCCAAATTACAACCCACAACTGTCCCGTACGTTTATTGAAGGCAAGGTGGTGAAATCGAAGCGTTTAGACTAAGACCTCGACCACGAATTCTTGAGGATCGCTTATGACTCGAAGACATTACTGGTTTGTTAAGCATTCCGCGATGGGCAAAGTGGTTCACTCAGTATTTTTCGCAACTAGGTGTAAATTTCTTACGAGCATCAAATCGTCGAAGAGTCCGTACTTGTTTAAGCGGCTTGTACTCCTCGAAAAGTACCACAGCCGGTTATTCAATAATGAATAGGTCTTAAGTTCAGAGTTCACCCTCGGCATGCTAAGAGATGTTGGTTGAATGAGCTCGCTGCACTGTAACTTCCTCTAACAAGTGGGCTTGCAGAATCCTCGAATTTTGGATATTCGGCAAGGGATTTTTTTCATTTGAAATCAAAGGGCTGACATTGACCGTATACTAATTCGATCCGGCGACAGGTCAATGTTTCTTCGAGCCTTTTATTGCTGCCACCTGTATGTCGACCGCTCCAGTGTTCACTCTTTTTATAGTGCCCTAAAGAACTATTCCCTTGCTGCCTTCTCTTTGCACGTAAGCCCTCAAATGGATGCTAAAAGCTTATCATTTCTCTGTGAAACATACAATAGCGCCGACCCAATATTGTATGGTACATAGTGAAGATGGTTAGCTCTACGA
>MSTRG.4959.1|1534||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
ATTAATATAGGAGCAGTCACTCGAATTTTTGAAGTTGAGGTATATCTTGTCATCCCCATTTTATTCTCCTCATATTAGTTTAATGATTATGTGATTGCTTCCTCTAGTCATTCATTAGAGGATTTTCTTTCTTCCATCATATCACATTCTGTGATCTTTCACTTTCCACATTTGTCCATCATTCCATAGTTCCATACTTAGATAAAAAGAGAGTCTTCTGAGTTGTAGCCATCTCATCTCCTGTTGGCAAAACAACTGACGAAGCGCTGACGTCCTCCGATGCTATTCGTATCACATAAGATCACATGATGAAAGTACACCTCGCAGTATTCCGAACATATACTCCCTGCGCTCTGGAACACTAAATGATACACTGATACTCACCCAGACTCTGAAGAAGTACTACCTGAGACAGGTCTAGGCAATAATCTATTAAAAGTTGTATTTCCAACCTTGCTAGACAAAGAAAATCAACTTATGGAATGCTTCACTGACTATGATTCACCTACCTGGTCCCCAACTCTAGGTTCGGCGGCCTTCCCACGTTGTCCACCACGTAATCTGAAATAACATACTTGGTGTCGGCAGAATGAAGTTCAGCAGCCACAAAATTGGAGAGAAGATGAGATTCTAAAATATCTGAAGTAAGGCTAGAAAAAAGGAGAAGTGATAGCTATGGCATGGACTAATAGAGCAGAGTATCTTACGCATGGATATCACGTGAGCAGAAGAAGATTTCATTATTCCAGCCATATGCAATATACTCACCTGTCGTAATGTCTCGATCACATGACTGTGAGAAACAGTCTCATGTGATAGGGATTGCAGCGCGGCAGTGGTATCACTAAGTGAAGCTAGACCGTCCTAACATGAAGGCTTGACGATGGGGGTTATGCACGATGGTGTCATTTATGTATCTTTGGACAAACGTGAAATAGATCACGGGGCTGTGTACCAGAGAAGATCGGAATGTTGGAGGGAAGCACCAAATTTATGGACGAGTGGCAAGAAGAGCCATCCTCCGATGGACGGTAGAACCTCGAAGAATTTTCGACAGGAGAATCGTCGGTAAAACCTCTAAAGATTGTGTGTAATACCGTTTCTCAACTTCTACTCTAAACTTGTACCATACTTGCTATAACGAAGTCCATGCCCAATTGCCATCGCGTCTCCGTATATCAAGGGACTTCTGTTTTTAACTATCCAATCGATCACAGTCTATCAAGCAACTATCAATATGCACGTCATCCATCTCTTCATCCACTACTTCTAGCACATGACATTTGTTGTTTCTTGCACGAAACTGTTAGGTTAGCACGCATTAGCCTAGGTGGTACTATACTCCCTAGTATATACTAGATACTAGTGAATCATAAAAGTATACATAGTTGAGGGAACACTAGTCGTAGTACCGCTTACCGGAATTCTCCACGGTGATCAACCGTGGTCAGGCGGACGATCTCACCGTTGTCGCTTCGTCATGGTCCTAAAAGGAACCCAGGTATCCTTCATATATAAGACCTTTAAATTATG
>MSTRG.4969.1|204||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
GACCACCCGGAGAGTGGTGAAATTTCGGAGCTGTGTTCCTGAGACAGAAGTACGTCTATCTTTCCTTCCGTTTATATTTTCTCATAGAAACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGAATAAAAAAAATTTAAAATAGAATTCCTTTGTCATGATCACTAAGTATGATTGGGTCGTATGGTGGC
>MSTRG.4991.1|313||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
GTAATTGTCCTACGTAGAATATGTGATTTTATCGACAGTTTTCATAACATAACTATGTTTTCAATTTTCTATCTTATATGTCTGTTTAACTTATGTAACTAAGGGTCAAAAATCAAGATTGCTGAATCACAACTTGATCCGGTTTTCCTTCTGAATTAGGAGCACCTGGCATCCACAAAAAACGAAGAAAGCTAAATAAACAAAAACAGCACCAAATACCGTGTGTGCCACGGCATCACCATCGGTGGGGTCATTGACGGAGCCCATCATTGATTCATGACCAATTTTGAATAGCCATCCAATGACTGACAA
>MSTRG.5003.1|297||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
ATCGAAAGAGACAATCAACAAGGTTTTGGACTACTCCAGGACCGTGGCCCACTACGGGTTTATTCCTTTCATCTTGTACTTGGGCTGGCAAGGCACCCCCAACAAGCCCAACTTGCTCAACTTGTTGAGTCCTATTCCCTCCGTTTAAGAACCTTTTAGGTGATTTGTACATAGCAATGAAAACGGGATAGATATGTCGTGACTGAGGTTTTGTAGATAGTACGTTCTTCTTCCCAATGTGAGGAATGCGTGTGAAGCCAGCAACGCTAAAGCGATCTAGGAAGAAGGAAAAGAAC
>MSTRG.5027.1|436||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
GAGACACAAAACGCAACAGATCAAATGGCAAATGACTTCTGGTATGATCCATGAGCCTGGTAAAGATAAGACAACTTGAAGGAAGAGATGATGCTTTTGGGGTGTCCAGTGTTCTTTGAGGCAACTGTGGAGTCTAGTCAAGGCAGCTAGGAAGACAAGACAATTGAACACTCACAGGCTTCATAACTTAAAGAGTACATCGTGACTCAAGCTATCCTATTTGTGTAAGAAGCTGATTGGTTAGAATAGGTATGTTCTATGGTTGGTGAGGTTTGAGGTCGTAAATCAGGGGAAATCTTTGTGATGTACGGTACGCACATAAAGTGACATTTCAACAGAGAGCGATTACCCAAATTCAAAAAATAGAGGTTTAAAGTAGAGCTTGCTCAAATCCTTCAGTTGTAAGTCTCTTACAGGTCGATAAGCACTACTTGG
>MSTRG.5058.1|279||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
ACCGTCCACAAAAAGAAAAGAGGGGTAGCGGTGGAAGCACTAAAAGCAAGGGTGAGTGCTTGAGGTGGTTGCAAAGAGGGCCCTGTGGTTGCCCCCCAGGAGGAATTGAAATTGTCAGCAAGTGAGCGTGGGTCGCCTCACCTGCAAGTGGCATGGAAGGAAGCAGAGAAAGAGTTTGAGAGGGGCAAGGAGAGAGTTTGTGATTTTCCAGATGATTTTCTACACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGA
>MSTRG.5059.1|385||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
TGCAATAATCGGTTGGTTGCGTTACCAGGATTAAACGAGTGGCCCTTGAGTGGGTCCTATTTTGAAGGACTTGATCTGGAATGATCTATTCTGAAAAGATCCCTTGGGTACGTTTTGGTACGGTTTTGGGATTTGTGGGTGAGTCGTTTTCATGTACGAGCAAAGCAAAGCAGTTGATGATTACACGGTTCCAGAAATGGATATTTGGTATGTTTTATAGATGTCTTGTTCTCATGGCCGAGATGATGAGTTTCAACGGCCTTCGATTTGCTTGGATCAACGATCAACGCTGTGCAATCAAACGGTGATCTGCCTGGTTTTAGTTGCGATCAGTGACTGGTGTTTCAAGATACGGAAAAGGGAAAAGGGAAAAGTAAACTCTAA
>MSTRG.5061.1|229||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
CAGTACTGGGGCGCTAAGCTCCTTGGCGCCACCATGTGGTTCTGGATCGCATACAGAGTCAAGAACGACTTCATCGAGGGCCACCACTAGACAAATTAGGGAACCGTTTGAAATCAGCATTAAACAGCATGTACATTAATATAAGATCAAGAAAGCCAAGTGTAGAGGATCTTGAAATAATACGGAGAGGGGCCCGGTTATCCCAGGCACGAGTATCTGAAAGCTCTA
>MSTRG.5099.1|862||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441| 
TTTGCGAGAAAGCTTGGGGTCCTCGGGACCCTCTCAACTGGTAACTTGAGATCCCCAGACCTCTCAGACATTTTGCCTCCTTTGTTCGGTGGATCTGCTGGTCGATCTGCTGATCGATCTTTGGTTGCTTTTTATTTGTCTACAGAACGGACCTTGATGCCGATATACGACGGATTCCGGTTCCTGCCACAATATCTTCGATCCAGCCATCTCTACTGCACTTTCTTCGCGTATACCATTTGGTATAGACGTCCATAACTGTGAGCAACCCATCTCGCGCCTTCATATAGCTTGTTGGCCCATCTTCTCTGCAGCGCTTGTGTGTGGAGTTCCAACCTTAACCTTAATGCCGAGGAGTGGTAGGCGGTTGCATTCAGGCTTCAGGTGCATGGAAAAAAAAAAAAGGCGGGTTTGATCTAGAGCTTAAGTTTATTCGTATCCCGATTGGGTAAGCCGACATTCAGGTGTGGGCGGGGCCGTTTAGTGACCATACAAAAGGAATAAGGTGTCACTGCAATGTTGAATCAAGCTGTCAGATAAAAAAGGAAAATAATGTTTAGAGCTAAATGGGCAATTTACTTTCTGTCGGAGCTCTACTTCGTAGTAAACTGAACTCACACGTTTCCTTGTTCACTTCACGCATATGTAGTGTTTTGATCTCCAATAATGCAAGGCATTTACGACAAGTGGGTGGGCAGCCTAGTGTTTTGTGTATTCTCGTTCGTATTTTGAAGGCAAAACCCTCCATTTATTCTGTTACTGGGCCCTCAATAGTCATTTCGTCGTGTTTTTGAGTTCTCCTTGTTGGCTGCTCTCAGTCTTTCTATCTTGCAGCCATTAGTACTTACTACAGTGAAGATG
>MSTRG.5161.1|1393||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
GCAGTTCACGTTGGCCAAGTTCTTGTTTAAAGCTCAATTGGTCACTTTGTCAGAGGCTACAGAATGCTTGGCTCAGGCCCAGCTTGTCGCTGATAAGACAGAACCAAAAGAAACTTCAATTCTCCACTGTCAACACAAACACGGGTTGTCACAAACACGGGGTATGTCACAAAACCGGTAGGGCGTTCGTAATTCGGCAGTTTGTGCGGTGCAGCGCCTGTGGTGACTCGTTTAGTGTGCGTTTTGTAGGACACTGATAACGGGTATAGTTGAAGACGCTGGGAGCCAAGATCGGGGTGGTGGCTTTGAAACTTTTTTGCAAGGCTGACCTTTGAAAAAGGCTGTTGATGCGTAGGTCAAGAAATCTTCTTGTTTTTGATTATGCTTGATAGTGTAGAGATGGACAAGAGGATTGCTTGCTCAGAAAGTAGGGCATTACAAAGGACGAATGTAGCCCTGCGCATCCCTTAAATTCTTTGGTCTTTTTTGGCGCTGAATGTGAGAAAATTAATCACGCTGTGATGTTGACTCGAGGGAGTGTTATCTGGCCGTTTGGCCGAAGCTAGGTTTGTTCTTGGCTGACTCTGGAGGGATCGTGATTGGCAGATAGTGCACCCGAAACCCGAAGGCCGATCCTCAATTCTACTCTATTTCGTTTGAATGGGACAATAGTGGAGGCTAGCGTTGGATGTTATGGTCGATTTTGGCCAAATAGACGAGTGAGGCTGTAATTGGTGAAGACTGACACCCACAGTCCAACGTTAACGCCTAGCTTTGGCAATGAGAAACAAACATTTTTATTCTGGTAAATCTGGCTATTGCTTCCTCAAAACTAATACACCGATGAACTACTTAGTGAAGTACACCACGCAAACATCAATCAAAGCTACAAATCATACGTTTTTGTGACTTTATGAAGTATAACGGCTGATTAACACATAAAGTAACTAGTGAAGCGAGTACTTCTCGAGGCTTTTGCTTCACTTCACCAACTCAACCAGATCCATTCACCGAGATTTGGGCACATGAAGCAAAGCCCCTCCAGACTACGCTGGCACATTACTCGTTTCATCGTACAAACTCACGGAGAGGGCTCACGTCTCAGATCTGTCCCACATCAAATTCAAGGCATTATTTTCTCTCGCAGCAAGTCTTAACATCTAAGCTACGGCATTACCTTGTCCGATTAGGACACAATGTAAGATTTTCTAGAATTTTGACTCTGATTGATGCAATTGCGTCCAGACACTCACGAATCTCGTTTTACTTCTTTTGGGGTCACTCCAGTTAGACCACATATTTTTCAATTCCAGATTGATTTTTAAAAGAGCAAGGCTCGGTTGCGAAACGGCGATGTTACCAGCAGCAAAAAAAGCTACCATCTCCACACTC
>MSTRG.5176.1|1908||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
GGGGGTCCAGTATGCTTTGAGAAATGAGCAAAGGAGCGCTCAGGAAATTCCATGGACGATTGCCTTTTTCGTCACATACACGGCCTAGCTGAGTGCATACGCCAAAAGCCTGAAGAAAGGTCAGAGAATCAAGCACCTTTCCGTTGTATTGTTGACTACCGGCTAAGCCGCTCGCAAGGCAGCTTCTTTGTAAAAAGCCACCAACGCCAATGCCACCGAACATGTCCAAGCTTTTGATAATTACCGCCAATCTCGTAATAGCTGGTGCATTGTGGCAAGCTCCTAAGGGACCCCAAGTACACTAGGTGGTGGGGGGCCTGAGGTGACTTTGCCGACGTACATGTGAACCAACGAAATACAAAAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAATGCCTCCTACAAATCAGCATGGACAGAGTCTCAAGTCATCGCTCATAATACGATGCTTGAACTAAACGACCAACAATGGACGCCATCATTATTCGCCCAGGCAACTTCGTTGGCTGAGCAATAGTCGACTCAGCAGGATTCAGTTACCTATTTCGAACGAACAGAGGTTGCATCTGCCAACCCACGGCCAAGTAACCCTTCCAGATTGACCAATGGAACAAACTGAACACCTGGATTTGTCGGACCCATCGTGACTGTAAATCCCAGATCAGCCTGGCGTCTGTCAGAGCACGATCTACAGCGCATCATGACCAGATTGTTGTGATAAAAACTGGGGTATCGGCTCGTCCGCCAGTCTAGAATTCCGAGAAAGATAATATTTTTAGCCATTCGCCCCTGAACCCAACAACTCCACACTCTTTGCTACGTGGCAGTGTCCATCAGGCCATTTCTTGTTTTTGCCTGGGGTTTTGTGGTCACAAACAGCAGTTCAAGACTGCTAAAGTTGCCATGGCTCCTAAATCACATCGCCTGTGTGGATGCCCCACGACTAAGCCGACCCAAAGAATGTCAATGTTGCACTCCACTGACGCCAACTACTGTATAAGAGCCACTTACCTAATGTTGAGTGAACAAAGCCTAGATAGAGCCAACGATCGGGTTGCGTATGGCAACTTCCAGTGCTCCAAATATCCCTGAGAGAAGGCATCTTGGGGCGAAACTACCGCACGTGCACAGCGACCTATTTGACTTGTGCAGCGTGTGCAGCGTCTGGCTCGTAAACTGCGTGGAAGTCTCCGCATGAATATAATACGCCATATATCATTCGCTGCGCGCTCTGCAGATGGATCCCAGAGCCTTGCAGGCTTCCGTATCCCTATCTTGGAAGAAAGACACCGATCATCTAGTGACGCTAATCTTGAACGAGTGGGGTGGTTTTCAGACGCCTTTTTTTTTTTCTTATTATTTTATTAGCTTTCAAATTTATCACGGTAAATTTTAGTGTTCACCAGATAGCTCTCTCTGTCTCTGAGCCTTCTGGATCTTGATTCTCGCATTAGTGGGACACCTAGCAGGTGCCGCGCGGCAGCCACACAGGCTTTGCCATGTTATGCAGTGCTCTCTCCTCCTCCAAGCAAGATGAGTCTATTTCGTTTGTCTGAGAAGAACAATGCAAGGGAACGCTACGGGTTCGGCTAAAATAAAGCGTGATTGGGTTCCATAGCCAATCAGCGCTGTCGTTGAGAGATGTGCTTGATTACGATGACGGCCAAGAGAGACCAAGCGAAGACATGTGCCAGTTGCCTTCTCATACTCCTATTCTACGACAATTCGTATCTTGCATAGTTCTGTAAAGGTGGCTACATCCAAAACTTCATGCTTCTCGTGTGGCTAGGGGTTCTGCTCTTGTAGATGGACTCTCATTGGCGTGTGGTATACAGAACGCAGGGAGCATCGCAGGGTTGCTGTAGGAGCTTCCCTCCGAGCCAAGTTTGCAGACACATATTGGAGAATGTTCC
>MSTRG.5182.1|1812||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
GAGTGATGGCGATCTTATTACTATGCACCCAGTCGAAGTTCCAAGATCGAAAATGTTTATTGGGATGTCGAGTTTTCTACTTCAAATATTTCTAAATGATGCATGTGGTCTTAACACCACTCTTTTAAATTCTTCTTGTTCCTTGAAGAAAAAAAGAGTAGACTCTCGCTTAAACTTTTCGGAGTAGTACATCAAAATACGGCAGCCTCTTCTTCTACATTTTACACTAAAGCATACTTGTGAGATGGCATCAAACGTTCATTAATCCCATAGCGAGAGTTTCATAAACATCGCCACATTTACCAGGGTCGACTTTTCCTCAGTAGTTTGGGCTTGCGCTTTGAAAATACCTTGCGGCGAGCTCAGAAGACCTCGTGGGCGATTTCCAAGTCAGCAAAAGGTGCTCTTCCAAGAAATTCGAAAGGACAACGAGCAACATATTGCACGGAAATCGATATGTACACATTAGTGAAAATCAGAAAGACCAAGATGAAAGAGGGGATTACCTTCCATGATAATGTACCCTTTCAGGCCATTGATTTTTCCCTTTAGAGTTTTACGCTAGAATGCCTATCTTTCTTCCAAGCAGCTACTATTCCTGGGGCAATTGCATCTTCCTGGAGACCATACAGGTTGACCTGATGCTTGGAGAGTCACATACTGTCTTTGAATTATTCAATGTCAAAGGCGTCGTAGCATTTATTATACTCTGGGCGACTGTGCAATGTAACGTCAGCCTCTTCGCCTTGAGATTAAGTCATGAAAAAGAAGACTGCTTCCACAGACTTGAATGAGACGAGCGATCTTCTCTTCGGACAATTCGGTGTCACAAATTTGACGATCTCAACCTTCTCAAGTCAAGTTATGTCGCCAAATAGTACAGCACGGCTCCTGAAGTCATCATTAAGCAATAAAATGCTAAAGTTCGTGTAGCTTTGCGCTCCTGGGTCGTGAAGCCAAATTTACACTCCAGAATGACAAGGCAAGACCACAGTTGCCCAAAATTTTTTAAGGGAACACTTTGAAAGTATGTATCAGCAACAATTCTTACCCCCGAGTATTGTATGTGCGGTCCATCCCGACTTGCGTGGAAATATTGAGAACTTTCGAAAATGTTGGCGAAATGTTCCAGTGATAACCATTGCGTGGAAATAGTAGGCGAAGTATTTCATGGGCCAAATGTTATGATATATAGCAAGCTCGAAGTATTCTCTAAATCTCTCTTTGATGTATCTGGCGCCGTATATCTCATGATTTCACCATTTTCTGGATATTGAAATGGACAGCGAGACCTCGCCAGATCTGTTCACAGCGAGCTTTGTTTCACCAATCATTTCTTTGTCAAGCGTACAGAATGAGGCCTTTAAAACCTCATTAATCTGGAGCTTCGATCCACAATGTCGAACCATTCTTTAAACTCCACCCATATGACGTCGTATCAAGGCTGGGTGTCATGAGGGGCGATAAAACAGACATCGGACATACTCAACAGTAACCAGTGTATTCAATAATGTAAACAATTGAGTTCCAGGGACATCTTGTGCTTGTTTAGATGACAATGTCTGACATCGAGGTCATTTTGAACAAAAGTGGTCACAGCTCAACTTTTGACAGCCTGCAGCCGGACAACGCTACTACATTGAGTAGCTTCCATCAGAATATTATCGCTCATGATCTTAAGATTGCTGCCACATGGTCATATTATGATCTATCCTCGTCGGCTGTTTTCGCCGTAACTTGCACATGTGACTCTCAACGCAGAGAACTCAAAGTTTGTTTCAGATTGACATCATCAGTCGTAGATATCGTTT
>MSTRG.5183.1|558||NA|PEKT02000009_C_auris_B8441|
ATTCAACAGCACCCCCGCCCGGTTGCATATGTGCGGTCCAAAAATACCTGTTTATCGGTTGCGATCAAACCGGAATATAGACAGCGAGAAACAAGTCAACACGACTAACAAAGATTTACATTCAAAAGCGAAAAGAGCATATAGATTCGTCATCAAAACATTTGTAACGTTATTATTAATAACTTTATTATTATATATAGTTACTAATGTTTATGATTTATCATTTAAGACTGATAAAGATCATGGAACCAGTGATATTGTAGTTACTACAAGTGAACAACAAACACACACAACAACAACATAACTATCACAACAACAACTCAATCACTACCTTGACCATTTAATCGTCACTGTAGTAACTGTGTTGTTTGTTAATAGCTTTAACATATTAGCAATGCGTGACAGTAAACGCTTAATTGCTATGTTGTTATTAATACGATAATTGACTTTTGATGGTGTAGCAAGTGATGAAAATTTTGATTCTCGTAGTGAAAATTTTTCACCCTCCAACGAAAGAGGAGAAAGCGAAATCGAAATTCCAGCGCTGCTTGTTGGGG
>MSTRG.5185.1|752||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
TCAAATTTAAGCAGTGTAGGTGCTCGAATGAAATAGGACGGACTACGAACAAATTTGCTACTAGAGGTATAGAAGTTATTCCAAACATAACACAAGCTCATGAAACAAGGCAAACGCTCATTTAAGATGTATTTAATTTCAACTCTCTAGTTGAGATGCCGATGCTACTTGTCTTGTGTGAAATCGACGAATGTAGTTTACTGGGAATTCACGACTGGAAGAAGGTTCCAAGAAACAAGACCATAAATCTTGGTAATCCCCATGAGAGATGCAAAGAAGATCTTTGATAATTAATTGAGCCAAGCAGTCAGGATGCTATTCCAGATCCAGCCGCCCGTGCCATTGCCACGCCCAAAACGGAAACACTGCCAAACATAGCCCTTTGCAATTCCAAAAGCGGTATCATCATGGAACAGTTTCACTGAGAGCCGGTGCACCAAAAGCCGCAGATTAAATATGATCCCAAGGGGTATATAAGGAGGGCTGTTTGCTTGCCTCCATCCTCATCAACTTCAATATTCAATATGGCCGCTCAGACTACTCAGAACAAGAACAACGCTCCAAAGAACAACAACTTGAACAAGCACGCTGGACGTGGCGCCGTTCCTTTCATGTGTACCATTGTATAGACAATACATGAATCACATATTCTAAGCTCATGCTGGAGTTGACGATCTCGTCAAAGAAATGAAAAAGTTCCAGGAATAGGCACTGCAGTAGTAGGAGTTTCATGAAAGGCAGTTAACCAATA
>MSTRG.5186.1|1634||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
ACGATATCTACGACTGATTATCTCGATCTGAAACAAACTTTGAGTCTTCTGCGTTGAGGGTCACTAGTGCAATTACGGGCAAAACAGCCGACGGCTATAGACCATGATATGACCATCTGGCAGCAATCTTAAGATCATGAGCGATAATATTTTGGTGGAGGCTACTCAATGTAATAGCTTTGTCCGGCAGCAGGCTGTCAGAAGTTGAGCTGTGACCACTTTTGTTCAAAAAGGTTTCAGATATTGTCATCTAAACAAGCACAAGATGTCCCTGGACCTTAAGTGTTTCCATTATTGAATACACTGGATACTGTTGAGTATGCCCGATGCCTGTTTTATCACCCCTCATGACACCCAGCCTTGACACGGCGTCATATGGATGGAGTCTAAAGAATCGTTCGACATTGTGAATCAGAATTTCAGATAAGAGGGGCTTTAAAGGCGTCTTTCAGTATGCTTGAAAAAGGGATGATTAGTGAATGAAAGCTCGCTGTGAACAGATCTGGCGAGGTCTCGCTGTCCATTTCAATATTCAGAAAATGGTGAAATCATGAGATATACGACGCCAGATACATCAAAGAGAGATTCAGAGAATACCTCGAGCTTGCTATATATCATCACGTTTGGCTCATGAAATATCTCGCCTTCTATTCCCACGCAATGGTCATCACTGGAACATTTCGCCAAGAACTCCGAAAGTTCTCAATATTTCCACGCAAGTCGGGATGGCTCGCACATACGGTACTCCATGAATAAGCAGCGTTGCTAGTACATTCTTTCAAAGTGCTGCTTTCGAAAACTTTAAGCAACTGTGGTCTTGCCTTGTCATTCTGGAGTGTCAATATGACTCTACGACCCGTGAGCGCAAAGGTACACGATTTTTAGCATTTATCGTTGTATGATGACTTCATGAGCCGTGCTGTACTATGTGGCGACATAACTTGACTTGATAAGGTTGAGATCGTCAAATCCGTGACGCCGAATTGTCCGAAGAGAAGATCGCTCGTCTCATTCAAGTCTTTTTCATAACTTTATCTCAAGGCGAGGAGGCTGACGTTGCATTGCACAGTCACCCAGAGTATATTAGATGCAACGAAGCCTTTGACATAGAATACTTCAAAGGCAATGTGTGGTTATCCTCCCCGCATCTGATCAGCCTGTATGGTCTCCAGGAAGAGGCAATGGCCCTAGGCATAGTAGCTGCTTGGAAGAAAGATAGGCATTCTAGCGTAAAACTCTAAAGGGAAAAATCAATGGCATGAAAGGGTACATTATCATGGAAGGTAATCCTCGGAGGCGCTCTTTCATCTTAGTCTTTCTGATTTTCTCTAATGTGTACATATCGATTTCCGTGCAATATATTGCTCGTTGTCCTTTCGAATTTCTTGGAAGAGCTCCTTTTGCTGACTTGGAAATCGCCCACGAGGTCTTCTGAGCTCTCCGCAAGGTATTTTCAAAGCGCAAGCCCAAACTACTGAGGAAAAGTCGACCCTGATAAATGTGGCGATGTTTATGAAACTCTCGCTATGGGATTAATGAATGTTTAATGCCATCTCACAAGTATGCTTTAGTGTAAAATGTAGAAGAAGAGGCTGCCTTATTTTGATGTACTACTCCGAAAAGTTTAAGCGAG
>MSTRG.5247.1|324||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
GCGCAATTCTGAGTGCTGTATTCCAGAGGCCTCTCGACAACTATATGTTTTACTCTCTAGTAAATTCATCCATTGAGGCCCTTGATGAAATCAAGGTATTCATATAGCATATGCTATGGAGCTTTTCATTCACAGTTTACTCCGCGTTGGCGGCTTCTTTTTCCTCATCTTTGCAGCCAGTTCGCAGCCACTAGTGCCTCAGTGCTACGAAGGCAATTCAGATGAGGATACAGAGATGAATATACACGGAAACTGTAAGCACCGAAAATTTCAAATGCGTAACCCAATGATATTTTTAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT
>MSTRG.5281.1|208189||208947|PEKT02000010_C_auris_B8441|
ATACAGCGAGGAGAAGAAAATGCCAGAGGAAAGAGAAGGAGAGAAAAAGAAATTGAGAGACCATAAAAAGACCCAAAGAGCCAAGACGGCGATCGGCAACAAGATCTAGCAATTGTTCGTTACATCCCCAGCACCCGCCGATCGAGCACCCGCCGATCAAAAGCTTCGGCTCGAACGCAGGCAGATTGATTTTTCAGGAGCACTTTTTGCAGCCCGCTTTCTTGCTTTTAGTAGATGACAACCGCCAGATGTGCTATTTTCCCACCTCCAACTCACAAAACCCACCGGCCACGCAGCGGGGGCTAAAACGTGTGTGTGAGCGGAGAAACACGCACCGAAAGCGAGAATCCCGAGATGGAGATAGCTCAGTGTTTTTTTTTGTGGCATTTGCAAGAATACTCACGGTCAGAAAAGTGCCGAAAGTCGCCAACCCAGACAAAAATAAAATATCCAAAAAGTCACTTCCCGGCCATATTTTTCGCTAGAGACCCTCCACATCGCCACACGGCCAACACCACTCGGCGAACCCTGGAGAAGGCAGGCTTTTGGCCGAAGCCCTGTTGACATGTGGAGTGCCCATGGATTGGATATTGGGCAGATGAAAAGACAGGGCCAGTGGAAGACCCGCCTGTAGATTTTTGTCTCATTTCCCACTGCCTTGCCCTGACTTCAACTACCCTATACTTATTAAGTATTGCCAAGTATCTTCTTTCATTACGGCGGTGCTTCATGAGTCGCACCAGATCGATTCACGAGCCG
>MSTRG.5355.1|1434||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
TTATATATATCTATTTTTTTATGTTTCGTTTTGTCACCTCTGTCGGCACCAGAACCTCATCGCCGGTGCGTTTCCTCCATGGGGCAGCGCTGGTTTTTTGCCCGTGGGCCGCGGCCTCGAGATGGTGCAAATTTTCACCTCCAGCCTCACTACGCGGTGCCTCTGCAATTACGAGATCCTGATAAGACGTGGGTTGGCGGTGGGTTGGCGGTGGTGTGTTGAAGGTGACCCACTACCTGATTTTAGTCTTGAGAGTTTCTAATTGTAATGGTTAATCTTGGGCATGATATCTTGTCTAGTCATGAGTTCGGCCCCGAGTGGTGAGATTCCATGCACCTGGCGATCGGTTCCTGGGCGACATCCACCTTCCCGAGGCAGGCCTATTTTCCTTCCTGGGCCCCCTCGGGACAACTCGGGACTGCTGCCCTTATTATTATTCTCACAAGTGTTCTGTGGTGATGCATACACTTGGATCTGACATCTATGCTCGGCCAACTTCTTTGTTTAGCCTGCTGATGTCATATCCCTTTCCTGTTCATCTCAACTTTAGGTAACATTTTTCTGGACGTCTGCTGCGTGGGCCAGTGGGATGGCCTGGGGACGTGCAGGTCGGCACCAATGGCTGCGAAATCCCGAGGATGGGAGGTGGTGAAAAATTCTGCTCACAGGCTAGGGAGCCGAGGATAGCAGTTGACATGAAACGGTACCTTGTGGATCACTTGCTTGTGCCTTCGAGTTTCATCTTGTAGCTGGGTGCAAACGCACGTCGACTTAGTGTGAAGAATTTCCCCTTGGCCGCCGCGTGTTCTCTGGATCACAATACGCACCAGGCCTATTTTGTGCCACATGCCCACGATCAACCAGCATACAGTCGATGTGGGTGGTTTTGAACGTGGCCATCATCACCATATGTAGTAAGTGTGGAAATTGAGTAATGTGGATGGGCTTGAAGGCTTTAGTTTTGCTCTACTGTAATGTTGTTGAAAATTAGAAGGGACAATGCGTTGTGTTTTAGTTACCTCCGAATTGGGACAGGAGGAAAGCTTCCATGTGAGCCTCACCCAATGCACATCATCAGATCTTTTGAAGGTGCCAGCAAGGCTGCAACATCACATTGAGCGAAATATCAGGAGCAGCAGAACTCAATGATGTCAGCTTAACAGTATGTCAGAAAGAACTAGGCATAACTTTCTAGCTGGTCACTTGTTCAGGCTATTGTCGATTGGTCAGTTCCACGGTGTAACGGATAGATAATTTGTTGGCTTTCTTGAGAGGTTGCGGGAAACATAGATACTGTTATTGATAATCCTTCATGACCATTAACGTTTGTCTATAGTTAATGGCGTGAACCGATGATATACTGATGACTCTAGGGAGGAGCATAGTGATCCCAATAAAAGACTATGGGATTAAAGGACCACATCCAAGAAAAA
>MSTRG.5385.1|228||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
TTTTTTGTAATTTTGGAGCTACAAAAGGCATATATTTGATTTTAAGCATCTTCTGAGATGACTGACACACAGAAAAACTTTTGGCTTCTGAAAACTAAAAGTGCTGATGCGACTAGAATCGCCTATGAAACAAAAAATGAATAATGGACGAGGGGGAATCCATAAATTAATCACGGCTGAAGGTCAGAGGGGACATTTGCACCGCATTTCAGTGAAGTAGCATTACA
>MSTRG.5406.1|404||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
AATCGTTCATTGTCGATACGTGGACTCTCTAGAAGTCAGCTATGGTCATCACTTCGTTCGTCTCAGTACTATTCGTTTTGTGACTTTGGAATTCTCACCAGAGACACTCACCTGAGTTCGGACGCAGATTTCAAAAGACATCAGTAAGTGAGCTCTACAAAACTCTGAATTCCATAGTGATTTTATTTCAAGACAGGATTCTGATGAAACTACAAATGACTCTTACTATAAAAAGAAATCCAACCACTATCCAGACCCTGTGTGAGTATCATTGGGTGTATTTTACTTCTGCGATATGGGCAAATAGAGGATGGAAAAATGTCAAGTCAAAAGTGTCTTAAATGACCCAAAAATCCCTCCAATGGGTATAGCACGCTATTTTGAGTTTAACACAAACGTTTGC
>MSTRG.5465.1|703||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
TATAGATGGTGGCTATTTCTGGTAAGGGTGTAGCTCCCACAGTGAATGTATGGAAGCGAGGCTATGTGCCGGAAAGGTGCTGGAAGGACCAGGTTGCTGGGCCAAGTGAAAACATAAACTGGGGATAACACTAAAGAGTAGACGAAGAGGTTAAGGTATAAAGCGGAAGAAAAGTGAGCAATTCTGTTGACAAAAGCAAATTGCATGCTCCCTGAGTTCAAGTGCCCTTCGTGTCTGGTCAGCGAAGATTGCAGCTGAGCAGCCGTAGAAGAGGAACAACTGCGCACAAGACGTGAGCGTATATATACACCCAAGCGATGGAAAAAACGCCAAGGTAGAATCGAGTCAATGGACACCACCATACCAAGAACATTGAGTCCCGAAATTGATGAACAACATTGGCGTGAAATTTTGATGCGGTTCACATTTGAGTGGACTTGAGCCTAATCTACGCCATTACAGCCAAGATTTCTCGTTGTTCTAGCTGACGTTTCTACAATATTGGTGTCTCCAAAGTATGTAGTGATATAACGGGATACACGGGAGTTTCCAACCTCTCGCATATTCTGTATAACCACGTTCTTCTGACCAGGCAGTTTCAACCACAGGCACACTGCCCATCGCCAACGGGCATGCTTCCGCTCTGACAAGTGGGCCCACAGCGTGCCTCCCTAACTTAATAGGCGAAACACGGGCGTCACA
>MSTRG.5480.1|314||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
CCTGGCCTTCTTCAACCTCCTCGGGTTCCTCGGCCTGTGCGTGATGTTCTCCTTTGTTGCTCAGAAGCTCTCCAAACAGGCATAAACCCTTCACGTTGAATGACTTCTTTGAGAAGCCACGATGTAACCTGCTTACATGTCTCTATAAAGAACACCAGGGAGGACACATGGCTCATTAGAGAGTGTCTGAAGACAGTCTTCACTGATCGCATGCTTACGGTGTCTAGAGGCTCCTGAGGATCTTTTGGGTTCATCATCTACATTAGCATATGTACAGTTGTCCTAATATACAAGCATTTCAGCAAAGCAGCAT
>MSTRG.5516.1|428||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
CAATAAGGACGATCGTATAGCGAATAACTCAGACTTGGTCCATTCTTTTAAGTCGTCTGTTAAAGACCCCTAAAAGCTTGATTGGATCATTAAACCGTTTTATCTACTATAGAGAAGTCTTTTTACATTCTTTTTATGAGCGGAAAAAGAATTTTATGAATCCGAACCCTGATTATGTCTGTACGATGTCCTCAGCACCTGTCTTCTCTCGAAAGTGACATCGTGACGAAACTATGCAACGAAAACGCTAATTGTTGACTCAATATTATTTTAGTCACTCAATCACTATATCCATAGTTTTAGTTTTGTTTTCAATCCAAGTACATGAATGTAGAGCTTTTTCGGATGTCACACTTAACGGAACTGCACGTACGCTTACCCTTATCAATTGTGGGGTTGCGCAAGAGGTCCTATCCACCATAAATAT
>MSTRG.5527.1|1002||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
CATAATCAAAAGGAGGGTCTTCTCACACCTTCGCCCTCTCAAACACAAACAGTCACACCTAGAAAAAGACGGTCGTCCTCAATAATTCAGCATTTAGAACCTGATACATTGGATACCAAGATCGACCAATCTTTGAACCCAAATCTCAACGCTGATTGGGTTCATTACAAAGGTGCGTGGATAATTCATATAATCTTAATTGTCTTCATCAAACTATTTTATGATTTCATTACTGTGCTTGATAACGATTGGACGTGGGCTCTCACAAACTTAACTTATAACATTGGGTCTTACATTATGTTTCACCAAGTTAAGGGTACGCCCTTTGAGTTCAATTCAGGTGCCTACGATAATCTCACAATGTGGGAACAGATTGATAATGGCGATCAATATACCCCGACAAAAAAGTTTTTAATGATGGTCCCGATCGGTCTCTTTCTAGTGAGTACACACTATTCTAATTATAACTTATACTCATTCTCCGTGAGTGGATTGAGCTGCTTGTGTGTGGTGATTCCAAAACTTGCCGTATCTCATAGATTGCGGGTGACACTCTACTGAACTTCGAGTATATAAGTTATAAATGAAAATGCTTCGGACTTTAAACATGAGCATGGCAGAGATAGTTATAGGAACCAAACCTGAAAGTTGGAAATATGGTACATCACTTGAGACTCTCTCAGAACTCACATAGGTGTGGTCCGCAAGATTGCTTCCGATTAAACAACCTAAACGTTGTTAGAACACTGAGGGAGACAACAAAATGAGAGGCTATCAATGAGAAAAGGAAAACCATATAAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGAGGAAGAGGAAAATTATTGCGACTAAATAATTATTACATCAGAGATGAAAGTTTATCTGAACCTATCTGTTGGAGCTTTTTTTGAACCACATCACATCTGTAGCTTAATTGTCAATAGATCTGTCCATCGGCATCAGTTCTTTAGCTGCTACATCCTTTGCCTTCGTAAG
>MSTRG.5541.1|1120||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
ATATATATAAATATGCTTTCTCATATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGATCATATATTGTCGTATATTGATTTACATCATGTCTGTCCATTGTCAATCAACATTTTACTTTGCAACCATCTTGCTTAAGAAAAAATATATGTAGAAGCAACTAAGTACATCTCAGTTTGCTACCACACATAAAAAAAAAGTATATTCATACGACATTCATACATGTATTTTCATCCGGGATAGCACGTTTGCTATAGACAAGCTTGCCGTTCTTCGCAGTGCTGCCGGGAGGTGCTCGAGCATGAGGAGGCGGCTTCGGTGTACTGAACCACGTGACACGATCAAAACCAAGCCAGCCTTCATCCGACCTCCTCCGGGAGTTGTGGAGATAGTGCTCCCGTTGAATCTGTGTGAAAGGTGATGAAACAATGTTTGAAATGAGATCAATTCTTTTTCGAGATGGCACTTGGTGGGCGACACCTCTGTGATTATTCAAACAAGTTAAGAGTGGTTCTGTTTCACTAGCGATCCGCTCGGCCGGTAACCTATGCGCACAATGGAAGGGTGGGGATTTTTTTTTATGGGCAAAATTTAAAAGACTTCTGCATATTTCGTAATGTGACCTCTTCGTCTATTTGCATCGATCTAGTATCTGAGTGAAACATTCATAATAGACGTTGCGTTTTCTACGAAAGAAGTTTCGCTTACATGAGCACCGCTGAGATCATGTGAAGTATTCATTTAATCCAATTTGTACCATGCAATCGAAAACTCACTTGTAGTGTCACCAGCGAACACTTCCTGGGAACTCGTGATCTGAAGAACCACGACTCAGCGTTCAAGTGGCCAAGGTTGCCAGGAAACAGCAGACATTATGAATATGCAGATTATCGTCAAACGCTCGTGAAACCAACAGCAATGAAGATTTTACTTTTAGCGGTCGTAGCTTTTCTTGTGTCGCACCTCCGTCGCGGACCCGGATTTGTATTTCCTCAAAATATCTCTTCATGCTTCTTCCTGCTTCGAGAAGTGATGAGTTCTATCGATCTAATTGAGGATGGGTTCCGTTTTCATTCCTATAATCCTGACTCTAAAGAACAGTTCGATGCAATTTCCAGAATGATTGAC
>MSTRG.5547.1|568||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
ACACTTCTTATAATAAGTTTGAACCTAACATCGAGCTCCTTTCCTACGACGCACCAATTGCGAGGTTTTGTCGTTAGCACCGAATCAACATATTTTCAGTAGGAGAAATAGGTAGGATCAAGCCAAGGGGATAAAGCTTGCTTTCAAAACGTATTGGAGTTCAAAACTTCTTTAGCAGAATAGGCGCGTCAAGCAGGCAGAAACAGTTTACGCGCTGGGGTTGCACCGGACACGAAGTCAAAATAAACGGGAAGGCACCTAAGCAGTTGCAAACCAGTTCAACTGGACCCATCCAACGTACGAGGAGCTAAATCTCCTGAGCCTACAATGATAAGCAGCAGCCTCCACTCTTGCATTGAAAAATCTGTTGATATGTTCAGGCTTTTATAAGCCAGCCTCAAAATACGTAAGGCTTGATCTGACGAAAAGTTGAACGGCGAGTTGCAGCCATATGAACAACATCCATCTACACATTCTCGATCTGTCTTTCATACCGGGTTCTCGTGAAGGGAGGGAATTCGCGATATGAGGGTGCGGCAGAGCGGTCCGAGCTGTTTGTCGGCAAGG
>MSTRG.5552.1|838||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
TGAGATTGTTGCGGCATGAGAACAAAGAAAGTTGCGCCAAAATTTTCTAAATATACATATACAATTGTGCTCTCGAGAGGCTAACCGAGAGTATGTAAAGACCTTCTATCATTAGTATATTACCATGCTCATATGTGCAAAAATCGTTTGTAATGCGATTAGGGGGCAGAGCCAGCGGGCGAAGCACCATATGGCCGACTGTATCCACAGGCAGGAATGTCATTTGACCCTTATCTCCTATCATTTTGCACTTCGAGGATCAACGCCTCAAAGCTTATTGGAAAATGCTCATGGCAATCATCCCTTGCCCTTGATGTGATATGCCTGTCCGGTTCCTGATGTTTTACCTTCTTTAGGCGAAATGGTCAATTCGTATTTTGTAAGAGGCTCTCACAGCGCGAGGAACCGTGCAGCCACTATGGAAGTATGTTGCCAGGCGCTGCGAAAATGGGCAGGTGGTCGAGAAGGCGCCTTTCACAACATACAAGGGTTTGGTCTTTGTAATACTCTACTAGATTGACGTAAAGTCATAGCGATCACCTTCAAAAGCTGGTAGGCAACTGTTCCCGCAAAAGTAGCTCGCATCATGTTCACCTTTTTGCGAACGCTGTTTCATCTCGTTGCTGCCAGCGTCCAGACCCTCGACGTGGTTGCAAACACAACTATGCGCCCACTGCTCACACGGCTCTCGAATCGGTCGACAACTTTTTATTGAAGGAATCGAATGTGGTTTGAGATTATCACAGCAGAACAATGCCGCTCTTGTGATTTTCATCCCTCTTGCAACACCGATCTTGCTAAATTTCAAGGTCCAGCCTTTTCTTTAAGGGGCTACGT
>MSTRG.5564.1|551||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
GCGAGGTTGATGAGAAGGCGACATTGTAATTGCAAGTTATTCACAAATTGGACAATTATATAATCAGTCACTTGATTGATTCCATAAGTAACGCTTTCTGCCTTTCCCAGAGCTTCATTGAGTGCTTCACATATCTCTTCGGCCTGAAGCTGGCAGCTCGTTATACCATCGAGGAGAGTGCTCTTGAAAAGATACACCTTTATGACTAATAGAGTCAACACCAACATATACTTATCAAGCCAAACTTGACTAAGCTGGTCTAATAAGTTTAAGTAGAAACGCATTGCCTCGAAATTCAATAGAATACTTTCATACTTATAGTTTTTAGGAGTTTAAAAGCTGAAACATCTGTGTGCACGAGGTGAAACAATATGATTCATGCATTTTCAGCAGTGAACGGCTAGGAATACCAAATATACCAATCTTTTTTGAAACGTTCTAAGACGATAAAATGCCACTTTTGAAGAATTTCAAGCGAATTGACTCAGAATCTGAAGATGCCGCTTTGAGTGGCAATTTGCAACCATTGCAGCCATGCAGGTGAAACCCA
>MSTRG.5586.1|821||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
ACTCCATGTATTTCCCTCTAGGTATTACCAATCCACCATAGCAAGAGCCAGTGTATAACTTCCGAGTGCTCCGAGACTCTCGACTCTCGACTCTCGACTCTTACCCATGGACTCTGTCCCCTTGAGAATCTCACAAACTTCATCATGACCGACCGTCCCTGATAAGTACACAGATCAAAACAAATAAACTTTAACATTCCATTACATCATCCTACGTGAAGGTTACCAGTGCCAGACTTGTGGAGAATTTCGCAGCCAGTAGCCAAGGCCCTTTGTGGGAATTTCGCAGCAGCCCGAGCGCCATGGCCAGCAGCGGCACCAGCGTCCCAACCCTAAATTATCTAATTCAACACCACAACACCCCCAGATCAGATAACTACGCAGGCCTTGCACCCTTCCTCCCTCCAGCCATTTTTCCAGGTTGCAATTTGCAATCTTAACCTCCCACTCTAGCACCTCTTTCAGCCCGGTTGGACCCAACATTGGCCGTGGGGCCTCCATGACGCAGAGTGGTCGCCCGCGGTGTGGAGAGCGGTACGGCAAAAAGTAGGTGCGCGGAAACGGTGGGAGGGTGGGTGACCGCAACGCTGCACCAGCGACAAAACCCACCCACCACCAGAGGTGTAGAAGCTCATAGAACAGTGACTGTGCAATTGAGCAGCAGCGATCACAGCAAGCAAGCCCAAGGGAAAGGCAATGGCCCACTAAAAGTAAATAAGAAAGTCTGCAGGAGTTAATGTTGGACGCCGTAGTAGCACCCTGTTTGCAGC
CAAGGTACACTTCTCACTGGCGAGTGCCGCGATTACTCTGGCTGTCTGCG
>MSTRG.5598.1|864||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
GCATCTAGAGGGAAACGTAAGGTCTGAGGTCGAGAAAGGTTTGGTCGAATTGAGGGTGTTTGTCGATTTTGTGAAGTCTACCTTCACTGCGACTCGCCAGAGTCGATGGGATGGAAGGATGACACGATATCTCAGCGGTACTGCTTTCAGCTGAGTAAATGTCGAATTATAGGGTTGCCGATACCAAGTCTTGATTGACTCTGTGTTATCAGTGCTATGGTGGTTTGCAACTCCGAGAGCGCAAACCGTCAAGGAAACGCAAATGAGGCATCAGGCAGCAAGCAGCTAAGAGAGCCAAACAAGCCCATCCAACAAAGCAGGTTCAAATGGAGGGAACTTGAAATATCATTTAGGTGCTGATTCTACCGTTGAAAGCTCAATTTCTCCGGCTGTCCCCTCTTTGTCGAACAGTGTCAGGAAATCTGCGCCAGACGTTGCCAGAGAATGCACAGCGGCTTTCTTCCCTAGGAGAAAGGACCGTCAAGGAAGCCATAGAAGTGATTCATGTTCCGCAAAATGATACCTCCTTGACGAGTCCTTGGACGTTGGCTGCCAGCGTTATTGTGTCACTTTTGCAAATGCATGCCACTCCTTGTATCCTGTTCAACAGACCCTTACTTATACAATCCTAAAAGCATGTGCTGGAAGCGTGTAGCTTTACTTTGGTTACAAAGACTATTTGTCATTTTCGACTTGGACTCCAGTCGAGAGATGCCACCGATTTTGCAGCCAACTGGCGGTGGTGATTTAACAGCGTCGTCAAAATTCTCTTGATTCCACACCCTACTAAGTATTTCTACAGAGTCAGCCATAATTTACATCCTCATAGTCACATAACAATGACAATATCCAACAATGACACA
>MSTRG.5623.1|394||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
ATTAAAAAAGACGTAACACCTTTCTTATTTAGAAAGCAAAACGTCCAAATCTGTTGAAAAAAAGCAACGCCGTTTCCCAATTTGGCAGTCTAGCAGAACGGTTGCAAAAAAACAAAAAAGAAACCTCAATTTTCAAAAGTTTCAAAAGTTCAAAAGTTACTCAGCTTGGTTTTTCTGGGTAATTGTTTTATTAAAATTCGCCATTGCCGGTCGTTGAATTTCTCGACTGCAAACTTCATTTCATCGTCCAGCTCGGGTCATTTGAGCTTCAATTGTGAGCTTCAAGAGCATCAAAAAGGCGGTATTTCTTTTTTAGCCTGAAGTCGTTCTTCTTCTGTGAGCTTTTACATATTTAGAAAGCCCAATTGCAAGCCAACGTTTGTCGTTTCTGTG
>MSTRG.5667.1|515||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
TGTGATTAGCGGTCCGTGTCCAAATAGGCAAGTACCCAGATCAGTGTCAATGATAGTCGTAGATTAAATCATAGAGAAAGTCAGCTTAATCTAATCTATAAACACACACTTCTAGCCTAAGCCGCTGGCAATTTCATCCACTGAATCAAGGTTGTGGAATCGATCATAATTGCGGCTACTACAAATGATCAACCTTTGTGTCACTACGGCCACCAAAAGCCATCTGAGACCTGTAGTCAACTAACACTAGAAATGCACCACACTGGTTCCAAAAATACCCCTGCGATGCCCTCTCACCAAGACCACTACTCCTCCTTAATCGCTGCGGCTACGAGCGTTATGGCTTTAGGGGATGCCAAATCTCGACCACATTTCTCCCATCTTTCTCCCACATTTCTCCCATCTTTCTCCCACATTTCTCCCACCTTTCTCCCCTCAATGCGATCTCAAGTGACTACAAACTCTGAGGGTCCCTACGGAGGGGAGGCCAAGAAGAGAGGCGGCCACTGCGAAA
>MSTRG.5690.1|1193||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
AAGGAAAAGGTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCAGAAATAGAACTTCTATGAAGAAACAAAGAGCTTAGAAGTGTACGGTCGGAGTGTCTCTGGTTTGTAAGACCTTTTTGACACTGTGTACCAAGATATGGCGACTTATCTCCTCCCAAAGACAATGTCAGGCAGCTTGAAGTGTAGAACAAAAAAAGGAAAGGCATAACAGGGTGCAACTAGGCAACCGATGAGGCCTTGATTCTGTTCAACAACCTGCAAATTACTGGAGGGCGCCTCCGTTTACAGGCAGGCCGTTGTGCAAACGAAAGAAAGTCAATAACGTCGAAATGAATCAAGAGAATACAAGCTGATGTAAGCGCTGGATTCGATTTGTTGTCTTCAACAAATTGACGAGGTATTCAGCATCCATGAACTAGGCTCGGTTCCAAGCAGCTACAAGAACAACTAGAAAAAAATTATTCTGAGTCCATTCCCTCTCTCAGTAAAGTCCCTAGTGTTCGACAGCAAAGCGTGTATAATAATGGCGTCATATTCACCCAGCTTTTAACCTGGAGACTTTTGCAGCTATTATCAGTAGCAGGTACAATGCATGGTTCTTCATCTACAATCATCGGCCGACAAAGGGTCTAAAAAAGAGAGCCAAAGAATCACCAGTAGACTCCTTTTCAGAAAAGAACGGCCCGTGTGGCCCTTCAAAATGTTATCCGCTAGTATATTTCCAACTCCAAGGCGCTGTCCACTTAACTTTCTTCGATGGGCGTTTTCGCAGCCACTGGCTCAAAAGAGGAAGGCACAACAAAACCCATCAGCACCGGCGAATGACCATGATCCGAAAAGTTACCTCCAAAACCCCCACCACTCAGCCAAAGAAACACCGTTTTTGGCGACTTGCATGGTTGTGGAATCTGTACTTAGTGGACCCTGTTCGATGCGGATTATTGCTGCCCCTGGCCGACGTAGTGAGGAGGCGACGAGAAAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAAAGAATGTCTGCCGGCCTCAATTGATGCCTCCCTCATGGTCCCAACACTAATTAATCAGAAACAAAAGCAGTCAATTGCCATAGTAAACGCGGATATTCGCCCCACTTCTCTCTTTTTTTCCAAGTAAT
>MSTRG.5739.1|962||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
ATGTATTCACGTGACCATAAATCAGCACTCAAAATGCATGCGACCTGTTTTTCCGAACCCAGTGGGGGCCGCACAAACAGGCGAAAAAAATTATTTACCGTTAGTGTTCACAAGACTACTGAGTATGTAGGAATTCAATCTGTGGGTGCAAAAGTGTGAACGAAACGAGATGCAAGGTTGATCTGAAAAGAGAGGATGTTTTTTCAAGAGATATTTTTGATACTCTTTCAAATAAATTTTCCTTTTTGCTTTACAATGTATTATCTTTTCGTGTGGTTGTCTCAGAACCTGTTGACCACCCCATGTTCGGCTGGATCGGGTAGAAAAATGGGAAATTGAAGAATCTGTTGAGGCAGGTTGGATGCGATAGTAAAACAATCCAAAGCCTCAATCAGCACGACCCCGCTTTTATTGGTTCACCTACAGATCTCATGGCACTGCTTCGTAGACTTCGGGCTTTGTGAATTGCTGGTGAAGATTTTGTGATGTTAAATTTGAAACTCTCATTTATTGGCAAGAGAATTTTTGGTGACATCGTTACACACTCTATCCTTTTCATTGAGGTAATCATTGCACAGATGTATTCTCTGTAGGTGTTTGATAAACGTATCGTTCCAAGGTGACCAATGGGATCTCAGCTTGCAACGTTTTGAACTTGGGCGATACTGAGGCTCAGATGAATAGGAACTTATTTTTGACATAACAGCTAATTCGAGTTGAGCGACTACATTCGAACACGATTTTGATACTGAAAATGGTATTGCTTTTTTAGAATGGGCGAGCAAAAACACATATGTCGTCATCTCGACCTGTCGAATCGCTTTCTTTTAAAATAAAAGGGATAGTCTTCTTCTTTTTTTTTTTTTTTTGTTTTCACTTTTTGAGGTTGGGGAATTCAATACGTTGTCGATGGATTTGTGAGCACCAATCAGTGAATTATGCGGTATGCCCCCGTGCTTAA
>MSTRG.5740.1|1359||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
TTGGCACCAAAGGGCCTTGCTTGATCATAATTTGATATTCAAAACTGGCTTTTTATATTGGTCTAGGGTCGATGTCGAAATAGGCCAACCTTACCCGCCGCATACGACAAACCCGCCCGTTCACCCACGTTTGCGTGATTTACTTGGCTTAAATTACAGCTGTCCCTACATTGTTAAACCTGTTCACCTGCTTCCCAAAAATGAACAGTTGCTACTCTGCTGTGTTTGTTTCTTAGCAGATACCCATTGGGGTTGAGAAATAAAAACTCCAACCATTATTAATAAGACTCCGCAAGGAGGTAGTTGAATGATAGGTCTAACAAATAAATCCGATATGCATACAGAAGGAATAACAACATGACGCTTTCGAATTTACGACAAGACTAGAGTGGCTTATTGAATGCTAAAGCGCTGATATGACCGATACCTGGTGTCGGCTACTTGCTCTTGATTACTCCAAGGTATTAAGTGGCCATTTGCTATCTGCCCTTGACAAGTTTTTGCCACTGTATTACTTCTGCAACGTGGGTCACGTCCAGACTGTTGATACTTGTGGAGGTGTAATGATTCCCGGGTTCCCCTTTATTATGAAAGTTCAGTTGTTTCAACTCATTTTGATCGGATCCTGATCAATCATCTTCGTGGACATATCCCATATTGAGCCAAGGATTCTGCTTGATTGGCATGGTAAGAGAGAAGAGTAAATTTTCTTGCTCGACGTTTTGAGGAGTCTATTGTTGGGGGTTCAAAGTTTACGAAAGAGTGAGAACGGAAACGAGAAAAGAAAGGAGAATTGAGCTAGGAGAAAAAGCGCCTGCGAGGACACCCAAGAAGAAACTGGCTCACTTGTTGTGATTAAAGAACTCGCTTTTGACTCTTCAGAAGAACAGAATAGTGATAGAACGCTTCGGTGCAAACGGATATTGAGGCAAACCAGACTATTTTTCTGTAGATCCAAACCTCTGTTATGCCAATGAAGAAGTCTAATGGGGTTATAGAATAAGTAGATTTCAAAATCTTAAGAGACAGCCATTGGCTTCACTGATCTTATCCGTATTTTCAGAAACCTCTGTATCGAATAGCGGAAAATATGCGAGCAAGGATTTGAACTTTGTTTTAAAAGCGCTGGGCGCTAGGGAGTTTTGATGCTACTTGTTTCGCTATGGCAGCTTAATAGCAAGCTTTCTTCGCCAATACGAAATGCAAATTCAGAGCTGATGAAGTTCGGTTAATCTTCAAGAAAGTAGAAAAATATTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGCATCACGAATCCCGCCGTGCAGCAAATTGATGCCGTTCTACGTTCTATCGGCCCCACGCG
>MSTRG.5744.1|1008||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
TAAAAGGAGAACGACCACTGATACGATTAAATTGGAGTAGAGCAACACCATGACGTCAAGTGCCCAAAAGCTAATGCAATTAAGTCGAACTGAGCTTGTATACGTGAAATAGTTTTGACTGCTTGACCAAAGGATTAAAGCTCTGGAGTGGAACAAAACTTACCACATATTCCACAATAACCGCTTCAGTGGCCATGTAGACATAGTGAGTGTTTGTTCGCAACCTAGGATCAAGACCAACAAAAACAACAGATAAGTGCTTTAGATAACAAGGAGAGCAAGTTCTAAAGTATAAATCAAAACACAGGCAACAGAAAGAGTCGAAAGGAAGATGACCTTGAACTCAGAGCACGTACAGAATGATTGAACAAAGATATCTTAAACGATTATCATCACCCGGTGAAGTGCTCGGGCCATCCTAAAAGGGATTTCCTTGAATGACGCACTTTGAACTCTGGTGATAAAGTGACCTCGGTTACGCCAAAATGACAAACATCAACTGCTAGCAATGCACATCTAGGGTGCCCAAAACAAAGCAAAAAAGGACCATGTAATTCTAGAAGTGCAACCATAAAAGACTCAGTGTGTGAGATCTTCAAGTACGATAGAGTCAGCATTAAATGACTCCGTCTGTATCTCTCCTAAAACGCCAGCTGATAACCCCACTTTGTAAGTGGAAAATAGTCTTTCCACCCATGTCAGTTTAGAGCCACGCTTCTATAGACGATGAGTCAATTGGTCTAGCGTTAGTCTATATAATTCCACTATCTGAGCGAAATCAGCTAATGGCCTTAAACACAGCCGATGACTCCAACTTGCACCACATGGCATCTTTTTTGCAGCCAATTGCGTTGAGCCACCGCAACTACCACCATTTGCTACAGCGCAAAAACCAATGATCAAAGCCAAACAGAAGGTGATGATCCCAAACGCAAAAAGGTTATTGGGAAGAATCTTTTCAATGGCCTTCTAAGTGTCACAGAGCCAAAAGTGGGTGTGAACGTGGC
>MSTRG.5786.1|1265422||1265965|PEKT02000010_C_auris_B8441|
CAGTATATGTTCAGTTGAATCTGTATTAGATATACACAGCCTTAGAGGCAATCGTTAAAAGAAAAGCGTGCAAAAGGGAAACTTAGGCAGAGTTAGAGTTAGCCTTTCTCTTACCGTTGACCAAAGTGACGTTGACAAATCTCTTGGTGTACAACAATCTCATGTAAGCTCTTCCCTTAGGCTTCTTTGGCTTCTCCTGCTTGTCAACCTTTGGAGTCTGAGACTTAACCTTACCGGCACGAGCCAAGGAACCGTGGACTTTACCCTGGGGTGTTAGTATGTGATGGATAAAACGTCGAACCACAACAAATACAAAACAATTTTTTACTTTTTGATTTGGTTTGGGATTCTGATGTATTCTTGTTGTGCAAAGATTTGATGATCACTTAGGTGTGGGATATTTCAAGGAACATGACAAGGAAACTTCGAATAGTGGAGTGCTTTTTTCTTTAGCGACATGGAGGATTCAGCATTTGTGTTTATCGAGTTCGTTATGAGTGGCTCTATAGGTATCGTTTCAACATACCATTTTGTTTGATTATAA
>MSTRG.5789.1|1268814||1270305|PEKT02000010_C_auris_B8441|
CCTCAATGCTGAAAATAAATTAGAAGTGAAAAAAAGAATAAAAATTAAACGGGAATGGGTGTTGGAGCAGGTGTCGGTGATGAAACTTGGGAAGGCAGCAGCGCTAGTATTTAAGTAAGCGATGGCATGCAAACTTCCCTAAATTTTTCTTCCTTGCCTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTATCCTCTGCGTCATGTCTTGCATTCGATGCATTATGATTCCACTGCCGCTTGCCGAGGTAAATACTGTACATGTGCCATAACACGGGCACCCTCACCTACCACGGCAATCCTTAGCAAATGTTGTATGTAGCCCTGCGACAAGAGGTGCGTCGGAACAACTTGCTTCCACCGATCCAGCGATCTGAAAGGCACCCTGCGAGGGAGGGGTGATTATTCAAAGGAGAAGGGTGCCACCGGGGTTAGCCGCACCCTCACCCCCTTCATCCCCAAAATAACACATTATTCCAAATATAACCTGCTCCTCTCTTCTTTCCTTTTTGCAGGGGGTGCTTGTTCACCCATCTGCCACCATTTCCGTGGACTTTCTAAAGTTAGCCTCCCGCGACAAAATAGGAGCGCAACCTCCATCCGCGTGCATTTTCTTGACGCTCAGGCCAAGAGGTGTTTTCCCCTACATGCTAACCTCACGATGGAGTGTCTGTTGGCATGTTGGTTCAATTGCTGAACTCCTCACCCATAATTTCGTCGCTTGGCCGCAACAGTTTGTTTCACGATTTTCTTTGTTCACACTGAATTTGTTCGCAGCAGCCCCGATGGAACGACGACCCGATGGCTCGGCCCGCACGAGCACTGGTGTTTAGGAGGCGCACAGAGCGCTTAGCCCACCACGCTGGCAACCTTGACGCACTAGAAACCAAGCTAAAATGTTTCACATCCAGCGTAAAAAAGCGGCTCCCACAAACCACATTGACATCGGGGCTTTGCTATTTTTTGCAAATTTTTGTTCCAGAACCAATCAAACTTTCGAAACAACATGATCATCACGATCGGCGGTTGTGTCGCTTCGCCTGTTTCATCGTCTTGTGCTTTTCTCCTACTGCTGTGCGGTGACTTAATGGAGGAGGGGGAAAGTGGTGCGTAAACTGAACCTTGTGGATTTGTTCCGGTTGAAACAATAGCGTGCCCGCTCTTTTCTTCCAAAATTATTTCGCGTCGGTACCTCGACATTAGCTCCAGCGCGCCTCTTCACAGCGAGAGCCACGCTCACTCACAAGCAAGCCTCGCTCAGCCTCTGTTTGCAAACAGTAGCTGTCAAATATCCGTTCGTTAACGTTGCGCGTGCACAATTACAAACTTCAACAATAAACATCCCGCGGGCTTTTTCATTGTTCGTGGCTTCGCTTCGCCCTGGCGTTTAGCTGCTAGTGCACTCGGTTAGCTGATATTGTGCCGATTTGCACCTTGCTGTGTCTTTATTATCACCGATGTACCCACCACGCCC
>MSTRG.5793.1|805||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
ACCTATCGATTGAGCTGTCAAAGGCATGAGTGAGTTGGGAAGATCGTATGTATTAGAGACAGGAAGTTGCAAAATAAAGTGTATGGCTGGTACATCAAATAGGATCGTGGTCTCATAAAAGTAATGATTCTTACGATGTTTAGATTTCATGAGTGAAAAGAAACTTGGAACGAGATCATAGCCACGTTGACTGGGGGTTCTTCTGCCAAATTCTATCTTCATCAAGTGCTCATCTGTGTACCATGCTATATGGACGCTCGGAACTTACGCAGATTTGAGGTGTGGTTTTGCTATATAGTTTTGTATGAGTTTAAAGCTGAGGAAGGGATGTGTAAAGATTCTTGACCTTAGCGACCTTCAATCAACGTATTCGTCGGAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAAGTCAAAATTTGAAGTGATGCCAGTTCAGCAAAGAAGCTTATATCATAAGGTCGCTGATGGTGACTCTCAGCAATGCCATGTAGTGACGAAGGATGGTGTTTTGATCAGCATATAAGGTCATTATTTCAATTTTTTGGATTTTGTTTATTACATTTTTGTTTTGAGGTATTTTACTTCTTCCACCCTTTTAAAACAGCCTGAGAATTTTGCCTTAATCATGCGAAAGTGAAGCATATTAAACCCTAACGATTAAATCACAATCAAAATCTTCAGAATAAAAACTCTTATAACACTTTGCTGGAGAATTGATTAAAATTTTTTTATTGAAACTCTCTTGAGACATATCCCTGAGGTGCCCGAAGCTTTTAATCGGTGTGTCTG
>MSTRG.5807.1|1003||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
TCAGCATGGATTAATTTTTTCAACACAGGTCTAAAGTTACGTGGTATTGCCAATCCCATTCAGCCGTGAACAAGGGATTCTTGGAATTGCCTTTTTCATACTAGCTAGAATGTGCCTGAACAAGAGATCAGAGTCAGCTCATGCTTGTTTACGCAACTACATTATGGTCCAAGTGTTGACCGGCTTCGGTAATGGAGCAATCAAAATAACACTCCACCTTCCCATGCTACACTTGTTTGTCATCTGCATGAGAACATTTTCCTAGATCGAGATCCATTGCGTTGCAGAGCCGCCCCAACGGATGTCGTATGGGAAAGAATGCCAGAGGGGAATCATAAAGAATGGGAGCGGGCTTAGGCATCCCTAGAGTGAAAATTCAACAGTGTAGTAATGTTTTGCAAGTAAGCCTCTTTAACAAACAACAAAGTGCCATTGATCTCCAAGCAGGCAACTCTTAGAGTGGTAAGAAATGAAGGATGTATACCCCTTCTCTGTTGCATAGCAAATTGATGAAAACTCCACTTCTTTCCAAAGGAATGACCGTTGAGCTGGACCACACAGTCAATTGCTCAGCAAACCCCCTTCAGGGGTAGTCACGTAAGCTTTATACTTCAAGAACAGGTGCGGAGCGAAAAGATAGAACAAAAAAGTAGCATGTAAGGCAGGCAACAAACTTCGGAGCACTTTGACCGAACAATGCCCAAATGTGGGTATACGAAAGGTTGACAGGGGGGGGGGGGGATGATCCAGTTTCAGAAATTGCAACCGAAGGGCGACACGGTTGTTGACCATACTCCTCTCCCAAAAGTAGCTATAACCACGGAATGTGGACTCACACCAACGTGGCTTCACCTGATCGGACAAGGATTGTGTCCTTGACTACGACACTGCTGCAAAAACGACTAAGTGATGGGCATCGCTTACGCAGAGACGTGCCATGTGAAAAGTGAGGTTCTGTCACTGGGAAGTGGCACAAAAGAAAGCGGCAACGGCCCCTGGACG
>MSTRG.5838.1|298||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
GTGGTTAGGCTAAAACAATTAAGAATAGTTACAAACATGGCGAAGCAAGCTAATTAGCAAATACCATATAAAAAGCCGCGGCGAAACGTCACTGTAGCCAAGCACGGCTTAAGCACAATGCAGCAGGCTGCCCACCCCAAGCTCCTCCACCAGTCAGAAAAGGTTTTGAAGGGTCCCAAAGAGCTAGACGGATCAAAAACTCCATTGATCTTCCTCATCACTTCAATTGGCATGGGTCGCAGTGTGCCCGAGGGAAGGGTGATGATTCGCAACCGAAACAAGCTGCGCGCGAAGATG
>MSTRG.5850.1|568||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
AAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAAAAATATAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTTCAACGTTGCCAGGTCCCATGTTGCATTTGTGGAGGAAGGTGGTCTTGTGACGTTGACAGTGACTATCACCTGGTGTCATTAGAGGATCAGGTACGACTCGAACTATTACCTGACCAGACTTAGAGACGCTATGCTATTTTTTAGTATTGCGATTAATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTACCATTCTTTCTTTTTTTTTTTTATAGCTTGACGAGTTTGGACAATCACCTTACTACAATCCTCACTCAGGCCTCACTCAGGCCTCACTCAGGCCTCACTCAAACCTCACTCAGGCCTCTTTCAGGCCTCACTTAAGGCTAACACAAGCTTAAGGTCCAGCTTGAGTTAGTTGCTGTGCAGCTCCGATTCCGTTGAACCCCTTCTTCATTTTCCCTTGATTTCTTCAATTTTATCCCAATCCTTTTTCATCTCACCTCTCGTTCTTTCCCATCGTCTCCTTTCTCAATTATCATGGGCTTTTCGCAGCCAGCGAGAAAAATGCACCCTT
>MSTRG.5853.1|422||NA|PEKT02000010_C_auris_B8441|
CCTTGGTAGAGACGCAAATTCAGAGATGGCTACGCTTGAGACCCCATCCAGTTCTGCTACTCAGTCCAAGATCCAAGCACTTCCTAAATAATTAAGGTTTATGTCAAGATGATTCTTACATACAAGTTACAAGATAAAAGAAGACTCAGCGTTGAAGACAGAAGCATGTTCTTACTGCGTTAATAATCTCTCCATGCTTCCAAATTGAGCCAGTTGTTTGGGCATGGCATGAAGTCATGAGAACCACTCTTGAATTGCACACAGCTCCGCCAATTTCTGGGTGAGTTCCTAATGAGGCAGCCATGTGTAATATTTTGATTCAACGCTTGCAGTATAACGTCTGCCACGTACGCCTTGTCCGCAGCGAGATCAACAATACCAAGACGAGGCTCTTCAGTGGCCCAGGCAGCCACAGAGTCAA
>MSTRG.5866.1|272||NA|PEKT02000012_C_auris_B8441|
AAGTGGAAAGAGGAATGGGCAAAATAGACGGTCATGTAATTGATTAGAGTAATGAGACGGTGAGTGTGAGGTTCATGAAGACTTTGTGCTTGTGTGGGGTTTTTGAGAAAAGTGTAGTGATTGTGGAGGTTCTTTTAGTAGCAGAGGAGAGAGATTGATTTTGGGCTTTGGATTTAATGAATAGATAGATTGGACGTTGATTGGAGGTTTTATGTAGAGATTGCTTGTGTGTTTGTTTTTGTAAATGTGAAGAATTCACAGCAGAGTATAG
>MSTRG.5867.1|695||NA|PEKT02000012_C_auris_B8441|
TTATCTCTCAGATTAATGCCAAAGATTAAGAAATTGTGATATTGTTAACAAAACTGCTAGATCCCACCCGTTCTCTCTTGTGTAGAATTGTCGAATTTAACAGCATCCACAGATCAATTGCAGGAGCATTATTCAGGGCACAATTTGAACTTTCTTTACTTGATTTTACCCTCTTCAACTACGCAATTTCCCTTTTCTGATGGATCCATCACCAAATAAAAATAAACCTCACATTGCCCTAGCAAAGTCCAGGTGACATTTCAAAATACCACAAGAAACAGGCCCTCTTTCAATATCCAGCACCATTTACCCATGAAATCGCCATCCCACCTTAACTAAAGGTCAAAAATCACAATCTGAAAATCGAAATTCCCTGATCTTCGTTTCTGGTCACACAAAAATGGAAATCCCGAGAATGCCTGGCGATGTTTACATTTTTGGCCTATTTGCTGGTTCTTTCTTAATCCAATTGCTTTTCTTTTTTCTTTTTTTCTTCTCTTTTGTCTTTTCAACCCAGTTTGCTCGTCGCTTGACCTATTTTCTTCTTGCTAAGTAAATCGCCGTCTTCGGCACATTTGCTACAAAATAGAGTTCCGTGCGTTCCACGCAGCCCGTGTAAATGGTAGCCAATGTCATGAAAAATCAGGAAACGATTTTGAAAAATGGAAGAAAATCACCGTTTTGGGAGGTCCCG
>MSTRG.5875.1|846||NA|PEKT02000012_C_auris_B8441|
TAAAAAATAACCCTTGTCGTGGTTATATGTAGGATTCATCTTGAATTGGTCAGAAAGGCATAATTTGTCAACCCGTGGATCGAAACTTCCGGCAATGTCCTCGTTACATTGATAAAAATTATAGTTTGAAGGATATCCATTGTGTCGAAAGGTGGTGTCTGGGTGTTTCCGCAAAGCTAATACAGGTTATGAGAGAAGAAACCCCGAAAAAATTTTGAAGTCGTACAATAACTGGAAGCGCCAAATGTAAGAATGCTTTGGTGTCTAGGATTTTCTAATTTGACCCCGAAAATATCCTTTACTGACTGTTGCTAACAAACTCCATATTCTTTAGAATAGTGAAAGCTGTCTTGTTTAGTGAAAGAGATTTGAGAAGTTGTTGTAAAATTCGGGGAGGCCGGTCCCAAAAACCACTAGATTTTGTGTGCGTCGGGTCAAAATTACATTGTGACTGGTAAAGTTGATCGAGAACAAAATTTAGTACGAGGTACTTGCAGCAACGCCGCACAAAGACTCCATGTTGGCTTTTTATCTCACAATCAGGTCTATTTCTGTAAACAGTCTTCAAAACGTGCTGGTAAAACGGTGGTCGAGATAGAATGGTAAGTTGAGCCCTGGTAATTTTGTAAATTCCAAAAGTAGCATGGCTGAAACCATTCGAGTATGAGAGGTGGCGATACTTTGAAAACCCTTTTATCACCCCTGTGAACAATGATCTTTTTGCTTTAATTTTCCTCTTTGTTCTTGAAAGAGTATAAAACAGTAACGACTACCTTTGTTTTGTGAGGCTTGTAGGCTGACAAAATCTATGGCTATTAAGCAACGAGATACTAGCATATATCATA
>MSTRG.5877.1|651||NA|PEKT02000012_C_auris_B8441|
AATATTCATGATTCTATGTATTGGCTGGAGATCAACCGTGTTGGTGTCAAAGTCTCTAGATTAGGCAATTTTTGTACGTGCAATGGATAGCCAAAGCAAAATTGAAGGATTGTGCAATTGGAAGTAGAGAAAGACAACCGATTCACATAATTGTCACTTGAAAACTACCACTACATCAATATCCAACGAAAATCGTGAGATATCCATCTTCAAGCTCTTCTACAATCAAACGGCTTTTTTTGAGTCAGTTAGCGAGACACAATACGCTTTACAATTCGTGATTTGCTTCGAGCAGATCCAAAAATGATGATTTCTTTAAATAGAATACAACTCGTGCATCTGTCTTGCTTGTTCGTTTTCGCTAGGTTAAATCGTTCCAAGTCCAGAAAAAGCCCAACTTCGAGTCCCCTCACAAGACGTTCCTCTGCATTTCCACGGTGCTGAAGAAGCTAAAATCAAAGCCAATTACATCACGCTGAACAATTCAACGTATCTGTAGTTTCCCATTGCCCGTTTTGGCCGGCTAAAGCTGCACAAGGGGAAAATGTGCTTCGAAATTGGGACCTGGGGAAACGAAGTCGGCTAAAAAACGCAGGATGGGGAAATCTGGGGAAACAAAACGGGCTGGAAAATGTTCTTACGTGTTGAAA
>MSTRG.5892.1|687||NA|PEKT02000012_C_auris_B8441|
GGTTCGGCAGACAATGGCCAAATACAGACCTTCTGTGAGGAGAAGTAGTTCTGTTTAGGGGTGATGGAAAGAGTGACATTCCGCGTGGAATATGTACTGAGTCTTCTTTCAAGATAGCCCTTCTATTGGGAATGCGCGGTTGTTACCATCTGATAAGCAAAGATGGGGTGGAAACGAAGGAGTCAATCACGATAGCGAGGCGAAGGGTCTGCATTTCGAGTGCTTGCTTTATTGGATTCGCAGATAATTTCCGCTCTACCAAACTGGGGTACTCTCGGGATTGTGGAGTCTTTTTCCCCTAGACACCTCCCTACGACCATTGTCGGTAGAAATTTCTCCGCATTATCTCGCTGACGGAATATCTATTCTTTATGGAGAAGTGGGCCGGATAGTGGGGCCTTGGGTCTCCTGCTACACAGCCTGGGTTTATGGCAGCTCCTCCGAATATTATGTTCCACACATGGAACGTCAGCTATCCTCTCCCATGTTCTAGCGATTATATTCCTCATGATAATGCATTTTGCACCGTTGTGTAGCTATACCACCACAGTAAAATTAGTCATGCTAGTTGTCCATTGAGTACGTGTGCTACCTCTCAACTGCTTACGATCAAGGCTCGTAGTTCAAGTACTTGCATATACAAGCTCGGGGTAACTCAGGCCCTCCTTTTCATTCATGTGTCTTCA
>MSTRG.5896.1|882||NA|PEKT02000013_C_auris_B8441|
TAGTTGCAAAAGCCGGAAGCTAATCGTAGTCGGGGGAAAAACCCCTAGACCCACTATATAAGTTGATGATTCAACACGGTCTGAAGTCATCTAAGGCAGTCCACCTTCCGCTGTTTAAGGCTCGTCGTGTAGGATTGAAATTGACTGTCGAAGCCCGCCCCAAGTAAACGTGAGAACGACTCCAGGATGGAATTCGTTAGCAATTGTAGAATATTTGCCGATCTCCCGACTATAGCTTTGGAGTACAAACTTCAACTTATCTCGAGAGTTGATATTTCTTTGCCAGAGCATGAGCTGAATCATCATGGCTGGGCAATTGACCAAGAAGCATACAACAACGTTTGTTTGCCTGATTGCCTCGACAAAATATCATAAGCCTTAGCAAAAGTTGAAACAGTAGTTAATTTTGTGTAAAAACAACAAGACACTGGTATTATACTTACTTGAACAGCTTCCGATGATCAAAAGTTTTTGCTGCCATTGACATAATAAACGCAATCCCAAAAAATAACCACCAAGTTTAGTTTGAATCGGAATGCAGATCCAATTGAATACTATTAGTGGCATTTGTGTCTATCAGTGATGTAACATACAATGATGATGATCCTACACGTACTACGAGGCCCACTGTTTAACATGCGGCCACCCCATAAAGGACTCCTGATGACCCCAAAGTAGCCTCTTATACCCAAAAGAGTCAACCATCACTTGCCAAAGTCATCTTGAAACCTGTCAGAAAAGTGGAATGTGTCGAAAACGCAGAATCCACGAACGCCAGAAAACGTCGCGGTATGAGACGTAGTTCGGGTTCCGACGAGCCAAAGGCAGGTCGGATCGCTCTAGCTACTCTTTCCCCTCCACTCGCCCATTGGCCTAGGCGG
