Supplementary Table 11. Summary of methylation patterns . Columns are: ‘Pattern’, pattern name; ‘nCpGs’, number of probes contained in the
pattern; ‘nGenes’, number of genes overlapped with probes; ‘MappedGenes’, list of genes overlapped with probes.
Pattern nCpGs nGenes MappedGenes
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X1INB;FSCN1;KLCZ;RAB1B;ZNF154;CCND2;HES4;LYRM1;DCUN1D3;DOLK;NUP188;EXT1;MTMR6;LRRC41;UQCRH;
MRPL38;RALGPS1;NT5M;PLSCR3;TMEM256-
PLSCR3;TCF21;MATN1;MAST1,ENPP1;KLHDC4;,TSPAN15;CRYBA2;LOC728723;ZBED3;ERO1L;ITPK1;BSCL2;GNG3;
WDRG6;VCAN;PSMB6;C50rf35;ITPR3;DENND1B;FASTKD2;MDH1B;C210rf66;C210rf49;PION;CCNA1;ANKRD42,WFS1;
CLNG6;PTER;CYBA;DNAJB5;DNAJB5-AS1;C10rf92;ALDH3A2;DMTF1;ZNF181;NAPRT1;LASS5;INTS6-
AS1;INTS6;RBPMS2; TRIB1;0TUD7B;ADD2;L3MBTL3;KIF3B;PRKAR2A;TMBIM6;ISL2;C140rf142;UBR7;HLA-
DQB1;APBAL;PTPRK;KLC1;ELMOD1;LOC643923;CCDC157;SF3A1;AQR;PAWR;FOXA1;C40rf49;RASSF5;ATIC;TBC1
D16;PANX2;RPL36;AAMDC;RSF1;POLI;JMJD6;C170rf95;C2CD2;FBXL15;PSD;NFKB2;CCT6A;PSPH;LOC255167;ALK;
CBX1;CYP2R1;UBE3C;KIF27;ZNF498;DYRK2;KIAA0100;INPP1;GATA5;AK3L1;C140rf181;SH2B1;LAD1;ISLR2;LOC283
731;HAGHL;BCL7C;FARP1;ARLS5B;SLC35B3;NKX6-
1;,CP110;CAPNS5;PPP2R1B;ZNF536;BTBD1, TMEM92;KLHL22;SLC38A10;ATPBD4;RPS29;FNBP1L;FLJ45983;GATAS; T
RAM2;FNDC3B;SDK2;RHCG;RTN3;PIK3R2;SYT13;KCNS2;HOMER1;TSTD1;SF3B2; TAF3;RNF212;C60rf1;AMPH; TIMM
8B;SDHD;GJD2;EIF2B1;GTF2H3;C190rf52;YIPF2;NKTR;KIAA1530;KIAA1614;CORIN;LOC101927179;BRP44L;EML4;T
MEM14A;LARS2;SLC35A1;,CREB1;BAHCC1;PRR3;GNL1;ZNF131;TMEM37;DIRAS1;RB1;LINC00441;CYP26B1;CDKN2
A;CDKN2B-
AS1;RFTN1;WDR37;RPS9;IGDCCS3;ING1;SUN2;MEF2A;ATP5A1;SLC39A10;ELAC2;FZD3;CYB561A3;, TMEM138;ZSWI
M5;RASAL1;FADSS;ZNF180;GNAS;WDR91;MDM1;SFRS12;CSRNP1;MIR132;TBC1D7;PID1;ARNTL;ATP12A;TFPT;PR
PF31;SPRYD3;YOD1;HPCAL4;SIM2;1QCH-
AS1;C150rf61;,CCND1;ATP1A1;SNRNP200;CBLN1;CLASP2;C140rf118;C20rf62; TEX22;WSB1;TTC21B;PCCB;RRAGC,;
HIF1A; TRMU;RHOC;EPB41;RPL7;RDH10;C1QBP;DOC2B;MARKS;RALA;COX4NB;COX411,PCDHA7;PCDHA13;PCDHA
12;PCDHAG;PCDHA10;PCDHA4;PCDHA11;PCDHAS8;PCDHAL;PCDHA2;PCDHA9;PCDHAS;PCDHA3; TUNAR;LMAN1;I
GFBP5;PYY;NAGS;RIMS1;ZSCAN1;ADAMTS14;C20rf76;DBI;PHOSPHO1;NFIX;POLR3C;RNF115;CYS1;C120rf42; TME
M90B;RIN1;XPO6;USP49;TARS;PHF15;KCNH3;ANO8;DUS2L;DDX28;MRPL15;TRIM15;ZNF747;C90rf106; TNFAIP8L1,
CKS1B;SHC1;BRD2;ANKS1A;TAF11;PPP1R9B;CBLN3;KHNYN; TMEM59;C10rf83;FABP5;CCDC113;TFCP2L1;CACNA1
G;NKAIN2;KCNQ5;PLEKHG6;PCGF2;VENTX;RNF175,ARL8B;PMS1;,0RMDL1;MFSD8;C40rf29;ABCB6;ERCC4,ACVR1
B;CHST11;TTLL8;ZNF271;ZNF3970S;IHH;CAV1;SNAPIN;CIDEA;GPSM3;NOTCH4;GTF3C6;FOXP1;Cllorfl;FDXACB1
Patternl 817 825 ;HES1;,GFM1;NAMPT;TBCCD1;SNRPG;HIC1;SLCO4C1;DGCR6;NINJ2;SMURF1;NR6AL1;ECE1;NOTCH3;CAD;ARCN1,
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RUSC1-
AS1;RUSC1;C60rf208;C60rf122;EIF4G2;LO0C101928053;0R6A2;RB1;APOA1BP;TNFAIP8;ZNF266;PAX6;PGS1;CD48;

MAP4K3;RGL3;CCDC151;NUP37;C120rf48;PRPH;LOC399959;ANKH;MTFMT;DYNC1LI2;RGS14;SEPT9;ZNF335;PPT2
;NOTO;NSD1;SNORA11B;C140rf159;ATF2;MIR933;IMMP1L;RBM20;LOC145783;FOXK1;MAN1C1;C200rf194;,RAD54B;I
TGB2;SCYL2;DEPDC4;PIK3CB;POLM;TSTD2;NCBP1;LAMP1;USP44;TRIB2;KCP;RASSF8;AFG3L2;SMARCC1;MGA;C
OX10;0R5M11;TIGD1;RAB37;NRP1;,CHRM3;PAPPA;CDKAL1;KCNK1;POLR3H;EIF4E3;AKIRIN1;SLC24A3;CSMD3;HS
F2;CHUK;TXNRD1;FBRSL1;SYNE1;BICC1;TMEM132E;C170rf102;LSG1;PXDNL;DIP2C;C100rf108;RAPGEFL1;SMAP1;
SULT1A1;THYN1,ACADS8;EZR;SRRM2;MAD1L1;0VOL2;SCAPER;IGSF10;TTPA;CASP4;CSNK1A1lL;FAM200B;GIMAP7

;PLXDC2;TMEM110-
MUSTN1;TMEM110;TNPO3;BEAN;DLGAP3;ANKRD55; TNRC6C;CAMK4;SLC28A3;IARS2;ZWILCH;DTNBP1;SET;C8orf

122 40;SLC20A2;LCE5A;CCDC91;PPM1H;KIAA2026;FDFT1;KLHL31;RANBP9;GALR1

KDR;CBLN1;SCAMP2;ZFP36L2;LOC100129726;MFSD2B;EPB41L4A;KIAA1045;SLC12A5;BMP8B;TESK2;FAM98A;MP
V17;MRPL35;RNF122;SPOPL; TMED4;ARRB2;ARHGAP29;C110rf24;FBRSL1;CHFR;C100rf47;MYO5B;NPC2;ISCA2;CN
TN2;WNK1;PPM1J;SBF1;DNAJB2;PARDG6G;TRIP10;ILK;RRP8;PATZ1;LINC01521;ZBTB12;SLC16A10;VGF;ELFN2;AR
HGEF10;QKI,EXD3;FLOT1;LYN;KDM5A;CCDC77;RAB2A;IPO9; TCEB3;TRAPPC10;RNF39;NKD2Z;EBF3;CNNM1;NOL12
;EMID1;IL15;PBX3;BRF2;SEC24D;C110rf67;RSF1;C40rf45;B3GALT4;SSSCA1;DR1;GABRG3;NID1;GOLGASC;PAM;LIP
H; TBCD;FAM149B1;HIPK2;MIPOL1;GLI2;PFKP;LDB2;PDE4A;PHACTRS;LPP;MIR548G;ITCH;STX7,0BFC2A;COL19A1,
CUX1;CCDC83;MIR1183;SP4;SEL1L3;LCOR;TLE4;SSX2IP;C140rf166;ONECUT1;ALK;PAPLN;REST;ADAM12;CPEB4;
PWWP2B;LRFN2;TTC23;ZNF273;KIAA1456;HLTF;HLTF-

120 AS1;PLEK2;0R52A5;PPM1E;GSN;LOC643542;MIR147B;C150rf48;HUS1;CRISPLD1;LOC100287718



DMRT3;GPS1;RFNG;BCL2;HCN2;KCNK9;LOC255167;PRIM1;BAT3; TEAD4;,ZNF544;EDC3;RPS7;ARL4AD;DNAZ;HIST1
H1C;NRIP3;IFFO1;GLIS3;SLC2A2;C30rf58;SSH3;KCNH1;PRMT7;SLC7AG0S;FAIM2;LOC399815;FAM24B;CUL5;SPAT
A5L1;STK25;NCOA3;CHKB-
CPT1B;CHKB;LOC100144603;HLCS;NTSR2;USP44;PCBD1;DENND3;SNX8;FNDC4;KIAA0753;GNG3;BSCL2;HNRNPU
L2-
BSCL2;ATXN2;BATF3;RPS6KA2;STXBP3;HIST1HAL;LYRM5;CASC1;C190rf51;ZNF503;C100rf41;STKLD1;SURF4;SMA
D7;RAMP1;PRR18;C120rf12;SPAG1;IGDCC4;TCF7L1;NME1;NME1-
NMEZ2;INO80OD;PPP1R37;FADS3;PAK7;PBX2;CHST10;EN2;HLA-

patternlV 83 82 J;NCRNAOQ0O0171;DLX5;PLBD2;GPN1;CCDC121;LIMAL;HS2ST1






















