CLUSTAL 0(1.2.4) multiple sequence alignment

AAA63187.1

XP_019210164.
XP_019209845.

AAA63187.1

XP_019210164.
XP_019209845.

AAA63187.1

XP_019210164.
XP_019209845.

AAA63187.1

XP_019210164.
XP_019209845.

1
1

=

=

[

MSETAPAAPAAPAPAEKTPVKKKARKSAGAAKRKASGPPVSELITKAVAASKERSGVSLA

MSEEAPAPAPAPA------- KAAK -KKTTASKPKKVGPSVGELIVKAVAASKERSGVSAA
MSEEAPAPAPAPA------- KAAKKKKTTASKPKKVGPSVGELIVKAVAASKERSGVSTA

kkk  kkok %k k * ke kek ok kkoock ckskok kekskokokskskokokkskkk ok

ALKKALAAAGYDVEKNNSRIKLGLKSLVSKGTLVQTKGTGASGSFKLNKKAASGEAKPKA
ALKKALAAGGYDVDKNKARVKTAIKSLVAKGTLVQTKGTGASGSFKMNKKATESKAKKPA
ALKKALAAGGYDVDKNKARVKTAIKSLVAKGTLVQTKGTGASGSFKMNKKATESKAKKPA

kokokokokokokok kokokok o kok e okek e skokokok e okokokokokokskokokokkokok kkokok o kokokk . e kok *

K------- KAGAAKAKKPAGAAKKPKKATGAATPKKSAKKTPKKAKKPAAAAGAKKAKSP
KKAAPKAKKPAAAKAKKPAAAAKKSPKKAAAAKKPAAAKKSPKKAKKPAAAAKK -VTKSP
KKAAPKAKKPAAAKAKKPAAAAKKSPKKAAAAKKPAAAKKSPKKAKKPAAA-KK-APKSP

* o kkkokkokokok kkkk k. Kk < dokok o kokokskok Rk ok * %%

KKAKAAKPKKAPKSPAKAKAVKPKAAK - - -PKTAKPKAAKPKKAAAKKK - - - - -
K-=------- KAAKSPKKVLKKAPAAKKSPAKKAAKPKVKKAAT -AAKKKCLRFI
K---mmm-- KAAKSPKKVLKKAPAAKKSPAKKAAKPKVKKAAT -AAKKK - - - - -

* kkookokk ok L kookokkk ok . REskokk

60
52
53

120
112
113

173
171
171



