Additional Files	Comment by Author: Dear author, 

Please note and address the following journal guidelines – 

The maximum file size for additional files is 20 MB each, and files will be virus-scanned on submission. Each additional file should be cited in sequence within the main body of text.
If additional material is provided, please list the following information in a separate section of the manuscript text:
File name (e.g. Additional file 1)
File format including the correct file extension for example .pdf, .xls, .txt, .pptx (including name and a URL of an appropriate viewer if format is unusual)
Title of data
Description of data
Additional files should be named "Additional file 1" and so on and should be referenced explicitly by file name within the body of the article, e.g. 'An additional movie file shows this in more detail [see Additional file 1]'.
For further guidance on how to use Additional files or recommendations on how to present particular types of data or information, please see How to use additional files.

Since there are no length and data quantity restrictions in the target journal, I recommend adding these additional files data to the manuscript.

AI translation:
저자 여러분, 다음 저널 가이드라인에 유의하여 작성해 주시기 바랍니다. 추가 파일의 최대 파일 크기는 각각 20MB이며, 제출 시 바이러스 검사를 거칩니다. 각 추가 파일은 본문 내에서 순서대로 인용해야 합니다. 추가 자료가 제공되는 경우 원고 본문의 별도 섹션에 다음 정보를 기재해 주세요: 파일 이름(예: 추가 파일 1) 올바른 파일 확장자(예: .pdf, .xls, .txt, .pptx 등)를 포함한 파일 형식(형식이 특이한 경우 이름과 적절한 뷰어의 URL 포함) 데이터 제목 데이터 설명 추가 파일은 '추가 파일 1' 등으로 명명하고 논문 본문 내에서 파일 이름으로 명시적으로 참조해야 합니다(예: '추가 동영상 파일은 이를 더 자세히 보여줍니다[추가 파일 1 참조]'). 추가 파일 사용 방법에 대한 자세한 지침이나 특정 유형의 데이터 또는 정보를 제시하는 방법에 대한 권장 사항은 추가 파일 사용 방법을 참조하세요.  대상 저널에는 길이와 데이터 양에 대한 제한이 없으므로 이러한 추가 파일 데이터를 원고에 추가하는 것이 좋습니다.	Comment by Author: For your convenience, the comments in this file have been translated to Korean using our state-of-the-art AI-based translation tool (accuracy may not be 100%). You may also refer to the comments in English in this file, as usual.
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Additional Figure 1
[image: 텍스트, 스크린샷, 도표, 폰트이(가) 표시된 사진

자동 생성된 설명]
Identification of antibodies for targeting the RBD S protein of SARS-CoV-2 VOC by bio-panning. (a) Schematic of the bio-panning process. (b) Verification of the ability of the polyclonal scFv phage to bind to the B.1.617.2 RBD of SARS-CoV-2 using phage groups after five rounds. (c) Confirmation of binding ability through ELISA of monoclonal scFv phage of the 5th bio-panning. SARS-CoV-2, severe acute respiratory syndrome coronavirus 2; RBD, receptor-binding domain; S, spike; VOC, variant of concern.	Comment by Author: In panel a, please change “infect” to “infection” and “Transform” to “Transformation of”. 

In panel c, please write the heading as:
“Monoclonal single-chain variable fragment”

AI translation:
패널 a에서 "감염"을 "감염"으로, "변형"을 "변형의"로 변경합니다.   패널 c에서 제목을 다음과 같이 작성하십시오: "단일 클론 단일 사슬 가변 단편"
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자동 생성된 설명]
Neutralization effect of SKAI-DS10, SKAI-DS63, and SKAI-DS84 on surrogate neutralization kits and authentic viruses. Dose-dependent effects of SKAI-DS10, SKAI-DS63, SKAI-DS84, and bamlanivimab on SARS-CoV-2. (a) B.1.612.7 and (b) B.1.1.529 neutralization were determined by measuring the relative inhibition of SARS-CoV-2 RBD–hACE2 interaction with increasing concentrations of either SKAI-DS10, SKAI-DS63, SKAI-DS84, or bamlanivimab. (c) The data show the neutralizing effect of SKAI-DS10, SKAI-DS63, and SKAI-DS84 on the SARS-CoV-2 authentic virus in VeroE6 cells. SARS-CoV-2, severe acute respiratory syndrome coronavirus 2; RBD, receptor-binding domain.
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자동 생성된 설명]
The fluorescence-based thermal shift assay for protein binding to SKAI-DS10, SKAI-DS63, and SKAI-DS84. The curve shows a shift as the Tm increases when the protein binds to the antibody. Black; SARS-CoV-2 VOC RBD protein only, Red; SARS-CoV-2 VOC RBD protein with SKAI-DS84, Blue; SKAI-DS84 only. SARS-CoV-2, severe acute respiratory syndrome coronavirus 2, RBD, receptor-binding domain; Tm, melting temperature; VOC, variant of concern.
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