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	MOTIF ID
	WIDTH
	
	BEST POSSIBLE MATCH

	1
	50
	
	CGCCPGGNLSNJFSLLLDGDMNLSISMTTCSTLLALGMMPLCLYIYSRAW

	2
	41
	
	TVSJETGCQNVQLCSAILQLSFPPEQLGLMFTFPLJYAJFQ

	3
	37
	
	RRPWGILLGLLCQFGJMPLTAFLLALAFALDPVZALA

	4
	29
	
	LVSLLIPVSLGVFINYKWPKKAKIJLKVG

	5
	50
	
	NEWLLKGLQTVGCMPPPVSSAVILTKAVGGNEAAAIFNSAFGSFLGIVVT

	6
	50
	
	GQIVRRYIKDWLERKKPPFGAISSCVLLMIIYTTFCDTFSNPNIDLDKFS

	7
	21
	
	LLALVMFSLGCTVEJSKLKGH

	8
	50
	
	FTPADTVAIIFCSTHKSLTLGIPMLKIVFAGYEHLSLISVPLLIYHPAQI

	9
	50
	
	VKGGPLKPEITITYIAVSAIFFNSGLSLKTEELTSALMHVKLHLFVQIFT

	10
	21
	
	IJMPLIGYLLGYGLATJFGLP

	11
	15
	
	LDESLVVPYKSIGIT

	12
	29
	
	MGLLERLRKEWFJIGIVLVIAAAKLEPSI

	13
	29
	
	LLVILFIJTGTQLGPMLLAFIPSTVYNSA

	14
	21
	
	EALLFVLVYKAYKKCKLKKDK

	15
	25
	
	CPENATICSGTSCVVPEDNFNQILN

	16
	21
	
	LGSVLVPTIKSWMVSRQKALK

	17
	28
	
	ILIVVIAVVGGILYKGSWTIDPKLWIIG

	18
	28
	
	YLSIGDGSVTEFDFPEKSEGIIVISSQY

	19
	29
	
	KPFSFILMLGGJFLAYHMGVFILAGVRLP

	20
	15
	
	VFFPTAIWLFLQLLS



