Table 1a. Allele frequencies of 11 STR loci in unrelated Gabonese subjects
Allele	D1S1656	TPOX	D2S1338	D3S1358	FGA	D5S818	CSFPO	F13A01	SE33	D7S820	D8S1179
N	43	68	65	13	68	74	33	43	9	76	76
3								0.012			
3.2								0.151			
4								0.047			
5								0.326			
6		0.066						0.116			
7		0.015					0.045	0.221		0.007	
8		0.358				0.041	0.076	0.035		0.158	
9		0.197				0.047	0.015			0.138	0.007
10	0.012	0.058				0.088	0.288	0.012		0.395	0.007
11	0.058	0.285				0.257	0.152			0.197	0.026
12	0.093	0.022				0.338	0.394	0.012		0.072	0.053
13	0.151					0.203	0.030	0.012		0.033	0.184
14	0.209		0.008	0.192		0.014		0.012			0.428
14.3	0.023										
15	0.128		0.015	0.269	0.007	0.014		0.023	0.111		0.217
15.3	0.012										
16	0.186		0.054	0.385				0.012	0.111		0.059
16.3	0.081										
17	0.012		0.092	0.115	0.007			0.012	0.167		0.020
17.3	0.023										
18			0.038	0.038					0.056		
18.2					0.007						
18.3	0.012										
19			0.138		0.036						
20			0.077		0.044				0.222		
21			0.131		0.146				0.056		
22			0.208		0.190				0.056		
22.2					0.007						
23			0.077		0.204						
24			0.085		0.109						
24.2					0.007						
25			0.069		0.131						
25.2									0.111		
26			0.008		0.058						
27					0.022						
28					0.029						
28.2									0.111		
29					0.007						
31.2					0.007						
Ho	0.917	0.769	1	0.909	1	1	0.909	1	1	0.750	0.909
He	0.924	0.902	0.932	0.934	0.910	0.930	0.938	0.915	0.921	0.924	0.926
PD	0.989	0.983	0.991	0.992	0.985	0.991	0.993	0.987	0.988	0.989	0.990
PE	0.848	0.807	0.864	0.868	0.821	0.860	0.876	0.831	0.844	0.848	0.852
P	0.509	0.000	0.433	0.024	0.401	0.449	0.018	0.810	0.137	0.001	0.093

Ho (observed heterozygosity), He (expected heterozygosity), PD (power of discrimination), PE (probability of exclusion), P (Hardy-Weinberg equilibrium exact test)


Table 1b. Allele frequencies of 11 other STR loci in unrelated Gabonese subjects
Allele	TH01	vWA	D12S391	D13S317	Penta E	D16S539	D18S51	D19S433	Penta D	D21S11 	D22S1045
N	70	74	45	74	47	74	70	75	23	76	71
2.2									0.106		
5					0.085	0.014			0.106		
6	0.107										
6.4					0.011						
7	0.414				0.191				0.021		
8	0.264			0.007	0.202	0.014	0.007		0.064		
9	0.179			0.014	0.011	0.223	0.007	0.007	0.170		
9.3	0.036										
10				0.014	0.053	0.101			0.170		0.042
11		0.007		0.351	0.053	0.304		0.120	0.170		0.254
12				0.439	0.085	0.149	0.050	0.107	0.128		0.042
12.2								0.027			
13		0.014		0.135	0.138	0.176	0.064	0.327	0.043		0.014
13.2								0.033			
14		0.041		0.041	0.053	0.020	0.036	0.147			0.085
14.2								0.067			
15		0.216	0.167		0.053		0.179	0.053			0.190
15.2								0.060			
16		0.223	0.122		0.032		0.214	0.013	0.021		0.204
16.2								0.033			
17		0.236	0.156		0.021		0.121	0.007			0.155
17.3			0.011								
18		0.122	0.256				0.150			0.007	0.014
18.3			0.011								
19		0.088	0.044				0.086				
19.1		0.007									
20		0.041	0.122		0.011		0.036				
21		0.007	0.056				0.029				
22			0.033				0.014				
23			0.022								
24							0.007				
27										0.059	
28										0.217	
28.2										0.007	
29										0.171	
30										0.224	
30.2										0.013	
31										0.059	
31.2										0.039	
32										0.033	
32.2										0.086	
33										0.007	
33.1										0.013	
33.2										0.026	
35										0.026	
36										0.013	
Ho	0.917	1	0.923	0.900	1	0.900	1	1	1	0.800	0.875
He	0.917	0.927	0.932	0.905	0.930	0.885	0.930	0.917	0.926	0.875	0.898
PD	0.987	0.990	0.991	0.984	0.991	0.976	0.991	0.988	0.990	0.973	0.981
PE	0.835	0.855	0.864	0.812	0.860	0.773	0.860	0.836	0.852	0.755	0.799
P	0.321	0.083	0.104	0.565	0.297	0.729	0.074	0.654	0.497	0.596	0.373

Ho (observed heterozygosity), He (expected heterozygosity), PD (power of discrimination), PE (probability of exclusion), P (Hardy-Weinberg equilibrium exact test)


