Additional file 12: Table S9. Correlations between protein levels and gene modules in control and infected AMs at 2, 24 and 72h. Shown are correlations (r, upper panels) and Adjusted p values (lower panels).
Significant correlations are highlighted. A few strong correlations occur in the uninfected cells (for example at 2h: CCL3 with the Royalblue module (r=0.80, p=7.9e-7), CXCL5 with the Purple module (r=0.72, p=3.7e-5),
and IL6 with the Royalblue module (r=0.70, p=6.6e-6). Positive correlations are highlighted in red, negative in blue (most in the infected AM correlations). Adjusted p values reflect the number of proteins (n=27).

Table S9A. Protein levels with gene modules correlations, 2h control

Control, 2h protein vs. module correlation

CCL13 CCL17 CCL19

MEblack -0.06 -0.10 0.09
MEblue -0.02 0.05 022
MEbrown -028 027 024
MEcyan -0.01 -0.29 -0.05
MEdarkgreen -0.27 027 024
MEdarkgrey -042 0.07 036
MEdarkorange 0.01 -0.13 -0.40
MEdarkred -0.03 023 051
MEdarkturquoise 0.18 -0.19 0.01
MEgreen 0.28 0.07 -0.16
MEgreenyellow 0.27 -0.01 -0.24
MEgrey -0.23 -0.07 0.01
MEgrey60 026 -022 -0.08
MElightcyan 046 -0.05 -0.25
MElightgreen -0.03 -0.07 0.25
MElightyellow 0.15 0.05 033
MEmagenta -0.11 -0.08 0.35
MEmidnightblue 056 0.22 0.09
MEorange 0.50 036 0.00
MEpink 0.12 -0.28 0.02
MEpurple -0.07 -0.09 0.36
MEred -0.39 0.09 0.01
MEroyalblue 0.60 0.04 034
MEsalmon -0.05 -0.10 0.20
MEskyblue -0.09 0.09 045
MEtan 021 -0.30 -0.36
MEturquoise -0.07 -0.19 -0.39
MEwhite 054 034 013
MEyellow 049 -0.11 -0.17

Control, 2h protein vs. module correlation p value

CCL13 CCL17 CCL19
MEblack 0.77 0.61 0.68
MEblue 092 0.80 029
MEbrown 0.17 019 023
MEcyan 094 0.15 0.80
MEdarkgreen 0.18 0.17 024
MEdarkgrey 0.03 072 0.07
MEdarkorange 097 0.54 0.04
MEdarkred 087 0.26 0.01
MEdarkturquoise 037 036 096
MEgreen 0.17 073 045
MEgreenyellow 0.18 095 0.24
MEgrey 025 074 0.97
MEgrey60 0.19 0.27 0.69
MElightcyan 0.02 080 0.22
MElightgreen 090 0.73 022
MElightyellow 046 0.82 0.10
MEmagenta 0.58 0.70 0.08
MEmidnightblue 0.00 0.29 067
MEorange 0.01 0.07 0.99
MEpink 057 0.16 091
MEpurple 0.74 0.67 0.07
MEred 0.05 0.67 0.96
MEroyalblue 0.00 0.85 0.09
MEsalmon 081 0.63 032
MEskyblue 0.65 0.68 0.02
MEtan 031 0.14 0.07
MEturquoise 0.74 036 0.05
MEwhite 0.00 0.09 053

MEyellow 0.01 0.61 0.40

CCL2 CCL20 ccCL22

-0.20 -0.21
-0.06 -0.43
032 021
-0.19 045
0.34 0.05
0.14 0.26
-0.17 -0.23
032 0.22
-0.30 -0.41
-0.07 -0.60
-0.07 -0.16
-0.14 -0.05
-0.18 024
-0.06 -0.13
-0.15 -0.29
0.14 -0.12
-0.09  0.09
034 0.56
0.18 0.03
-0.29 0.13
0.11 051
0.16 0.34
031 068
0.12 0.64
0.18 013
-0.19 0.24
-0.10 024
038 -0.16
-0.13  -0.30
ccL2 ccrL2o
032 029
0.75 0.03
0.11 031
036 0.02
0.09 0.80
0.50 0.19
0.40 0.26
0.11  0.29
0.14 0.04
0.73  0.00
0.72 045
0.48 0.79
038 025
0.78 0.53
0.45 0.15
051 0.56
0.67 0.65
0.09 0.00
0.38 088
0.16 0.52
0.58 0.01
0.43 0.09
0.12  0.00
0.56 0.00
0.38 052
035 0.24
0.63 024
0.06 0.44
052 013

-0.04
0.08
0.13

-0.16
0.15
0.03

-0.18
0.33

-0.12
0.08
0.02

-0.08

-0.07
0.02

-0.02
0.15
0.04
0.38
0.45

-0.10
0.08

-0.08
0.36
0.04
0.11

-0.17

-0.21
0.46
0.02

ccL22
0.84
0.70
0.52
0.43
0.47
0.89
0.39
0.10
0.55
0.71
0.92
0.69
0.73
0.94
0.92
0.47
0.86
0.05
0.02
0.64
0.71
0.70
0.07
0.86
0.58
0.41
0.31
0.02
0.91

ccL3
-0.12
-0.19
0.22
0.17
0.17
0.28
-0.29
0.32
-0.25
-0.34
-0.10
-0.08
-0.03
-0.08
-0.16
0.18
0.12
0.61
0.28
-0.03
0.38
0.19
0.80
0.35
0.22
0.02
-0.04
0.22
-0.20

ccL3
0.57
0.34
0.28
0.39
0.39
0.17
0.15
0.11
0.23
0.09
0.63
0.69
0.89
0.71
0.45
0.37
0.57
0.00
0.17
0.88
0.05
0.35
0.00
0.08
0.28
0.93
0.84
0.28
0.32

ccLa
-0.20
-0.20
0.35
0.13
0.32
0.34
-0.39
0.43
-0.47
-0.42
-0.24
-0.10
0.01
-0.18
-0.20
0.20
0.12
0.56
0.16
-0.08
0.51
0.25
0.69
0.49
0.35
-0.07
-0.07
0.20
-0.27

ccLa
0.33
0.34
0.08
0.51
0.12
0.09
0.05
0.03
0.02
0.03
0.24
0.62
0.97
0.37
0.32
0.34
0.56
0.00
0.45
0.70
0.01
0.22
0.00
0.01
0.08
0.73
0.74
0.32
0.18

CSF2 CXCL10 CXCLS

-0.27
-0.31
0.11
0.18
0.09
0.00
-0.10
0.11
-0.22
-0.28
-0.10
-0.19
0.13
0.13
-0.20
0.10
-0.11
0.54
0.27
-0.03
0.25
0.12
0.66
0.32
0.17
0.21
0.13
0.09
-0.01

CSF2
0.19
0.12
0.58
0.38
0.66
0.99
0.62
0.61
0.27
0.17
0.63
0.34
0.54
0.53
0.32
0.62
0.58
0.00
0.18
0.88
0.22
0.55
0.00
0.11
0.42
031
0.52
0.65
0.96

-0.28
-0.30
0.31
0.15
0.27
0.23
-0.21
0.34
-0.45
-0.39
-0.13
-0.10
0.01
-0.07
-0.33
0.10
-0.05
0.54
0.08
-0.12
0.41
0.29
0.61
0.48
0.24
0.08
0.13
0.16
-0.23

CXCL10
0.17
0.14
0.12
0.47
0.18
0.25
0.29
0.09
0.02
0.05
0.52
0.63
0.97
0.73
0.10
0.61
0.80
0.00
0.69
0.54
0.04
0.15
0.00
0.01
0.24
0.71
0.52
0.44
0.27

-0.10
-0.13
0.27
0.23
0.26
0.36
-0.62
0.40
-0.67
-0.50
-0.31
0.01
0.24
-0.24
-0.23
0.18
0.29
0.35
0.06
0.17
0.72
0.15
0.58
0.67
0.43
-0.03
-0.12
-0.04
-0.26

CXCL5
0.63
0.53
0.19
0.27
0.20
0.07
0.00
0.05
0.00
0.01
0.13
0.97
0.24
0.25
0.26
0.38
0.15
0.08
0.78
0.39
0.00
0.45
0.00
0.00
0.03
0.87
0.58
0.84
0.20

IL10
0.04
-0.12
-0.68
0.28
-0.66
-0.69
0.43
-0.64
0.44
0.38
0.42
-0.20
0.54
0.61
0.06
-0.18
-0.19
0.21
0.09
0.38
-0.25
-0.52
0.18
-0.11
-0.47
0.59
0.26
0.18
0.69

IL10
0.83
0.57
0.00
0.17
0.00
0.00
0.03
0.00
0.03
0.06
0.03
0.32
0.00
0.00
0.76
0.39
0.34
031
0.67
0.06
0.22
0.01
0.38
0.60
0.02
0.00
0.19
0.38
0.00

IL1s
-0.05
-0.13
0.24
-0.07
0.12
0.21
0.08
0.03
-0.09
-0.10
0.13
0.17
-0.28
-0.12
-0.16
-0.26
-0.15
-0.03
0.09
-0.23
-0.18
0.33
-0.14
-0.05
-0.12
-0.17
0.12
-0.08
-0.34

IL15
0.82
0.54
0.23
0.72
0.56
0.30
0.69
0.88
0.66
0.62
0.53
0.41
0.17
0.56
0.43
0.20
0.47
0.88
0.68
0.27
0.37
0.10
0.50
0.80
0.55
0.40
0.55
0.69
0.09

IL16
-0.15
0.11
0.10
-0.37
0.24
-0.14
0.13
0.13
0.16
0.28
0.03
-0.26
-0.28
0.09
0.09
0.28
-0.20
0.15
0.12
-0.37
-0.14
-0.09
0.22
-0.17
0.07
-0.15
-0.10
0.47
0.17

IL16
0.45
0.60
0.61
0.07
0.25
0.50
0.52
0.52
0.43
0.17
0.87
0.21
0.16
0.65
0.68
0.17
0.33
0.47
0.55
0.06
0.49
0.67
0.28
0.42
0.74
0.47
0.64
0.01
0.40

18
-0.47
-0.51
0.29
0.19
0.28
-0.08
0.33
-0.15
0.08
-0.23
-0.05
-0.50
-0.10
0.03
-0.04
-0.20
-0.32
0.49
0.01
-0.36
-0.05
0.38
0.42
0.16
-0.16
0.26
0.32
0.16
-0.12

IL18
0.02
0.01
0.15
0.36
0.16
0.70
0.10
0.46
0.68
0.25
0.80
0.01
0.61
0.88
0.86
0.32
0.11
0.01
0.94
0.07
0.81
0.05
0.03
0.42
0.43
0.20
0.12
0.44
0.55

IL1A
-0.38
-0.27
0.22
-0.05
0.22
-0.11
-0.03
0.12
-0.18
-0.11
-0.03
-0.33
-0.02
0.12
-0.20
0.10
-0.25
0.51
0.35
-0.26
0.06
0.13
0.53
0.18
0.09
0.07
0.07
0.30
0.04

IL1A
0.06
0.19
0.29
0.81
0.29
0.60
0.87
0.57
0.39
0.58
0.87
0.10
0.91
0.55
0.33
0.62
0.22
0.01
0.08
0.19
0.76
0.53
0.01
0.37
0.67
0.74
0.72
0.14
0.86

IL1B
-0.08
-0.21
-0.55
0.20
-0.56
-0.67
0.40
-0.51
0.40
031
0.41
-0.26
0.41
0.62
-0.04
-0.12
-0.29
0.32
0.17
0.23
-0.29
-0.39
0.32
-0.13
-0.43
0.57
0.29
0.21
0.63

IL1B
0.71
0.29
0.00
0.32
0.00
0.00
0.04
0.01
0.04
0.13
0.04
0.20
0.04
0.00
0.86
0.57
0.15
0.11
0.40
0.26
0.16
0.05
0.11
0.54
0.03
0.00
0.15
0.30
0.00

L6
-0.25
-0.43
-0.17
0.38
-0.19
-0.29
0.02
-0.23
-0.04
-0.19
0.13
-0.27
0.42
0.35
-0.23
-0.06
-0.17
0.62
0.21
0.18
0.23
-0.03
0.76
0.41
-0.12
0.53
0.31
0.16
0.24

L6
0.21
0.03
0.42
0.06
0.36
0.16
0.91
0.25
0.84
0.36
0.51
0.19
0.03
0.08
0.25
0.78
0.42
0.00
0.30
0.39
0.25
0.88
0.00
0.04
0.56
0.01
0.13
0.42
0.24

0.22
-0.01
-0.26

0.27
-0.30

0.02

0.05
-0.16
-0.03
-0.01

0.15

0.24

0.23

0.09
-0.04
-0.16

0.09
-0.09
-0.15

0.35

0.06
-0.11
-0.15

0.06
-0.15

0.22

0.13
-0.23

0.04

0.28
0.94
0.20
0.18
0.14
0.90
0.82
0.44
0.89
0.97
0.46
0.23
0.25
0.66
0.86
0.44
0.65
0.66
0.46
0.08
0.75
0.59
0.47
0.79
0.46
0.27
0.54
0.26
0.85

[[E:}
0.03
-0.16
-0.18
0.32
-0.16
0.02
0.01
0.06
-0.10
-0.13
0.14
-0.06
0.26
0.16
-0.08
0.05
0.10
0.49
0.01
0.25
0.37
-0.10
0.64
0.39
0.00
0.33
0.18
0.17
0.12

[[E:}
0.89
0.43
0.37
0.11
0.44
0.91
0.96
0.76
0.64
0.54
0.50
0.76
0.20
0.42
0.69
0.81
0.62
0.01
0.96
0.21
0.06
0.64
0.00
0.05
1.00
0.10
0.39
0.40
0.57

MMP1 MMP10 MMP2 MMP3 MMP9

0.08
-0.01
-0.02

0.07
-0.08

0.17
-0.10

0.33
-0.25
-0.13

0.02

0.18
-0.06
-0.01
-0.21

0.10

0.07

0.01

0.12

0.08

0.10

0.05
-0.03

0.02

0.09

0.05

0.05
-0.13
-0.08

MMP1
0.68
0.96
0.93
0.74
0.70
0.41
0.61
0.10
0.22
0.52
0.92
0.37
0.78
0.97
0.30
0.62
0.74
0.97
0.56
0.71
0.62
0.80
0.89
0.91
0.66
0.81
0.80
0.53
0.68

-0.21
-0.19
0.19
0.09
0.19
0.08
-0.04
0.15
-0.05
-0.26
-0.19
-0.12
-0.01
-0.05
-0.10
0.03
-0.07
0.09
0.04
-0.09
0.19
0.21
0.27
0.27
0.10
0.13
0.13
0.07
-0.14

MMP10
0.31
0.34
0.36
0.66
0.36
0.69
0.83
0.45
0.82
0.21
0.35
0.57
0.97
0.79
0.64
0.87
0.72
0.67
0.86
0.65
0.34
0.29
0.18
0.18
0.64
0.52
0.51
0.74
0.50

0.14
-0.06
-0.37

0.19
-0.41
-0.22

0.09
-0.31

0.04

0.09

0.28

0.17

0.33

0.29
-0.18
-0.21
-0.06
-0.15
-0.08

0.35
-0.07
-0.17
-0.17

0.03
-0.30

0.35

0.22
-0.14

0.23

MMP2
0.48
0.75
0.06
0.37
0.04
0.29
0.66
0.13
0.86
0.65
0.16
0.40
0.10
0.15
0.38
0.29
0.77
0.46
0.69
0.08
0.73
0.41
0.39
0.88
0.14
0.08
0.29
0.51
0.27

0.34
-0.02
-0.23

0.36
-0.26

0.30

0.09
-0.07
-0.05
-0.13

0.14

0.32

0.04
-0.05

0.02
-0.12

0.22
-0.11
-0.32

031

0.16

0.02
-0.07

0.06
-0.13

0.20

0.18
-0.30
-0.16

MMP3
0.09
0.90
0.26
0.07
0.21
0.14
0.67
0.75
0.80
0.52
0.50
0.11
0.85
0.81
0.93
0.57
0.28
0.61
0.11
0.12
0.45
0.90
0.73
0.76
0.53
0.32
0.39
0.14
0.43

0.26
-0.19
-0.47

031
-0.59
-0.10

0.25
-0.23
-0.05

0.05

0.46

0.38

0.19

0.37
-0.38
-0.29
-0.11

0.05
-0.11

0.34
-0.12
-0.07

0.04
-0.03
-0.48

0.49

0.46
-0.12

0.11

MMP9
0.20
0.35
0.01
0.13
0.00
0.62
0.21
0.26
0.82
0.80
0.02
0.06
0.35
0.06
0.06
0.15
0.58
0.81
0.60
0.09
0.56
0.73
0.84
0.88
0.01
0.01
0.02
0.56
0.58

TNF
-0.29
-0.38
-0.01

0.25
0.06
-0.11
0.02
-0.06
-0.14
-0.26
-0.06
-0.25
0.23
0.23
-0.22
0.13
-0.18
0.32
-0.06
0.03
0.31
0.09
0.57
0.42
0.10
0.43
0.29
0.12
0.13

TNF
0.15
0.06
0.97
0.22
0.76
0.58
0.94
0.76
0.50
0.21
0.77
0.21
0.27
0.26
0.29
0.52
0.38
0.11
0.76
0.89
0.12
0.65
0.00
0.03
0.64
0.03
0.14
0.54
0.53

VEGFA
-0.02
-0.20
-0.33

0.23
-0.39
-0.30

0.05
-0.18
-0.12

0.00

0.24

0.09

0.43

0.37
-0.34
-0.14
-0.15

0.10
-0.04

031

0.07
-0.15

0.11

0.23
-0.21

0.43

0.32

0.00

0.28

VEGFA
0.91
0.33
0.10
0.25
0.05
0.14
0.82
0.37
0.54
0.99
0.24
0.68
0.03
0.06
0.09
0.49
0.46
0.62
0.83
0.13
0.72
0.46
0.61
0.25
0.31
0.03
0.11
0.98
0.16



Additional file 12: Table S9B. Protein levels with gene modules correlations, 2h infected

Infected, 2h protein vs. module correlation

GT2 CCL13 CCL17 CCL19
MEblack 0.27 0.16 0.02 0.22
MEblue 0.13 0.06 0.28 0.26
MEbrown -0.30 -0.31 030 0.10
MEcyan 0.30 -0.01 -0.50 -0.10
MEdarkgreen -0.28 -0.20 037 0.21
MEdarkgrey -0.03 -0.22 020 0.35
MEdarkorange -0.11 -0.08 -0.16 -0.44
MEdarkred -0.27 019 029 0.79
MEdarkturquoise -0.03 0.08 -0.10 -0.17
MEgreen 0.06 018 0.24 0.01
MEgreenyellow 0.12 0.03 -0.05 -0.22
MEgrey -0.08 -0.15 0.05 -0.08
MEgrey60 0.45 0.14 -0.31 -0.07
MElightcyan -0.02 040 -0.10 -0.21
MElightgreen 0.10 0.08 0.07 0.11
MElightyellow -0.09 030 017 041
MEmagenta 0.31 0.04 -0.01 0.38
MEmidnightblue -0.06 0.16 0.16 0.23
MEorange -0.10 0.12 034 0.14
MEpink 0.46 017 -0.29 0.12
MEpurple 0.27 0.09 -0.06 0.36
MEred -0.30 -0.22 -0.04 -0.11
MEroyalblue 0.06 029 0.05 034
MEsalmon 0.34 -0.13 -0.14 0.05
MEskyblue -0.07 0.10 0.22 047
MEtan 0.16 033 -043 -0.17
MEturquoise -0.06 0.02 -0.29 -0.37
MEwhite -0.07 0.17 033 0.03
MEyellow 0.14 0.34 -0.07 -0.04
Infected, 2h protein vs. module correlation p value

GT2 CCL13 CCL17 CCL19
MEblack 0.18 044 092 0.28
MEblue 0.52 0.78 0.17 0.20
MEbrown 0.13 012 013 0.63
MEcyan 0.14 095 0.01 0.63
MEdarkgreen 0.17 0.33 0.06 0.30
MEdarkgrey 0.89 0.27 032 0.08
MEdarkorange 0.59 0.68 0.44 0.02
MEdarkred 0.18 034 0.15 0.00
MEdarkturquoise 0.88 071 0.64 041
MEgreen 0.76 039 023 098
MEgreenyellow 0.57 0.90 0.81 0.28
MEgrey 0.70 048 082 071
MEgrey60 0.02 049 012 0.73
MElightcyan 0.93 0.05 0.62 031
MElightgreen 0.63 071 0.74 0.58
MElightyellow 0.64 013 039 0.04
MEmagenta 0.12 086 0.96 0.06
MEmidnightblue 0.78 043 042 0.25
MEorange 0.64 055 0.09 0.49
MEpink 0.02 039 015 0.55
MEpurple 0.19 0.68 0.77 0.07
MEred 0.14 029 085 0.59
MEroyalblue 0.77 0.15 0.80 0.09
MEsalmon 0.09 0.53 049 0281
MEskyblue 0.73 0.64 0.28 0.02
MEtan 0.43 0.10 0.03 0.0
MEturquoise 0.78 092 0.5 0.06
MEwhite 0.74 041 010 0.88
MEyellow 0.49 0.09 074 0.84

CCL2 CCL20 cCL22
-0.10 0.17 0.07
0.11 0.05 0.16
041 -0.06 -0.19
-0.33 015 -0.11
047 0.28 -0.11
031 0.21 -0.25
-0.30 -0.43 -0.08
035 030 0.14
-0.40 -0.48 -0.04
0.01 -0.06 0.29
-0.12 -0.15 0.10
-0.06 -0.51 -0.14
-020 0.27 0.8
-0.12 0.10 0.36
-0.12 -0.07 0.00
0.18 0.40 0.26
-0.01 030 0.02
029 036 040
020 0.03 0.50
-0.26 028 0.08
0.17 0.58 0.07
0.09 -0.09 -0.34
031 069 030
0.19 0.38 0.00
028 030 0.12
-035 027 0.11
-0.21 -0.07 -0.10
038 0.18 0.34
-0.15 0.10 0.36
CCL2 CCL20 cCL22
061 042 075
059 0.81 043
0.04 077 034
0.10 046 058
002 0.16 061
012 031 021
0.14 0.03 0.70
008 013 051
0.04 0.01 083
097 0.76 0.16
0.55 047 0.64
0.76 0.01 0.49
034 019 038
0.57 0.64 0.07
056 0.74 1.00
037 0.05 021
098 0.14 093
0.15 0.07 0.04
033 0.89 001
021 0.17 0.69
042 0.00 0.75
068 0.65 0.09
0.12 0.00 0.14
035 0.06 0.98
0.17 0.14 0.54
0.08 0.18 0.9
030 0.74 063
0.05 0.37 0.09
045 0.64 0.07

CccL3
0.21
0.19

-0.04

-0.06
0.25
0.20

-0.41
0.43

-0.26
0.14

-0.05

-0.36
0.12
0.15
0.06
0.46
0.25
0.56
0.25
0.16
0.44

-0.20
0.78
0.21
0.36
0.12

-0.21
0.42
0.16

CccL3
0.29
0.35
0.83
0.79
0.21
0.33
0.04
0.03
0.20
0.50
0.79
0.07
0.57
0.46
0.78
0.02
0.21
0.00
0.21
0.43
0.02
0.33
0.00
031
0.07
0.55
0.30
0.03
0.44

ccLa
0.08
0.19
0.20
-0.17
0.42
0.33
-0.45
0.46
-0.45
0.04
-0.16
-0.25
0.01
-0.06
-0.04
0.36
0.20
0.44
0.18
0.01
0.43
-0.08
0.62
0.33
0.39
-0.14
-0.25
0.41
-0.02

ccLa
0.70
0.36
0.32
0.41
0.03
0.10
0.02
0.02
0.02
0.85
0.43
0.22
0.94
0.78
0.86
0.07
0.32
0.02
0.37
0.97
0.03
0.70
0.00
0.10
0.05
0.49
0.22
0.04
091

CSF2 CXCL10 CXCL5

-0.19
-0.12
0.25
-0.05
0.27
0.13
-0.23
0.19
-0.38
-0.14
-0.06
-0.14
0.02
0.10
-0.22
0.15
-0.07
0.49
0.13
-0.13
0.22
0.09
0.55
0.35
0.19
-0.01
0.00
0.22
-0.04

CSF2
0.35
0.56
0.21
0.81
0.18
0.54
0.25
0.36
0.06
0.50
0.78
0.51
0.94
0.61
0.29
0.45
0.72
0.01
0.52
0.53
0.27
0.67
0.00
0.08
0.35
0.95
0.99
0.27
0.84

-0.11
-0.11
0.22
0.10
031
0.25
-0.32
0.35
-0.53
-0.25
-0.16
-0.24
0.10
-0.07
-0.26
0.17
0.09
0.53
0.10
0.01
0.45
0.11
0.57
0.50
0.25
0.05
0.01
0.16
-0.13

CXCL10
0.58
0.61
0.27
0.62
0.13
0.23
0.11
0.08
0.00
0.22
0.43
0.24
0.64
0.74
0.20
0.39
0.66
0.01
0.62
0.97
0.02
0.60
0.00
0.01
0.22
0.80
0.95
0.42
0.53

0.18
0.25
0.02
0.04
0.42
0.22
-0.66
0.30
-0.61
-0.04
-0.32
-0.55
0.41
-0.15
0.00
0.40
0.47
0.20
0.20
0.35
0.74
-0.23
0.61
0.57
0.51
0.06
-0.30
0.24
0.08

CXCL5
0.38
0.22
0.92
0.83
0.03
0.28
0.00
0.14
0.00
0.85
0.11
0.00
0.04
0.46
0.99
0.04
0.02
0.34
0.33
0.08
0.00
0.27
0.00
0.00
0.01
0.76
0.14
0.24
0.70

IL10
0.07
-0.04
-0.56
0.24
-0.46
-0.58
0.24
-0.60
0.25
031
0.43
-0.30
0.44
0.65
-0.01
0.01
-0.10
0.14
0.25
0.27
-0.10
-0.39
0.20
-0.06
-0.29
0.50
0.19
0.33
0.56

IL10
0.75
0.83
0.00
0.24
0.02
0.00
0.24
0.00
0.22
0.12
0.03
0.14
0.02
0.00
0.95
0.96
0.63
0.51
0.23
0.18
0.64
0.05
0.33
0.78
0.15
0.01
0.36
0.10
0.00

IL15
0.04
0.00

-0.06
0.06

-0.12
0.00
0.05

-0.05
0.02
0.03
0.18

-0.07
0.12
0.07

-0.04

-0.15
0.00

-0.06
0.13
0.09

-0.05

-0.01
0.02
0.08

-0.08
0.01
0.05
0.17
0.01

IL15
0.84
0.98
0.77
0.78
0.55
0.99
0.79
0.80
0.93
0.89
0.38
0.74
0.56
0.75
0.85
0.48
1.00
0.77
0.52
0.68
0.81
0.97
091
0.70
0.69
0.96
0.79
0.40
0.96

IL16
-0.18
-0.07
0.25
-0.30
0.21
0.10
0.10
0.14
-0.10
0.06
0.14
0.14
-0.37
0.17
-0.15
0.08
-0.35
0.03
-0.06
-0.40
-0.20
0.16
0.01
-0.08
-0.05
-0.17
0.12
031
-0.06

IL16
0.39
0.73
0.23
0.13
031
0.63
0.61
0.48
0.63
0.76
0.51
0.48
0.06
041
0.46
0.69
0.08
0.88
0.77
0.04
0.33
0.44
0.96
0.69
0.81
041
0.57
0.13
0.78

IL18
-0.20
-0.28
0.03
0.16
0.14
-0.09
0.21
-0.18
-0.07
-0.04
0.10
-0.29
0.01
0.34
-0.10
0.02
-0.22
0.49
0.05
-0.14
0.02
0.13
0.42
0.11
-0.16
0.34
0.29
0.20
0.09

IL18
0.33
0.16
0.87
0.44
0.50
0.67
031
0.38
0.74
0.85
0.63
0.15
0.97
0.09
0.62
0.92
0.29
0.01
0.81
0.49
0.94
0.52
0.03
0.61
0.43
0.09
0.16
0.33
0.67

IL1A
-0.17
-0.11
0.19
-0.05
0.21
0.08
-0.02
0.20
-0.12
-0.07
-0.09
-0.07
-0.07
0.12
-0.03
0.14
-0.13
0.30
-0.02
-0.16
0.06
0.10
0.33
0.17
0.10
0.00
0.06
0.19
0.00

IL1A
0.42
0.59
0.35
0.82
0.30
0.70
0.94
0.32
0.56
0.73
0.65
0.75
0.72
0.56
0.89
0.50
0.53
0.13
0.93
0.43
0.77
0.63
0.10
041
0.62
1.00
0.76
0.35
0.99

IL1B
0.09
-0.10
-0.58
0.21
-0.46
-0.54
0.24
-0.47
0.18
0.32
0.53
-0.31
0.35
0.79
-0.11
0.08
-0.17
0.21
0.30
0.23
-0.14
-0.34
0.25
-0.16
-0.31
0.57
0.26
0.33
0.56

IL1B
0.67
0.64
0.00
031
0.02
0.00
0.23
0.02
0.37
0.11
0.01
0.13
0.08
0.00
0.58
0.70
0.41
0.29
0.14
0.26
0.51
0.09
0.22
0.43
0.13
0.00
0.21
0.10
0.00

L6
0.19
0.10
-0.47
0.16
-0.16
-0.32
-0.14
-0.08
-0.02
0.27
0.18
-0.48
0.46
0.54
0.02
0.34
0.14
0.38
0.29
0.36
0.30
-0.42
0.63
0.17
0.06
0.47
0.00
0.50
0.52

0.34
0.63
0.02
0.43
0.42
0.11
0.49
0.70
0.92
0.17
0.37
0.01
0.02
0.00
0.92
0.09
0.51
0.05
0.14
0.07
0.13
0.03
0.00
041
0.75
0.01
0.98
0.01
0.01

IL7
0.11
-0.02
-0.22
0.18
-0.40
-0.11
-0.02
-0.20
0.01
0.02
0.35
0.07
0.26
0.16
-0.17
-0.15
0.05
0.10
0.11
0.23
-0.01
-0.16
0.12
0.15
-0.19
0.08
0.04
0.01
0.09

IL7
0.60
0.93
0.29
0.37
0.04
0.60
0.94
0.32
0.98
0.92
0.08
0.74
0.20
0.43
0.41
0.47
0.80
0.61
0.58
0.27
0.96
0.45
0.57
0.46
0.35
0.70
0.83
0.95
0.66

L8
0.18
0.03
-0.33
0.29
-0.12
-0.04
-0.09
0.09
-0.04
0.07
0.11
-0.37
0.37
0.24
0.07
0.21
0.24
0.40
0.01
0.36
0.40
-0.26
0.60
0.32
0.08
0.40
0.05
0.28
0.27

0.37
0.88
0.10
0.15
0.55
0.86
0.66
0.66
0.84
0.72
0.60
0.06
0.06
0.23
0.75
031
0.24
0.04
0.96
0.07
0.04
0.20
0.00
0.11
0.70
0.04
0.80
0.17
0.18

MMP1 MMP10 MMP2 MMP3 MMP9 TNF VEGFA

-0.16
-0.32
0.04
0.30
-0.18
0.11
0.22
0.28
-0.09
-0.31
0.04
0.14
-0.10
0.01
-0.24
-0.07
-0.08
0.35
-0.11
-0.06
0.01
0.22
0.10
0.07
-0.07
0.15
0.27
-0.32
-0.16

MMP1
0.43
0.11
0.83
0.14
0.38
0.59
0.29
0.16
0.67
0.12
0.85
0.50
0.61
0.95
0.23
0.74
0.69
0.08
0.58
0.79
0.96
0.28
0.63
0.72
0.74
0.47
0.19
0.11
0.45

0.15
0.11
-0.15
0.15
0.16
-0.01
-0.31
0.15
-0.07
0.03
-0.18
-0.48
0.34
0.09
0.14
0.30
0.29
0.08
0.00
031
0.47
-0.19
0.49
0.32
0.25
0.23
-0.12
0.32
0.20

MMP10
0.46
0.59
0.46
0.46
0.42
0.96
0.12
0.46
0.74
0.88
0.38
0.01
0.09
0.67
0.51
0.14
0.14
0.69
1.00
0.13
0.01
0.35
0.01
0.11
0.23
0.27
0.57
0.11
0.34

-0.24
-0.12
-0.07
-0.13
-0.11
-0.45
0.26
-0.21
0.34
0.18
0.09
0.02
-0.10
0.43
0.04
0.06
-0.36
0.05
0.22
-0.26
-0.44
-0.04
0.01
-0.42
-0.11
0.11
0.08
0.11
0.29

MMP2
0.24
0.56
0.73
0.52
0.60
0.02
0.19
0.30
0.08
0.39
0.68
0.92
0.64
0.03
0.84
0.76
0.07
0.82
0.29
0.21
0.03
0.85
0.97
0.03
0.60
0.60
0.69
0.59
0.15

0.16
0.01
-0.07
0.14
-0.11
0.12
-0.07
0.21
0.04
-0.05
0.06
-0.05
0.03
-0.09
-0.01
0.02
0.21
0.11
-0.06
0.16
0.06
0.01
0.03
-0.11
0.03
0.07
-0.05
-0.31
-0.06

MMP3
0.42
0.95
0.74
0.49
0.59
0.57
0.75
031
0.83
0.80
0.77
0.81
0.90
0.66
0.97
0.91
0.30
0.58
0.79
0.44
0.77
0.96
0.87
0.58
0.89
0.72
0.82
0.13
0.79

-0.06
-0.24
-0.10
0.29
-0.20
-0.14
0.13
-0.35
0.00
-0.13
0.19
-0.16
0.22
0.19
-0.18
-0.20
-0.07
0.20
-0.02
0.09
0.02
0.08
0.26
0.22
-0.26
031
0.27
0.04
0.00

MMP9
0.78
0.25
0.61
0.14
0.33
0.48
0.54
0.08
0.99
0.54
0.34
0.43
0.27
0.35
0.38
0.33
0.75
0.33
0.91
0.65
0.93
0.69
0.21
0.28
0.20
0.13
0.18
0.84
0.98

0.15
0.10
-0.24
0.03
-0.10
-0.07
-0.11
0.13
-0.10
0.14
0.07
-0.16
0.18
0.26
-0.04
0.23
0.08
0.09
0.11
0.18
0.19
-0.22
0.24
0.09
0.07
0.16
-0.02
0.38
0.23

TNF
0.47
0.63
0.25
0.87
0.64
0.72
0.58
0.51
0.63
0.49
0.75
0.43
0.39
0.21
0.86
0.25
0.70
0.67
0.58
0.37
0.35
0.29
0.24
0.67
0.75
0.45
0.93
0.05
0.25

-0.05
-0.05
-0.17
0.18
-0.08
-0.23
-0.11
-0.17
-0.19
-0.04
0.05
-0.26
0.41
0.16
-0.18
0.01
0.05
0.09
0.06
0.22
0.27
-0.15
0.23
0.42
0.05
0.24
0.08
0.18
0.19

VEGFA
0.81
0.80
0.42
0.38
0.68
0.26
0.60
0.41
0.34
0.85
0.79
0.19
0.04
0.45
0.39
0.98
0.81
0.66
0.78
0.29
0.18
0.47
0.27
0.03
0.82
0.24
0.69
0.37
0.36



Additional file 12: Table S9C. Protein levels with gene module correlations, 24h control

Control, 24h protein vs. module correlation

CCL13 CCL17 CCL19 CCL2 CCL20 CCL22 CCL3 CCL4 CSF2 CXCL10 CXCL5

MEblack -0.16 0.27 0.13 0.37 0.07
MEblue 0.34 0.27 0.32 0.44 0.66
MEbrown -0.28 -0.10 -0.45 -0.08 -0.39
MEcyan 0.18 0.10 -0.02 0.03 -0.07
MEdarkgreen 0.07 0.13 0.18 0.08 -0.15
MEdarkgrey 043 035 021 042 052
MEdarkorange 0.07 0.35 0.17 047 0.27
MEdarkred -0.04 -0.20 0.00 -0.13 0.24
MEdarkturquoise -0.30 012 -020 0.12 -0.31
MEgreen -0.67 -0.25 -0.58 -0.25 -0.57
MEgreenyellow -0.39 -0.23 -0.47 -0.28 -0.52
MEgrey -0.17 0.19 0.04 0.26 0.00
MEgrey60 0.10 -0.27 0.01 -043 -0.13
MElightcyan -0.22 -0.41 -0.35 -0.54 -0.37
MElightgreen 0.10 -0.35 0.05 -042 0.3
MElightyellow 0.21 -0.03 0.23 0.09 0.49
MEmagenta 0.22 014 011 023 0.33
MEmidnightblue -0.31 0.03 -0.02 0.05 -0.18
MEorange -0.15 -0.41 -0.35 -0.55 -0.47
MEpink -0.13 -0.16 -0.15 -0.31 -0.46
MEpurple 0.02 -0.17 -0.15 -0.17 -0.01
MEred 0.13 0.25 0.17 0.34 033
MEroyalblue -0.40 -0.14 -0.35 -0.24 -0.64
MEsalmon 035 0.11 021 0.16 0.37
MEtan 0.24 -0.24 0.03 -0.36 0.06
MEturquoise 0.33 -0.04 0.09 0.00 0.38
MEwhite -0.40 -0.08 -0.24 -0.10 -0.47
MEyellow 0.06 035 0.22 056 0.48

Control, 24h protein vs. module correlation p value

CCL13 CCL17 CCL19 CCL2 CCL20
MEblack 0.44 0.19 053 0.06 0.74
MEblue 0.08 0.18 0.11 0.03 0.00
MEbrown 0.16 0.62 0.02 0.69 0.05
MEcyan 039 063 091 089 0.72
MEdarkgreen 0.74 053 039 071 045
MEdarkgrey 0.03 008 031 0.03 0.01
MEdarkorange 0.74 0.08 0.39 0.02 0.18
MEdarkred 0.86 032 098 052 0.24
MEdarkturquoise 0.13 0.55 0.33 0.57 0.12
MEgreen 0.00 022 0.00 0.22 0.00
MEgreenyellow 0.05 0.25 0.02 0.17 0.01
MEgrey 041 035 0.83 019 0.98
MEgrey60 0.61 0.19 095 0.03 0.54
MElightcyan 0.28 0.04 0.8 0.00 0.07
MElightgreen 0.63 0.08 0.80 0.03 0.3
MElightyellow 030 087 0.25 0.66 0.01
MEmagenta 0.28 050 0.60 0.27 0.10
MEmidnightblue 0.13 087 0.90 0.80 0.38
MEorange 0.47 0.04 0.08 0.00 0.02
MEpink 0.53 044 045 0.12 0.02
MEpurple 093 040 047 039 0097
MEred 0.51 022 040 0.09 0.10
MEroyalblue 0.04 049 0.08 0.24 0.00
MEsalmon 0.08 059 0.31 043 0.06
MEtan 0.23 0.23 0.88 0.07 0.79
MEturquoise 0.09 086 0.68 0.98 0.05
MEwhite 0.04 0.71 025 0.63 0.02

MEyellow 0.79 0.08 0.29 0.00 0.01

0.42
0.35
-0.25
-0.19
0.32
0.36
0.33
-0.04
0.02
-0.36
-0.30
0.21
-0.26
-0.43
-0.21
0.24
0.05
0.20
-0.48
-0.17
-0.22
0.34
-0.19
0.07
-0.32
-0.09
0.00
0.44

CccL22
0.03
0.08
0.21
0.35
0.11
0.07
0.10
0.84
0.92
0.07
0.14
0.31
0.20
0.03
0.30
0.24
0.80
0.34
0.01
0.40
0.28
0.09
0.35
0.74
0.11
0.66
0.98
0.02

0.11
0.40
-0.27
0.01
0.17
0.33
0.24
-0.08
-0.23
-0.50
-0.40
-0.07
-0.02
-0.25
-0.02
0.30
0.11
-0.06
-0.38
-0.09
-0.14
0.33
-0.32
0.31
-0.05
0.18
-0.20
0.27

ccL3
0.58
0.04
0.18
0.97
0.41
0.10
0.24
0.71
0.26
0.01
0.04
0.74
0.91
0.22
0.91
0.14
0.60
0.78
0.05
0.65
0.48
0.10
0.11
0.12
0.82
0.37
0.33
0.18

-0.15
0.15
-0.21
-0.15
0.04
-0.02
-0.29
0.22
-0.33
-0.17
-0.11
-0.31
0.28
0.20
0.41
0.40
-0.10
-0.10
0.12
0.03
0.00
0.09
-0.28
0.16
0.29
0.18
-0.16
-0.10

ccLa
0.48
0.46
0.31
0.46
0.84
0.92
0.15
0.28
0.09
0.41
0.60
0.13
0.17
0.34
0.04
0.04
0.63
0.62
0.55
0.89
0.99
0.66
0.16
0.44
0.14
0.39
0.42
0.64

-0.20
0.13
0.04
0.11

-0.14
0.69

-0.02

-0.04
0.00

-0.42

-0.02
0.00

-0.08

-0.17
0.01
0.02
0.30

-0.29
0.12

-0.27
0.20

-0.12

-0.18
0.07
0.22
0.24

-0.31

-0.01

CSF2
0.32
0.51
0.86
0.58
0.51
0.00
0.92
0.85
0.98
0.03
0.93
0.98
0.70
0.39
0.97
0.93
0.14
0.15
0.55
0.18
0.32
0.55
0.37
0.74
0.29
0.24
0.12
0.95

0.17
0.41
-0.34
-0.10
0.36
0.56
0.24
0.15
-0.22
-0.68
-0.42
0.06
-0.10
-0.46
0.00
0.37
0.21
-0.06
-0.31
-0.23
-0.03
0.23
-0.35
0.26
-0.05
0.18
-0.20
0.28

CXCL10
0.41
0.04
0.09
0.61
0.07
0.00
0.23
0.45
0.27
0.00
0.03
0.77
0.64
0.02
1.00
0.06
0.31
0.77
0.12
0.25
0.89
0.27
0.08
0.20
0.82
0.38
0.32
0.16

0.21
0.37
-0.36
0.00
0.38
0.14
0.28
-0.06
-0.20
-0.63
-0.57
0.01
-0.01
-0.43
-0.08
0.25
0.06
0.00
-0.48
-0.07
-0.20
0.28
-0.34
0.30
-0.07
0.06
-0.19
0.26

CXCL5
0.31
0.06
0.07
1.00
0.06
0.48
0.17
0.79
0.32
0.00
0.00
0.95
0.95
0.03
0.69
0.22
0.77
0.98
0.01
0.72
0.32
0.17
0.09
0.14
0.73
0.75
0.36
0.20

IL10
-0.57
-0.31
0.51
0.22
-0.69
0.21
-0.35
0.11
0.29
0.34
0.58
-0.01
-0.05
0.33
0.11
-0.40
0.29
-0.41
0.66
-0.25
0.52
-0.55
0.17
-0.27
0.40
0.25
-0.24
-0.36

IL10
0.00
0.13
0.01
0.28
0.00
0.30
0.08
0.60
0.14
0.09
0.00
0.96
0.82
0.10
0.60
0.04
0.15
0.04
0.00
0.21
0.01
0.00
0.39
0.19
0.04
0.22
0.23
0.07

IL15
-0.24
0.49
-0.10
0.35
0.06
0.20
0.19
0.11
-0.32
-0.54
-0.57
-0.27
0.02
-0.43
-0.02
0.27
0.43
-0.55
-0.16
-0.16
0.20
0.16
-0.52
0.62
0.19
0.53
-0.44
0.10

IL15
0.24
0.01
0.62
0.08
0.77
0.33
0.34
0.60
0.11
0.00
0.00
0.19
0.92
0.03
0.91
0.18
0.03
0.00
0.44
0.44
0.33
0.42
0.01
0.00
0.35
0.01
0.02
0.62

IL16
0.51
0.45
0.01

-0.03

-0.22
0.12
0.55

-0.15
0.20
0.32

-0.16
0.30

-0.53

-0.37

-0.48
0.07
0.14
0.22

-0.68

-0.30

-0.28
0.49

-0.20
0.13

-0.57

-0.10
0.02
0.73

IL16
0.01
0.02
0.94
0.89
0.27
0.56
0.00
0.47
0.32
0.11
0.43
0.13
0.01
0.06
0.01
0.74
0.50
0.29
0.00
0.14
0.17
0.01
0.32
0.53
0.00
0.62
0.91
0.00

IL18
0.00
0.57

-0.36

-0.05

-0.09
0.31
0.08
0.29

-0.38

-0.42

-0.42

-0.19
0.00

-0.11
0.22
0.47
0.17

-0.15

-0.37

-0.21
0.01
0.39

-0.61
0.30
0.12
0.36

-0.44
0.33

IL18
0.99
0.00
0.07
0.82
0.66
0.12
0.70
0.15
0.06
0.03
0.03
0.34
0.99
0.59
0.27
0.02
0.42
0.46
0.06
0.30
0.97
0.05
0.00
0.13
0.57
0.07
0.02
0.09

IL1A
0.17
0.68

-0.09
0.01

-0.14
0.46
0.39
0.18

-0.08

-0.22

-0.41
0.07

-0.38

-0.46

-0.18
0.37
0.40

-0.19

-0.52

-0.48
0.02
0.41

-0.55
0.38

-0.18
0.35

-0.38
0.62

IL1A
0.42
0.00
0.67
0.96
0.48
0.02
0.05
0.39
0.71
0.27
0.04
0.73
0.06
0.02
0.38
0.06
0.04
0.36
0.01
0.01
0.91
0.04
0.00
0.06
0.39
0.08
0.06
0.00

IL1B
-0.60
-0.11
0.41
0.21
-0.74
0.32
-0.31
0.22
0.13
0.20
0.42
-0.10
-0.04
0.31
0.21
-0.22
0.36
-0.46
0.54
-0.32
0.55
-0.43
-0.03
-0.14
0.44
0.40
-0.39
-0.25

IL1B
0.00
0.58
0.04
0.31
0.00
0.11
0.12
0.28
0.54
0.32
0.03
0.63
0.83
0.13
0.31
0.29
0.07
0.02
0.00
0.11
0.00
0.03
0.87
0.49
0.02
0.04
0.05
0.22

L6
-0.19
0.20
0.07
-0.09
-0.31
0.62
-0.23
0.23
0.05
-0.19
0.20
-0.02
-0.14
0.00
0.16
0.17
0.28
-0.28
0.24
-0.40
0.25
-0.09
-0.23
-0.06
0.25
0.28
-0.28
0.07

0.35
0.33
0.74
0.66
0.13
0.00
0.27
0.27
0.81
0.34
0.33
0.91
0.48
0.99
0.43
0.41
0.17
0.17
0.23
0.04
0.22
0.67
0.26
0.76
0.22
0.17
0.16
0.75

IL7
0.23
-0.02
-0.14
-0.34
0.16
-0.42
-0.04
0.26
-0.25
0.28
0.02
-0.10
0.13
0.28
0.22
0.28
-0.36
0.38
-0.16
0.25
-0.15
0.23
0.05
-0.10
-0.20
-0.20
0.24
0.07

0.25
0.92
0.50
0.09
0.43
0.03
0.83
0.21
0.22
0.16
0.94
0.64
0.54
0.16
0.29
0.16
0.07
0.06
0.43
0.21
0.47
0.25
0.82
0.63
0.34
0.33
0.23
0.75

L8
0.32
0.54

-0.50

-0.09
0.50
0.13
0.28
0.04

-0.40

-0.53

-0.62

-0.18
0.05

-0.32
0.03
0.53

-0.04
0.09

-0.59
0.09

-0.28
0.58

-0.45
0.43

-0.18
0.11

-0.10
0.37

I8
0.11
0.00
0.01
0.66
0.01
0.54
0.16
0.83
0.04
0.01
0.00
0.37
0.82
0.12
0.90
0.01
0.86
0.67
0.00
0.67
0.16
0.00
0.02
0.03
0.37
0.60
0.62
0.06

MMP1 MMP10 MMP2 MMP3 MMP9 TNF VEGFA

0.04
0.50
-0.04
-0.06
-0.10
0.03
0.38
0.29
-0.27
-0.09
-0.43
-0.16
-0.18
-0.21
0.06
0.50
0.33
-0.10
-0.38
-0.16
0.22
0.28
-0.39
0.41
-0.21
0.37
-0.12
0.39

MMP1
0.85
0.01
0.84
0.78
0.64
0.87
0.05
0.15
0.18
0.66
0.03
0.43
0.39
0.30
0.77
0.01
0.10
0.63
0.06
0.44
0.28
0.17
0.05
0.04
0.29
0.06
0.55
0.05

0.15
0.53
-0.20
-0.03
0.09
-0.17
0.29
0.24
-0.23
-0.06
-0.43
-0.26
-0.10
-0.15
0.04
0.48
0.14
-0.02
-0.46
0.02
0.04
0.46
-0.44
0.38
-0.22
0.26
-0.10
0.40

MMP10
0.46
0.01
0.33
0.90
0.66
0.41
0.15
0.23
0.26
0.79
0.03
0.20
0.63
0.46
0.84
0.01
0.48
0.94
0.02
0.94
0.86
0.02
0.03
0.05
0.28
0.20
0.63
0.04

0.36
0.12
-0.52
-0.47
0.15
-0.06
0.05
0.10
-0.37
-0.12
-0.30
0.02
0.15
0.12
033
0.45
-0.34
0.50
-0.38
0.12
-0.34
0.29
-0.14
-0.04
-0.16
-0.22
0.16
0.21

MMP2
0.07
0.55
0.01
0.02
0.47
0.77
0.81
0.62
0.06
0.55
0.14
0.92
0.46
0.57
0.10
0.02
0.09
0.01
0.05
0.57
0.09
0.15
0.51
0.86
0.42
0.29
0.42
0.29

0.47
0.23
-0.15
-0.07
0.16
-0.04
0.46
-0.17
0.14
0.03
-0.21
0.23
-0.28
-0.29
-0.34
0.02
-0.02
0.32
-0.57
-0.02
-0.29
0.36
-0.02
0.04
-0.48
-0.20
0.19
0.46

MMP3
0.02
0.26
0.47
0.72
0.45
0.84
0.02
0.42
0.48
0.89
0.30
0.25
0.16
0.14
0.09
0.91
0.93
0.12
0.00
0.90
0.15
0.07
0.93
0.83
0.01
0.34
0.36
0.02

-0.40
0.03
0.14
0.26

-0.52
0.35
0.06
0.14
0.00

-0.09

-0.07
0.06

-0.10

-0.09
0.06

-0.16
0.45

-0.37
0.13

-0.35
0.41

-0.35

-0.14
0.08
0.26
0.37

-0.40

-0.06

MMP9
0.05
0.88
0.51
0.19
0.01
0.08
0.79
0.49
0.98
0.65
0.72
0.78
0.64
0.65
0.79
0.44
0.02
0.06
0.53
0.08
0.04
0.08
0.49
0.68
0.21
0.06
0.04
0.76

0.16
0.10
0.02
-0.27
-0.13
0.00
-0.09
0.12
0.11
0.26
0.21
0.01
-0.15
0.09
0.06
0.20
-0.02
0.14
0.02
-0.11
-0.02
0.13
-0.04
-0.15
-0.14
-0.07
0.12
0.19

0.43
0.61
0.92
0.18
0.54
0.99
0.67
0.55
0.59
0.21
0.30
0.96
0.47
0.65
0.76
0.32
0.92
0.50
0.92
0.60
0.92
0.54
0.83
0.46
0.49
0.72
0.55
0.34

0.12
-0.12
0.11
0.00
0.24
-0.03
0.26
-0.11
0.26
-0.20
-0.06
0.32
-0.11
-0.41
-0.27
-0.17
0.12
-0.03
0.03
-0.17
-0.02
-0.23
0.22
0.02
-0.11
-0.11
0.21
0.01

VEGFA
0.57
0.55
0.59
0.99
0.24
0.88
0.20
0.61
0.21
033
0.78
0.11
0.58
0.04
0.19
0.42
0.55
0.90
0.88
0.41
0.92
0.26
0.28
091
0.59
0.60
0.30
0.95



Additional file 12: Table S9D. Protein levels with gene

Infected, 24h protein vs. module correlation

MEblack
MEblue
MEbrown
MEcyan
MEdarkgreen
MEdarkgrey
MEdarkorange
MEdarkred
MEdarkturquoise
MEgreen
MEgreenyellow
MEgrey
MEgrey60
MElightcyan
MElightgreen
MElightyellow
MEmagenta
MEmidnightblue
MEorange
MEpink
MEpurple
MEred
MEroyalblue
MEsalmon
MEtan
MEturquoise
MEwhite
MEyellow

Infected, 24h protein vs.

MEblack
MEblue
MEbrown
MEcyan
MEdarkgreen
MEdarkgrey
MEdarkorange
MEdarkred
MEdarkturquoise
MEgreen
MEgreenyellow
MEgrey
MEgrey60
MElightcyan
MElightgreen
MElightyellow
MEmagenta
MEmidnightblue
MEorange
MEpink
MEpurple
MEred
MEroyalblue
MEsalmon
MEtan
MEturquoise
MEwhite
MEyellow

GT2
-0.50
-0.52
0.01
0.17
-0.25
-0.06
-0.28
-0.21
0.00
-0.22
0.21
0.20
0.45
0.24
0.28
-0.43
-0.11
-0.19
0.42
0.09
0.10
-0.55
0.36
-0.22
0.52
-0.04
-0.15
-0.61

GT2
0.01
0.01
0.97
0.41
0.22
0.78
0.16
031
0.99
0.28
0.30
033
0.02
0.24
0.17
0.03
0.59
0.35
0.03
0.67
0.64
0.00
0.07
0.29
0.01
0.83
0.48
0.00

q

dul I
corr

24h inf

CCL13 CCL17 CCL19 CCL2 CCL20 CCL22 CCL3

-0.29
-0.03
-0.25
0.03
0.09
0.39
-0.09
-0.07
-0.34
-0.74
-0.26
0.45
0.21
-0.13
0.19
0.13
0.09
-0.16
0.05
-0.06
0.08
-0.24
-0.11
0.05
0.36
0.18
-0.32
-0.20

module correlation p value

0.10
0.28
-0.16
0.25
0.11
0.36
0.16
-0.17
0.04
-0.39
-0.30
0.34
-0.09
-0.42
-0.24
0.01
0.14
-0.22
-0.22
-0.08
-0.14
0.14
-0.17
0.20
-0.01
0.06
-0.11
0.22

CCL13 cCL17

0.15
0.87
0.23
0.87
0.66
0.05
0.67
0.75
0.09
0.00
0.20
0.02
0.31
0.52
0.35
0.54
0.67
0.44
0.83
0.77
0.71
0.24
0.58
0.81
0.07
0.38
0.11
033

0.64
0.16
0.43
0.22
0.59
0.07
0.42
0.42
0.84
0.05
0.13
0.09
0.65
0.03
0.24
0.97
0.51
0.28
0.27
0.71
0.50
0.49
0.41
0.32
0.98
0.76
0.59
0.28

-0.08
0.26
-0.32
0.15
0.10
0.40
0.14
-0.05
-0.19
-0.65
-0.38
0.48
0.08
-0.47
-0.02
0.16
0.24
-0.32
-0.15
-0.24
-0.04
-0.04
-0.34
0.28
0.24
0.18
-0.28
0.11

ccL19
0.69
0.20
0.11
0.48
0.62
0.04
0.49
0.81
0.35
0.00
0.06
0.01
0.69
0.02
0.92
0.42
0.24
0.11
0.46
0.24
0.85
0.85
0.09
0.16
0.23
0.38
0.16
0.58

0.07
0.43
-0.14
0.28
0.00
0.47
0.25
-0.05
-0.07
-0.44
-0.37
0.41
-0.22
-0.54
-0.26
0.15
031
-0.34
-0.28
-0.22
-0.03
0.18
-0.32
0.31
-0.02
0.24
-0.21
0.34

ccL2
0.75
0.03
0.48
0.17
0.99
0.02
0.22
0.80
0.75
0.02
0.06
0.04
0.28
0.00
0.19
0.46
0.13
0.09
0.17
0.27
0.87
0.38
0.11
0.12
0.91
0.23
0.29
0.09

-0.23
0.26
-0.45
-0.08
-0.13
0.37
-0.03
0.21
-0.44
-0.66
-0.36
0.43
0.13
-0.21
0.30
0.30
0.26
-0.19
-0.14
-0.42
0.13
-0.16
-0.52
0.07
0.41
0.32
-0.54
0.10

CcCL20
0.25
0.21
0.02
0.70
0.53
0.06
0.88
0.30
0.02
0.00
0.07
0.03
0.54
0.29
0.14
0.13
0.21
0.35
0.49
0.03
0.52
0.44
0.01
0.74
0.04
0.11
0.00
0.63

0.09
0.25
-0.31
0.00
0.26
0.32
0.07
-0.02
-0.09
-0.47
-0.33
0.34
0.02
-0.31
-0.03
0.18
0.04
-0.06
-0.23
-0.11
-0.12
0.09
-0.23
0.10
0.08
0.02
-0.18
0.18

CCL22
0.65
0.22
0.12
1.00
0.20
0.12
0.73
0.91
0.65
0.02
0.10
0.09
0.91
0.12
0.88
0.39
0.86
0.76
0.26
0.59
0.55
0.65
0.26
0.62
0.68
0.91
0.39
0.38

0.63
0.77
-0.16
0.20
0.41
0.07
0.73
-0.04
-0.14
0.03
-0.54
-0.10
-0.38
-0.71
-0.56
0.47
0.23
-0.04
-0.64
0.05
-0.27
0.80
-0.42
0.75
-0.63
0.14
031
0.76

ccs
0.00
0.00
0.45
0.34
0.04
0.73
0.00
0.83
0.51
0.88
0.00
0.63
0.05
0.00
0.00
0.02
0.27
0.84
0.00
0.79
0.19
0.00
0.03
0.00
0.00
0.49
0.13
0.00

ccLa
0.22
0.35
-0.12
-0.33
0.20
0.03
0.23
0.31
-0.35
-0.03
-0.22
-0.06
-0.13
-0.20
0.08
0.61
0.13
0.12
-0.22
-0.17
0.07
0.27
-0.34
0.29
-0.19
0.18
0.08
0.33

ccL4
0.29
0.08
0.56
0.10
0.33
0.87
0.26
0.12
0.08
0.88
0.27
0.77
0.52
0.34
0.69
0.00
0.53
0.57
0.27
0.40
0.75
0.18
0.09
0.15
0.35
0.38
0.69
0.10

CSF2 CXCL10 CXCL5

-0.11
0.10
0.04
0.07

-0.04
0.41

-0.15

-0.02
0.07

-0.34
0.02
0.37

-0.16

-0.15

-0.04
0.07
0.17

-0.20
0.12

-0.07
0.12

-0.06

-0.04

-0.06
0.10
0.16

-0.14
0.01

CSF2
0.59
0.64
0.83
0.72
0.85
0.04
0.47
0.92
0.74
0.09
0.93
0.06
0.43
0.46
0.86
0.72
0.42
033
0.57
0.72
0.56
0.75
0.84
0.77
0.63
0.44
0.48
0.96

0.01
0.16
-0.40
-0.16
0.23
0.41
0.04
0.12
-0.39
-0.61
-0.35
0.38
0.06
-0.23
0.09
0.32
0.08
0.01
-0.18
-0.26
-0.03
0.02
-0.36
0.10
0.17
0.15
-0.29
0.08

CXCL10
0.97
0.44
0.04
0.42
0.25
0.04
0.86
0.55
0.05
0.00
0.08
0.05
0.79
0.25
0.66
0.12
0.71
0.96
0.38
0.21
0.90
0.94
0.07
0.64
0.39
0.48
0.16
0.70

0.27
0.23
-0.41
-0.01
0.41
0.00
0.23
-0.20
-0.26
-0.49
-0.56
0.07
0.10
-0.26
-0.07
0.21
-0.16
0.26
-0.49
0.19
-0.34
0.27
-0.26
0.23
-0.10
-0.11
-0.09
0.19

CXCL5
0.18
0.26
0.04
0.98
0.04
1.00
0.27
033
0.20
0.01
0.00
0.75
0.62
0.21
0.72
0.30
0.44
0.20
0.01
0.35
0.09
0.17
0.20
0.27
0.62
0.58
0.67
0.35

IL10
-0.66
-0.41
0.51
-0.02
-0.69
0.36
-0.64
0.25
031
0.02
0.67
0.39
-0.15
0.27
0.27
-0.30
0.30
-0.49
0.78
-0.46
0.58
-0.72
0.27
-0.55
0.52
0.26
-0.31
-0.45

IL10
0.00
0.04
0.01
0.93
0.00
0.07
0.00
0.22
0.12
0.90
0.00
0.05
0.47
0.19
0.18
0.13
0.13
0.01
0.00
0.02
0.00
0.00
0.18
0.00
0.01
0.19
0.12
0.02

IL15
-0.21
0.20
-0.20
0.19
0.09
0.48
0.15
-0.01
-0.26
-0.77
-0.45
0.54
0.06
-0.50
-0.01
0.17
0.30
-0.40
-0.11
-0.26
0.09
-0.14
-0.28
0.30
031
0.32
-0.37
0.01

IL15
0.31
0.32
0.33
0.36
0.67
0.01
0.47
0.96
0.20
0.00
0.02
0.00
0.77
0.01
0.97
0.42
0.13
0.04
0.61
0.20
0.68
0.49
0.17
0.13
0.13
0.12
0.06
0.96

IL16
0.19
0.48
-0.13
0.26
-0.22
0.23
0.27
0.00
0.04
0.01
-0.22
0.15
-0.29
-0.38
-0.30
0.08
0.28
-0.25
-0.34
-0.27
-0.08
0.30
-0.36
0.24
-0.16
0.16
-0.15
0.49

IL16
0.36
0.01
0.52
0.21
0.28
0.25
0.18
0.99
0.84
0.95
0.28
0.46
0.15
0.06
0.14
0.71
0.16
0.23
0.09
0.19
0.69
0.14
0.07
0.25
0.43
0.44
0.46
0.01

IL18
-0.16
0.35
-0.26
-0.13
-0.01
0.49
0.03
0.25
-0.38
-0.69
-0.34
0.47
-0.02
-0.35
0.22
0.42
0.30
-0.26
-0.12
-0.43
0.17
-0.08
-0.48
0.14
0.29
0.34
-0.39
0.20

L8
0.43
0.08
0.20
0.51
0.94
0.01
0.89
0.22
0.06
0.00
0.09
0.01
0.93
0.08
0.28
0.03
0.14
0.20
0.55
0.03
0.39
0.69
0.01
0.50
0.14
0.09
0.05
0.32

IL1A
-0.07
0.26
-0.23
-0.04
0.07
0.56
-0.05
0.06
-0.17
-0.67
-0.22
0.58
-0.07
-0.38
0.05
0.24
0.20
-0.25
-0.05
-0.32
0.04
-0.06
-0.29
0.07
0.25
0.19
-0.27
0.14

IL1A
0.73
0.20
0.27
0.85
0.74
0.00
0.79
0.78
0.42
0.00
0.29
0.00
0.74
0.06
0.79
0.23
0.32
0.22
0.80
0.11
0.86
0.77
0.15
0.73
0.21
0.35
0.19
0.48

IL1B
-0.34
-0.06
0.26
-0.22
-0.37
0.56
-0.54
0.28
0.18
-0.27
0.45
0.63
-0.30
-0.04
0.19
0.08
0.29
-0.39
0.49
-0.60
0.37
-0.44
-0.01
-0.40
0.40
0.22
-0.30
-0.09

IL1B
0.09
0.78
0.19
0.27
0.06
0.00
0.00
0.16
0.38
0.18
0.02
0.00
0.14
0.83
0.35
0.69
0.14
0.05
0.01
0.00
0.06
0.03
0.95
0.04
0.04
0.29
0.13
0.67

IL6
0.04
0.11

-0.02

-0.34

-0.06
0.31

-0.35
0.19
0.09

-0.16
0.21
0.42

-0.19

-0.06
0.12
0.24
0.06

-0.02
0.13

-0.39
0.03

-0.09

-0.11

-0.26
0.17

-0.01

-0.11
0.14

0.84
0.58
0.91
0.09
0.76
0.13
0.08
0.35
0.66
0.44
0.31
0.03
0.35
0.75
0.55
0.25
0.78
0.93
0.52
0.05
0.89
0.67
0.58
0.19
0.41
0.95
0.60
0.51

L7
-0.19
-0.11
0.16
0.19
-0.04
0.06
0.04
-0.09
0.00
-0.13
-0.10
0.03
0.13
-0.05
0.01
-0.22
0.03
-0.17
0.07
0.08
0.07
-0.16
0.11
0.04
0.15
0.06
-0.03
-0.17

0.34
0.60
0.44
0.35
0.85
0.77
0.85
0.65
0.99
0.52
0.63
0.90
0.53
0.83
0.95
0.28
0.87
0.41
0.73
0.71
0.75
0.43
0.60
0.85
0.46
0.76
0.87
0.42

L8
0.53
0.57
-0.51
-0.04
0.62
0.04
0.52
-0.09
-0.37
-0.36
-0.68
0.02
0.00
-0.49
-0.22
0.52
-0.07
0.25
-0.69
0.15
-0.40
0.62
-0.44
0.54
-0.35
-0.04
0.10
0.53

0.00
0.00
0.01
0.84
0.00
0.84
0.01
0.67
0.07
0.07
0.00
0.93
0.98
0.01
0.28
0.01
0.74
0.22
0.00
0.46
0.04
0.00
0.02
0.00
0.08
0.84
0.64
0.01

MMP1 MMP10 MMP2 MMP3 MMP9 TNF VEGFA

-0.02
0.37
-0.28
-0.26
-0.04
0.13
0.07
0.37
-0.47
-0.37
-0.36
0.09
-0.13
-0.13
0.22
0.54
0.21
0.05
-0.30
-0.33
0.18
0.08
-0.55
0.09
0.06
0.32
-0.43
0.29

MMP1
0.91
0.07
0.16
0.20
0.86
0.54
0.74
0.06
0.02
0.06
0.07
0.67
0.53
0.51
0.27
0.00
0.29
0.82
0.13
0.10
0.37
0.71
0.00
0.66
0.77
0.11
0.03
0.15

-0.04
0.11
-0.08
0.34
-0.05
-0.02
0.17
-0.24
0.00
-0.26
-0.22
0.16
-0.05
-0.32
-0.23
-0.13
0.18
-0.29
-0.09
0.01
-0.06
0.01
-0.13
0.24
0.04
0.09
-0.11
0.05

MMP10
0.84
0.60
0.70
0.09
0.82
0.94
0.40
0.25
0.99
0.21
0.28
0.45
0.83
0.11
0.26
0.54
0.38
0.16
0.67
0.95
0.76
0.95
0.52
0.25
0.84
0.65
0.61
0.82

0.28
0.21
-0.47
-0.48
0.22
-0.21
0.15
0.20
-0.50
0.06
-0.31
-0.25
0.27
0.20
0.33
0.50
-0.27
0.54
-0.42
0.04
-0.21
0.29
-0.36
0.05
-0.12
-0.13
0.01
0.27

MMP2
0.17
0.30
0.02
0.01
0.29
0.31
0.47
0.32
0.01
0.77
0.12
0.22
0.19
0.32
0.10
0.01
0.18
0.00
0.03
0.86
0.30
0.15
0.07
0.82
0.55
0.53
0.98
0.19

0.31
0.29
-0.37
0.28
0.21
0.04
0.30
-0.28
-0.01
-0.17
-0.35
0.08
0.02
-0.30
-0.31
-0.08
-0.08
0.04
-0.44
0.12
-0.39
0.36
-0.21
0.23
-0.16
-0.15
-0.04
0.31

MMP3
0.13
0.16
0.06
0.17
0.30
0.86
0.14
0.17
0.95
0.39
0.08
0.70
0.91
0.13
0.12
0.69
0.68
0.84
0.02
0.57
0.05
0.07
0.30
0.26
0.44
0.48
0.85
0.13

-0.37
-0.14
0.03
0.42
-0.58
0.18
-0.09
-0.13
0.13
-0.09
0.03
0.20
0.04
-0.05
-0.02
-0.41
0.29
-0.41
0.19
-0.25
0.13
-0.35
-0.03
-0.01
0.34
0.19
-0.32
-0.22

MMP9
0.06
0.49
0.88
0.03
0.00
0.38
0.67
0.52
0.52
0.67
0.90
0.32
0.86
0.81
0.91
0.04
0.15
0.04
0.36
0.22
0.52
0.08
0.87
0.95
0.09
0.34
0.12
0.28

0.10
0.14
-0.12
-0.30
-0.06
0.28
-0.28
0.14
0.07
-0.15
0.14
0.42
-0.17
-0.10
0.09
0.24
0.02
0.02
0.04
-0.35
-0.04
-0.02
-0.13
-0.22
0.13
-0.04
-0.12
0.17

0.64
0.48
0.58
0.14
0.75
0.17
0.17
0.48
0.73
0.47
0.49
0.03
0.41
0.64
0.67
0.23
0.90
0.93
0.83
0.08
0.85
0.91
0.53
0.29
0.54
0.85
0.55
0.41

-0.26
-0.10
0.05
0.19
-0.06
-0.07
-0.05
0.01
-0.05
-0.25
-0.10
0.06
0.04
-0.10
-0.02
-0.28
0.18
-0.26
0.05
-0.21
0.10
-0.27
-0.14
-0.01
0.32
0.13
-0.35
-0.15

VEGFA
0.19
0.62
0.80
0.34
0.76
0.73
0.80
0.95
0.79
0.22
0.64
0.78
0.85
0.63
0.92
0.16
0.39
0.20
0.80
0.30
0.64
0.18
0.50
0.96
0.11
0.53
0.08
0.47



Additional file 12: Table S9E. Protein levels with gene module correlations, 72h control

Control, 72h protein vs. module correlation

CCL13 CCL17 CCL19 CCL2 CCL20
MEblack 0.09 050 029 051 0.12
MEblue -038 023 -0.24 033 -045
MEbrown 0.52 046 041 039 067
MEcyan -022 001 -0.01 0.09 -0.32
MEdarkgreen 0.09 -0.15 -0.08 -033 0.18
MEdarkgrey -0.11 027 -0.25 032 -0.11
MEdarkolivegreen -0.16 -0.03 -0.12 0.07 -0.31
MEdarkorange -029 -059 -0.33 -0.65 -0.33
MEdarkred 0.48 040 057 017 039
MEdarkturquoise -030 0.00 -0.18 0.04 -0.45
MEgreen -0.39 -047 -0.37 -035 -0.42
MEgreenyellow 0.07 -0.14 -0.15 -0.12 0.11
MEgrey -003 -035 0.04 -034 -0.10
MEgrey60 003 -021 0.6 -0.21 -0.04
MElightcyan -032 -0.03 -0.39 -0.05 -0.32
MElightgreen 020 043 -001 021 0.16
MElightyellow -0.07 -0.57 -0.03 -0.59 -0.11
MEmagenta 0.40 -0.07 030 -0.12 038
MEmidnightblue 0.09 011 032 014 -0.03
MEorange 035 019 0.18 000 039
MEpaleturquoise -035 0.00 -0.14 030 -0.40
MEpink 034 060 022 034 035
MEpurple -0.08 -0.27 -0.04 -032 0.03
MEred -0.19 004 001 014 -033
MEroyalblue -0.15 025 010 032 -0.26
MEsaddlebrown 022 038 044 017 011
MEsalmon -0.15 -0.28 0.03 -033 -0.27
MEskyblue -0.18 0.04 -0.15 -0.06 -0.21
MEsteelblue -0.04 013 008 024 -0.15
MEtan 059 059 051 026 0.62
MEturquoise 0.11 -035 -0.02 -050 0.14
MEviolet -0.17 -0.19 -0.41 0.18 -0.12
MEwhite 0.07 004 016 026 0.07
MEyellow 024 050 028 060 0.24

Control, 72h protein vs. module correlation p value

CCL13 CCL17 CCL19 CCL2 CCL20
MEblack 0.65 0.01 0.15 001 058
MEblue 0.06 026 023 010 0.02
MEbrown 0.01 0.02 0.04 0.05 0.00
MEcyan 029 097 097 067 012
MEdarkgreen 0.66 046 0.68 0.10 038
MEdarkgrey 060 019 021 012 061
MEdarkolivegreen 044 089 055 074 0.12
MEdarkorange 0.16 000 0.10 000 0.11
MEdarkred 0.01 0.04 000 041 0.5
MEdarkturquoise 0.14 1.00 037 0.83 0.02
MEgreen 0.05 0.02 006 0.08 0.03
MEgreenyellow 074 049 047 056 0.60
MEgrey 0.90 0.08 085 009 061
MEgrey60 0.88 031 044 030 083
MElightcyan 011 087 005 081 011
MElightgreen 032 0.03 096 031 043
MElightyellow 074 0.00 0.89 0.00 0.59
MEmagenta 0.04 073 0.14 055 0.06
MEmidnightblue 067 058 012 051 0.87
MEorange 0.08 036 037 1.00 0.05
MEpaleturquoise 0.08 098 0.50 0.14 0.04
MEpink 0.09 0.00 0.29 0.09 0.08
MEpurple 070 0.18 084 011 088
MEred 035 0.86 094 050 0.10
MEroyalblue 048 021 061 011 020
MEsaddlebrown 028 0.06 0.03 040 0.60
MEsalmon 046 0.17 0.88 0.10 0.8
MEskyblue 038 085 046 077 030
MEsteelblue 084 052 071 024 046
MEtan 0.00 0.00 0.01 020 0.00
MEturquoise 0.60 0.08 0.92 001 051
MEviolet 042 036 004 039 057
MEwhite 073 085 044 021 072

MEyellow 024 001 016 000 023

CcCL22
0.52
0.00
0.50

-0.06
-0.05
-0.03
-0.17
-0.58

ccL3
0.17
-0.02
0.34
-0.30
0.20
0.22
-0.21
-0.20
0.27
-0.28
-0.43
-0.08
-0.38
-0.17
-0.05
0.62
-0.32
-0.01
-0.03
0.26
-0.36
0.64
-0.04
-0.22
-0.04
0.19
-0.13
0.16
-0.11
0.62
-0.07
-0.15
-0.21
0.18

ccL
-0.13
-0.10
-0.01
-0.30
0.13
-0.01
-0.16
0.12
-0.03
-0.30
-0.08
-0.06
-0.11
-0.12
-0.06
-0.10
0.10
-0.06
0.00
0.01
-0.09
-0.08
0.20
-0.17
-0.08
-0.11
0.00
0.10
-0.18
-0.11
0.02
0.21
-0.05
-0.05

CSF2 CXCL10 CXCL5 IL10

0.02
-0.08
0.20
-0.24
-0.07
0.11
-0.06
-0.01
0.46
-0.07
-0.34
-0.11
-0.20
-0.01
-0.10
0.36
-0.01
0.18
-0.05
0.23
-0.21

0.23
-0.22
0.34
0.14
-0.19
-0.23

CXCLS
0.25
0.27
0.09
0.50
0.35
0.27
0.78
0.06
0.66
0.74
0.70
0.97
0.46
0.22
0.06
0.22
0.64
0.13
0.06
0.72
0.64
0.81
0.18

-0.40

-0.12

-0.36

IL10
0.04
0.59
0.45
0.11
0.12
0.03
0.88
0.04
0.65
0.54
0.68
0.42
0.45
0.03
0.01
0.04
0.61
0.47
0.00
0.17
0.14
035
0.40
0.08
0.29
0.50
0.49
0.03
0.01
0.56
0.11
0.99
0.01
0.07

IL15
-0.02
-0.48
0.08
0.15
0.07
-0.60

IL1s
0.91
0.01
0.71
0.46
0.73
0.00
0.26
0.67
0.20
0.42
0.46
0.82
0.03
0.08
0.14
0.01
0.05
0.10
0.48
0.75
0.35
0.18
033
0.84
0.20
0.93
0.54
0.08
0.89
0.49
0.12
0.11
0.48
0.36

IL16 1118
031 024
0.37 -0.38
0.24 0.63
-0.04 -0.22
-001 0.13
041 -017
0.03 -0.34
-0.45 -0.36
-0.28 0.36
0.02 -0.43
-0.14 -0.44
0.06 -0.01
-0.45 -0.11
-0.30 0.05
0.23 -0.38
031 0.19
-0.69 -0.11
-0.31 033
-0.23  0.06
0.01 027
0.17 -031
035 036
-0.21 0.07
0.00 -0.24
0.05 -0.13
-0.26 0.25
-0.42 -0.16
-0.03 -0.15
0.09 -0.08
0.13 0.63
-039 0.04
0.40 -0.23
0.05 0.12
034 0.28

IL16 1L18
0.13 0.24
0.07 0.05
0.23 0.00
0.86 0.28
0.96 0.51
0.04 041
0.89 0.09
0.02 0.07
0.16 0.07
091 0.03
0.50 0.02
0.76 0.97
0.02 0.60
0.13 0.81
0.27 0.06
0.12 036
0.00 0.60
0.12 0.10
026 0.77
095 0.18
0.41 0.12
0.08 0.07
030 0.74
099 024
0.80 0.52
0.20 0.21
0.03 0.45
0.88 0.47
0.68 0.69
0.53 0.00
0.05 0.86
0.04 0.26
0.81 0.56
0.09 0.17

IL1A
0.24
0.11
0.29

-0.19
0.22
0.20

-0.12

-0.32

-0.10

-0.22

-0.25

-0.02

-0.37

-0.22
0.05
031

-0.48

-0.21

-0.11
0.18

-0.15
0.43

-0.08

-0.14

-0.05

-0.09

-0.26
0.01

-0.05
0.44

-0.16
0.13

-0.11
0.20

LB
-0.37
0.01
0.02
-0.43
0.44
0.43
-0.07
0.32
0.01
-0.02
-0.15
0.22
-0.27
-0.42
0.47
0.56

s
034
-0.31
0.40
0.04
-0.05
-0.37
-0.18
-0.39
0.24
-0.33
-0.22
-0.13
0.05
031
-0.53
-0.07
-0.07
0.29
0.44
0.02
-0.07
0.14
-0.08
0.07
0.06
0.23
0.07
-0.33
0.24
0.50
-0.12
-0.18
0.32
0.33

MMP1 MMP10 MMP2 MMP3 MMP9 TNF

-0.26
0.00
0.07

-0.30
0.22

0.09

0.13
-0.01
0.19
-0.09
-0.10
0.02
-0.17
-0.21
-0.46
-0.22
0.03
-0.03
-0.23
0.08
-0.17
-0.03
-0.22
-0.01
0.06
-0.19
0.22
-0.05
0.03
0.04
0.01
-0.26
-0.06
-0.16
0.17
-0.08
-0.29
0.36
0.27

MMP2
0.52
0.97
035
0.67
0.62
0.92
0.40
0.30
0.02
0.29
0.87
0.90
0.27
0.69
0.41
0.87
0.28

0.77
0.35
0.27
0.82
0.87
0.85
0.96
0.20
0.78
0.45
0.42
0.69

0.07
0.19
0.28

0.50
0.20
033
0.15
-0.17
0.06
0.06
-0.61
-0.07
-0.04
-0.22
-0.08
-0.24
-0.01
-0.13
0.21
-0.60
-0.06
0.21
0.00
0.12
0.39
-0.26
0.19
0.24
0.17
-0.17
-0.10
0.29
0.50
-0.38
-0.13
0.19
0.46

0.05
-0.32
0.18
-0.38
0.22
-0.32
-0.27

0.01
0.09
0.08
-0.29
0.29
0.23
-0.04
-0.04
-0.11
-0.14
-0.22
0.02

TNF
0.94
0.65
0.69

0.16
0.25
0.84
0.84

0.49
0.29
0.91
0.07
0.61

0.00
0.08
0.58
0.15
038
0.12
0.00
0.82
0.50
0.61
0.53
0.78
0.32
0.43

0.92
0.82
0.15
0.87

VEGFA



Additional file 12: Table S9F. Protein levels with gene module correlations, 72h infected
Infected, 72h protein vs. module correlation

GT2 CCL13 CCL17 CCL19 CCL2 CCL20 CCL22 CCL3
MEblack 0.07 025 025 022 014 022 034 -0.06
MEblue -0.02 0.02 0.01 -0.14 -0.09 -0.18 0.06 -0.20
MEbrown -0.08 -012 030 021 040 023 003 032
MEcyan 0.00 -0.28 -0.17 -006 005 -0.13 -0.29 0.17
MEdarkgreen  0.09 -009 -0.18 -0.02 -0.15 0.02 -0.16 -0.06
MEdarkgrey ~ -0.21 -047 000 -030 011 -039 -0.34 0.07
MEdarkolivegre -0.17 -034 002 -0.16 008 -031 -0.22 0.22
MEdarkorange  0.08 0.11 -051 -0.24 -050 -0.19 -0.24 -0.19
MEdarkred 0.19 043 037 061 049 041 038 022
MEdarkturquoi: -0.05 0.11 0.0 -0.10 -0.07 -0.10 0.09 -0.15
MEgreen 0.05 0.11 -0.17 -0.26 -0.38 -0.10 0.04 -0.34
MEgreenyellow -0.06 -0.18 005 -0.11 0.05 -0.02 -0.13 0.00
MEgrey -0.28 -043 -0.17 -0.54 -0.23 -0.60 -0.40 -0.25
MEgrey60 0.04 0.15 -0.04 000 -022 003 0.19 0.08
MElightcyan 0.03 012 -0.12 -0.23 -025 -0.11 0.00 -0.52
MElightgreen  -0.08 -0.14 -0.10 -035 -0.35 -0.26 0.04 -0.41
MElightyellow  0.00 -001 -031 -0.02 -0.15 -0.05 -0.27 0.16
MEmagenta -0.06 -0.17 007 004 015 002 -0.10 031
MEmidnightblu -0.11 011 029 036 030 012 030 043
MEorange -0.06 -002 011 020 029 015 -0.07 0.17
MEpaleturquois -0.19 -042 005 -027 010 -0.38 -0.19 0.30
MEpink 0.09 036 027 031 016 029 041 -0.26
MEpurple 0.22 020 -033 -0.07 -0.36 0.05 -0.01 -0.25
MEred -0.02 0.09 009 -0.03 -0.05 -0.08 0.18 0.01
MEroyalblue  -0.06 -0.03 0.14 009 015 -0.13 0.07 022
MEsaddlebrowr 0.00 034 020 034 009 021 025 -0.09
MEsalmon 0.10 0.12 -0.28 -0.06 -0.34 -0.13 0.02 -0.03
MEskyblue -0.08 0.00 027 016 026 022 013 018
MEsteelblue  -0.16 -0.09 029 005 019 -008 017 022
MEtan 0.22 061 047 076 047 070 055 0.06
MEturquoise 0.13 0.09 -0.20 0.03 -0.16 0.10 -0.15 -0.08
MEviolet -0.26 -045 001 -027 015 -0.28 -0.28 0.26
MEwhite -0.16 -030 021 -0.06 024 -007 -0.03 035
MEyellow -0.18 -026 037 0.11 045 000 0.04 0.40

Infected, 72h protein vs. module correlation p value

GT2 CCL13 CCL17 CCL19 CCL2 CCL20 CCL22 CCL3
MEblack 0.74 021 022 029 050 029 009 0.79
MEblue 0.93 094 098 048 065 039 076 032
MEbrown 0.71 056 0.14 031 004 026 089 0.11
MEcyan 0.99 017 041 076 082 053 015 0.40
MEdarkgreen  0.65 067 037 092 046 094 045 078
MEdarkgrey 0.30 0.02 099 0.14 060 0.05 009 0.73
MEdarkolivegre 0.41 0.09 092 045 069 013 027 029
MEdarkorange  0.70 060 0.01 023 0.01 035 025 034
MEdarkred 0.36 0.03 0.06 0.00 0.01 0.04 005 028
MEdarkturquoi: 0.80 058 062 0.62 073 061 067 045
MEgreen 0.81 059 040 020 0.05 0.63 0.84 0.09
MEgreenyellow 0.79 039 082 059 082 091 052 099
MEgrey 0.16 0.03 042 000 025 000 005 022
MEgrey60 0.84 045 086 099 029 088 034 071
MElightcyan 0.90 057 055 026 022 059 099 001
MElightgreen  0.68 051 063 0.08 0.08 020 084 004
MElightyellow  0.99 096 0.13 093 047 080 019 045
MEmagenta 0.75 042 072 084 047 093 064 0.13
MEmidnightblu  0.59 0.58 0.5 0.07 013 056 0.13 0.03
MEorange 0.76 094 058 032 015 046 0.74 0.40
MEpaleturquois 0.35 0.03 0.80 0.18 062 006 035 0.13
MEpink 0.65 0.07 018 0.13 043 015 004 020
MEpurple 0.29 034 010 0.74 0.07 079 095 0.23
MEred 0.94 0.67 0.65 090 080 069 038 098
MEroyalblue 0.78 0.88 0.51 0.65 047 053 073 028
MEsaddlebrowr 0.99 0.09 033 0.09 064 031 023 065
MEsalmon 0.64 057 017 077 0.09 054 091 0.89
MEskyblue 0.69 100 019 045 021 029 052 038
MEsteelblue 0.44 0.65 015 081 036 069 039 029
MEtan 0.29 0.00 0.02 000 002 000 0.00 078
MEturquoise 0.54 067 032 0.87 045 0.63 047 0.70
MEviolet 0.20 0.02 096 0.18 047 0.16 0.17 0.20
MEwhite 0.43 013 029 077 024 075 090 0.08

MEyellow 038 0.19 0.06 0.58 0.02 099 085 0.05

CSF2 CXCL10 CXCLS
0.32 0.06 0.06
0.17 -0.12 -0.15
005 -009 027

-0.27 0.00 -0.04

-0.16 0.04 -0.15

-0.07 -042 -0.01

-0.21 -0.11  0.20

-0.23 0.14 -0.36
0.52 0.19 0.04
025 -0.13 0.5

-0.06 0.06 -0.15

-008 -0.19 0.06
005 -0.62 -0.34

-0.17 043 023
024 -028 -035
022 -035 -0.26

-0.40 017 -0.11

-0.20 0.05 025
0.01 041 041
0.10 -0.15 0.14

-035 -001 024
0.71 -0.23 -0.11

-0.09 015 -0.37
0.06 0.15 015
0.13 0.09 0.15
046 -0.14 0.00

-0.18 037 -0.08

-0.06 0.08 046
0.05 011 047
0.61 018 0.27

-0.09 0.06 -0.18

-0.34 -0.11  0.15

-0.30 0.05 036
0.02 -0.09 038

CSF2 CXCL10 CXCLS
0.11 0.77 079
0.42 056 0.46
0.81 0.67 0.18
0.18 0.99 0.86
0.43 0.84 046
0.73 0.03 0.98
031 0.58 033
0.27 049 0.07
0.01 036 0.86
0.22 052 0.82
0.76 0.76  0.46
0.68 035 0.76
0.79 0.00 0.09
0.41 0.03 025
0.24 0.17  0.08
0.28 0.08 021
0.04 040 0.60
0.33 0.80 022
0.98 0.04 0.04
0.61 045 051
0.08 096 0.25
0.00 025 0.59
0.68 0.45 0.06
0.78 046 045
0.54 0.65 045
0.02 0.49 0.98
0.39 0.06  0.69
0.76 070  0.02
0.80 0.58 0.02
0.00 038 0.8
0.67 0.78 039
0.09 0.61 047
0.14 0.80 0.07
0.92 0.67 0.06

iL10
0.03
0.05

-0.08
0.01
0.21

-0.06

-0.32
-0.27

0.23
-0.17
-0.32
-0.58

-0.37

IL15
0.24
-0.12
-0.01
-0.16
0.05
-0.57
-0.36

IL16
0.04

18
0.27
-0.12
0.22
-0.15
-0.02
-0.35
-0.33
-0.21
0.50
-0.09
-0.13
-0.06
-0.51
-0.05
-0.06
-0.29
-0.08
-0.04

IL1A
0.33
-0.03
033
-0.15
-0.17
-0.14
-0.19
-0.43
0.52
-0.03
-0.27

-0.06 -0.f

-0.37
-0.13
-0.14
-0.24
-0.27
-0.01
0.26
0.20
-0.17
0.43
-0.17
-0.02
0.12
037
-0.26

0.17 -0.f

0.10
0.74
-0.15
-0.17
0.03
0.28

[[§1:]
0.25
0.04
0.15

-0.14

-0.02

-0.11

0.17

L8  MMP1I MMP10 MMP2 MMP3 MMP9

0.15
-0.13
0.22
-0.05
-0.15
-0.18
0.09
-0.24
0.26
-0.06
-0.22
-0.13
-0.50
0.30
-0.48

-0.06
0.03
-0.11

0.03
-0.10
0.19
0.05
0.00
-0.01
0.07
-0.09
0.16
-0.04
-0.21
-0.07
-0.15
0.07
-0.28
-0.15
0.03
0.13
0.27
0.12
0.05
-0.03
-0.13
0.02
0.18
0.03
0.03
0.08
0.14
0.10
0.00
0.06
0.07
0.20

MMP10
0.89
0.61
0.36
0.79
0.99
0.95
0.74
0.66
0.44
0.84
031
0.75
0.46
0.72
017
0.47
0.90
0.52
0.18
0.57

0.06
0.04
0.08
-0.01
-0.21
0.07
0.14
-0.07
-0.03

MMmP2
0.77
0.85
0.71
0.96
0.31
0.72
0.50
0.73
0.89
0.72
0.66
0.60
0.95
0.28
0.21
0.85
0.69
0.62
0.17
0.76
0.10
0.57
0.50
033
0.15
0.75
0.52
0.84
0.13
0.40
0.30
0.41
031
0.23

0.16
0.03
0.24
-0.13
-0.26
0.08
0.11
-0.48
0.02
0.09
-0.05
0.11
-0.15
0.11
-0.15

0.30
0.03
-0.26
-0.22

TNF
0.38
0.07
0.04

-0.27

-0.11

-0.36

-0.37

-0.12
0.59
0.10

-0.04

-0.17
-0.37
-0.06

VEGFA
0.11
-0.21
0.21
0.12
0.22
-0.23
-0.24
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