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Table S3. Array data in 88 upregulated genes in cell cultures

	[bookmark: RANGE!A1:H89]GeneName
	HCT116 Normalized
	OHP1 Normalized
	OHP1/HCT
	OHP3 Normalized
	OHP3/HCT
	OHP5 Normalized
	OHP5/HCT

	ADAMTS14
	2.08 
	5.84 
	2.81 
	5.14 
	2.47 
	6.28 
	3.02 

	AKR1C1
	0.01 
	7.38 
	607.63 
	0.13 
	10.98 
	0.04 
	3.48 

	AKR1C3
	0.18 
	8.78 
	50.09 
	4.06 
	23.17 
	0.72 
	4.10 

	ALCAM
	3.85 
	9.19 
	2.39 
	10.05 
	2.61 
	9.73 
	2.53 

	APOBEC3C
	1.26 
	2.69 
	2.14 
	5.95 
	4.74 
	3.45 
	2.75 

	APOBEC3D
	0.27 
	0.60 
	2.20 
	1.95 
	7.18 
	1.16 
	4.27 

	APOBEC3F
	0.85 
	1.80 
	2.11 
	4.39 
	5.14 
	2.32 
	2.71 

	APOBEC3G
	0.22 
	2.21 
	9.91 
	3.66 
	16.43 
	2.05 
	9.17 

	ARHGEF37
	0.42 
	2.25 
	5.34 
	1.57 
	3.73 
	1.81 
	4.29 

	BCAM
	0.13 
	0.29 
	2.25 
	0.25 
	2.01 
	0.37 
	2.93 

	C10orf11
	0.14 
	0.41 
	2.86 
	0.35 
	2.43 
	0.30 
	2.08 

	C6orf15
	0.01 
	0.04 
	3.62 
	0.07 
	5.74 
	0.11 
	9.33 

	CALB2
	0.17 
	0.78 
	4.61 
	2.76 
	16.36 
	0.87 
	5.17 

	CCL28
	0.01 
	0.05 
	4.15 
	0.03 
	2.52 
	0.05 
	4.16 

	CD274
	0.01 
	0.02 
	2.42 
	0.04 
	3.67 
	0.04 
	3.65 

	CFH
	0.19 
	0.74 
	3.98 
	1.63 
	8.72 
	0.88 
	4.69 

	CLIP4
	1.11 
	2.73 
	2.47 
	5.82 
	5.26 
	2.74 
	2.47 

	CMPK2
	0.25 
	0.57 
	2.24 
	2.30 
	9.09 
	0.58 
	2.30 

	COL13A1
	0.72 
	8.26 
	11.48 
	3.40 
	4.72 
	5.35 
	7.43 

	COL9A2
	0.01 
	0.03 
	3.34 
	0.03 
	2.81 
	0.03 
	2.55 

	CPAMD8
	0.02 
	0.09 
	4.37 
	0.08 
	3.79 
	0.04 
	2.17 

	CSF2RA
	0.03 
	0.11 
	4.15 
	0.14 
	5.36 
	0.09 
	3.48 

	CTSD
	2.64 
	5.97 
	2.26 
	12.09 
	4.57 
	6.53 
	2.47 

	CXCL1
	0.18 
	0.45 
	2.50 
	0.63 
	3.47 
	0.90 
	4.96 

	CXXC4
	0.03 
	0.06 
	2.45 
	0.08 
	3.22 
	0.07 
	2.80 

	CYP2J2
	0.25 
	0.68 
	2.75 
	0.98 
	3.94 
	0.50 
	2.01 

	DMBT1
	0.02 
	0.14 
	6.54 
	0.29 
	13.47 
	0.21 
	9.95 

	DNER
	0.12 
	0.40 
	3.24 
	0.31 
	2.50 
	0.86 
	6.95 

	DUSP10
	0.06 
	0.16 
	2.56 
	0.59 
	9.15 
	0.22 
	3.49 

	EDN1
	0.03 
	1.28 
	37.81 
	0.12 
	3.41 
	0.14 
	4.04 

	EPSTI1
	0.01 
	0.06 
	3.98 
	0.10 
	6.99 
	0.03 
	2.06 

	FILIP1L
	0.01 
	0.03 
	3.11 
	0.05 
	4.42 
	0.03 
	2.57 

	FOXA1
	0.10 
	0.21 
	2.22 
	0.57 
	5.87 
	0.30 
	3.12 

	FOXQ1
	0.31 
	6.97 
	22.50 
	19.39 
	62.63 
	4.02 
	12.99 

	GATSL3
	1.20 
	3.72 
	3.10 
	2.75 
	2.29 
	2.41 
	2.01 

	HERC6
	0.02 
	0.14 
	5.88 
	0.27 
	10.87 
	0.14 
	5.68 

	HOXA3
	0.31 
	3.71 
	12.00 
	2.46 
	7.94 
	3.74 
	12.10 

	HOXB3
	0.32 
	0.72 
	2.28 
	0.69 
	2.20 
	0.64 
	2.04 

	HOXB8
	3.25 
	7.40 
	2.27 
	8.74 
	2.69 
	8.68 
	2.67 

	HRCT1
	0.03 
	0.19 
	5.97 
	0.15 
	4.72 
	0.14 
	4.33 

	HSPA1A
	0.04 
	0.21 
	5.69 
	0.13 
	3.44 
	0.16 
	4.26 

	IFI44
	0.02 
	0.39 
	16.48 
	1.81 
	75.81 
	0.15 
	6.44 

	IFIT3
	0.08 
	0.94 
	11.69 
	0.78 
	9.71 
	0.30 
	3.80 

	IGFBP6
	6.89 
	34.51 
	5.01 
	52.22 
	7.58 
	36.98 
	5.37 

	IGFL1
	0.01 
	0.04 
	3.55 
	0.91 
	76.91 
	0.57 
	47.87 

	IKZF2
	0.01 
	0.04 
	2.85 
	0.04 
	3.39 
	0.04 
	3.34 

	IL15
	0.64 
	3.30 
	5.18 
	2.39 
	3.74 
	1.85 
	2.91 

	IL7
	0.05 
	0.25 
	5.02 
	0.38 
	7.80 
	0.10 
	2.13 

	INHBB
	0.17 
	0.49 
	2.98 
	0.55 
	3.31 
	0.36 
	2.16 

	ITGB2
	0.01 
	0.57 
	53.59 
	0.43 
	40.32 
	0.28 
	25.78 

	KIAA1244
	0.26 
	0.64 
	2.47 
	1.22 
	4.73 
	0.79 
	3.05 

	KLF12
	0.69 
	1.43 
	2.07 
	1.47 
	2.14 
	1.82 
	2.64 

	KRT86
	0.26 
	0.70 
	2.67 
	0.81 
	3.08 
	1.05 
	4.00 

	KRTAP3-1
	0.16 
	0.32 
	2.01 
	0.50 
	3.11 
	0.59 
	3.68 

	LAMP3
	0.45 
	1.57 
	3.47 
	3.27 
	7.21 
	1.02 
	2.26 

	LGALS9
	0.06 
	0.21 
	3.24 
	0.33 
	5.26 
	0.22 
	3.39 

	LGALS9C
	0.72 
	5.24 
	7.25 
	7.87 
	10.90 
	5.36 
	7.42 

	LMO7
	0.08 
	0.76 
	9.82 
	0.36 
	4.69 
	0.43 
	5.58 

	LOC100507165
	0.07 
	0.19 
	2.60 
	0.15 
	2.02 
	0.19 
	2.65 

	LOC643072
	0.17 
	0.34 
	2.08 
	0.48 
	2.93 
	0.47 
	2.87 

	MALT1
	0.08 
	0.46 
	5.59 
	0.24 
	2.94 
	0.19 
	2.35 

	MAST4
	0.10 
	1.32 
	13.14 
	0.88 
	8.76 
	0.89 
	8.84 

	MGP
	0.01 
	0.06 
	5.60 
	0.02 
	2.00 
	0.04 
	3.47 

	MIA
	0.23 
	12.69 
	55.47 
	8.62 
	37.67 
	5.65 
	24.70 

	MILR1
	0.05 
	0.21 
	4.03 
	1.06 
	20.20 
	0.55 
	10.39 

	MX1
	0.07 
	0.30 
	4.48 
	0.28 
	4.23 
	0.16 
	2.34 

	PCDH1
	0.01 
	0.06 
	5.03 
	0.23 
	21.05 
	0.11 
	10.42 

	PMEPA1
	0.05 
	1.97 
	39.44 
	1.53 
	30.77 
	4.77 
	95.65 

	PPAP2B
	0.38 
	1.08 
	2.85 
	7.07 
	18.57 
	2.93 
	7.70 

	PTHLH
	0.05 
	0.16 
	2.87 
	0.18 
	3.30 
	0.18 
	3.30 

	RAB27B
	0.16 
	0.63 
	3.92 
	1.05 
	6.56 
	1.24 
	7.69 

	RPS6KA2
	0.03 
	0.08 
	2.44 
	0.08 
	2.41 
	0.09 
	2.82 

	SAMD9L
	0.01 
	0.24 
	24.74 
	0.46 
	47.60 
	0.06 
	5.73 

	SERPINA1
	0.26 
	3.25 
	12.52 
	1.64 
	6.33 
	2.08 
	8.03 

	SGK1
	0.62 
	1.76 
	2.84 
	27.51 
	44.35 
	6.85 
	11.04 

	SH3BP4
	0.06 
	0.42 
	6.73 
	0.21 
	3.35 
	0.32 
	5.14 

	SH3TC2
	0.17 
	0.78 
	4.48 
	0.63 
	3.62 
	0.44 
	2.53 

	SNAR-G1
	0.09 
	0.42 
	4.73 
	0.26 
	2.97 
	0.18 
	2.10 

	SOAT2
	0.08 
	0.23 
	2.69 
	0.37 
	4.44 
	0.46 
	5.48 

	SRPX2
	0.44 
	1.63 
	3.73 
	2.57 
	5.87 
	3.02 
	6.91 

	STRA6
	0.07 
	2.91 
	44.59 
	1.30 
	19.89 
	0.64 
	9.78 

	TMEM164
	0.03 
	0.11 
	3.78 
	0.08 
	2.91 
	0.07 
	2.30 

	TMX4
	1.17 
	4.96 
	4.26 
	3.66 
	3.14 
	2.35 
	2.02 

	WNT7A
	0.03 
	0.06 
	2.54 
	0.12 
	4.79 
	0.08 
	2.96 

	WWC3
	0.78 
	1.70 
	2.16 
	2.74 
	3.49 
	3.00 
	3.83 

	XDH
	0.01 
	0.26 
	24.13 
	0.13 
	11.80 
	0.47 
	43.07 

	XLOC_l2_012847
	0.01 
	0.06 
	4.95 
	0.11 
	8.74 
	0.09 
	6.80 

	ZNF365
	0.15 
	0.47 
	3.13 
	1.54 
	10.23 
	0.54 
	3.62 



