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Table S6. Array data in 29 downregulated genes in cell cultures

	GeneName
	HCT116 
Normalized
	OHP1
Normalized
	OHP1/HCT
	OHP3
Normalized
	OHP3/HCT
	OHP5
Normalized
	OHP5/HCT

	AP3S1
	9.49 
	1.44 
	0.15 
	3.73 
	0.39 
	3.70 
	0.39 

	ARMC4
	2.92 
	0.58 
	0.20 
	0.32 
	0.11 
	1.04 
	0.36 

	C1orf61
	0.46 
	0.07 
	0.15 
	0.21 
	0.46 
	0.16 
	0.36 

	CERS1
	0.42 
	0.07 
	0.17 
	0.10 
	0.24 
	0.07 
	0.18 

	CGREF1
	0.12 
	0.05 
	0.42 
	0.05 
	0.41 
	0.02 
	0.15 

	CHN2
	0.05 
	0.02 
	0.36 
	0.02 
	0.43 
	0.01 
	0.26 

	DMRT1
	0.10 
	0.02 
	0.17 
	0.03 
	0.26 
	0.02 
	0.15 

	EML1
	1.52 
	0.66 
	0.44 
	0.43 
	0.28 
	0.29 
	0.19 

	ERVMER34-1
	1.01 
	0.50 
	0.49 
	0.40 
	0.39 
	0.30 
	0.30 

	GART
	3.22 
	1.57 
	0.49 
	1.57 
	0.49 
	1.42 
	0.44 

	GNAI1
	3.02 
	0.93 
	0.31 
	0.80 
	0.26 
	0.65 
	0.22 

	GPR87
	0.15 
	0.05 
	0.33 
	0.05 
	0.31 
	0.06 
	0.40 

	HBE1
	8.75 
	4.18 
	0.48 
	3.16 
	0.36 
	0.12 
	0.01 

	KITLG
	45.48 
	6.57 
	0.14 
	12.33 
	0.27 
	22.22 
	0.49 

	LINGO1
	1.28 
	0.19 
	0.15 
	0.51 
	0.40 
	0.37 
	0.29 

	LTBP1
	0.07 
	0.02 
	0.30 
	0.03 
	0.38 
	0.03 
	0.37 

	MEST
	3.10 
	1.03 
	0.33 
	1.02 
	0.33 
	1.20 
	0.39 

	NKAIN1
	0.46 
	0.06 
	0.12 
	0.05 
	0.11 
	0.03 
	0.06 

	OR51B5
	0.95 
	0.03 
	0.04 
	0.07 
	0.07 
	0.02 
	0.02 

	PAM
	39.97 
	10.61 
	0.27 
	13.39 
	0.34 
	13.40 
	0.34 

	PVT1
	2.79 
	1.28 
	0.46 
	1.34 
	0.48 
	1.30 
	0.46 

	SAMD13
	1.84 
	0.18 
	0.10 
	0.25 
	0.14 
	0.89 
	0.48 

	SNORD1A
	0.24 
	0.06 
	0.26 
	0.11 
	0.48 
	0.10 
	0.43 

	SNORD1B
	0.20 
	0.08 
	0.41 
	0.09 
	0.44 
	0.08 
	0.41 

	TAF4B
	0.99 
	0.18 
	0.18 
	0.38 
	0.38 
	0.44 
	0.45 

	TERT
	1.47 
	0.27 
	0.19 
	0.38 
	0.26 
	0.32 
	0.22 

	TPBG
	7.20 
	3.29 
	0.46 
	3.42 
	0.48 
	2.87 
	0.40 

	WFDC2
	0.14 
	0.04 
	0.29 
	0.04 
	0.26 
	0.03 
	0.19 

	XLOC_l2_015821
	0.31 
	0.15 
	0.47 
	0.07 
	0.24 
	0.11 
	0.35 



