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SRF: Surface layer
DCM: Deep Chlorophyll Maximium
MES: Mesopelagic zone

−50

0

50

−200 −100 100 200

−50

0

50

−100 100 200-200

−50

0

50

−200 −100 100 200

Procaryotic m
ethyltransferase enzym

e
SRF

DCM

MES

Chlorophyta
Pelagophyceae
Cryptophyta
Choanoflagellida

Candidatus_Rokubacteria

Dictyochophyceae
Bacillariophyta
Haptophyceae
Dinophyceae

Unclasified Eukaryota
Alphaproteobacteria

Taxonomy

longitude

longitude

longitude

2.06E-02

1.47E-02

9.81E-03

4.90E-03
4.90E-04

3.02E-01

MmtN

la
tit

ud
e

la
tit

ud
e

la
tit

ud
e

la
tit

ud
e

la
tit

ud
e

la
tit

ud
e

longitude

longitude

longitude

longitude

−50

50

−100 100 200−200

−50

50

−100 100 200−200

la
tit

ud
e

longitude

DsyG

−50

50

−100 100 200−200

la
tit

ud
e

longitude

la
tit

ud
e

longitude

longitude

longitude

longitude

DSYE

−200 −100 100 200

−200 −100 100 200

−200 −100 100 200

−50

0

50

−50

0

50

−50

0

50

longitude

−100 100 200−200

la
tit

ud
e

50

−50

−100 100 200−200 −100 100 200−200

−100 100 200−200

−100 100 200−200

−100 100 200−200

−100 100 200−200

−50

50

−50

50

−50

50

−50

50

−50

50

−50

50

0 0

0

00

0

0

0

0


