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p. Actinobacteriota | f. Bifidobacteriaceae | g. Bifidobacterium
p. Actinobacteriota | f. Coriobacteriaceae | g. Collinsella
p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Eggerthella

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Slackia
p. Bacteroidota | f. Bacteroidaceae | g. Bacteroides
p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Barnesiella

p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Coprobacter
p. Bacteroidota | f. Marinifilaceae | g. Butyricimonas

p. Bacteroidota | f. Marinifilaceae | g. Odoribacter
p. Bacteroidota | f. Rikenellaceae | g. Alistipes

p. Bacteroidota | f. Tannerellaceae | g. Parabacteroides
p. Desulfobacterota | f. Desulfovibrionaceae | g. Bilophila

p. Euryarchaeota | f. Methanobacteriaceae | g. Methanobrevibacter
p. Firmicutes | f. Anaerovoracaceae | g. Family.XIII.UCG.001

p. Firmicutes | f. Butyricicoccaceae | g. Butyricicoccus
p. Firmicutes | f. Carnobacteriaceae | g. Granulicatella

p. Firmicutes | f. Clostridiaceae | g. Clostridium
p. Firmicutes | f. Defluviitaleaceae | g. Defluviitaleaceae.UCG.011

p. Firmicutes | f. Enterococcaceae | g. Enterococcus
p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelatoclostridium

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelotrichaceae.UCG.003
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Anaerostipes

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. CAG.56

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Coprococcus
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Dorea

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Fusicatenibacter
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospira
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.UCG.010

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Roseburia
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Tyzzerella

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Flavonifractor
p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. NK4A214.group

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillibacter
p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillospira

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. UCG.002
p. Firmicutes | f. Peptostreptococcaceae | g. Romboutsia
p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Faecalibacterium

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Incertae.Sedis
p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Ruminococcus

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Subdoligranulum
p. Firmicutes | f. Streptococcaceae | g. Streptococcus

p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Dialister
p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Citrobacter

p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Escherichia.Shigella
p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Klebsiella
p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Raoultella

p. Proteobacteria | f. Sutterellaceae | g. Parasutterella
p. Verrucomicrobiota | f. Akkermansiaceae | g. Akkermansia
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p. Actinobacteriota | f. Bifidobacteriaceae | g. Bifidobacterium
p. Actinobacteriota | f. Coriobacteriaceae | g. Collinsella
p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Eggerthella

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Slackia
p. Bacteroidota | f. Bacteroidaceae | g. Bacteroides
p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Barnesiella

p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Coprobacter
p. Bacteroidota | f. Marinifilaceae | g. Butyricimonas

p. Bacteroidota | f. Marinifilaceae | g. Odoribacter
p. Bacteroidota | f. Prevotellaceae | g. Paraprevotella

p. Bacteroidota | f. Rikenellaceae | g. Alistipes
p. Bacteroidota | f. Tannerellaceae | g. Parabacteroides

p. Desulfobacterota | f. Desulfovibrionaceae | g. Bilophila
p. Euryarchaeota | f. Methanobacteriaceae | g. Methanobrevibacter

p. Firmicutes | f. Anaerovoracaceae | g. Family.XIII.AD3011.group
p. Firmicutes | f. Butyricicoccaceae | g. Butyricicoccus
p. Firmicutes | f. Carnobacteriaceae | g. Granulicatella

p. Firmicutes | f. Christensenellaceae | g. Christensenellaceae.R.7.group
p. Firmicutes | f. Clostridiaceae | g. Clostridium

p. Firmicutes | f. Defluviitaleaceae | g. Defluviitaleaceae.UCG.011
p. Firmicutes | f. Enterococcaceae | g. Enterococcus

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelatoclostridium
p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelotrichaceae.UCG.003

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Faecalitalea
p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Holdemanella

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Holdemania
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Anaerostipes

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Coprococcus

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Dorea
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.UCG.010
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Roseburia
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Tyzzerella

p. Firmicutes | f. Lactobacillaceae | g. Lactobacillus
p. Firmicutes | f. Monoglobaceae | g. Monoglobus

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Flavonifractor
p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. NK4A214.group

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillibacter
p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillospira

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. UCG.002
p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. UCG.003

p. Firmicutes | f. Peptostreptococcaceae | g. Romboutsia
p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Candidatus.Soleaferrea

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Faecalibacterium
p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Ruminococcus

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Subdoligranulum
p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. UBA1819

p. Firmicutes | f. Streptococcaceae | g. Streptococcus
p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Negativicoccus

p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Citrobacter
p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Klebsiella
p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Raoultella

p. Proteobacteria | f. Sutterellaceae | g. Parasutterella
p. Verrucomicrobiota | f. Akkermansiaceae | g. Akkermansia
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p. Actinobacteriota | f. Bifidobacteriaceae | g. Bifidobacterium

p. Actinobacteriota | f. Coriobacteriaceae | g. Collinsella
p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Eggerthella

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Slackia
p. Bacteroidota | f. Bacteroidaceae | g. Bacteroides
p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Barnesiella

p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Coprobacter
p. Bacteroidota | f. Marinifilaceae | g. Butyricimonas

p. Bacteroidota | f. Marinifilaceae | g. Odoribacter
p. Bacteroidota | f. Prevotellaceae | g. Paraprevotella

p. Bacteroidota | f. Rikenellaceae | g. Alistipes
p. Bacteroidota | f. Tannerellaceae | g. Parabacteroides

p. Desulfobacterota | f. Desulfovibrionaceae | g. Bilophila
p. Euryarchaeota | f. Methanobacteriaceae | g. Methanobrevibacter

p. Firmicutes | f. Anaerovoracaceae | g. Family.XIII.AD3011.group
p. Firmicutes | f. Anaerovoracaceae | g. Family.XIII.UCG.001

p. Firmicutes | f. Butyricicoccaceae | g. Butyricicoccus
p. Firmicutes | f. Christensenellaceae | g. Christensenellaceae.R.7.group

p. Firmicutes | f. Clostridiaceae | g. Clostridium
p. Firmicutes | f. Defluviitaleaceae | g. Defluviitaleaceae.UCG.011

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelatoclostridium
p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelotrichaceae.UCG.003

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Faecalitalea
p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Holdemanella

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Holdemania
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Anaerostipes

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. CAG.56

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Coprococcus
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Dorea

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Fusicatenibacter
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospira
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Roseburia
p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Tyzzerella

p. Firmicutes | f. Lactobacillaceae | g. Lactobacillus
p. Firmicutes | f. Monoglobaceae | g. Monoglobus

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Flavonifractor
p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillibacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. UCG.002
p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. UCG.003

p. Firmicutes | f. Peptostreptococcaceae | g. Romboutsia
p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Candidatus.Soleaferrea

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Faecalibacterium
p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Incertae.Sedis
p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Ruminococcus

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Subdoligranulum
p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. UBA1819

p. Firmicutes | f. Streptococcaceae | g. Streptococcus
p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Dialister

p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Negativicoccus
p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Citrobacter

p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Escherichia.Shigella
p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Klebsiella
p. Proteobacteria | f. Sutterellaceae | g. Parasutterella

p. Verrucomicrobiota | f. Akkermansiaceae | g. Akkermansia
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2p. Actinobacteriota | f. Bifidobacteriaceae | g. Bifidobacterium

p. Actinobacteriota | f. Coriobacteriaceae | g. Collinsella

p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Barnesiella

p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Coprobacter

p. Bacteroidota | f. Marinifilaceae | g. Odoribacter

p. Bacteroidota | f. Rikenellaceae | g. Alistipes

p. Firmicutes | f. Butyricicoccaceae | g. Butyricicoccus

p. Firmicutes | f. Clostridiaceae | g. Clostridium

p. Firmicutes | f. Defluviitaleaceae | g. Defluviitaleaceae.UCG.011

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelatoclostridium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Coprococcus

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Fusicatenibacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillibacter

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Ruminococcus

p. Firmicutes | f. Streptococcaceae | g. Streptococcus

p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Dialister

p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Citrobacter

p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Raoultella
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2

p. Firmicutes | f. Clostridiaceae | g. Clostridium

p. Firmicutes | f. Peptostreptococcales.Tissierellales.fa | g. Peptoniphilus

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Caproiciproducens

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Incertae.Sedis

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. UBA1819
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Fruit    −    Grilled



2

p. Firmicutes | f. Clostridiaceae | g. Clostridium

p. Firmicutes | f. Peptostreptococcales.Tissierellales.fa | g. Peptoniphilus

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Caproiciproducens

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Incertae.Sedis

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. UBA1819
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Fruit    −    Roasted



2

notAssigned

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Eggerthella

p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Coprobacter

p. Firmicutes | f. Acidaminococcaceae | g. Acidaminococcus

p. Firmicutes | f. Butyricicoccaceae | g. Butyricicoccus

p. Firmicutes | f. Christensenellaceae | g. Christensenellaceae.R.7.group

p. Firmicutes | f. Clostridiaceae | g. Clostridium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Coprococcus

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Dorea

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Fusicatenibacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.UCG.010

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. UCG.002

p. Firmicutes | f. Peptostreptococcaceae | g. Paraclostridium

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Caproiciproducens

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Faecalibacterium

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Incertae.Sedis
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Vegetable    −    Boiled



2

2 22

notAssigned

p. Actinobacteriota | f. Coriobacteriaceae | g. Collinsella

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Adlercreutzia

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Eggerthella

p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Barnesiella

p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Coprobacter

p. Bacteroidota | f. Rikenellaceae | g. Alistipes

p. Firmicutes | f. Acidaminococcaceae | g. Acidaminococcus

p. Firmicutes | f. Butyricicoccaceae | g. Butyricicoccus

p. Firmicutes | f. Christensenellaceae | g. Christensenellaceae.R.7.group

p. Firmicutes | f. Clostridiaceae | g. Clostridium

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelatoclostridium

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelotrichaceae.UCG.003

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Holdemania

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Coprococcus

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Dorea

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Fusicatenibacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.ND3007.group

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.UCG.010

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Roseburia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. UC5.1.2E3

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Colidextribacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. UCG.002

p. Firmicutes | f. Peptostreptococcaceae | g. Paraclostridium

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Caproiciproducens

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Faecalibacterium

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Incertae.Sedis

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Subdoligranulum

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. UBA1819

p. Firmicutes | f. Selenomonadaceae | g. Megamonas

p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Megasphaera

p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Klebsiella
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p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Eggerthella

p. Bacteroidota | f. Marinifilaceae | g. Butyricimonas

p. Bacteroidota | f. Marinifilaceae | g. Odoribacter

p. Bacteroidota | f. Rikenellaceae | g. Alistipes

p. Firmicutes | f. Clostridiaceae | g. Clostridium

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Holdemania

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.NK4A136.group

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Colidextribacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. NK4A214.group

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillibacter

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Incertae.Sedis

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. UBA1819
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p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Adlercreutzia

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Eggerthella

p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Barnesiella

p. Bacteroidota | f. Marinifilaceae | g. Butyricimonas

p. Bacteroidota | f. Marinifilaceae | g. Odoribacter

p. Bacteroidota | f. Rikenellaceae | g. Alistipes

p. Firmicutes | f. Acidaminococcaceae | g. Acidaminococcus

p. Firmicutes | f. Clostridiaceae | g. Clostridium

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Holdemania

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Coprococcus

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.ND3007.group

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.NK4A136.group

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Roseburia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. UC5.1.2E3

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. NK4A214.group

p. Firmicutes | f. Peptostreptococcaceae | g. Paraclostridium

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Incertae.Sedis

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. UBA1819

p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Megasphaera

p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Klebsiella

F
rie

d

G
ril

le
d

FCsign

−

+

Vegetable    −    Raw



2

2

notAssigned

p. Actinobacteriota | f. Coriobacteriaceae | g. Collinsella

p. Bacteroidota | f. Barnesiellaceae | g. Coprobacter

p. Firmicutes | f. Butyricicoccaceae | g. Butyricicoccus

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelatoclostridium

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelotrichaceae.UCG.003

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Holdemania

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Dorea

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Fusicatenibacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.ND3007.group

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.NK4A136.group

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Roseburia

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Colidextribacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillibacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. UCG.002

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Caproiciproducens

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Faecalibacterium

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Incertae.Sedis

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Subdoligranulum

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. UBA1819

p. Firmicutes | f. Selenomonadaceae | g. Megamonas

p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Megasphaera
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2

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospira

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillibacter

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Faecalibacterium

p. Firmicutes | f. Streptococcaceae | g. Lactococcus
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Meat    −    Fried



2

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospira

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillibacter

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Faecalibacterium

p. Firmicutes | f. Streptococcaceae | g. Lactococcus
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2 2
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p. Actinobacteriota | f. Bifidobacteriaceae | g. Bifidobacterium

p. Bacteroidota | f. Bacteroidaceae | g. Bacteroides

p. Bacteroidota | f. Tannerellaceae | g. Parabacteroides

p. Firmicutes | f. Acidaminococcaceae | g. Phascolarctobacterium

p. Firmicutes | f. Anaerovoracaceae | g. Family.XIII.AD3011.group

p. Firmicutes | f. Enterococcaceae | g. Enterococcus

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelatoclostridium

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Dielma

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Faecalitalea

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Holdemanella

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Anaerostipes

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Coprococcus

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Dorea

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Hungatella

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Monoglobaceae | g. Monoglobus

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Colidextribacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Flavonifractor

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillospira

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. UCG.005

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Caproiciproducens

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Faecalibacterium

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Ruminococcus

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Subdoligranulum

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. UBA1819

p. Firmicutes | f. Streptococcaceae | g. Streptococcus

p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Veillonella

p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Citrobacter

p. Proteobacteria | f. Sutterellaceae | g. Parasutterella

p. Proteobacteria | f. Sutterellaceae | g. Sutterella
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2p. Bacteroidota | f. Bacteroidaceae | g. Bacteroides

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Veillonella
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2

p. Actinobacteriota | f. Bifidobacteriaceae | g. Bifidobacterium

p. Bacteroidota | f. Bacteroidaceae | g. Bacteroides

p. Bacteroidota | f. Tannerellaceae | g. Parabacteroides

p. Firmicutes | f. Enterococcaceae | g. Enterococcus

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelatoclostridium

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Faecalitalea

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Holdemanella

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Colidextribacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Flavonifractor

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillospira

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Caproiciproducens

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Faecalibacterium

p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Veillonella

p. Proteobacteria | f. Sutterellaceae | g. Parasutterella

p. Proteobacteria | f. Sutterellaceae | g. Sutterella
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2

2

2

notAssigned

p. Actinobacteriota | f. Bifidobacteriaceae | g. Bifidobacterium

p. Bacteroidota | f. Bacteroidaceae | g. Bacteroides

p. Firmicutes | f. Acidaminococcaceae | g. Phascolarctobacterium

p. Firmicutes | f. Anaerovoracaceae | g. Family.XIII.AD3011.group

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelatoclostridium

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Dielma

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Faecalitalea

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Holdemanella

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Anaerostipes

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Coprococcus

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Dorea

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Hungatella

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Monoglobaceae | g. Monoglobus

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Colidextribacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. UCG.005

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Caproiciproducens

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Ruminococcus

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Subdoligranulum

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. UBA1819

p. Firmicutes | f. Streptococcaceae | g. Streptococcus

p. Firmicutes | f. Veillonellaceae | g. Veillonella

p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Citrobacter

p. Proteobacteria | f. Sutterellaceae | g. Parasutterella
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2

notAssigned

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Eggerthella

p. Firmicutes | f. Anaerovoracaceae | g. Family.XIII.AD3011.group

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Turicibacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Dorea

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Ruminococcus

p. Proteobacteria | f. Sutterellaceae | g. Parasutterella
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notAssigned

p. Actinobacteriota | f. Bifidobacteriaceae | g. Bifidobacterium

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Adlercreutzia

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Eggerthella

p. Firmicutes | f. Anaerovoracaceae | g. Family.XIII.AD3011.group

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelotrichaceae.UCG.003

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Dielma

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Faecalitalea

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Turicibacter

p. Firmicutes | f. Ethanoligenenaceae | g. Acetanaerobacterium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Anaerostipes

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Coprococcus

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Dorea

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospira

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.UCG.004

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Roseburia

p. Firmicutes | f. Monoglobaceae | g. Monoglobus

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Colidextribacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Flavonifractor

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillibacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillospira

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Ruminococcus

p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Klebsiella

p. Proteobacteria | f. Sutterellaceae | g. Parasutterella
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2

2

notAssigned

p. Actinobacteriota | f. Bifidobacteriaceae | g. Bifidobacterium

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Adlercreutzia

p. Actinobacteriota | f. Eggerthellaceae | g. Eggerthella

p. Firmicutes | f. Anaerovoracaceae | g. Family.XIII.AD3011.group

p. Firmicutes | f. Erysipelatoclostridiaceae | g. Erysipelotrichaceae.UCG.003

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Dielma

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Faecalitalea

p. Firmicutes | f. Erysipelotrichaceae | g. Turicibacter

p. Firmicutes | f. Ethanoligenenaceae | g. Acetanaerobacterium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Agathobacter

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Anaerostipes

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Blautia

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Coprococcus

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Dorea

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnoclostridium

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospira

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Lachnospiraceae.UCG.004

p. Firmicutes | f. Lachnospiraceae | g. Roseburia

p. Firmicutes | f. Monoglobaceae | g. Monoglobus

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Colidextribacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Flavonifractor

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillibacter

p. Firmicutes | f. Oscillospiraceae | g. Oscillospira

p. Firmicutes | f. Ruminococcaceae | g. Ruminococcus

p. Proteobacteria | f. Enterobacteriaceae | g. Klebsiella

p. Proteobacteria | f. Sutterellaceae | g. Parasutterella
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