SaccharomycescerevisiaeTIF4631      -------KKRKEQLEGSSGNNNIPMKTTPENVEEKGSDKPEVTEKTK--------PAEE-
265

HomosapienseIF4G1                   PVPIAPTAQPEELLNGAPSPPAVDLSP----VSEPEEQAKEVTASMAPPTIPSATPATAP
446

SaccharomycescerevisiaeTIF4631      ----KSAEPEVKQETPAEEGEQGEKGQIKEESTPKVLTFAERLKLKKQQKEREEKTEGKE
321

HomosapienseIF4G1                   SATSPAQEEEMEEEEEEEEGEAGEAGEAESEKGGEELL----------------------
484

SaccharomycescerevisiaeTIF4631      NKEVPVQEETKSAIESAPVPPSEQVKEETEVAETEQ---------SNIEE----------
362

HomosapienseIF4G1                   ------------PPESTPIPANLSQ--NLEAAAATQVAVSVPKRRRKIKELNKKEAVGDL
530

SaccharomycescerevisiaeTIF4631      ----SATTPAIPTKSDEAEAEVEAEAGDAGTKIGLEAEIETTTDETDDGTNTVSHILNVL
418

HomosapienseIF4G1                   LDAFKEANPAVPEVENQPPAGS--NPGPESEGSGVPPRPE----EADETWDSKEDKIHNA
584

SaccharomycescerevisiaeTIF4631      KDATPIEDVFSFNYPEGIEGPDIKYKKEHVKYTYGPTFLLQFKDKLNVKADAEWVQSTAS
478

HomosapienseIF4G1                   ENIQPGEQKYEY--KSDQWKP----LNLEEKKRYDREFLLGFQFIFASMQKPEGLPH-IS
637

SaccharomycescerevisiaeTIF4631      KIVIPPGMGRGNRSRDSGRFGNNSSRGHDFR----NTSVRNMDDRANSRTSSKRRSKRMN
534

HomosapienseIF4G1                   DVVLDKANKTPLRPLDPTRLQG-INCGPDFTPSFANLGRTTLSTRGPPRGGPGGE---L-
692


SaccharomycescerevisiaeTIF4631      DDRRSNRSYTSRRDRERGSYRNEEKREDDKPKEEVAPLVPSANRWVPKFKSKKTEKKLAP
594

HomosapienseIF4G1                   -PRGPQAGLGPRR-SQQGPRKEPRKIIATVLMTEDIKLNKAEKAWKPSSKRTAADKDRGE
750


SaccharomycescerevisiaeTIF4631      DGKTELLDKDEVERKMKSLLNKLTLEMFDAISSEILAIANISVWETNGETLKAVIEQIFL
654

HomosapienseIF4G1                   E-DADGSKTQDLFRRVRSILNKLTPQMFQQLMKQVTQLA-----IDTEERLKGVIDLIFE
804


SaccharomycescerevisiaeTIF4631      KACDEPHWSSMYAQLCGKVVKELNPDITDETNEGKTGPKLVLHYLVARCHAEFDKGWTDK
714

HomosapienseIF4G1                   KAISEPNFSVAYANMCRCLMALKVPTTEK-----PTVTVNFRKLLLNRCQKEFEKDKDDD
859

SaccharomycescerevisiaeTIF4631      LPTNEDGTPL-------EPEMMS-EEYYAAASAKRRGLGLVRFIGFLYRLNLLTGKMMFE
766

HomosapienseIF4G1                   EVFEKKQKEMDEAATAEERGRLKEELEEARDIARRRSLGNIKFIGELFKLKMLTEAIMHD
919

SaccharomycescerevisiaeTIF4631      CFRRLMKDLTDSPSEETLESVVELLNTVGEQFETDSFRTGQATLEGSQLLDSLFGILDNI
826

HomosapienseIF4G1                   CVVKLLKNH----DEESLECLCRLLTTIGKDLDFEK---------AKPRMDQYFNQMEKI
966


SaccharomycescerevisiaeTIF4631      IQTAKISSRIKFKLIDIKELRHDKNWNSDKKDNGPKTIQQIHEEEERQRQLKNNSRSNSR
886

HomosapienseIF4G1                   IKEKKTSSRIRFMLQDVLDLR-GSNWVPRRGDQGPKTIDQIHKEAEMEEHREHIKVQQLM
1025

SaccharomycescerevisiaeTIF4631      RTNNSSNRHSFRRDAPP---ASKDS-FITTRTYSQRNSQRAP------------------
924

HomosapienseIF4G1                   -----AKGSDKRRGGPPGPPISRGLPLVDDGGWNTVPISKGSRPIDTSRLTKITKPGSID
1080

