
SaccharomycescerevisiaeTIF1      ---------MSEGITD-IEESQIQTNYDKVVYKFDDMELDENLLRGVFGYGFEEPSAIQQ
50

HomosapienseIF4A1                MSASQDSRSRDNGPDGMEPEGVIESNWNEIVDSFDDMNLSESLLRGIYAYGFEKPSAIQQ
60

SaccharomycescerevisiaeTIF1      RAIMPIIEGHDVLAQAQSGTGKTGTFSIAALQRIDTSVKAPQALMLAPTRELALQIQKVV
110

HomosapienseIF4A1                RAILPCIKGYDVIAQAQSGTGKTATFAISILQQIELDLKATQALVLAPTRELAQQIQKVV
120

SaccharomycescerevisiaeTIF1      MALAFHMDIKVHACIGGTSFVEDAEG--LRDAQIVVGTPGRVFDNIQRRRFRTDKIKMFI
168

HomosapienseIF4A1                MALGDYMGASCHACIGGTNVRAEVQKLQMEAPHIIVGTPGRVFDMLNRRYLSPKYIKMFV
180

SaccharomycescerevisiaeTIF1      LDEADEMLSSGFKEQIYQIFTLLPPTTQVVLLSATMPNDVLEVTTKFMRNPVRILVKKDE
228

HomosapienseIF4A1                LDEADEMLSRGFKDQIYDIFQKLNSNTQVVLLSATMPSDVLEVTKKFMRDPIRILVKKEE
240


SaccharomycescerevisiaeTIF1      LTLEGIKQFYVNVEEEEYKYECLTDLYDSISVTQAVIFCNTRRKVEELTTKLRNDKFTVS
288

HomosapienseIF4A1                LTLEGIRQFYINVEREEWKLDTLCDLYETLTITQAVIFINTRRKVDWLTEKMHARDFTVS
300


SaccharomycescerevisiaeTIF1      AIYSDLPQQERDTIMKEFRSGSSRILISTDLLARGIDVQQVSLVINYDLPANKENYIHRI
348

HomosapienseIF4A1                AMHGDMDQKERDVIMREFRSGSSRVLITTDLLARGIDVQQVSLVINYDLPTNRENYIHRI
360


SaccharomycescerevisiaeTIF1      GRGGRFGRKGVAINFVTNEDVGAMRELEKFYSTQIEELPSDIATLLN
395

HomosapienseIF4A1                GRGGRFGRKGVAINMVTEEDKRTLRDIETFYNTSIEEMPLNVADLI-
406

