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index start end length
1 128 149 22
2 505 528 24
3 726 756 31
4 823 837 15
5 926 939 14
6 1071 1089 19
7 1304 1321 18
8 1330 1359 30
9 1377 1399 23
10 1421 1438 18
11 1573 1598 26
12 1610 1636 27
13 1919 1939 21
14 2385 2398 14
15 2435 2458 24
16 2550 2568 19
17 2667 2682 16
18 2801 2819 19
19 2901 2918 18
20 3116 3129 14
21 3258 3273 16
22 3349 3371 23
23 3647 3662 16
24 3668 3683 16
25 3733 3818 86
26 3863 3883 21
27 4101 4122 22
28 4264 4307 44
29 4580 4608 29
30 4619 4645 27
31 4702 4715 14
32 4826 4846 21
33 4877 4897 21
34 5020 5036 17
35 5297 5311 15
36 5382 5399 18
37 5522 5535 14
38 5647 5662 16
39 5688 5715 28
40 5773 5795 23
41 5933 5949 17
42 5955 5969 15
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43 6058 6090 33
44 6103 6145 43
45 6307 6325 19
46 6346 6362 17
47 6390 6403 14
48 6505 6532 28
49 6538 6554 17
50 6567 6589 23
51 6622 6640 19
52 6697 6736 40
53 6771 6785 15
54 6925 6973 49
55 7010 7025 16
56 7073 7092 20
57 7146 7193 48
58 7214 7229 16
59 7260 7280 21
60 7391 7404 14
61 7511 7536 26
62 7547 7567 21
63 7590 7603 14
64 7690 7716 27
65 7725 7743 19
66 8075 8095 21
67 8128 8143 16
68 8290 8327 38
69 8336 8349 14
70 8379 8392 14
71 8459 8472 14
72 8523 8537 15
73 8556 8576 21
74 8621 8647 27
75 8669 8690 22
76 8766 8779 14
77 8800 8822 23
78 8906 8942 37
79 8957 8992 36
80 9096 9117 22
81 9131 9158 28
82 9187 9224 38
83 9281 9294 14
84 9527 9546 20
85 9555 9569 15



86 9624 9680 57
87 9913 9931 19
88 10006 10030 25
89 10067 10096 30
90 10157 10174 18
91 10440 10456 17
92 10500 10536 37
93 10551 10614 64
94 10754 10781 28
95 10912 10927 16
96 11040 11082 43
97 11118 11131 14
98 11165 11230 66
99 11560 11577 18
100 11728 11742 15
101 11755 11772 18
102 11814 11830 17
103 11910 11928 19
104 11957 11970 14
105 12014 12027 14
106 12055 12129 75
107 12173 12220 48
108 12281 12309 29
109 12314 12330 17
110 12484 12498 15
111 12619 12635 17
112 12665 12696 32
113 12741 12766 26
114 12775 12791 17
115 12881 12928 48
116 12967 12988 22
117 13052 13065 14
118 13327 13347 21
119 13723 13736 14
120 13912 13957 46
121 13990 14005 16
122 14056 14070 15
123 14170 14185 16
124 14405 14418 14
125 14642 14690 49
126 14819 14841 23
127 14861 14889 29
128 14900 14915 16



129 14926 14942 17
130 15139 15156 18
131 15196 15213 18
132 15236 15272 37
133 15459 15472 14
134 15498 15514 17
135 15560 15573 14
136 15695 15720 26
137 15801 15818 18
138 15902 15918 17
139 16199 16213 15
140 16297 16312 16
141 16419 16434 16
142 16592 16607 16
143 16712 16737 26
144 16761 16775 15
145 16787 16805 19
146 16938 16954 17
147 16990 17026 37
148 17273 17294 22
149 17491 17504 14
150 17515 17538 24
151 17561 17593 33
152 17651 17667 17
153 17739 17796 58
154 17822 17853 32
155 17875 17898 24
156 18008 18052 45
157 18102 18115 14
158 18151 18180 30
159 18219 18260 42
160 18321 18360 40
161 18371 18384 14
162 18415 18436 22
163 18471 18486 16
164 18531 18546 16
165 18789 18802 14
166 18918 18937 20
167 18965 18991 27
168 19003 19018 16
169 19046 19065 20
170 19249 19271 23
171 19569 19593 25



172 19601 19615 15
173 19623 19664 42
174 19861 19876 16
175 19883 19899 17
176 20003 20023 21
177 20092 20161 70
178 20198 20213 16
179 20230 20253 24
180 20403 20443 41
181 20652 20667 16
182 20693 20708 16
183 20794 20835 42
184 20947 21008 62
185 21123 21147 25
186 21235 21248 14
187 21304 21317 14
188 21478 21501 24
189 21573 21752 180
190 21855 21868 14
191 21949 21974 26
192 22115 22137 23
193 22153 22170 18
194 22390 22405 16
195 22442 22459 18
196 22547 22573 27
197 22611 22624 14
198 22736 22750 15
199 23010 23047 38
200 23079 23135 57
201 23155 23168 14
202 23306 23324 19
203 23395 23409 15
204 23414 23460 47
205 23590 23607 18
206 23626 23641 16
207 23655 23695 41
208 23705 23725 21
209 23910 23934 25
210 23960 23973 14
211 23984 23999 16
212 24095 24108 14
213 24165 24184 20
214 24235 24250 16



215 24270 24304 35
216 24337 24353 17
217 24361 24384 24
218 24490 24503 14
219 24633 24647 15
220 24888 24911 24
221 24985 25008 24
222 25015 25032 18
223 25133 25148 16
224 25408 25439 32
225 25546 25563 18
226 25579 25592 14
227 25703 25719 17
228 25798 25816 19
229 25823 25836 14
230 26198 26224 27
231 26508 26531 24
232 26722 26742 21
233 26862 26886 25
234 26902 26919 18
235 27128 27148 21
236 27289 27302 14
237 27363 27408 46
238 27546 27560 15
239 27669 27692 24
240 27751 27777 27
241 27800 27828 29
242 27869 27882 14
243 27997 28012 16
244 28142 28163 22
245 28333 28346 14
246 28431 28455 25
247 28688 28711 24
248 28721 28754 34
249 28767 28781 15
250 29004 29025 22
251 29074 29089 16
252 29110 29133 24
253 29155 29178 24
254 29307 29320 14
255 29488 29502 15
256 29614 29628 15
257 29658 29673 16



258 29786 29800 15
259 29824 29844 21
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