Supplementary data. Monomers sequences of satDNAs identified either in individual or comparative clustering analysis in Phaseolus species using Repeat Explorer. Newly identified tandem repeats were named according to the species where it was most abundant in the comparative analysis, followed by SAT and a number indicating its monomer size.

New repeats from the comparative clustering

PcosSAT45
TATTTCAGTGGGTGCTATTGGAGTGGGTGCTATTTGAGTGGGTGC 

PhiSAT45
TGCGGAAGCAGAGACTTAAAGCTCTTAAAACTATATAATAACCGC 

PleSAT2514
ACTTCTCACATTAACCAATGTGACTCTTATTTTATTAAATTATATTCAGACACAAAGTCCAAAATCTATTTTACATAAGTCACATTGTAAAATTAATTTACATAATTTCTAACATTAAGTAGTTCAAAAATTTAAGTAAATATTACAAGAGTATTCTTTTTGAAATCTTTCTGATATTAATACTCTCCAAATGAACCTTATTCACTTAATATACCTTTTAAGTGCTACATTAATGAAATAGCAATATCATACCTACTTAGATGAAAGCATATCATTTTTCTTTTAAATAATTTGTGAAGATATTCAATGTGATTATGGATAGATTTTCAAAATGTTATATATAAAACGAATTATCAAACAAATCCAAGATTCGATGCAATAACAAATTATTTAAAAAAGAAGAAGCTATATATAGATATGCAAGTTTTAGATTATTTATAATAATATTAAATTTGAATTCATATTGTATGTTTACAAAAATAAGTATGAAAAATGATCATATTTTCTTTTAGTTCAATTAATCAAAATCTAAAAATTAAAACTGTAAAGGAAATGTTTATTCTCACTAGAAGTCAGAAGTAAATCCAAAATTAAAAAGTAATGACATTTGGCATTAACTGAATAATAGCTTATAGTTAGTAAATTCGTTTAAATCTTTAACTTCATAACAAAAGAAACTTAAAGAGACATTATTTAAAGAAAATGGTATGAGTGGTGTCATGCAGCAATCTTTTAAACAATAAAGACGCAAGCACCAATAATGAGTAAAACAAATCAATGATAGAATCATAAAAAAAATTAAATAATTTATTAAAATTTTTTTAAATTAACCGAACAAAATTGGATACTTTATGACACTAAATGACCACTTTAATGTAAAGAACAAAAGTTTTCTGTGGATAGTCAACAATGATTTAAAAGATTATGAAAGATTTAAATATGATTTTAGTCCTTCAATTTGGATATAATAATATTTTTCCTTCTATTAATTTTTTTTAAGATCCTTTTTTTATTAAGTCTCTAATTTTCTTGAAAACTAAACCGTTCTTTATATAAAATCATTATTAAAAATAATAAAATAATCAATTTTATTATCAATTTCCTTTTATATATATTGGTTTAAATAATAGTGTTTGGTCTTCTAAGTCATATTTTTCTTTCTTGTTCTCATTTTCTTCATTCATTTCTACTCAACAATGGGAGAATTAGAACAATCTTGCAAAAAGTTGATCATCAAATTTTATTCTTCATGTCCTCAAAAGTGTGAAGGTGTATGTGAATTGAAGAATAAGAAGGGTTATGCAAAAGCAATATGGGTTGATACAAAAAATCCATTAGAATTTCGTGCCAACAATCAAGAAATTAGGTACAAGGAGTGTGATAAGAGAAAGAAGGAAGAAAGATTGCGGATGGAGTGCAAGATAAGGGAGAAGCATGCAATGGTAATGGATAAACACAAAAAGATGCAATGTTGGGCAATGTTGAAGCGTTTAATGGTTGGAAGAGATGCATGGATTTTCAAGAAGAGTGATCTTGGTGACCATAAGAACATGAAAAAGAAGAAGACAATGAGTTTAGAGGATATTGAGTCAAAGCTAAAAAGATTTCAGTACGCAAAAGTTGATGAGTTTGCGGATGACATGCTGAGTGTCTTCTCTTATCCCTTGGGTTATCCTCCAAGAAGTGAGATACACAGAATTGCAACAAGAATTACTCAAACTTTTGAGCTCACTTGGAAAACCATGAAGAAAAGGTGGGATAGTTGAAGAAAATCTTTAATCTTTAAAGATTCTTTTGGAAACTTTGTTATATTAGCTACTTTGTAATTTTGGCTACCTAAGATTTGATCATTGTTAATTTGTAATTCGATTTTAGTGATCTTATTTTTCTTTATCTTTGTGTGTTTAGTCAATTTCAATCAAAAGTAAATACAAAGTTATAAACTTCTACCAAAATATTTCTTGTAAGGTTGTTTACTTCTTGAAAATCTTCTTGCAAATATAATAATTTGTTAATCTTTTTTTCTAACTCAAAATCACAAACACTATAATTTTTATAATCATCCTTTTTATTTTTAACCTTCTCTTTTTACTTGACCATAGGAATATCTCCCACATATAATAAAACTTGAATCATACAATTTTCTCTCTCTCATAAAAGACTTGAATCCAACAATCTTATGAATAATTACATTATAGTTTCTTGGATCCAAGGATTTAGGTGTAAATTAAAACGTACATAATGCATACAATACGATCTTTTAATTATGATTCTCACACATCATATTCAATTATAATAGAGATACACACTTATCTTGATCCATGAGAGTTCCTATGTAAGCAGTTTCTTTAATCTTCTTTTTTCAATCTATCTCTTGCCGTCCCTTTTTTCTCACGTTCTTTCTTAATGGTTAACACGGAACAACTTTCTCTGCAGAGACAAAACCTGTTTTTATTCTTTCCCAATCTCCATCAGATTAAGTTTCTTTTAGGTATCATAATATATATATATATA

PluSAT1149
AGCATGCCTCTGCTTTATATATCTATACCCTTAAACGTATATAATAATTCAGTTGTTTTTTCTTTCTCTTTTCCTTGTATGCATCTTATCTTTCCTCAAGATGGTATCAAGAACATTCCAATGCAATTATTGGAACTCAAATTTATCCACGTCTTGGAAAAATACCAGAGTTCCCTGTCAAACATGTTCAAAACTTGGCCATGTTGATCCTCACACTTCACCCATGATAACTGCCAACACGTCTGAGTTTTCTGCTACGATCAATGATGACGGTGAACCCTCCATTCTTGGCACAAAGGAAAGTACACTCTACGATGAGGCAATAATATAGAGCAAGATATTTTATTATCTTGGTAACATTTACATTTGTAATACTACAAGTAGCTGTCTCCTAAATGCATATGAGTAGTTACTTAGAAATATTTATTCAACAATTAAAACAGAAAAATAAAAAGTCACATGCAGTTACGTGCATTTATGTGCTGTTACAAAATCATAATATCTAACACTCCTCCTTGATTTTTAAATTTTGATTAATAATACATTAATGACCATTATATTATAAAATTTAAATTATACGTAAAAAATTGGTTAAATAATAAATTTTATGAAGGAGTAATATTAATTTCAAATAATTATTATTACAAAATAAACATAAATAATTTTATACAATAAATTAAAATAATGAATAAAAATATTAATTTTATTATTTTTTGTAATAAAAAATTAAAGAATATTTTGATAATATTTACTCTATCAAAAATGTAAATTTTTAACCATTGAAATAATAATATTTTAATAGTTATTAAACACAAATTTTTTTAATTTAATTATATTATTTAAAAAGAAATTAAAATATTTGTCATTCACTCATTTCTAGTATTTGTTTCACTCTCATTGTGACTCTTGTTATTCTCTTAGTTTCTTAATCTTAATATCTTGCACATCTCTTGGTTGTGCCTAAGTCTTCTCACCCGAACTCTTTTCCTTCCTTAAATTGTCGCAAAGTCACTCCAACCCAAATCCTGTACTTTATTTTACATGGCTACTGTTGCTAATCTCAGGGATTGTATCCTTTTTGTTAACTATACTAACTAACTCTTTTTGTTTTTGTAACTGTCATGCATCTGCTTTTCTTTTTTTTTTATC


PluSAT991

AAACAATATACATTTTGATGATCAGTTTTTTTATCAACAAAAGAGAATATATACAATTTTTTTTATCAGGAAGAATTAATACATACATTTTTTATCAATTTATTTTTCTACAGGAAGGAATTTATCAGGAAAAAAATAATTTTTTTTATCAGCAAAAAAAATATATACATTTGTTCTTTTTATCATTTTTTTATCGGTAAGAAACAATATATAAATTTTTTTCTCTGCATTCCTTTCATAAACAAGAAAAAATATATCTATTTTTTTCACCAGCAAGAAATTATGAATATTTTTTATCAGCAAGAAACTGCATATACGTT
TTTTATATTTTAAAGAAACAATATATACATATTTTATCTGTATCTTTGTTATCTGGAAGAAAAACAATATCCACTTTTCTATCGGAAGAAATAATAAATATTTTTCTTATCAGCAAGAAACAGTATATATTTTTTTATTTGCACGAAATAATATATACAATTTTTTATCGATTTTTTTATCAAAACAAAAATATATACATAATTCTTTTATCTGGAAGAATTAATATATGCATTGTTTATCAAATTTTTTTCGACAAAACACAGTAGATACAATTTTTAAACAGAAAATATATATATTTTTTATCAGCAAGAAACAATAT
ATACATTTGTTCTTTTGATCATTTTTTTTATCAGCAAGATACAGTATATACATTTGTTTTCATTGAAAAGAAACAATATATACCTTTTTTATCAGCAAAAAATAATATATACAATGTTTTTATTGGGAAGAATTAATAGATGCTGTTTTTTTATAAATTTTTTTCAACACAAAACACTACGTACTTTTGTTTTATCAGAAAAAAAACAATGAATATTGTTTTATCGGCAAGAAACAATTTATACATTTGTTCTTTTGATCATTTTTTTATCAGTAAAAAACAATATATAATTTTTTTTTGTACTTTTCTTATCAGCAAGA
AAATATGTATAATTTTTTTTTTATTTGCTAG

PmiSAT153
CGCTTCTTCTGCTTTCGCATTCCCCGCGCGATGTCTTTCCTTATTCTCTTTGTTTATTCGTTACCTCCTACGTGTTACTCACTTACTCTCTTTGATTGTTCTACTTCTTCTTCTTGAATGTTCGTGGTTCCGTTTCTTCCTTCTGTTCGTTCG



New repeats from the individual analysis, not identified in the comparative analysis

P. leptostachyus

PleSAT5118
GCCAAGAGCCCCTGCCCCATCATTTTCCTCTTTTCTTTTTTTTCATGCTTTCTCTCTCTACCAACTTCTCTCCTCTCCCTTCTCTCTTCAATTTCTCTTCCATACCTCATCTATTCCAAAATCTGATCATACCATGTTGTAGCTGAGGAGTCAGGGTACATTTCTACCCGATCAGATTTTCAAACAGAGTAAGTTCATTTTTACTCTAAAGTTCCCTTATTCTCTGTTTTTCTCTATGATTTAGTCATCAATCTTAGTGGGGCCAGTTGAGAAAAGTGTTTCTCTCAACTTGATTAAGCTCATACTAAAATTTGGTAATATTTGGATAACTTGCTCTAGGTTCCTATATTTTGGAGTGGTTCCCCTGTTTGAGGTAGAGTTTCATCAGAATAAGGAATTTCAGGTAAGGGAAGCTAACTTTAATTTTTAATAGTACCCTAGGCTAGAAGATTTGGATGTGGAAGGGACGTGGTCCCAATATTCAATTTATCGTGCAGGGATGTTGTTGTTTGTTTATATATTATTTAAACTTTATAAATATTATATTTTGATAGTTTGAAAGTTAAATATTGTTTCTGATGTTGGAAAAGTTCTTGAATGATATGAATTTTTAAATGTTATGTGATTGAATGATATGTATTATATATGAATGATGAAAATTGTATGAAATTGATGTCATACATTTGGGATAATGTATGAGTTGTTGTTTGATGGTACATTAAGTATGAAAAGCCTATGTTTAACGGAGATCCTCTGGCTTCACTGATGATCTAAGTCACATAGACTAAGATATCAGGTGGTGAGAAGCTGATGGAGGAGTTCATGCACACCGTGACATATGAGATGCACGGCTTGGGTTGTATTGAACTTACCCTGACCCGTTATGTTGGATTCGCTGGTAATCTTTGGATCAGGTGTTAGTCTCTGGTGGGACTTACTTAATACGAGTCTTCCGGAAGATGTTGTTTGTTGAATATATTGGATGTGTAGATCCGTGTGAGATCTATGTGATTGTTTTATTATTGGCATTTGAAGAAGATTACATAATTATTAAAATGATTATGAAATTTGGTTTTTCTTTTGATTTAATTGTGTATATTATAAAACTTTATTTTCACTAGCTTACCCTTGCTTTTCTTGTTGTGTTTTAACTGCGATGACTGTACTATGTACACGAGCAGATGATCATACAGGTGTAGGAGGTCTTGGAAGGTTTTAGGATGTTTTAAACCTTATTTTGTAAATGTTTGTATTTTATAAGTTGTAATCTTGTAATATGAATGTTTTGAAATACTCTAAGTTTGTATAGTAGAACTTGTATGGTAATAGTTAGAAGTTATTTTCTGGGATGTTACATTTAATGGTATCAGAGCGGTTCATCCTTAGGATAACCTGAGGGTAGTGGGTTTATTGTGTTTCTCCTGCGTGTAGATTTTTGTTTAACTCTAGCTTCAAGACTTAGTTAAAAGTTTCTAATAAGGTGTTTGACAAAGTTATTTTCTTGAAATCTTGTTTGTGTTTGAGTCAAACTAGTTGTTATGAATAAAGATGAAAGTATTAAGAATGAAAAGAATCTTGATAAAGTGGTGATGGTGCACACTCATGACTAAATCAAGATGATTTTCTATCTTAATTCTAAAAGTAGAGTATACTTTTTTTTATGACTGTTTTCGGATGGTTATTTCTATATTATGTTAAGTTGATATTGAACACAAGTTTATTTTAAGGAAAATAATTTAATCATGATAAGTGTTTGGTTGTAAGTTTTAAAATGATCTTTTCAGCTAATACTTTTACACCAACATTTGTTTTAGTTTAGTATTTTTGTATATACACGGTAGGTGGTTGTTATTATTGGTGGACTTAAATTCTAAGTAAGTTTGAGACGTTTGTCTTTGAAGGGTCTAGATATAATCTTTGGGGATGAATTGACTTTATGTCAATCACAATCTTTTTAATTGTGATGAATAGAAATGTGACATCTTCAAATTGGAATAATATGGAATGAGTAGTTTCATAATGAGTATGGAACGTGTCACAGATTAGAGTAACTTGTTTTATAATTCAACTTCAAATAGAGATAAATAATACATGTTAGATAAGTAGTACTTTGGCAGAGTGAAGTTTTATACACAGTTTTCCAGAGTAAGTGTCAAGGTTGTATTCAAAGATAAAAGTGGAATTTTCTTTGGTCTGGTGCTTGAGCAAGGTTGGCGTTAATGACACCTTATCAAATGACTTCATCTGAGTAGTAAAGTTGAAAAATTAAATTGGAGAAAATAGATTGTTGGGTCGAGTATGCTACCATGAGGAATATCAATATTGTTGGTAAAGAAGAAGGATGAGGAATCTAGATTATGTGTGGATTTTTGAAAGATAAACGAGATTGTTGAGGGATAATAGTATGATGGATCAAGTTGCATGAAACATCAATGTTTTCCAAGTAGACATGAGATTTGGGTGTCCAAAACTTTAAATTAAAAAGTGAAGATGTGTATAAGACAACCTATAGATCCAAATATGATTGGTAAGAGTGAGTAACAATGTCGTTACAAGGCTAGCATGGAAACAAAGAGTTATGTGGATTTAATTTATTGTTACAGGAGGTTGATTAGTTACATTCAATATTGTAAGAATCTTAAGTACTTGTTTGATCAGAAGAGACTATACATGGGACAAAAGATATTGGTGAAGTTATTAAGGGAGTAAGATTTCAAGTTTGTGTATCATCTGGGGAAGGAAAATTTGGTTGAAACTGTCATGAGCAAGGAGACATTTCAAGTGTCTGATGTAATGGTTAAAGACTCAAATTAATGGAGTGTTAAGAACTAAGTGGACTAAGAATTTCATTATGGAAGTAAAGGGAGAATTATGAGGTTTAGGATAAGTTGTTGTATTTGCAAACAAGAAGTTAGATAACATAGTCTAGTATAAAAGTTATAAAAATGATTTAATGTGCATCACGCATAACTAAGATAATATTTGAAGAAGTTTTGTGATGGTTCAACATAAAGAGGAAGTGGCTCCATAGGTCCTTGTTTGTCTGACCTATAAAAGACTGGAGTGGAGTATCAAAGACTTGGGATAATGTTACAAACATTGGACGTGACTAAGTAGAAATAAAGTTGTTTTTGTTATATGTGTGGTTCCTTTTCCACAGACAATGAGAGTACATAATGGAATCTGGATTGTGGTAGACCGAGTAATGAACGATGCATAATTCCTTTTGGAGAAGATGGACAAAGTTTTGAAAGATTATTAATTTTAGTGGAAGTACTATCCTGGGAAAGGAAATGTTGTTGCGGATGGTTAAAGTCACGATGGAGACATAATTATATGGTTGGAGTTGAGTGGAAGTTTCAACAATTTAAATTTGGAAGTTGTAGTACATTTTGTTAAAAGTAAAGATTTTATAGAAAAAAAAAGTGAGAGTAAGGAAATTGGTGAAATTCAATTTGAAGAATATTCTAAAATTCTGATAAAAGTAAAGATTTCTCTATGGGAGGTGAATGGTATCTTGAAATTTAGAAACAAAATATGTGTGTCAGAGGATGATAAATTAAATCAGATAGATTATCTAAGAGTCATGAAAGCAAACTCATTTTACATCTAAGTATGACCCAAGGGTATTGAGATTTAAGGAAGTTTATTTGGTGACATGGTATGAAGGAAGATATAGTCAAGCATGTAGCTACTTGTTTATCTTGTCAAAAATCAAGGACCGAACAAATGACTAGGAAGTTGTTAACATAGTTTTGACATTCACGGGATGAGAGTGAAATAATATTTCCATGAGTTTTATCACCTACTTGTCATATACAGTGAAGAAAAATGACTCTATGAGTAATATGGGATGGATTAATGAAGACTATGCATGTTCTACCTATGGAAGGGAATAATATGCTTGAGGTAATGCAAATAATTTGGTGAGATAAGAGGTATCAGTTTGACAAAAGTGGTGAAGAAGTGACATTGGGTACTATAACTAATGTTAAGGAAGTTTGTGTTTGGCTGGATTGTTCTTATCTTTTCATAAGGTTGGGAATGAATCCTTTAGCACATGGTATTGGGTGGAGTGAGATGGTGGTAGATCTTACTCTTAGTTCTAAGCAGAGGTCTCTAGTAATTGATGTTGCACGTCCTTCTGAATATGAGAATATTATCGCTCGAAATTGAAGAACAAAATGAGCTAGTGATGTTGACACCCACATATGACCATTAGAAAGTAAAAGCGGTTCTCCCAATAAATATGGAAAGAATTCATTTTGATTTAGTTATACCAATCTCAAGGTTCTATGGATTCCATTTCTTTGGAATTTGGTGTTGCCTATATTAGTATAAGCTTGGATTGGATAACATGAGTGTTATCAGAGATATGGTTGCAGAGAGGTTGGTGTGAGATGTCTTTGGTAATGTTAGAATACAACAAAGTCGTGGATCGTTGAGTTAGGTCACAACAAAATCTCTAAGACAATTTGACAAGAATCTTTCAGCATAAATATTGCAAAATACTCGAAGGTTAGGGGGTTGACCTAGATCGTCTTTTTAGGATGGAGGAAAAAGACATTGAAGCATTCATTAATAGACACTAGGAGGAAGTTAGTCAAGTAAATGAAGAAGACCTTTAAGTTTCTCTATGGGTAATCATGATTTTCTAAGAGTTACGTCATTCCTTGGTGTAAGGAGAGCAATCATATCTAAGAAGATGAATCCAAAGTTCATAGGTCCTTACTAGATTCTCAAGAGAATAGGTTCTACTGCTTATAAAATTGTTTATCTCTTCAGTTAACCAACATTCATTATGTCCTTCGTGTATCGTAACTAAGGAAATATATATAATTGGTCACAATCATATTCTAATGTCTAATTTAGTTAAATAAAATATCTCTCTTTTAAAGTGAAGTCAGTTAAAATTTTGGGTTCTCAAGTAAAGTAACTTCATGGTAGAAACATCGACATAGTCAAAGTATTGTGAAATCTCATATGATGTGATTACACTTGAAAAATAAAAGAGAAGATAAGAGAATAATATCCTAATATTTCTTGGTAAGCTAATTTTCGAGGACGAAAATTTTTGTTGTTGGGGATAATTGTAACCCTCCCGTAAATAAAACAAAA

PleSAT592
CAAATAGAGAGAAAATAAAAACAACATTATCACTCACTCGGTAATGATGGTTTGACACTATCATGTTTAGGCAACCCAAGTAGCAAGTTCCTGCAAAGTCCAAGAAAATATATATATTACAACCCAAAGAATTTCAACATAACAGATTTCACATAATGTCACGAACCAGGAGGTTGAAAAATTTAAGGTCTATCTAGAAGGAAAATAAATCATTTACTGAACTAATACTATTATGGATAAGGGAATCCCTTTAAGTTGAAGACATATATACCTGCAAAGTGATAATAGCGATATTTCTGAAAATGTTAGTACACGGGAATTCATCCAGTCATCTTTCTAATCCTACACAATGAAATAGACCGTAAGTACCTTTGAATAAAATAAACAAATATAACAGCTAAATAACATCAAAAGCAAGCATGGAATTCTTAAGTTAGACAAACACCTGCAATCACCACCAACACAATCTGTTCCATTTAGAGCCTCTGCAACACCTCTTGAATCATAGTTAGTAATGTCCTGTTTATGAGAAAAAAGAAATTTGGTTAATCCTTTAAAAATGAAAAAACAGCACTCTTAGCAATAGGAAGGC

PleSAT1665
ATCATACTTTGTTATTATAATTTCTTTCTACCAAATAGTGATATTGTTATGATAAATTTCATACTAATTGTTTTTACAAATAGTGCTTATTTTTTGCTTCTTTCCATTTAATCGATATTTTAAATTTAAATAAAATCTACATAATATTTTGCAAGAATAATTGATATATTTTAAAGGAGATATATTTTGAAGAGTAAAAGAGAGGAAAACGAAAAAAAAAACTTTGGGTTATGGAGGGAACGAAAAGCGGGAGAAATTTTAAAAACCGCCATATTATAACCGCCACCACATACACGTTTTTTTTAGTGTCTTCAGAAATCTTCTTAACACTAGTCACATATCAAGATTTTCTTCAAGATTTATGATCATCAAACTATAAACTGAGTTCTACACACATCACATAGTCTCTTCCTTGAATTCGCCTACACTTTCTTCTTTGCTTCTCACACTAACCTCTCACCCATGGCTATGATTTCAAGCGAGATATTCCCAATTTGTACTTATTTACCTGCAAAATCTCTGTGCAGATTCAAAGTTGTGGACAAGGGGTTCTGCAATTTATCAGAAGAAGCTTTTTTCCTAGTGAATCATGTTCATAACTCGTTGAGAAGAGATGATACATGTTTCTTCTTACAATTAGAGAGGCCGTGCAATGAAGAAGTTAAGTTGCACCTATTACCTTCGCAGCAAGGATCAGGTGTGCCTAGAGATGTTCTCCAGTTCTTATCAAAATCCGGTCAAATCTTAGCTTCAACCAAAGGATTGATACTTTGTCGCGCAACAGATAAGATCCCTTTTGAGTTTTACATTTGCAACCCAGCAACAAAGTCTCAGTTGCCAATTTCTTTGCCCACCCATGATGGAAATCTGAATGCACATGTGATAATCATGTTGTTGGAGTGTTATGATGAATTTGATGATTACATGGTGGTTCATTTTGAAACCCCAACTGATTGGTCTTCAGATTATGCATGCAATATTTTGAAGTCTCGTGAAGGATTGTGGAAAACAATGGAAAAGGGTTTCTGTGCAGGTGGCAGAAACATGAAGTTTAACATGCCTGTGCATGACAATGGAGTCATCCACTTCATTTCAGATTGTGGCTCTTACATCACTAAAGGGAGTCCTTATTTTGAACCCTATATAATGTCCTACAATCTCAAGAATGGCACCTCCACAATGCTCAAGTTGCCCAAAACTGCTAGAAAGAGCTCAACTGAAGAGAAGTGTGACATGAGCATTTTCAACTGGGGCAAGGTGTCAATGGCAAGTTCCTCCATTTGCTTGGTGAAACTTAAAAGATCTACTTTCAAAGTTTGGATTTTGAAAGATTATAAAACAAGTAGGTGGAAGAGAATTATGAAGGTAAAAACAAAAGAAATGGGTTTGAAGGAAAAATACCCTACAATCACAGGGTTCACAGTTATGAATGGTGAACTTCTCATTTTTGCTACTGAAAAATATATCTACAGTTGTGGCTTGACTGGTGGAAACTATATGAAGATTCAGGAAATATGTGAAAACAAATGTAAATACTATGTTTCTCTTACTCCATACATGGATACTCTTCGTCCATGTGGACCTGGAGCTACACCTTTGCCATGTTAGGATTCCTATAGATGTTTGAATTTTAGTAGAAATAAATGTAACTCTTTTTTTTTTTTT

PleSAT16
ATAACGAGCAAGAACC


P. macvaughii

PmaSAT647 (similar to PleSAT592)
TAATGCTGTTTTTATTTTCTCTCTATTTGGCTTTCCTATTGGTAAGAACGTTGCCTTTTCATTTTTAAAGGATTAACCAAATTTCTTTTTTCTCATAAACAGGAGATTACTACTTGATGATTCAAGAGGTGTTGCAGAGGCTCTAAATGAAACAGATAGTGTTGGTGGTGATTGCAGGTGTCTGTATAACTCTAAGAATTCCATGCTTACTTCTGATGTTATTTAGCTGTTATATTTGTTTATTTTATTCAAAGGTACTTACGGTCTATTTCATTGTGTAGGATTAGAAAGATGACTGGATGAATTCCCGTGTACTAACATTTTCAGGAATATCGCTATTATCACTTTGCAGGTATATATGTCTTCAACTTAAAGGGATTCCCTTATCCCTAATAGTATTAGTTCAGTAAATGATTTATTTTCCTTCTAGATAGACCTTAAATTTTTCAACCTCCTGGTTCCTGACAGTATATGAAATCTGTTATGTTGAAATTCTTTGGGTTGTAATATATATATTTTCTTGGACTTTGCAGGAACTTGGAGATGGGAAGATTCTCCTTCGGTTAGCACATCAGGAACTTTGCAGGAACTTGCTACTTGGGTTCCCTAAAGATGATGGTGTCAAACCATCATTACCGAGTGAGTGA


P. lunatus

PluSAT583
TAAATACTGTTGAGAGATAAAATTAAGAAGAAAAAAATGAAATGATCTTTTTTTGTAATTTAAAACTATTTTTTTGCATATTTTTTTATAGAAATTCTATTATATGACTTTTTATTTCGTTTTGAATATATACATAAATTAATTTAGAAAAAAAATATGATTGTTGATCTCAATCTTATAAAACCGGTTTATAAGGTGAGGTTTGGACCCATGGGTTTTGTAAGGACCTTGCGAGAGAGAGGAAGACTATTTTGATATAGATATTAAATTAAGTATGGGGCTCTAAGCCTACCTCCACCTCATAAACCGGCTAATAAGGCTAGGTTTGCACCCACTTATAAACTATGAAATCTCCTAATTTGTAGTCGATGTGGGATCTTATAGCAAGACTATATATTATGGGTCCAATAGCGGGTGGCCTGATAAGCTCAACAAACACTCGATTATATACCGAGTAAGTTTAATTTTTATTATTTTATCTTGTGTCTGTAACAAATTTGATTACGTAAAGAAGTTAAATAGAATAACAAGTATGGTTGATCTTAGTTAAATAATGTGGACATGTTTGTACAATTTTTTTTTC

