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Online Resource 3 Linkage disequilibrium across autosomal chromosomes in Gir cattle. 

Chr Pairs of markers (N) r² mean ± sd1 r² median % r² > 0.3 

BTA1 4486591 0.0958 ± 0.1668 0.0342 8.11 

BTA2 3622290 0.1084 ± 0.1739 0.0418 9.54 

BTA3 3347797 0.0932 ± 0.1594 0.0340 7.57 

BTA4 3148438 0.1019 ± 0.1699 0.0378 8.60 

BTA5 2844561 0.1162 ± 0.1837 0.0449 10.48 

BTA6 4027514 0.1059 ± 0.1715 0.0398 9.36 

BTA7 3276831 0.1031 ± 0.1741 0.0370 8.90 

BTA8 3664491 0.0990 ± 0.1632 0.0384 8.13 

BTA9 3386160 0.1198 ± 0.1843 0.0479 10.97 

BTA10 2631627 0.0964 ± 0.1658 0.0341 8.07 

BTA11 2791279 0.0952 ± 0.1638 0.0344 7.79 

BTA12 2388984 0.0983 ± 0.1694 0.0350 8.07 

BTA13 2116548 0.1074 ± 0.1715 0.0424 9.25 

BTA14 2616951 0.1016 ± 0.1635 0.0396 8.58 

BTA15 2138630 0.0986 ± 0.1652 0.0363 8.39 

BTA16 2625581 0.0975 ± 0.1616 0.0374 8.00 

BTA17 2066723 0.0930 ± 0.1603 0.0335 7.53 

BTA18 1897406 0.0993 ± 0.1785 0.0340 8.07 

BTA19 1528297 0.0987 ± 0.1650 0.0364 8.29 

BTA20 1947612 0.1006 ± 0.1665 0.0374 8.60 

BTA21 1934475 0.1065 ± 0.1743 0.0387 9.38 



BTA22 1578957 0.1001 ± 0.1662 0.0363 8.56 

BTA23 1457332 0.0962 ± 0.1620 0.0358 7.90 

BTA24 1821411 0.0923 ± 0.1613 0.0327 7.50 

BTA25 1109031 0.0859 ± 0.1497 0.0321 6.48 

BTA26 1400942 0.0861 ± 0.1492 0.0324 6.49 

BTA27 1237917 0.0878 ± 0.1495 0.0334 6.68 

BTA28 1204308 0.0928 ± 0.1524 0.0366 7.35 

BTA29 1166940 0.1034 ± 0.1710 0.0373 9.13 
1sd = standard deviation 


