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GPGLNDI FEAQKI EWHEENLYFQGMSKLI EYDETARRAMEAGVDKLADTVRVTLGPRGRHVVLAKSFGGPTVTNDGVTVARDI DLEDPFENLGAQLVKSVATKTNDVAGDGTTTATVLAQALVKTGLRLVAAGI NPI ALGSGI GKAADAVSEALLASATPVSGKDAI AQVATVSSRDQLI GDLVGEAMSKVGHDGVVSVEESSTLGTELEFTEGVGFDKGYLSAYFVTDFDAQQAVLEDPLI LLHQDKI SSLPDLLPLLEKVAESGKPLMI I AEDI EGEALATLVVNSI RKTLKAI AVKSPYFGDRRKAFLQDLAAVTGAEVVNPDAGLVLREVGLEVMGSARRVVVSKDDTI I VDGGGAPEAVEARVNLLRSEI DRSDSEWDREKLGERLAKLAGGVAVI KVGAATETELKKRKESVEDAVAAAKAAVEEGI VAGGGSALI QARNALKDLRASLSGDEAVGVDVFSEALAAPLYWI ATNAGLDGSVVVNKVSELPAGHGLNAATLTYGDLAADGI VDPVKVTRSAVLNASSVARMVLTTETAI VDKPAEPEDDGHGHHGHAH

GPGLNDI FEAQKI EWHEENLYFQGMSKLI EYDETARRAMEAGVDKLADTVRVTLGPRGRHVVLAKSFGGPTVTNDGVTVARDI DLEDPFENLGAQLVKSVATKTNDVAGDGTTTATVLAQALVKTGLRLVAAGI NPI ALGSGI GKAADAVSEALLASATPVSGKDAI AQVATVSSRDQLI GDLVGEAMSKVGHDGVVSVEESSTLGTELEFTEGVGFDKGYLSAYFVTDFDAQQAVLEDPLI LLHQDKI SSLPDLLPLLEKVAESGKPLMI I AEDI EGEALATLVVNSI RKTLKAI AVKSPYFGDRRKAFLQDLAAVTGAEVVNPDAGLVLREVGLEVMGSARRVVVSKDDTI I VDGGGAPEAVEARVNLLRSEI DRSDSEWDREKLGERLAKLAGGVAVI KVGAATETELKKRKESVEDAVAAAKAAVEEGI VAGGGSALI QARNALKDLRASLSGDEAVGVDVFSEALAAPLYWI ATNAGLDGSVVVNKVSELPAGHGLNAATLTYGDLAADGI VDPVKVTRSAVLNASSVARMVLTTETAI VDKPAEPEDDGHGHHGHAH
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GPGLNDI FEAQKI EWHEENLYFQGMAKTI AYDEEARRGLERGLNALADAVKVTLGPKGRNVVLEKKWGAPTI TNDGVSI AKEI ELEDPYEKI GAELVKEVAKKTDDVAGDGTTTATVLAQALVKEGLRNVAAGANPLGLKRGI EKAVEKVTETLLKSAKEVETKEQI AATAAI SAGDQSI GDLI AEAMDKVGNEGVI TVEESNTFGLQLELTEGMRFDKGYI SGYFVTDAERQEAVLEDPYI LLVSSKVSTVKDLLPLLEKVI QGGKPLLI I AEDVEGEALSTLVVNKI RGTFKSVAVKAPGFGDRRKAMLQDMAI LTGGQVI SEEVGLSLETADI SLLGKARKVVI TKDETTI VEGAGDSDAI AGRVAQI RAEI ENSDSDYDREKLQERLAKLAGGVAVI KAGAATEVELKERKHRI EDAVRNAKAAVEEGI VAGGGVALLHAVPSLDELKLSGDEATGANI VRVALEAPLKQI AFNGGLEPGVVAEKVRNSPAGTGLNAATGVYEDLLKAGVADPVKVTRSALQNAASI AGLFLTTEAVVADKPEKAAAPAGDPTGGMGGMDF

GPGLNDI FEAQKI EWHEENLYFQGMAKTI AYDEEARRGLERGLNALADAVKVTLGPKGRNVVLEKKWGAPTI TNDGVSI AKEI ELEDPYEKI GAELVKEVAKKTDDVAGDGTTTATVLAQALVKEGLRNVAAGANPLGLKRGI EKAVEKVTETLLKSAKEVETKEQI AATAAI SAGDQSI GDLI AEAMDKVGNEGVI TVEESNTFGLQLELTEGMRFDKGYI SGYFVTDAERQEAVLEDPYI LLVSSKVSTVKDLLPLLEKVI QGGKPLLI I AEDVEGEALSTLVVNKI RGTFKSVAVKAPGFGDRRKAMLQDMAI LTGGQVI SEEVGLSLETADI SLLGKARKVVI TKDETTI VEGAGDSDAI AGRVAQI RAEI ENSDSDYDREKLQERLAKLAGGVAVI KAGAATEVELKERKHRI EDAVRNAKAAVEEGI VAGGGVALLHAVPSLDELKLSGDEATGANI VRVALEAPLKQI AFNGGLEPGVVAEKVRNSPAGTGLNAATGVYEDLLKAGVADPVKVTRSALQNAASI AGLFLTTEAVVADKPEKAAAPAGDPTGGMGGMDF
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