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Caca-DRB*0102 ATGTATACTA CGGGCGAGTG TCATTTCTCC AACGGGACGG AGCGGGTGCG GTTCCTGGAC AGATACTTCT ATAACGGAGA AGAGTTCGTG CGCTTCGACA
Caca-DRB*0301 = .......... - R Ao i
Caca-DRB*0302 = .......... A.AAA..... N Ao i
Caca-DRB*0304 = .......... B e e e e e e et ettt e e e et et e e A.... A.........
Caca-DRB*0401 = .......... A.AAA..... B T
Caca-DRB*0402 = .......... A.AAA..... B R At i
Caca-DRB*0403 = .......... A.AAA..... T R
Caca-DRB*0405 = .......... A.AAA..... Tl R
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Caca-DRB*0102 GCGACTGGGG CGAGTACCGG GCGGTGACCG AGCTGGGGCG GCCGGTGGCC GAGGGCTGGA ACAGCCAGAA GGAGTTCCTG GAGCAGAGGC GGGCCGAGGT
Caca-DRB*0301 ... .. iiit ittt ittt ettt e ...C.AC... A..TA..... ........ -— —-...A..... R 2 N C...
Caca-DRB*0302 ... ... ittt e e ...C.AC... A..TA..... ........ G. A---..... c...G.G... L. C...
Caca-DRB*0304 ... ... ittt e e e ....TCC... A..TA.. ... ....ocun.. R C...
Caca-DRB*0401 ...ttt ittt ittt et ettt ettt e e e e e e et ettt e
Caca-DRB*0402 @ . ... ...t ittt et e e ...C.AC... A..TA..... ........ G. .A--—-..... R 2 N C...
Caca-DRB*0403 ... ...ttt ittt et e e AC... A. . TA. . ... i iiiiie et co..G.G... L. C...
Caca-DRB*0405 ... ... e e e e AC... A. . TA. . ... i iiiiin et G.G... ...... C..
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Caca-DRB*0102 GGACACGTAC TGCAGACACA ACTACGGGGT CGGTGAGAGT TTCACTGTG
Caca-DRB*0301 = ........it tititnnnen tenenenenn TAT. . ...iv tvivennnn
Caca-DRB*0302 . ......... &ttt e TAT....... «couenunnn
Caca-DRB*0304 ... .. ... .. &ttt i TAT....... «coueenunn.
Caca-DRB*0401 .. ... e e e e e
Caca-DRB*0402 . ......... titiiinene v TAT. . ...iv tvivnnnnn
Caca-DRB*0403 . ...ttt ittt et et e
Caca-DRB*0405 .. ..... ... &ttt e TAT....... «cuiuienenn.

Figure S2 Alignment of the MHC-DRB alleles detected in 14 European roe deer, identities are plotted to first sequence with a dot.



