Supplementary Table 2. Sequences of gBlock fragments used in this study.

Letters in red: introns; underlined: restriction enzyme (RE) sites used for inserting the gBlock fragments into CPSMV RNA1 or 2 cDNA.

	Name (bp)
	Sequence
	RE sites

	CPSMR1-327Intron (675 bp)

(Intron a)
	TTCAAAATCACTTTTTCTCTCTTAAGCTACACAAGTTTAACTAAAAGCCTAGAACGAACTTTTTATTGGACGCATTAAACTACAATATGAAGTTCTTTGCTGGGCAAACTGTTATGAATGTGCTGCAACATGTTTCCTCTCCCACCACCAATTTAAGGTTTACTACCATGCTGTCTTGTGGGTTTAAGAATTCATCTGGTATCCTGCTTATTAATATGTTGTTTATGTTTTTCTTGTAGGTTGTTATCTTATTGCAATCTTAAAAAGGAAGAGGATGGTAAGATGATGCTGGCTATTAAGGAGCAGAGGCACCGACGGTTGTTGACACTGTCATATGGTGCTATGTGTTTTCAATTCTCAAATTCAGTAGGGGATGAGGGCATAGAAGTGGATGATGATGAGTTGATGTTTGAAATATTTGATGCATTGCTGCGCACAAAGATTTCAAACTCAAAGGGCATGACGCACTTATACAGCTGGATGCGTGGAGTTTATCTCAGCACATTCAAAGTAGAGGTGCAGTGTGATGATTACAACTCAAATCTGCTGGAGAAGGATTTGGCTGGAGAAGCTCAGGGTCTTTCACAGTTCGTTTCAGGACTTGCTGACTGGATTCCCAGTCGTGTAAAGACCTTGGCAGGATATGCCGCTGAGGGCATAATTGAGGCCTTTAAG
	AflII, BbvCi

	CPSMR1-604Intron (675 bp)

(Intron b)
	TTCAAAATCACTTTTTCTCTCTTAAGCTACACAAGTTTAACTAAAAGCCTAGAACGAACTTTTTATTGGACGCATTAAACTACAATATGAAGTTCTTTGCTGGGCAAACTGTTATGAATGTGCTGCAACATGTTTCCTCTCCCACCACCAATTTAAGGTTGTTATCTTATTGCAATCTTAAAAAGGAAGAGGATGGTAAGATGATGCTGGCTATTAAGGAGCAGAGGCACCGACGGTTGTTGACACTGTCATATGGTGCTATGTGTTTTCAATTCTCAAATTCAGTAGGGGATGAGGGCATAGAAGTGGATGATGATGAGTTGATGTTTGAAATATTTGATGCATTGCTGCGCACAAAGATTTCAAACTCAAAGGGCATGACGCACTTATACAGCTGGATGCGTGGAGTTTATCTCAGCACATTCAAAGTAGAGGTTTACTACCATGCTGTCTTGTGGGTTTAAGAATTCATCTGGTATCCTGCTTATTAATATGTTGTTTATGTTTTTCTTGTAGGTGCAGTGTGATGATTACAACTCAAATCTGCTGGAGAAGGATTTGGCTGGAGAAGCTCAGGGTCTTTCACAGTTCGTTTCAGGACTTGCTGACTGGATTCCCAGTCGTGTAAAGACCTTGGCAGGATATGCCGCTGAGGGCATAATTGAGGCCTTTAAG
	AflII, BbvCi

	CPSMR1-Tin
(1731 bp)

(Introns #1&2)
	ACTGTGGCAAAGGATGGTACTGTACACTGTTGGGCAGAATCTGGGAAGAACTCATTCTAGTTGGTATGAGGGCATCAAGGACAAGTGCATGCTTGCACTATCAAAAGCATACTCAACTGAGATCAAGGATTGGCCTGTAGCACTCAAAATTGTTGTTGGAGTGATACTGGCTACTGTAGCAGGTTTACTACCATGCTGTCTTGTGGGTTTAACAATTCATCTGGTATCCTGCTTATTAATATGTTGTTTATGTTTTTCTTGTAGGTAAGGCATTTTGGAGGTTCTATGCCTCAATGGCAGATGCAGGCAATGGTGGACACTTTGTGGGAGCCGTTGCTTCCGCATTTGCAGGAAGTCAAGCGGTTGTTGCACAGAGTAGGAAGCCCAACAGGTTTGATGTGGCTCAGTACAGGTACCGAAACATACCTCTAAGGAAGAGAAATTGGGCAGAAGGGCAAATGAGTCTGGATCAGTCCACAATGCTCATAATGGAAAAGTGCAAGGCCAATTTCGTCTTTAGCAACATTAGCTGTCAGATAGTTATGTTGCCTGGGCGACAATTCTTGTGCTACAAACATGTGTTTGCTAGTCTCAATAGTCCAATGTATGTGGATATTTATACTGCCAACAAGAAGTATAAACTCTATTACAAACCTCAGAATAGGGTATACTTTGAGACTGATAGTGAGATCATGCTATACAAGGATGCCAGTTTGGAAGACATACCTGCCAGCTGCTGGGATCTTTTTTGTTTTGATGCGGAAAAAAGTCTGCCACGAGGTAGTTTCCCAGCAGAAATCCTCTCGTGCAAACTAGATCGGACAACGAATCAACATATCCCGGAGTGGGCCGACATCTCAGCTCGTACTGTCAATCAAAAACTGGACGTGGAATTTGGGGAGTACCAAACCATCTTTTATTCCTATCTCCAGTATGATGTACCCACAAAAGCTGAAGATTGTGGTTCCCTAATAATAGCAACCATTGATGGTAGGAAAAAGATAATAGGGATCCACACTGCTGGACGGGCAAATAGGAGTGGTTTTGCAAGTTATATGCCGCAGGTAGAAATACCAGTTCAAGCACAAGCAGCGGAAAAGTTCTTTGATTTTCTTGAGAAaGaACAACATGTTACTGAGGGCATTGGAAAGGTGGGAAATCTCAAGAAAGGAGTCTGGGTTCCATTACCCACTAAGACCAATCTTGTGGAAACACCAAAAGAGTGGCATCTGGGCACTGAGAAAACAAAAGAACCAAGTATTCTCAGCAGTACGGATTTAAGGCTCGGTGATAAGCAGTATGATCCCTTTGTTGGAGGAATACAGAAGTACGCCGAACCAATGGGAATTCTAGATGATGAGGTGCTCCGGCATGTGGCAACAGACATAGTTGAAGAATGGTTTGACTGTGTAGACCCTCAAGAAGATACTTTTGAGGAAGTTGACCTGCAGGTTGCTATCAATGGTCTTGAAGGAATGGAATACATGGAAAGAGTTCCTATGGCAACATCTGAAGGCTTCCCACACATTTTGACAAGGAAAAGTGGGGAAAAAGGCAAAGGTTAGTGAAGTTGTACCATTTATTTAGCTTCAAATGAGGGACCAGGCTTTACATTGATAAATTCAACATCTTTCTCTATTGTTGCATGATCAGGTAGGTTTGTATATGGGGATGGAGAAATTTTTGATCTGATCCCGGGTACATCTGTACATGAGGCATATCTGACACTGG
	Bsp1407I

	CPSMR1-TRIN
(1812 bp)

(Introns #1,2,3)
	CTGTGGCAAAGGATGGTACTGTACACTGTTGGGCAGAATCTGGGAAGAACTCATTCTAGTTGGTATGAGGGCATCAAGGACAAGTGTATGCTTGCACTATCAAAAGCATACTCAACTGAGATCAAGGATTGGCCTGTAGCACTCAAAATTGTTGTTGGAGTGATACTGGCTACTGTAGCAGGTTTACTACCATGCTGTCTTGTGGGTTTAACAATTCATCTGGTATCCTGCTTATTAATATGTTGTTTATGTTTTTCTTGTAGGTAAGGCATTTTGGAGGTTCTATGCCTCAATGGCAGATGCAGGCAATGGTGGACACTTTGTGGGAGCCGTTGCTTCCGCATTTGCAGGAAGTCAAGCGGTTGTTGCACAGAGTAGGAAGCCCAACAGGTTTGATGTGGCTCAGTACAGATACCGAAACATACCTCTAAGGAAGAGAAATTGGGCAGAAGGGCAAATGAGTCTGGATCAGTCCACAATGCTCATAATGGAAAAGTGCAAGGCCAATTTCGTCTTTAGCAACATTAGCTGTCAGATAGTTATGTTGCCTGGGCGACAATTCTTGTGCTACAAACATGTGTTTGCTAGTCTCAATAGTCCAATGTATGTGGATATTTATACTGCCAACAAGAAGTATAAACTCTATTACAAACCTCAGAATAGGGTATACTTTGAGACTGATAGTGAGATCATGCTATACAAGGATGCCAGTTTGGAAGACATACCTGCCAGCTGCTGGGATCTTTTTTGTTTTGATGCGGAAAAAAGTCTGCCACGAGGTATGTGGATGAGTTCTTGTGTATTTTATCAGGAGATTGTAAATTTAGTGCAATCTTGAATTATCGATTCTATTACTCCACAGGTAGTTTCCCAGCAGAAATCCTCTCGTGCAAACTAGATCGGACAACGAATCAACATATCCCGGAGTGGGCCGACATCTCAGCTCGTACTGTCAATCAAAAACTGGACGTGGAATTTGGGGAGTACCAAACCATCTTTTATTCCTATCTCCAGTATGATGTACCCACAAAAGCTGAAGATTGTGGTTCCCTAATAATAGCAACCATTGATGGTAGGAAAAAGATAATAGGCATCCACACTGCTGGACGGGCAAATAGGAGTGGTTTTGCAAGTTATATGCCGCAGGTAGAAATACCAGTTCAAGCACAAGCAGCGGAAAAGTTCTTTGATTTTCTTGAGAAaGaACAACATGTTACTGAGGGCATTGGAAAGGTGGGAAATCTCAAGAAAGGAGTCTGGGTTCCATTACCCACTAAGACCAATCTTGTGGAAACACCAAAAGAGTGGCATCTGGGCACTGAGAAAACAAAAGAACCAAGTATTCTCAGCAGTACGGATTTAAGGCTCGGTGATAAGCAGTATGATCCCTTTGTTGGAGGAATACAGAAGTACGCCGAACCAATGGGAATACTAGATGATGAGGTGCTCCGGCATGTGGCAACAGACATAGTTGAAGAATGGTTTGACTGTGTAGACCCTCAAGAAGATACTTTTGAGGAAGTTGACCTACAGGTTGCTATCAATGGTCTTGAAGGAATGGAATACATGGAAAGAGTTCCTATGGCAACATCTGAAGGCTTCCCACACATTTTGACAAGGAAAAGTGGGGAAAAAGGCAAAGGTTAGTGAAGTTGTACCATTTATTTAGCTTCAAATGAGGGACCAGGCTTTACATTGATAAATTCAACATCTTTCTCTATTGTTGCATGATCAGGTAGGTTTGTATATGGGGATGGAGAAATTTTTGATCTGATCCCGGGTACATCAGTACATGAGGCATATCTGACACTG
	Bsp1407I
(2nd site lost upon inserting gBlock)



	CPSMR1-QUIN
(953 bp)

(Intron #4)
	TGTTTATGCACATGGGGCTTCTAGAGTTGGTAAAACAATGGTGATCAACAGACTCATTGAAGATTTTCGCAAAGAGTTGGAACTTGGAGAGGACTGTGTGTATCCACGAAATGTGGTAGATGACTACTGGAGTGGGTACAAAAGACAACCTATTGTTGTCATTGATGATTTTGGTGCTGTGTCTTCAGATCCTTCTGCAGAAGCTCAATTAATTCCATTGATCTCTAGTGCTCCCTATCCCCTTAACATGGCTGATCTCTCTGAGAAGGGAATGCACTTTGATTCAGCTATCGTCATGTGCTCATCCAATTTCATTGAGTGTTCACCAGAAAGCAAGGTACTTTCTCAAAATCAAAAGAAACTGTAGTGTAACAAATTTCTTCACTTGATGTGATGTATATATATCTTTAGCTATCTAGTGTTCATATATGTAACTCGTTGTTCAAGAACTTCTTTGTGTAATTCATCCGCAGGTGCGTGACGAAATGGCATTCAGAAACAGACGACATGTGCTCTTCACTGTCTCACTTGACCCTAATATACCATATGATGGTGATGATATCACAAAGAATCAAATATATGAAATCAAAACTTGGTTTCATGATTCGTATCATGTTGAAGCAACTTTCACATCATATGGGGACTTGCTGGCATATTGCAAAAACAAGTGGGTGGAGCACAATACTGAGCAAGAGGCCAACTTGAAGCAACTTGGAGTTAAAAAGGAGAGCGTTGCATTTCAGCAGTTTCGTTCCATTCTTGATTTGGCAGTCTTTGTCAATCAAGATGCGGAGAATTTCAAGCAAAGGCTGGAGACGCCAGATGGTAGGTGCCACTTTGTGTCATGTTATGATAAGAGTGGTATACTCAGGCACTATACTATTGATGCAACTGGAGATGTGCAAGAAATGGAAAAGGTTGATTCCTCTCTAGATGACATCCTATTGGAAAAA
	XbaI

	FZVec-ML-NbPDS
(934 bp)
Bold blue: duplicated processing sites;
Dark red: altered to minimize recombination; 
Light red: new Eco72I sites; 
Simple blue: NbPDS insert
	TTTGAAGGGCAACCAGTGCTTAAGAGAATCTCATCTACCAAAGCTATTTTCTCTAAAGGTTCTAGTTTTCGATATATGATTTCTGGCAAAAAAGAGCACAAGATTGACAAGCCAAGGCTAGAAGAAGATGGTAGTAAGAGTTACATTGATGGTTTACAAGATACCTTTGACACGACTCATGCTACTCTGCAATCAGGTGCAGACCTGTTTAAGAGGAACCTAGACGATGTCTCGACTATCTCAGATACGATGCACGTGCAAGGTGTGCCTGATAGGGTGACAGATGAGGTGTTCATTGCCATGTCAAAGGCACTTAACTTCATAAACCCTGACGAGCTTTCGATGCAGTGCATTTTGATTGCTTTGAACAGATTTCTTCAGGAGAAACATGGTTCAAAAATGGCCTTTTTAGATGGTAACCCTCCTGAGAGACTTTGCATGCCGATTGTGGAACATATTGAGTCAAAAGGTGGCCAAGTCAGACTAAACTCACGAATAAAAAAGATCGAGCTGAATGAGGATGGAAGTGTCAAATGTTTTATACTGAATAATGGCAGTCACGTGACGTTCGATACCACACACGCAACCCTACAGTCTGGGGCTGATCTATTCAAACGAAATTTGGATGATGTAAGCACCATTTCGGACACCATGCTTGGGGCCATGATTGGACAAACCAAGGTGGTGATTCCAAAAACATTAGTTGCAGGTACAGTTCTCAAAAGTGGACCGCTTTCAGATGTGATGCAGCAGGGATCATTCCGATCAACAATAGCATTGCAAAGAACACATATAATAACTGGAAAAATACATGTTGTTGCGATGCTTGAAACTGCTGTAAATACAGGACTGGGATTGGCCATTTGTTTCAATAGTGGCATTCGAGGAAAAGCTTCTGCAGACATCTATGCAACGTGTTCACAAGATGCCATGA
	AflII, Eco72I (lost upon inserting gBlock)



