[bookmark: OLE_LINK10][bookmark: OLE_LINK7]Supplementary table 1 PBP3 groups and amino acid substitution patterns of all 111 H. influenzae isolates
	PBP3
Groups 
	N（%)
	[bookmark: OLE_LINK11]Core Amino acid substitution
	Substitution Combinations

	Group I

	3 (2.7%)

	R517H

	R517H（2）；
R517H,A502V（1）

	Group II





	13 (11.7%)





	N526K





	A502V,N526K,V547I,N569S（1）；
D350N,G490E,N526K,A530S（3）；
D350N,M377I,A502V,N526K,V547I,N569S（3）；
D350N,M377I,G490E,A502V,N526K,V547I,N569S（3）；
D350N,S357N,N526K,V562L（2）；
G490E,N526K,A530S（1）

	Group III

	1 (0.9%)

	S385T + N526K

	D350N, S357N, S385T，N526K，T532S, V547I，N569S（1）

	Group III+












	35 (31.5%)












	S385T + N526K + L389F











	D350N, S357N, M377I，S385T，N526K，A530S（16）；
D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, N526K, V547I, V562L, N569S（8）;
D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, R451L, G490E, N526K, A530S(2)；
D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, A502V, N526K, V547I, N569S（1）；
D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, G490E, A502V, N526K, V547I, N569S（1）；
D350N, S385T, L389F, N526K, V547I, N569S（1）；
Q339L, D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, A502V, N526K, V547I, N569S(1);
D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, N526K, T532S, V547I, N569S(1);
D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, N526K, V562L(1);
D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, N526K（1）；
D350N, S357N, S385T, L389F, A502V, N526K, V547I, N569S（1）；
D350N, S385T, L389F, N526K, V547I, V562L, N569S（1）

	Group III-like
	7 (6.3%)

	S385T + R517H

	D350N, S357N, M377I, S385T, R517H, T532S, V547I（7）


	Group III-like+







	33(29.7%)








	S385T + R517H + L389F







	D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, R517H, T532S, V547I, Y557H, N569S（25）；
D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, R517H, T532S, V547I（3）；
D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, G490E, R517H（2）；
D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, R517H, V547I, Y557H, N569S（2）；
D350N, S357N, M377I, S385T, L389F, A502V, R517H(1)

	Others
	6(5.4%)
	-
	D350N,V547I,N569S(3); Q339H(1);V547I(1);V547I,N569S(1)

	wild-type
	13（11.7%）
	-
	-



	
Supplementary Table 2. Multilocus sequence typing (MLST) results of 111 H. influenzae  isolates
	CC
	ST（n）
	Isolates(n)
	Serotype
	
	Infection

	
	
	
	Hib /Hif
	NTHi
	
	Invasive
	Non-invasive

	[bookmark: _Hlk230883127]107
	107(24)、1002（6）、1218（1）
	31
	0
	31
	
	5
	26

	6
	95（9）、469（2）、6（1）、370（1）
	13
	13/0
	0
	
	11
	2

	3
	14（2）、481（2）、3（1）、408（1）、648（1）、1417（1）、2191（1）
	9
	0/0
	9
	
	0
	9

	[bookmark: _Hlk230016666]155
	155（8）
	8
	0/0
	8
	
	0
	8

	57
	57(6)
	6
	0/0
	6
	
	1
	5

	395
	556（4）
	4
	0/0
	4
	
	0
	4

	11
	11（2）、103（1）
	3
	0/0
	3
	
	0
	3

	12
	12（2）、586（1）
	3
	0/0
	3
	
	0
	3

	124
	598（3）
	3
	0/3
	0
	
	2
	1

	487
	487（2）
	2
	0/0
	2
	
	0
	2

	836
	983（1）、3250（1）
	2
	0/0
	2
	
	0
	2

	84
	84(1)、1574（1）
	2
	0/0
	2
	
	0
	2

	Singleton

	3253、386、139、834、396、422、2905、474、2460、760、3178、196，499，759，995，1585，2702，2740，3251，3252，3255，3256，3257，3259
	25

	0/0
	25
	
	6
	19
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