Supplementary Table 1. Sequences from the gametophyte transcriptome of the fern Dryopteris affinis of the genes potentially related to apomixis selected for PCR amplification and sequencing.

	ARGONAUTE 4 (AGO4):
TTTTTTTGGAACAAAACACTTTTCTTTCATTTGTAGTGCATCAAGCTAACACTGCTTTTACATCAAAAAGTTAGAAGGCCTCTCCTTTTCTGGAGTGGCAACCATTGTCTATACAGCAGCTCACAAAAGGCAAAACACATTCTATGGTGACCTTCATCAGGAGTACAAAAATATTGCCTCTGTAATTACAGCTGGTGCTTAAGACCCTAGATGTACTGTAGAAAACAGCTCAGTACATGTTCGAGCATGAAGACCCTAGCAGTAGAACATTTTAGTCTTCATTTGCGGATGCAGCTCCGGTAAATGGATAGGAGTTGACCGCTCAGATCTCCCGGTCATTGACGAAGTTTCTGAGCCACCCTCAGAGTCCAAGAAATTCCGGGCGTGCGTGGCCGCAAGGTGAGCATATGCAATCGGAGCAACGGTTGAAACTGCTGTGGTGCTTCGAGCATATGTGTAACACAATGCATGAGTCATCTGTTGCAACTCATCCACTGTGAAGTTGTTCTCGTCAACCAAAACATGGTAATGAGTGGGGCGAGTTGTACCAATCAGGCCTGCGTGTGCGCACAGGTAGAAGTCATAGTCCCTTGGATGGCAGAGGGTTGCATCCACAATGGTACCTGGAGCTACATTTCCACCACCGGTTGCTGGAAAGAACCGAGTATGGTGCCTCTTCTGTACCACAATCAAAGTTATTCTCGGATCATAGCTGCCAGTGTTGTCTATTTTTTTGAAAGCCTACACAATTAAAACAGAAATCATTATATAATAACTATACTAAACAACCGCATGTGTTTAAAACATCAAAATCAACAGGCTGACTGTATGTAACAGCCATATATAGCCATGTGACTTCATTGTAAAGGATTGTAAGCATTTCTTGCCCTCTTGAATGCCAGATATTCATCTCTTAAAACTTGCTCAAACTGGCTTTCACTAACACCATCCCTAAAAATTATCACTTGCTTAGGTCGAGGGTCAGTGATTCCAGGAACTTTCTTGCAAGAAATGTAAAAATCCTTCAACAACTCAACAATAATTCCACCACTGGGGTTGTCTTCTTCATAGAGCCCTGCTATCATTTCAACTTTCCGAGACTGTGCTCTCATACGAACACCGTACTTGGAAAAGTACGGCCATTCTCGTGATGCCACCACTGCAGCTATTGAAGGAGAGTCTGAATATCCAGGAGGCCCATGAGAGACGTCCATCCCAAATATGATTGTAGGAACACTGGATATCTTGGGAAGTTTAGAGTTCAATTCCAATGCCAGCAAAGAATTATACCCTCCCACCTTTGCATTAATCTTCAAAGCAACATTGGTCAAATATTGGTCCTTCACTAGGTTATAAGGAGGAGCTGGGGAGGAGCTATGCATTGTGTGACAATGCACAGATTAGTTTGCAACATCTTTTTTAGAGGCCCATATAAATCACTCTTGCTTTCCGGAAGAATACACAACATAAAAGCAGGCGGTGATCGCATTTTTGATTTCAAATCCTGTATTATTCGGTTAACCCTTTCTGCAGCAGATAAGCCTTGATCACTGAGTTGCTCGCATAGTATGAGTTCGGGGCGTGAGATTTTCATTCCCTTGGTGCTGCAGACTATCTCCAGATCATTTGCAATCTTTTCCACAATATAGCGAGGCTTTTTGTTATCAAAACTTATGACTACCCAGGATTCAATGTCGACAGCAGATGCCATTGTTTTATTGTTGAAGTTCCACCTCCCATTCCGTGGTGTCTCTGTTCTAGACTCCCCAAACATCAAAGTGGGTGCGTCTAGTAGCCTTGCAGGGATCCTCCGCATTCTAGAATCAATTTTTATGTTAAAATCCTTTATGAGCTCATTTGAAGAATAATCACTAACATCCATAGCCTTTTGCACAACATCCCTTCTTTCATCTGGTCCCTGGCGAGCTTGATCAATCATTTTCTGTCTCTGGGCACTTGACAGGGCTTTGGTGTATCTTTGTCCCGCCACAATGTTGCAAAGCTCTACTGGGATAAATGTGGGCCTCTTGGTTCTACCCGCTGCTATGCATGGCAAATTTGGAAACCGAAGATTTATGTTGTATTGCATTTCGTAATATTGTAGTATCGTCAACTCAGTCTCTACGAATTGCCCAGATTCATCCTTCTTCCTTTTCGTGAACTTCTGCTGCGAGCAAGAAGCATCACTGAAGCCTATAATTCTATGCACCATCTGGGTGTGGGGAGTCTCAACCTTGACCCCTTTCAAAACTCTCTTCACCTTGTCCCAATCAATGCAATTCGGACTAGGGGGATTAAAGCGTTCCTTAATGAAATCCAAGACGCTAGAAGCCTTGATGATAGTTGTTGTAGCAACGTCAAGGTTTAGTGACAGCCCCCTAAGAGAAGGCCGAAAGCTAACGTGATACCCTCGACAGGTTTGAACTCCTTCCCCAATATCAGCAACTCCAAACAATGGGCTGAAGTAGTTGTCCTTGATTAGGAGATAGCCCTTGGAGGATGCATGCTGCTTCAGAACAATATCCAGCACCCGCAGAGCATCTTGGGCCCTGTCATTCTTTTGTCCATTCAAAATTGCATTGATGGCTCCCATCTTCACAGTAGCTGCATACTCAATTTTAACCTTAAATTCTCTAGTGTTCCTGGATGACATTTTGCGCCGCTTTGTTGAATCATCATCTGCTGAGTTTGCTTTGTTCATCGCAGACTCCTCCAACAGGACTGTAAACTCCTGGGTTTGGAACTCGAGGGCACCTGGCGTGAATAGACTCTTCTCTCCATCATAGGCAAACCGCTTGCCTCCTAGTTCTTTTGCTCCGTATACTTGTTGAAGCTTGCTGATAATGGACCGACAAAGGTTTTTATTTGCGATACCATCGTTTCCACCAGGCGCTGAGCCCCCATCTGAGATACTCACATCGTAGTGGCAAACGTCCTGCGATCCGGAGTAGTTGACCATAAAGTGATTGCAGAGCAGCTCAATGGGCCTGCCCGCTTTTCCTAATCCGGGTCTTTGCATTTGTGAAGGCGGCTTCATTGCAGGTACGTCCGCCACATCTGTTGGGTTCGTTGATGGCTCTCCTGTGAGTGCCGCATCTCCTGCTGCTTCTGCCACCGCTGCGGGGTCCCCCATGGCTCCAAGCTTGAGAATGGCACTTGTGCAGAAGAACTGAAGAACTAAGGGCTGCGCAGTGCGAATTAAGAGAAAGGGCACAACTGAGAAAGGGAAGGTAAAAAGGGGGGGAAAAGAGAGAGATAGAGAGAGAGAGAGGGAGAGAGA

	ARGONAUTE 9 (AGO9):
TTTTTTTTGGAACAAAACACTTTTCTTTCATTTGTAGTGCATCAAGCTAACACTGCTTTTACATCAAAAAGTTAGAAGGCCTCTCTCTCCTTTTCTGGAGTGGCAACCATTGTCTATACAGCAGCTCACAAAAGGCAAAACACATTCTATGGTGACCTTCATCAGGAGTACAAAAATATTGCCTCTGTAATTACAGCTGGTGCTTAAGACCCTAGATGTACTGTAGAAAACAGCTCAGTACATGTTCGAGCATGAAGACCCTAGCAGTAGAACATTTTAGTCTTCATTTGCGGATGCAGCTCCGGTAAATGGATAGGAGTTGACCGCTCAGATCTCCCGGTCATTGACGAAGTTTCTGAGCCACCCTCAGAGTCCAAGAAATTCCGGGCGTGCGTGGCCGCAAGGTGAGCATATGCAATCGGAGCAACGGTTGAAACTGCTGTGGTGCTTCGAGCATATGTGTAACACAATGCATGAGTCATCTGTTGCAACTCATCCACTGTGAAGTTGTTCTCGTCAACCAAAACATGGTAATGAGTGGGGCGAGTTGTACCAATCAGGCCTGCGTGTGCGCACAGGTAGAAGTCATAGTCCCTTGGATGGCAGAGGGTTGCATCCACAATGGTACCTGGAGCTACATTTCCACCACCGGTTGCTGGAAAGAACCGAGTATGGTGCCTCTTCTGTACCACAATCAAAGTTATTCTCGGATCATAGCTGCCAGTGTTGTCTATTTTTTTGAAAGCCCTCTTGAATGCCAGATATTCATCTCTTAAAACTTGCTCAAACTGGCTTTCACTAACACCATCCCTAAAAATTATCACTTGCTTAGGTCGAGGGTCAGTGATTCCAGGAACTTTCTTGCAAGAAATGTAAAAATCCTTCAACAACTCAACAATAATTCCACCACTGGGGTTGTCTTCTTCATAGAGCCCTGCTATCATTTCAACTTTCCGAGACTGTGCTCTCATACGAACACCGTACTTGGAAAAGTACGGCCATTCTCGTGATGCCACCACTGCAGCTATTGAAGGAGAGTCTGAATATCCAGGAGGCCCATGAGAGACGTCCATCCCAAATATGATTGTAGGAACACTGGATATCTTGGGAAGTTTAGAGTTCAATTCCAATGCCAGCAAAGAATTATACCCTCCCACCTTTGCATTAATCTTCAAAGCAACATTGGTCAAATATTGGTCCTTCACTAGGTTATAAGGAGGAGCTGGGGAGGAGCTATGCATTGTGTGACAATGCACAGATTAGTTTGCAACATCTTTTTTAGAGGCCCATATAAATCACTCTTGCTTTCCGGAAGAATACACAACATAAAAGCAGGCGGTGATCGCATTTTTGATTTCAAATCCTGTATTATTCGGTTAACCCTTTCTGCAGCAGATAAGCCTTGATCACTGAGTTGCTCGCATAGTATGAGTTCGGGGCGTGAGATTTTCATTCCCTTGGTGCTGCAGACTATCTCCAGATCATTTGCAATCTTTTCCACAATATAGCGAGGCTTTTTGTTATCAAAACTTATGACTACCCAGGATTCAATGTCGACAGCAGATGCCATTGTTTTATTGTTGAAGTTCCACCTCCCATTCCGTGGTGTCTCTGTTCTAGACTCCCCAAACATCAAAGTGGGTGCGTCTAGTAGCCTTGCAGGGATCCTCCGCATTCTAGAATCAATTTTTATGTTAAAATCCTTTATGAGCTCATTTGAAGAATAATCACTAACATCCATAGCCTGGCATAAATCTTTTGCACAACATCCCTTCTTTTCTCTGGGGCTTGGCGTCCTTGGTCAATCATTTTCCGTCTCTGGCCACTTGATAATGCTTTTGTGTATCTCTGCCCTCCTTTTATATTGCAAAGCTCTACTGGAATAAAAGTGGGCTTCCTGGGTCTTCCAGCTGCTATGCATGGCCAGTTTGGATACTTAAGAGTTATATTGTACTGCATTTTATAGTACTGCTGTATCGTCAATTCCGTCTCTACCAATTGCCCGGATTCGTCCTTTTGCTTTTTTATGAACTTCTGCTGGGAGCAAGGAACATCACTAAAGCCGATAATTCTATGCACCATCTGCGTATGTGGAGTCTCAACCTTAACTCCTTTCAAAACTCTCTTCACCTTGTCCCAATCAATGCAATTAGGATTACGGGGCTGAAAACGTTCCCTAATAAAATCTTTGACGCTGGAATACTTGATGACTGTCGTTGTAGCAATGTCAAGGTTTAGTGACAACCCCTGAAGAGAAGGCCGGAAACTAACATGATACCCTTGACATGTCTGAACTCCTTCCCCAATATCAGCAACTCCAAACAATGGGCTGAAGTAGTTGTCCTTGATTAGGAGATAGCCCTTGGAGGATGCATGCTGCTTCAGAACAATATCCAGCACCCGCAGAGCATCTTGGGCCCTGTCATTCTTTTGTCCATTCAAAATTGCATTGATGGCTCCCATCTTCACAGTAGCTGCATACTCAATTTTAACCTTAAATTCTCTAGTGTTCCTGGATGACATTTTGCGCCGCTTTGTTGAATCATCATCTGCTGAGTTTGCTTTGTTCATCGCAGACTCCTCCAACAGGACTGTAAACTCCTGGGTTTGGAACTCGAGGGCACCTGGCGTGAATAGACTCTTCTCTCCATCATAGGCAAACCGCTTGCCTCCTAGTTCTTTTGCTCCGTATACTTGTTGAAGCTTGCTGATAATGGACCGACAAAGGTTTTTATTTGCGATACCATCGTTTCCACCAGGCGCTGAGCCCCCATCTGAGATACTCACATCGTAGTGGCAAACGTCCTGCGATCCGGAGTAGTTGACCATAAAGTGATTGCAGAGCAGCTCAATGGGCCTGCCCGCTTTTCCTAATCCGGGTCTTTGCATTTGTGAAGGCGGCTTCATTGCAGGTACGTCCGCCACATCTGTTGGGTTCGTTGATGGCTCTCCTGTGAGTGCCGCATCTCCTGCTGCTTCTGCCACCGCTGCGGGGTCCCCCATGGCTCCAAGCTTGAGAATGGCACTTGTGCAGAAGAACTGAAGAACTAAGGGCTGCGCAGTGCGAATTAAGAGAAAGGGCACAACTGAGAAAGGGAGGGTGAAAAGAGAGAAGGTAAAAGAGGGGGGGAAAAGAGCGAGAGAGAGAGAGAACAAGAAGCTGCTTAGAGAGAGAGAGAGAGAG


	BABY BOOM (BBM):
AGAGAGAGAGAGAGAGAAACTAGATTGTTGAAATTAGTGGGAGTTTTATACAAGAAAATTAAGTATCAGTCCAAGCGGCAAAAAGGGGAGTGGGGCAAACGCCCAAGTGGTTAGCTTTCAAAGGAGAAGAAGCGGAGGCAAAGGGGTTAGGCCAATGAGCTGCATGCAAGTTGATAGCGCTTCTTGCGTGGAGGCTCTCGTGGTAGCTGCTGCCATAGTTGGACCTCACAAGGCTAGGCGTCGTATACGTGCAGGTAGCTGCTGCTTCCGGCCTCGCATGCATCATACCTTCTTCGCTTGTCGCGTGCCCCATACCCATATTATTGCTGTAGCTGCCTGCGTTCACCAGCTGCTCAAATGCGCAGCTCTTGCTCCCCCCTCCTCCTTCAGCACCACCATGGAAGGGTAACTTGGAGCTGAATTCAAAAGCTGAACGATTTTGACTGGAAGATGGGTGCTGATCCAAGCTGCTCAGCAAGTTGTGCATTTGAAGGTCATGTACTTGCACATGGGGATCTTGGTATGTTTTCAGGCTACTTGTAGTATGGCAATCCTTCTGCTCTTCACTTTCTTCCATATTCTTCTGATGCACATTATAGCATGACTCATAGCTTTGATCTGGCTTAGAGCTGCTCCAAGTTGTAGTTGCCTGCTCATCACTAGTACAATTATTGATGCTTTGTGGATACCCTAATAAGAGCTGCCAATCTTGAGCACTTCTTGCTATACTCTCACTTACATGATTATGCACATTAATATTATTAGTGCTAGCATTGATATTATTGGAAAGATTGCTTGTATTGCTATTAAATGAGCTTCCTTCCATTAAGCCAATAATGAGATTATTTTCCCCCGAACCTCCATTAAAATAGTGATGGTGCCCATTATGAAGAGGGTTGAAGAGTGAGGCTTCATTGATTGGGGATATGTCTTTGAGCATGCGCTTGGCGAGTGTGGTGATAGGAAGGCTTGTGCTGCTGCATATCTTGGCGATGTCGTACCTGCTCATGTCAAAATTGGTCACCGCATTTATGCCTCGGAACTTTATGGCCGCTATATCATATGCCTCCGCAGCCTCCTCTTGTGTGCCGAATGTTCCTAGGTACAAATCCTTGTTTCCTGCCACTCTTCCAATTCGAGCCTGCCAGCGTCCATGTTGATGATGTCTTGTGACTCCACGATAGATCGATGCTCCTCTAGAGAAGCCACTACTTTTTCTTCTCAAGGAAGCTACAAACTCTTGCCTTGTCATGTTCTTCATCTCCTCCAATTCTTTTTCATAGTCATCAAGCTGGAAATTGATGGTAGTTGTAGGACCCCAGTACTTCAATGCTGCAAGATCATAGGCTCTTGCTGCTTTCTCCTCTTTGTCATATCCACCTAAGTATACTTGTCTTCCTTTGCGGGTTTGCCCCTCCCGTCTGCAGCTGTTGTCCCAAAGGTGTGCTTCGAACCTTCCGGTCCAACGATGCTTTGTAACCCCGCGGTAAATGGAGGTCCGCTGCCCAAAGGATTCAATGGACTTTCTAGGGGTAGACTCTGCCACTACATTAGCTGGTGCTGGATCTGGGCTGTGCCTCTTGGAGTCCGTAGTGGTGGAAGAACTCTCTTGCACAGCTAATGTTCGATCCGTTGGGTTTGTAGCGTTTACATGCATAATGCTGGGTGTCATTGATAGAGTTAACTGTGATGCTTCAAAAAGAGGCAATATTGGAAAGCTGCCCTCTTTCATGGCCTCCATATTACTTTCCTTTAGCATGCCATTCTCTGTGTTAGATAAACTCTGGGACCTCATCCAAGAGTTCATCAATGAGAAGCCCAGCAAGTTTGTGCTGTTTTGCAAGCCTAATTCACTGGTAAGGCTGGTGTTAACATTGTGTGTATTGCTAGAGGAGGTTACGTTCGCATTTCTAGCTGAAGAGGTGATATGGGTGTTGCTTGTTGTAGTGTAAGGTAGCATTGAGATTAAGTGCTCATTAGTAAAAGATGATGAGTGATTAGAGCTAGGTAACACTGGATCTATGGGATTTTGTAGATGCATTGTGCTTGCAGGTTGGAAGCTATTATCTGCATTGTAGCCTCCAGAAAATATATCGTAGCTTTTGTGAGGTTGTGGATTCGCTGAGGGGCTGCTGAGAGGTTGCTCTAGTGTGGTATTGCTGCAAAACAGTTTGCCTTCAGCTTGTGGGATTAAGGGATTTTCCTCCTTAATGTAGTGGGATAGGAAGTTCTCCAGCTTTGCAGAGCGCGGCTGCGTGTTGTTATTGTCCGCAGTGTTCAAGTGTTGGGCCAGTGATATGCCGGTAGCAGCAGCTGCATCTTCGTGATCATCATCAGCTCTGATGTTGTGAGTGTAGTGGCCTTCAAAGTCCCTCATGTTTGACCAGTCAGATAGCCCGGAGTCGAGATGTAAGTGGGAGGCGGAGGCGGAGGCGAGCGCGGAGTGGACGATGCCACAGAGGGAGTGATGAGGAGGGAGTAGAATGTGCTCCATAAAATTTGGGAATGAATGCGCGCGTCGGCTTTGCTGAAAATATTGTAAAAGCGAGGTGGCGATCACTGGCGCAGACACACACACTGTGAAATACACAGTAGTCACTCAACACAGGGCACACAACACACTGTGACACAAACACACACTGTATTCACTCAACACAGGGCTCAGTAAAATTACACACAGGCCTCTGGACTTCCACACGACAGTCAAGCACAAGATGAAGGAGTGCTGCTTCTGCTGCCCCATTTCTGGTATTTATACTTTATATTTATCCCAATCTATTTTATTACTACTCTCCCTATCTCTCTCATTTAATAGTGTACCATTCTCTATTTTCAAATAATAGTTATAACTTATTGTTATAATTTCTTCACCCGAAACCTTTTTTTATATTTAATTTTCTTCATCGGTTTTAGTCCCCTAATAAAAATTTAGCTCTCCATGTACCGAAACATATGACGAATTTCATTTTCAT

	BAK1/SERK-like receptor kinase ACACACACACACACACACACACTTACGCCCACAGCCACAAGGAGAATTGTTCAAGAAGAGGAAGCGCGTTCTCCTTCATCATGTTTCTATAAGCAGATCCTCATTCAGAGAAACCTCGCAGGTCTCTCTCTCACACACACACACTCACACACACAAACACACACACGCACGCGCGTGCAGAGAGAGAGAGAGAGGGTACCTTTCTTTCTCTCTTTAGTCCTGTTAGCTCCACCCGCAGAGAGAGAGAGAGAGAAAGTAACTGTGTAGCCTTATCAGCTCCAAGCTCCACGGAGAGAGAGAGAGAAAGAGTGCCCATTTTCTTGAAAAGCCCCTTTATCCCATGGCTCCCTCTTCTGCTTGAATTCTTCCCCGCTCTCCTGCAAGCCCATGCCTGCCCCACAGTCCGCCCTTGTTGCTGCCCATCTACCGTAGCATTTTCAAAAGGCTTCTCGACATGCGGGCTTCCTTCTTCCTGCTGCTGCTTCTCCAGCTCCAGCTTCTCCCTCGCATTTACTGCAATTCTGAAGGTGATGCCCTCCATAATTTGCGGCTTGCTCTTACTGATCCAAGTAATGTGCTTCAGAGCTGGGACCCTACTCTTGTGAACCCATGCACTTGGTTTCATGTCACGTGCAATCCAAGCAATAATGTTATCAGGGTTGATCTGGGGAATGCTCAGTTGTCTGGCCTGTTGGTTCCTGATCTTGGTGAACTTCAATCACTTCAGTATTTGGAGCTCTACAGCAACAATATTTCTGGAGACATTCCCAAAGAGCTTGGAAGTTTGGGTCAGCTAGTAAGTCTTGATTTATATCAGAATAAATTTACGGGATCAATTCCTGACACATTGGGACAGCTGAGTCATCTTCGTTTCCTACGTCTAAACAACAATACTTTAGATGGCAGCATTCCGTATTCCTTGACTAGTGTCAACGCACTTCAAGTACTTGATCTGTCAAACAATAATTTGTCAGGGAAAGTTCCTACCAATGGTTCCTTTTCGCTTTTCACTCCCATCAGTTTTAATGGTAACAGCCAGCTTTGTGGCTCTGTTGTTAGTAAACCTTGTCCAGGAGAGCCTCCGTTCCCTCCCCCACCGCCTTATCAGGCACCTCCGAGCCCTTCTTCAACTGGAAATAATGGAGGAAGGGCATCAACATCCAGTACAGGTGCTATAGCAGGTGGAGTTGCTGCAGGTGCTGCATTGATTTTTGCAGTTCCTGCAATTGGGTTTGCATGGTATAGAAGGCGAAGACCACAAGAGCATTTCTTTGATGTTCCAGCTGAGGAAGATCCGGAGGTGCACTTGGGGCAACTCAAACGTTTCTCCTTACGTGAGCTTCAAGTGGCTACAGATAACTTCAACAACAAAAACATACTGGGAAGAGGTGGGTTTGGCAAAGTATACAAAGGACGTCTTGCAGATGGCACACTAGTGGCAGTAAAACGTCTGAAGGAGGAAAGGAGTCCAGGTGGGGAGCTGCAGTTTCAGACAGAGGTCGAGATGATAAGCATGGCCGTGCATCGCAATCTTCTACGCCTGAGAGGGTTCTGCATGACCCCAACAGAGCGGCTTCTTGTTTATCCCTACATGTCTAATGGAAGTGTCTCCTCATGCCTGCGAGATAGAAGTCCTGGAGATGCACCGTTGGATTGGCCCAGACGAAAGAGTATAGCCTTAGGTTCTGCCAGGGGTCTTTCTTATCTTCATGATCATTGTGATCCCAAAATTATTCACCGAGATGTTAAGGCTGCCAACATTCTGCTGGACGAGGAGTTCGAAGCAGTAGTTGGGGACTTCGGGCTTGCTAAACTTATGGATTACAAAGATACACACGTAACGACAGCAGTGCGGGGCACTATTGGGCATATTGCACCGGAGTATCTGTCAACAGGGAAATCTTCCGAGAAGACTGATGTGTTCGGGTTTGGAATCATGCTGCTGGAGTTAATAACTGGGCAACGAGCTTTTGATCTTGCTCGTCTTGCCAACGACGATGATGTCATGTTACTGGATTGGGTAAGCTGTTAAGAACATGGGTTCATAATCCTATATTCATTTTTGTAGCAGTGTTATTTGAAGGCAAATTTAAGAGAAGGTGGCTAAAGTTTGGAACTGTCTCTGATTTTCAGGAAATTTCTGACTATTTTATTGCATAAAAAGTACGCCAAAAATTGTGTACTCTTGGTGAAAATTAGGAAGAATATGAAACACATGTTTTTTGGATAAAAATATCACTTGGAATATTTTCCAATGGATAGGCTACTTATGTAGTTCAATCCGGGCATGTTCTCCCAGCGTGGCTACAAAATTTTAAAGGGGTCCTCCCAAAATAAACACTCTTTCGAAGTGAGAGAGATGGTTTGATTTTTGATTTTTGATTTTGTTAGGAGTGTTGGACTGATGTGTTTGGATTCTAAATCCTGCAGGTCAAGGGTTTACTTCGAGAGCGCAGGATTGACATGCTTGTTGATCCCGACTTGAAGGCCAACTATGAAACCCATGAAGTAGAGCAGCTAATCCAAGTTGCGTTGCTTTGCACGCAGAGTTCGCCCATGGACAGACCCAAGATGTCAGAAGTGGTTCGGATGCTAGAAGGGGATGGGTTAGCAGAACGTTGGGAAGAGTGGCAAAGAGTTGAGGTGGTCCGTAGCCAAGAGGTTGAGCTTTTACCTCATAGAAGTGATTGGATTGTGGATTCCGTCGACAATTTGCATGCAGTGGAACTTTCTGGTCCAAGATAGACATAACAACCCTTCATTCTCCCAATGCAACTTCCAAATCGGTGGGGCCTCTATATAAAGCTGAGTCTTGGGTTCTTGTGTATATTGAGTTCAGAGTAAGGAAATATATTATCCCAGCCTCTCTCGTCGTAGTTGTGAAATATCACGAGACATCTTCGACAGCATATGCATGCCCTGACAGCTGCAAAAACTTGTAACAACAATTCTTGGCAAGCTTTAGCTTTAGTGAAGGAGAAATTGTTTCCAAAGAAACACCACTATCAAGTGGGGGTTGAATCAATCTACCTTGTGAAGGCACCTGTTTTTGGCTTCTTGTAATTTGTCTATTGCAAAACAATCACTGCTCCACTGACTGTGTGCGTCGTTTATCTTTGGATCTTTAAAGAAGAGAGTTGTATTTTCAATTCGATGTGAGAAAACAAGTTGGCTTTTGTCAATTATGGTGAGTTGGAGTGGTCTGCATTTGCACTGGTTAGACTTATGGGTAAGGATGACGATAGGGAAATGACAATGTATAGACACGGAGAAAG

	FERTILIZATION-INDEPENDENT ENDOSPERM (FIE):
TTTTTTGAGAGGTTCAACCGCATCCACATTGAAACATTTAGACGTGCTCATACAAATACAACAAAAGTTTAGGGGCTTTCTATCATACAAAGTTGCACTTCTTCAATGTTCTTCCATGGAGGACATTGATTTAAGCTTTCTATCCAATTGTAAGAACATGTATATCATTGATTTAAGCTTGAGAGCTATAAAAAACCACAAGAGACTACTGGGCACAAAAAGAATTACTTTGTGCCAAAAAAACTGTATGGAGTGAGAATTTTGATTCCCCACAGCCATAAATACTGCCCTCTTAGTACTGAAATCTTTTAAAAGCGTAATGGAACTTTAGATTAGTCCTAGCACTAGCATTGCTTTGTTTGGATTGGTCAGTCTTGTAAGCTGCAAAAATTCTTCTTGTGAAGCTCGAGTGCTGTGCATACAAAATTTCATCCATCCAAGATCTTTAGAGGAAAACCCAACATGTTCAGTGGTCATCTTTACGGCACAGCATCCCATCTCCAAAAACTACCATCCTCGCACGAGCACAAAATAGTACTGCACCATATGAAAATACAGAACTTAAGAGCACACATGAGATTATACACCTTCCTGTTTTTTTGTCTCCTCATGCTTCCTACTGAAACTTCTTTTCGGGGGAGATACTATGAGAGCTACTAATTTCTTACACTCACACCCTCTTAATATTAAGATGCCAAGGATTGAGCCAACTCCTCCCCATTGAGAAGCACTCACTCTACCAATTCAGCGAATGCTCAGCAGCCTAAGGAAAGTACTTTTAAGAAAAGCTCAGTATTTTATTGCTATAACATGCACAAACCTCCCATCGAAAGACATAGCAGTTTGTCGTATTGGAGATTTGCACTGAGCATAAGATAATTTGGCCAACAATGTGGGGGGACTTGTTTGAAGCTCCCACACAAAAACCTTCCCTTCTCTGTTCCCAATTGCTAGAGAATTGAAGTGGAAATCACATGAGAACTTGATGAACCAGATGTCACAATCAGGGACAGGATACTTTTGTAACACGTCAACGGCACCATCATTGCTTCCACCGTGCTCTTTCATCAAAGCTTCCCATAGAACTATTTCATTGTCCACGCTCTTTGATAGAATGAAATCTCCAAGCCAGCGGGTGCAGTCCACATAGTTCGAATGAACATTTGCTGTGAAAATAGGAAATTGCACATACTTTGTTGAGAACTTGGATGACTCATCTTTGCAATCGAGAGATTGTTCAACATAAACCCAAAAATCTTTTAAACTCCAAATCTTGACAGTGTTGTCCATACCACAACTAGCAATCAGGTCCTTGTTAGACGGGTGGAAGTCCACACTGAGAACTTCATTGCGATGTCCATTTGATCCTGCAAATATGAGAATACACGCACCTGAATTTACATTCCACAATCGCACAGACTCATCCTTGCTTGCAGAAGCTACCAAACAAGGCTTAAGGGCTTGTGTTCTCAACTCGTTGATTGAATCACCATGGCCAACGCAACTTTTGTACAGCTTTTCTTTGCCCACATTTATGACGCGGATGACACCGTTGCTCCCACTTGCAATTAACAAAGGAGAATTTGCATCATCACAAGCCCAACTTACAGTGTAGAAGGCTTCATCTTTATCATCATCAACATAAGTTTGCAACACTGCAATTCCGTTGTTCTCGAGCAAGTGATAAATTGTTACCCGGTTACCGCCTGCAGTGGCGAAGACGTTGTAGAAGCGGGAGTCAATGAAGTTGAAGCAGACAGCGTAAATGGGGCGTTTTCCCTCCTGGAGTCTGTTGGAGACCTTGTATTCCTTCCTCTTTTTAGCGCCAGCCCCCGTGAGACCCACCACAGGGTCGGTCCCCAGCCCGCTCTTCACAGACATGTTCACAACGCACTCCTCACTAGCGACCTCAGATCAAAA

	FASCIATED STEM 4 (FAS4):
AATGGAAAGCTTCATAATAGAGAGAGAGAGAGAGAGTGTGATTTCCAGAATCTTTAAACACCTTGCTTTTTCTTCCTCTTTCCATAAAGGCTCTTTCCATCTTGTTGAGCTTCAAGTTTCAACTTGGTCCAAAGCCTTTCCAACTGTGAATGTGAACTCTTTTGTACCCATAACAGAATTTCCTGGTACAGAAAGTCACTATGAGTATCCCACCTACAGTTGAGCTTGAAGCGGCTATCCACTGATGCAGCTTCTAAAGCATGCAGCAAATCACCGGAACGTTTGTGGGCATTTCCAGAAGGAGAAACTAAAATTAATGGGTCTGCGGCTAGGTGGGGATGCAAGGCCTTCAAGGCAGGAAGTACTTTACCTTGAAGAAAGGCACATGCAAAAACAGCAATACGATGTTTTTTGCTTTTCAAGGGAAACTTGTGTAATGGGAGTTGCCACAGATGAGGACCAAAGCATGGGGACACCCAACAGGAAACATCATCAGATAACTGATCATACCATGGTGGGGGATCTGAAAGAGGCTTTGAGAAAGTACATAAAGCATTTGCATGCATTACCAGCCAATCTGCATTGACACTCGTCAGAACTTTCATATAAGGCCTAGATGTTCTCACAAGCTCATTGAACACCACAAAATTCGGTGCATTCTTCCTCAAGGAGGATGACGGATGCACATACACTTTCTCTTCTGTATTGCAAGTTTGATACTGAATTGTCTTGTGTTTTTTCTGTTCACCTCCCTCTTTGCTTTTCAATATTTCCTGCAAACTCACCTTATGCGCGACTCTATCTGCCCAACCTGCACAAATTGCTTGCCTCAACACATTCTCATGCTTAACACTCAATTCATGGTTCACTCCAGCCTTCCACATGGTTTCTACATAGGCTACGGAAAGTTCATCGCAAAAAGAGATGCAATTAGTTCCTCTTTCTTTACCGAACACAAGATAAATCTGTACAAGTTGTTTTCGCAACTTCGACATCTCATATAAAATCCTTGCGTGCAAGTGGTTGTTCCTGCAAAATTCCTCTGGATCATTGGAGACTTCATATGCACGCAAAGCCCTAACCACACCAAGAGCATCACTAAGGGGATGGCTATAGCTTGACCTGACCTTTTTGACAGATGTTCTTAACTCTGTTGTTTTCAATGCTGCATCTTTTCTCTCTGACTTACCATCAGCATACATTCTCTGTGACTTCTTTGATTTACTAACTGATTTTTCTATAGTTTCTTCATTTGGATCCCCTGGACGAGCTAAGTCCGTCACAAAAGGACTATCCAAGCTTAGAGCTGCTACTGTTGCCCCAGCATAAGCAAGCAAGATGCTTGTATCTTTAATATCATCTGAGCATCCAATCTGCATTGCAGTAAGCAACATTCGAGAATGACGAGGACTGATGGGATACAATGAGATCGCTTTCCCCAGAGGAGTCAAAAGGCCAGTGCTTGAGTCAAGTGCTGATAATGCATGCAGACAATGCTCAGCCTCTGCAAGATCTGTTTTATCAGGTTCAGACAAGAAAGGGAAATGGCTCACCTTGACAATATTCATGCTCTTTAACAAAAGAACAAGGCTCTCAATGGGAGCCCGATATATCTCTGGCTGAGAGAAGTCCCGGAACGTGTCGTTGAATATAGCAGATGAATATAGGCGATAACAATGCCCAGGGCCTGTCCGACCCGACCTACCAGCACGCTGGGCTGCAGATGCTTTGCTTATCCATCCGACCTCATACCTTGTAATACCGCTTGCACGTTCAAAAATTTTATCCTTGACACGGCCACAATCCACCACATATCTGATGCCCGGAATAGTGATTGAAGTTTCAGCGACATTTGTGGCTACAACCACTAGTCGAGATCCCTCAGGAACAGCACCAAAAATCTTCAGCTGTGAGGCTGCTGGTAGAAGTGCATAGAGGGGCAGAACATACATCGGGCCAGCTACTTTTGCTGGTACCTGCTTTTCGACCACAAATGGCTTCTCCAACTCTTCCCTCCTTCCCGTGCCAGCAAAAGAGTCAAATGCATCTTTGATAGCTTCCAAGCAGATAGAATTTTCTGACCTCCACTCTGAATCACGCTTTGGCCTCCGTTCCTCCACTTCAATACCTTCTGTTTCTGAGAACTCCAGATCACTTTCTGAACTAGAATCAAGGGGTGATTCATTGATTTCCCAATTTTCCACCATCTCTGCTTCATCATAGAATTCATCCTCTGCGTAACTGCCATCAGCTGCTTCTGAGATATTCTTAAGATCATCATTATCTCCATTATTAGGTTGCTTTTCGTGCTTCTTTACACCTTCCTGTTTTGGAGGAAAAGCTTTCTGAAGCCTCTTGCACAAATAATGAACTTCTGCTTGCCCTGTAAGAAACACAAGAACACCTCCAGGAGGAAGAAATTTATGTATAGAGCAAACTTTTTTGTATGCTTTGCCCACATAGTCCACAAGCTCTGTTTTAGCAGAGAAGTGGACTGTAACGGGAAACTGCCGTGCAGGAACTTCAACCACAGGGGGTGCACAAGCAAACAACTTCCTGTTTGCCACAAACTCATCTACAAGCAAAGTAGCACTCATTATAACAAGCTTCAAGGGGTATATGGAAGCTTTGCCTGCCCTACATTGCTCTTCATATAAGCTCTGGCGAAGTGGCAGGACTCGAGACAGCATACCTATAAGAATATCTGTATTTAAACTCCTTTCATGTGCTTCATCTAGCACAATAACTGAATACTTTCTCAGCAAAAAATCTGACTGTACTTCTCTGAGAAGAATGCCATCTGTCATAAATTTGATGTGGGTATTTTTCCCAGCTTTTCTATCGTGTCGCACTTGAAACCCCACTTCTTCACCTAATCTAAGGTTCATCTCATATGACACTCTCTTTGCTGTTGCGAGAACCGCAACCCGGCGGGGCTGTGTCACACCAATCATTCCTGCTCTCTCTAGACAGGCACTTGAAGAGAACCCAGCCTCGTATAAAAACTGAGGAACTTGAGTAGTTTTACCACAGCCAGTCTCTCCACATATAATTGTGATTGAATTTTCAGCAATAGCCTCCATAATCTCTTGCTCCATCATTATAATGGGAAGCTTTTCTCTCGCACTTTTTACCTCCTCTGGTCTCCAAACATGTACAACTACTTTAGAGCCATTATCAGGAATGCCTCCACAGGCCTTAAGAGCATCACTATCCTTGGTGATAGTTCCCCCTTGGACCGTCTCAACTTTAAACACATCATCTCGCATGATGTCCGTATTATTAAATTCTGCTAGCTTTTTGCCCTTTTTCTTTTTCGTTTGTTTGGATGCAACTCTTCTTTCCCTTGAATTATCATCATTAAAATTTTCATGCTCTTTAAAATATTTTCTGGCTTTCCTTGATCTTTCTTCAATTGAAAAATTATTATCTATGCCAATACTGAGATCCGACAAAACAAAACCAAGTGTTTCTGTGCCACCTTCAGTTTGATCAATAATTGCTGGCTGACTTGTGGTGTGCTGCACTTTCAAAGCATGTTTTGTATTACCCCATAACTCTCCATCGCTTTCACAACTTTTCATGGGAAAACTATTGCCTGCTTGAAATTCTGTTTGTTTCT

	MULTICOPY SUPPRESSOR OF IRA 1 (MSI1):
AGAGAGAGAGAGAGAGAGTAGTAGTAGTTTATTTTGTAGGTGTGTGTGTGATGTCGAAAGAAGAGGTTGAGTTTCGGGATGAGATGGAGGAACGCCTCATAAACGAAGAATACAGGATATGGAAGAAGAACACGCCATTTTTGTATGATCTGGTGATTACCCATGCGCTAGAATGGCCCTCTCTTACAGTGCAGTGGCTTCCTGATCGCAAGGAGCCGCCTGGCAAAGATTACTCTGTGCAGAAGCTCATTTTGGGTACCCATACCTCAGACAATGAGCCCAACTATCTCATGCTGGCTGAGGTTCACCTCCCTTTGGAAGACTCGGAGAGCGATGCCCGCCAGTATGATGAAGAGCGAGGAGAGGTTGGTGGCTTCGGTTGTGCTAATGGAAAGGTGCAAATAACTCAGCAAATTAACCACGATGGAGAAGTGAATAGGGCTCGGTACATGCCTCAGAATCCATTTATTATTGCAACAAAGACAGTGAGCGCAGAGGTTTATGTTTTTGATTATAGCAAGCACCCTTCCAAGCCACCTCAAGAAGGGCGTTGCAACCCAGATTTGAGACTGCAGGGTCACAAGACAGAGGGGTACGGCTTGACTTGGAGCTCTTTGAAAGAGGGTCATTTGCTTAGTGGGTCAGATGATGCCCGAATATGTTTATGGGATTTGAGTGCAAATCCCAAGGGCCAGAACATGGTTGACGCAAAACAAATTTATGAGTACCACAGTGGCGTTGTGGAAGATGTTGCATGGCACTTGAAGCACGAGCATTTGTTTGGATCAGTCGGAGATGATTGTAGGTTGCTGATTTGGGACACCCGCAAAAGTGGTGATAAGCCCTTAAATTCAGTTGAGGAGGCTCATCTTGCTGAGGTCAACTGTCTAGCCTTCAATCCTTTCAATGAGTGGGTTCTGGCCACAGGATCCGCTGATAAAACTGTTGCTCTTTATGATCTACGAAAGCTGTCCAAACCTTTACATACCTTTAGCAATCACACGGAAGAAGTGTTTCAGATAGGTTGGAGTCCTAACAACGAGACTATTCTTGCATCTTGTGGAGCAGATAGAAGAATGATGATTTGGGACCTTAGCAAAATTGGGGAGGAACAGTCTCCTGAAGATGCAGAAGATGGCCCACCAGAGCTACTCTTCATACATGGTGGTCACACAAGCAAGATTTCTGATTTTAGCTGGAATCCGAAGGATGATTGGGTGATCTCAAGTGTGGCTGAAGACAATATCTTGCAAATTTGGCAGATGGCAGAAAACATTTATCATGATGATGATTTCGGACCCATGGATGATGGGAAAGCTGTTTAATGAAGCAGCTTATTTCTTACAACAAGATTTGTATCACACGTGTGCCTGAGACGAGACTTGCTCATACAGGACATCTTGCCACCTGAGCAAAATGGAACATGGTGGCGTTGTTGCCTATCACCTTCATGTGAACTTGCATCGTTGTAAACGTTGTTTTTCTTTGAGGTGAGCTATGTTTTAGGAGCAAGCTGCCAGGTGTCTTTGGTAGACACCAACCCAGGTTAGGTGCATGAGATTTTAAAGTTTTATACCATGTGTGCTTTTGATTTTTAATCTTGTGACTTCCTTGCCAATGCAGTAGCCTAGAAAAGTCGCATTCTTGTTGCATTCAAGTTGGCAGGATGATGACATTTGGGGGCAACTTTTGTTTGGTTTACTTAATTTTTATTTTGCAAGATGTTTTTCAATACTGAATGGTTGTCTAGACTGTACTGTGTTATTTGCTTGGGCTGCGAAAGACTAGAGAAGGCTTTGGT

	MATERNAL EFFECT EMBRYO ARREST 29 (MEE29):
TCAAACCCCATCCACCCTACAGTCAAAACTCAATATCGTCGTCATTATTATACTGACGCGCTCTCGATGGTTTAGGGTCTGAACGTCGGCAAGAAGATAGAGATTTTGGGTTTGCAGGGAAAATAATTTTGAGACTACCCATGGCGCAAGAAAAGCAGTTAAGGGTATGGATCTCAGACAATCTTCATGCCCTGTTGGGTTTCTCAGAACCCAACCTGGTGCACTACTTGTCCGGGCTTGGTAAACGCACAACCTCCGCCCAAGAGCTTGCCTCAGAGTTAGTCAAATTGGAGCTTCCCTCTTCTTCTGAAACTGTCAGATTCGCTGAAGAGCTCTTTGGACGCTTTCCGCGCAAATCCACAGGACCCAACAGCTACAAGCAGGCGGAGCGTGAGGCTGCTGCATTTGCCCGCAAGCAAAATCATTATCAGTTGTTAGATGATGATAATGATGATGCCCTTGACAACGTGCAGGAAAACCAGGTAAAGAAGAAAGATGATAATGTTGGGTCCAATGGTTCCGTGCCCAGAAAGGGTCCTAAACACATTCGGAAGAGGCCTGCAAATGTTTATGATGATGATGATGTGAGTACTGGCAGATTATCGAAAGAGAGAAGAGTACAGAACAATATTGACGACGATGATGATGATGAAGATGAGGATGATGAGGCTCAAAGAGAGCGTGAGAGGGAAGAAGACCAAAGAGAAAGAGAAGCTCTTGAGAAAAGGCTTAGAGAAAAGGATGAAGCCGTCACAAAGAGACTTATGGAGCCTAAAATGACCTTCAGAGAGGAGGAAGAGGCAAAGCGACGTGCTGAAGCTGAGGACAGAAAGGAGCTGCTACCCACTTTAAGAGAAGCTAGTAGACAAGTGTACTTGAAGTCAAGGGAGCAGAAAAAGATTGATGAACTTCAGGATCAAATCGAAGATGAGCAATACCTGTTTGAGGGAGTGCAGCTTACAGCAAAGGAGAAGGAGGAACATAGGTATCGAAAAACTGTGCTTGAGCTGGCCAAACAAGGAAATGAGGACATTGATGGCATCGAAGAGTATAGGATGCCTGAAGCATATGACAAGGAAGGCAGAGTCAAGCAGGATAGGAGATTTGCTGTGGCTCTGGAGCGGTACAAAGATGTGGATGGTGAAAATGATAAGCTCAATCCTTTTGCAGAGCAAGAAGCTTGGGAGGAACATCAGATTGGTAAAGCAAGGCTCAAGTTTGGTGCAGCAAATCAAAAGCAGAAAAGTGGTTATGATTATGTTTTTGAGGATCAAATTGAGTTCATCAAAGCCGATCTGCTTGAGGGGTATAAAGACCAGGATATGGATATTGAAGAAGCTGAGGAACAAGAGAAATCAGCAGCAAAGTCAGCTCTGTTGCACCTGCAGGAGGAGCGCAAAACTTTACCAATTTTTCGTTATCGAGAGGAGCTCTTGCAAGCTGTGAATGATCATCAGGTTCTTGTCATTGTTGGAGAAACTGGTTCAGGAAAAACAACCCAAATCCCACAGTACCTTCATGAGGCAGGGTATACAAAGAAAGGAAGGATTGGTTGTACACAGCCTAGGAGAGTTGCTGCCATGAGTGTAGCTGCACGCGTCGCACAAGAAGTGGGGGTGAAGCTTGGCCATGAGGTAGGATACTCAATTCGGTTTGAAGATTGCACCTCAGACAAAACAATAATGAAGTATATGACAGATGGTATGCTTCTTCGTGAGTTCTTGGGTGAGCCAGATTTGGCAAGCTATAGTGTTATGATGGTAGATGAGGCTCATGAGCGAACTATTGCCACAGATGTTTTGTTTGGCCTAGTGAAGGATATTATCCGTTTCAGGCCAGACATTAAGCTTCTCATTTCAAGTGCCACATTGGATGCCAAGAAGTTTTCTGATTATTTTGACCGTGCTCCTATTTTTAGCATCCCTGGAAGGAGGTATCCAGTTGACATTATGTATACAAAAGCTCCAGAGGCAGACTATCTAGAGGCAGCTGTTGTAACTATCTTGCAGATTCATGTGACACAACCATCAGGAGATGTGTTAGTTTTCTTTACGGGGCAAGAGGAGATAGAGGCTGCAGAAGAGATACTAAAGGCACGCACCAGAGGCCTGGGTACCCGAATTTCTGAGATGATTATTTGCCCAATTTATGCAAACCTGCCATCTGACTTACAGGCCAAGATTTTTGAGGAGACCCCTGAAGGAGCCCGGAAAGTAGTTCTGGCAACCAACATTGCAGAAACATCTCTCACAATTGATGGCATAAAATATGTGATAGATCCTGGTTTTTGTAAGCAAAAATCTTACAACCCACGTACAGGCATGGAGTCGCTTATAGTGACACCCATTTCAAAAGCAGCAGCTCAACAGAGGGCTGGCAGGGCTGGGAGGACGTCGCCTGGAAAGTGTTTTAGGTTGTATACCGCATGGTCTCATCAGCATGAGATGGAGGATAATACTGTACCAGAGATCCAGAGGACAAATTTAGGGAATGTTGTTTTAATGCTGAAAAGTTTAGGCATTGACGACCTCATAAATTTTGACTTTCTGGATCCACCGCCTGCAGAAACCTTGCTTAGGGCTCTAGAACAACTGTATGCACTGGGAGCTCTAAATCACCGTGGAGAGCTGACAAAACTGGGACGCAGAATGGCAGAATTCCCTCTTGATCCGATGCTTTCAAAGATGATTGTGGCGTCTGATAAGCATAAGTGCTCAGAGGAGATAGTGACGATAGCTGCAATGCTGTCTGTCGGAAATTCTATCTTTTATCGGCCCAAGGACAAACAGGTTCATGCTGACAATGCAAGAATGAACTTCCATGCAGGCAACGTGGGCGATCAGATAGCCTTGCAGAAGGTTTATGATACCTGGAAGGAGACAAACTTTTCAACACAGTGGTGCTATGAGAACTACATACAGGTACGGAGTATGAAGCGTGCTCGTGACATCAGAGATCAGCTTGAAGGGCTCCTTGAACGAGTTGAGATTGAGCCTAGCAGCAGCCCAAATGACATAGAAGTAATAAAGAAGGCCATAACATCAGGCTATTTCTACCACACAGCAAAATTGCAAAAGAATGGTTCGTATCGAACAGTGAAGAACCCTCAAACTGTGCATATTCATCCAAGCTCAGGCCTTGCTGAGGTTTTACCTCGCTGGCTGGTATATTTTGAGCTGGTGAATACAACCAAGGAGTATATGCGACAGGTTATTGAGATAAAGCCAGAGTGGTTGGTGGAGATAGCTCCCCATTATTACAAAAAGCAAGATGTTGAAGATGCTGGCTCGCAGAAGCTGCCCAAAGGCATGGGAAGGGCCAACATGGATTGATCACTGTGACGACAAGTATATGCATGAGAGGAGAGCTTCAGATTATGGAGGTAAATGATGTCCAGAACTAGCAGTGTTGGTTCTCTCTTTTTGTGATGCCTGATGAATATCAAATCAAGCAGAGCGCTTATAGATTTTCCAAGATTAAAATCAACATGGATATTTTGGAGTGTGTATGGAAGTATTTGGGACCCTTGGGCCTTGCTGCTGCCTGTGTCGACATGTTGCAAGCTTTGTTTGAACTTTGATCATAATGGTGGTTCTTGGAGGCTGGAGCGGGTTTTCAATAGCATGGGGATTGCAGAGATTTATTCTATGCTCTCAACAAGGTCTAATGGATGCACCACCTCTTGCAGAAATTGCATTTTGACAGTTTTCACTAGTGAGACAGCACCAAATACAGATGATTTCTGATCTACTTCTGTATTTGCTGCTTTGAAGCAGGTGGGGTGTGGAAAGTACGTCTTTCCTTGCTCTTGCAGCTCATTCAGGTAAGCAAGCAGTAATGAGACGGGCGCATGGATATAGATTTGTCTGAGCGATGTTGGCTGTCCACTAATCCAACTCTACAGTTGTTGTATGGGTCTGCGTCATGTCATCATGCATAGACATTCAGGTTCCTTAAACCAAAGGTCATGAAACACAAAGCTTTGAGCATGGACAGCAGAGATCATAGATACAAAGATCTGTGTACTTTTTCTTCACAAGCTTTTGCTCTTTACTTTTGTGCAATGTTATTGAGGTATTTAAGCTCCAACAATGTATGCCCCGACCAGTGTAAATTATTGCCATGTTTGCTATTTGTTTTTTGATGGTAGCCTCACAAAAATTTCAGTCCATCAGGAACCAATCTTTGAAAGCTGTTGGCAATGAACGGTATGAGAGTAGATTTCTATGTACCAGGCTTGTGG

	SERRATE (SE):
GTTTAGGGTTGTCTAATGGTCCCCGTTTCTGCTTCCCGTACCTTTGGGCTTACACACACACACGATATGATCGTGTGCTTCAATGGTTTTCACCTGAGACAGGTTGCAGTTTAGATAGGGCTCTTACGCAGCTGCATATTCATCAGCGTCTTGGTGGATTAGGGTTAGGGTTTCGCTGGCTTGACAGGAAATTGCCCAACAGAATTTCTCCATTTGGGTCGTCAGAATACCTAGGGTTTGAGTTTGTCTGTCCATTTTGCCGTGCTTTTAGCTCTTGGTATGGCAGATGTATTGGATATTCCCCCGGAGCCTGCCCTTTTGCGCGACGATAAGCGCAGAGACAGGGTACCTGACCGCAAAGAAAGATCCGTTGATGATCGCAGACGCGATAGGGATCCCAGAGACCGGCGGGATGAGGGGAATGAACGCGATGAGCGGCTGTCACGGCGTGATCATTTTGACAGGCGAAGTGACGATGAAAGACCGGGGAGTGCCATGACTCGAGATAGGGACCGGGATTACAAGAGGCGCAGAACTCCGAGTCCTTCACCCCCTCCTCTCTATGGCCATAGAGATCGAGAGCGCAGGATTTCTCCATTACGCCGCTCCCCTTCTTCTTACAAGCGGTCCAGGAGGGAGGATGACTATGATGGAGGCCGGCGAGGTTCTCCTAGAATGGGCATGGATGACAGACGGGATAGAAGGATGGGAGGTGGTGGTGGTCGAAGTAATAGCTATAGCGGTGATGAAAGAAGCTATGGCAGACATCATGGGTTTCGTCCTGAGTTTGGTAGGGGTGGCTTTGCTGATGGACCTTTCTCCTATGATGTTGGTCCTCGTAGAGAGGGACTTATGACGTACAAGCAGTTCATCACGGAGTTAGAGGATGATATCATTCCCACAGAGGCTGAACGGAGGTACACCGAGTACAGAAACGAATTTATCTCGACACAAAAGAAGGCTTATTTTGAGCAGAACAAGCAGGAGGATTGGTTGCGGGATAAATACGATCCATCACGTCTGGAAGCAGTCATTCAGAGGAGAAATGAAGCATGCAAAACTGCCGCTAAGGAGTTCATTTTGGAGTTGGAATCTGGCTCTCTGGACATAGGCCCTAATGTTGTAGGACAGAATCCACAGGGTGCGCAAGAAGTTTCCGAGGAAGAGACGGATGACAGGAGGAGGAATGGGCGTGGTTCTGCCAAAGAGCAGGAGTTTGATGCTCCCAAAGCTCCTGCCATCTTTTGCGAACCAAGAAGGATAGAGAAAGATGTTGAACAGGCACGTGCTCTTGTCAGGAAACTTGATGGTGAAAAGGGCATTGAAAGGAATATACTTTCAACCTCAGAAATGGATAAATCTGATGGGGAGAGAAGTGGTGGTAAGATGAATATTGTCGTTGTGAGAGGTGCTAATCATGTTCAGGGCTATGAAGGTGTGGAGCTCTTAGATGTGGTGATAACCTATCTATGGCGTGTTCATTATGTTGATTATTATGGTTTCAAAGAGTACAAAGAACAGCCCAAGGTAATGCGGCATGTTAGAGGAGACGGCAAAGTGAATGAAGATATGGCCTCATCTGTTGAATGGGAGAAGAAGGTTGATGGCACTTGGCAAGGAAGAATACAGGGACAGGATCTTTTAGAGCTCATGTTGGGTAAGGAAAGAATGGAGTCTGCCACATTGCTAGCTTTGGATCCCCTCATTCGAAAGATAAAGGATGAGAAATATGGGTGGAAGTATGGTTGTGGAGCAAAGAATTGCACTAAGCTTTTCCATGGGCCTGAATTTGTTCAAAAGCACCTGAAGTTGAAGCACCCTGAGCTTATTCAAGATGTGGCAGTGAAAGTTTATGAAGAGCTATATTTTGAGAACTATATGAGTGATGCTGATGCTCCTGGATCCACTCCAGTTATGGCTTCCCAGAAGGATAGACCTCGTAGGCCTCCTAGACCTAGTGCGCCCGATGAGCCTGCACGGATAAGTGCTGGTTTGCCTTTGCCAGCTCCCAGCAGGGGAGGTTCTCGGGAGGCGGATAGAGGGGGCCGAGGTGCCAGAGAGAGTGATAAAGTTGATAAACCGGAGAAGGTTCAAGAGGATGAGCAGTTTGAGCAACGGAACAATGATCAATCCCCTTCGCAGGATTACCAGCAGTCTGGTGGGCCTTATGATTCTGCTGGGCCCTTCGAAGGAGGAAGAGGTGACACACAGATGTTCGACCCATTCAGTGGACCTGGTGGTATGCGAGGGCCTCCTTTCGGTGCAGATATGGGCATGCCTCCCGTGTTGATGCCTGTTCCAGGCGCTGGACCTCTTGGGCCTTTCGTTCCTGCTCCTCCAGAGGTTGCCATGCGTTTGTGGAGAGAGCAAGGTGGTGCAGGACCATTTCATCCAGCAGGAGTTTATGATGGCCCATTTGATAGTGAAGGAGGCAACTCTCGTGGCAACAGGAAACGGGCTGGTCCATCAGGAGGTGGTAGAATGGGGGCAGGTTTAATTGACACCCCACCTTTGCCCTTACCTTTACCAAACATGCGACCTGATGCCCGTCGTCCTCTTCGCAGTTATCGGGATCTGGATGCACCGGAAGACGAAGTTACAGTTATTGACTACAGAAGTCTATAAAAGGCTCTGTATGCCATGTGTATTCTTGTCTAAATCAGCAATGACGACGTGGAGTGTAGTGAAAGACCTTCACGTTGTCAACGCACTTTTGTCGTTTTTAAATTGCAGCCATGTAAGATTGTGATCAAGGGCCAATTTGAAAGCCCACTCAGCTGTGCCTAAGTAGGATACATGCATTGAGGTACCCACGTAAGCAATCAAAGTGAAAACTTGAAGACAATTTATGGATTGTCCTCAACTTCTGTTTGTGATGCCAGTCTTCGTGATGTTGGATGCTTCCGCTCATACTAATTTTGCTACTTTTGGGATGGGAATATTGAATCAGTGAAAAATTGTTTCATGTTAAA

	AP2-like ethylene-responsive transcription factor (AIL1):
TTCCTTTAAAAATGTACCTAATTAAGAAAAAACTCTTTTTTTTCAAGACCCATTCTATGTATGTGTCAAAACATTGTTGCTCAAAAAGTGGAAACCTAGGAAGTATGTGAGCAAATTCACAAGACATAGTGGCAAGTAGATGGATTTGATGGCAATATAAGTAATTAGAGTTAAAAGCATTCGAGTTAGAAAACAAGGGATAGAAAGGTTAGCAATGGGATGCACCCTTCTTTCAAAAAAGTGAGAGTTAAAGTAGCTAAAAATTTGCCCCCTAACATGGGTTTAATCCTCCCCCTTCAATGAATTGGGTGCAATATATTTCTATTGTGGCAACTCATGCTGGGCAATTTTCTTGGTTATGAGAAGCCTTTGAGACTTAAAACAGTATTTTACTATAGGGCTCTTCTCAAGGGCTTCTCTTTTGCTTGGCTGATTCTCAGCTTTATTCATTTGGAAAAGGGGAGCCCGAGTGAAGATGGGTGCTTGTGTGTGTATATTTGTGTATAAGACCTTTTTCTTTCTTTACAGCAAAGGAACAAACTCTTGCTTGTGTGTGTGTGTATGTGTTTTTCCTTTTCTTTCCCAGGGAGCCAACAAGCTAAGTACTTTGTATACTCCTCAAGTACTGTTGTGTAGAGAATGTATGTCGTTCCTTCTTCGTACCGATGCGCGAAGAGGTCCTCTGAGATGTCTTGATCCTTTCATTGCTGTGAAGAGAGACATTTGTCGTATAACTTGGGGCTGTCGTCTGCGCACCCAGCTTTCTCTTTGGAGCTCTGCGGGAGGTTTTATGTGGTGGCTATTGCTAGCCCCTCTCTCTTGGTTTCTCAATTCTCATTCCACACTGCAAACATTGGCAAATGCCCGCCTATCGACACGTGGTTCGGCAAGCGGGCAGCACCCGTGTTCGCATGAACATTATCACTATTTGCTGCACTCATCATCCAAGGCACAACATGAGAGCTACTCCCACTTTGATCTCCAATATTGCTGATGTTAAGAGAAGCCACTGCCGTCGCATTCACATGCTTGTGCATTTGCATCGACTTGATAAATGCCGGTGCATTTGGGTGTTCCATAGTGTCTACCCCTAAACTTTTAGTATATTCTCCTGGGAAAGCCATATCTAGTATGTTGTTAGGATTGTTCATCTTTATGGGACTGCCATTATCAATCTCGCTCATATCACCCGGACTCTCCGCAGCACCACCGCTTGAATTAGTGCAGCATGCAGATGGGTTATTAGCCGAATTGCTCACTAAAGATGGTGGGCTTTTTGAGCCTGCAGCCTCCATGTTATGATCACCAGCTCCAATATAATTAGCCCCATCTTCATCGTCATCGTCACCATTAGTAAGCCTCTTCTCCTTACCGCTATGCTCATTTGCGCTCTCTAAATGCAACAAATCCTGAAGAGAATTACCTGCTGCATCATTCCCTTGATAATACTGATAGTGAGTAAACTTATGCTTGATTTCAGTTTCATTGATAATATCTAGCTTGTTTTCAAAAAGCCCCTGCTTGTTGTAGATATCACTAGGGCCCTTCCACTCTAATCTATTCGAAGCCGGAGCCTGATCTGCTACAAAGAGGTTATTGTTACTTGTGCTCTCTGCATTGAGGGGGCTTGATCTTCCTTCGTTATCATGTTGAGCATGTGTGTCGATATCCGTACTGCCTTCGACATCTGTGGGGACAACGGTGGTGCTGCTACGCCTTGCCTGCTCACCCATCAAGAGGGTAGCACTGGAGCATATCCGCTTAATGTCATAACGGCTTGTGTCAAAGTTGGTCACTGCGTTCACACCCCGGAACTTAATGGCTGCAATGTCATACGCCTCTGCCGCCTCTTCTTGAGTACTGAAAGTCCCGAGGTATAAGTCTTTGTTCCCGGCCACCCGTCCGATACGAGCTTGCCATCTCCCATGTTGATGATGCCTTGTGACTCCTCTATAGACGGACGCTCCTCTTGAGAAACCGCTACTTTTTCTTCTCAGAGATGCAACATATTCTTGTCTTGTCATGTTCTTCATTTCTTCTAGCTCTCTCTCATATGTGCTGACCGGGAAATTTATATGTGTGGAGGGTCCCCAGTATTTAAGGGCTGCTAGGTCATAAGCCCTAGCTGCTTTCTCTTCTTTATCATAACCTCCCAAGTACACTTGTCTGCCTTTGCGAGTTTGGCCCTCTTTCCTGCAGCTGTTATCCCACAAATGGGCTTCATATCTGCCAGTCCACCTATGCCTTGTAACTCCTCTGTATTGTGAGGTGCGCTGACCGAAGGTATCGATCGACTTACGAGGGATGTGCTCTTTGCTTCCTGATTTGCTTAACCCTCTCTTTTTGTTGCATGATTGGGACTCCACTGAATTGCCAGTATTATTCACAATAAGCAGATTGCGGTGCACATGAGAATGAGCTGCATTAGCCACTACAAGTGCATGCTGCTGCTGGTTCACTACTAGAGCATGGTTGCCTATATTTGCATGCTGCAAGCTGGGATTAATGATGGACAAAGACAAGCTAGATTGCAAGTTACTGTTTATAGTATCAGCATTGCATGAGGTTTTTGCCTGATTCGTGCTTGCAATGTCGGCGGTGCCGTGCGGAATATTCATTTCGCTTTGATTTTCTGGTCGACTGTGAAGCCAACTTTTGATTGCAGAGACACCCATAAAAGTATTGCTTACACCTGCATTCACATCGACCGTATTTGTGGCTTTGTGAGACCCGCTTTGTTCGTTCTGCAAGGGGCAATCTTCTGAATTGAACATGTGAGTTGTTTGTTCCAAGCTAGGAGGGAGACCAACCACATTATGGCTTTGAAAAATACTATTGGACTGGTGATGGTAATTTCGAGAGGCCGAATCAGTCGCGCCGCCGCTCGAATTAACATTACCTACACTATGATCAGAAGCATGAAAAGAGGGGGGAACCTCTATAACTCTAGAATTATCTCTGCTAACTAGAGGCAAATTAACATTAATATTCAAGTTTTCCCTCTCAAAGCCATGGAAGTTGTAAGTCAAGTCCTGCATGCATGATCTGTTTTCATTGATATGATAGCTATCCGGGGCATGGTAGTGCGATCTTCCGAGGGTGGCACCGCTAAGGAAGTCCTCTAGTTTAGGGGCATTATGGTCTTCTGCTTTAGAGCTGGCATGTAAAGAAGAATGGTATATGTGTTCATGATAAGAGGACCCCTTGGATTTCCCATTAAGGTCATCATTAGAATTATCATAAGGATCATGAGTAGGAGATGTGTGATGGGAATTGCTATAGCTCTGATTGAAGGCTTTGCTTGTAAGGTTTCCATAGCTGGCCTCTTGAGGGTCCCCATATTCACATACTTCTGTGTTGAATAGATATTGAGACTGCATATTTGTATGCTCATGCTTTGCTCCTGCTCCTTGCATTGCTTGCATATTTGACATTGGCTCAAGTGCTCTGTATTGCCACTCTGCATGAGCGGCGGCGGCGGCGCCGCCGCGGGAGAGGGCGATGTCCAAGATGGAGAGGGAGGGGTCAGCAGCAAGCATAATTTGGGAGGTGAAGGAGGTGTGTTCTGCAGCAGCATGAGAGAGGTGCTCCTCATAACAAGGAAACTGATGATGGGCACTTGCACTAGTACACTCTGCATGCAAATTTGGATGCCCACTACTGGCACTCACTACATTATTAATCCCATATGCTAAATTTCCTGCATACTGCTCCTGGCTTTGATCATTCTCTCTTCTATATTTGCTTGCTTCCTCTGTATTGTTGT

	AP2-like ethylene-responsive transcription factor (AIL7):
TTTTCTCATGCCCATTGTTTCGAGTGAGTTTCTTTCTAAGCCCCTTCAATCGTCAAAAATCAGCCCGGTGTGAAGGGTTCGAACCCCGTGTTTCAATGAAATGCTTGAAGCCAGAGAAGAACTACAAATCTTTGCTTTTCCAGGGGGAGGTGTTTTATCTTATGGTTGGGCAAGGGCTACCATCGGGCAAGAGCAGAGAGAACTCGGAGCGGCCAGCTAGGAACCTCCTCCTCGGGTGACCCACCCCAAGAGGAGGATGCACACGAATGTTGAAGCGCAAGAACCCTAGCTAGGTACGGTTGCTGCCCCTTGCCACACCTAGCATGTGCTCCTCTGCTAGCTAGCTCCCTCCTCCTCACAAGTCGAAAACTTCATACCACAAAAAGTTCAAAGCAGAACACCATAAAGATACTGCTCAACTGCTGGGTGCTTATCAAAGCCTAGATAAGAACATTTGTTCTCAGGACTACCTGCAAAACAAGCATGCTTCGGTAGAGCCAGAAACAAAACAGATAGAAGTAGAGTTTTTGAGATTGAAGGTCAATCATAATAGAAGCCAAGTTTTTGAGATAAGGCCAATTCCGTAGTGCTACTTGGGAGTCAAAGGCAAGTGACACCAGTTCAGATAAAAGCCAAGTCCTTGGAAACCAAAATTTGAGGGGAGTAATGTAGTTCCAGAACTACACCACTCCCATCATAAACCACCATTTTGCCGAAATACATCGAAACCACCATTTCTTCTTGGAGTAGAGCATGTAGTGACCCTACCATTCACTAGCCACCTCGCAAAAAACGATAAACTAGAGGGCTTCATTATTCCCACAACTGGGGTTTGGGCTATAAAGAGTTTTGTTTAATCACTATTATTTGGGGTTGAAGCTGTTATAGCCTTGATATCTGAGACCAAGTAAAAGATCTCTCCACCAAGACTACCCTCAATTTGGAGAAGGGGGTCCCCCCATGTACCTGCCAAGTATCATAATCATTGTATGTAGCATTTGTATCTTTCACAATTTGCTTTGATGGCTCTCTTGGCCTTGCATTGTTATGTCGCATGTAGATATCACCGCGCAACAAAAACAGGGTGCTTGTCGCGCGTGCCGCGAGCTGCACCTTTTGTTACCTCTGTTTGCTTTGCTTTGGCATTCCATGGCTCAATGTATCTTCAGCAAAAAAGAGATTCTTTCTGCTTACTTTTGGAAAATTTGGGATAGCATCACTTGCACTACCAGATAAGATTTTTGTTGATCTGTGCAGCTTGTACACCGGATGGTTTGGTACCATACTGCGTCGCATGCTTTTGGAAAGTTGGAGGGAGCGTAAGCCGGCAAAAGATTGCCGGGTCTCCTATGTATCATTCCAAACAGCAAACATGGGAAGGTGACCCATGGGCCTTCCTCCAGGGTTCTGCATGTTGATGGAGCTATTGATCATCCAAGGTGCCATGAGAGCCGGGCTGTTAGATCGAAATGAAGCAGCTGGCACATGGTGGTGCTCACAAGTAGTCACTAAATCTAGCTCTTTTGCAAACTCCCCTGGGAGGACAATCTCTAGCTGGCTAGACACTCCCTTGGGGCTTCCATTATCAATCTCGCTCATTGAATTCTCTGGGCTTTCTGTTATGTCATTCCTTGGGGAGCTTTCCAATGCGACCAATGATGATGAGCTGCTGGAAGCATTCATTGGTTGTACATTAGTAAATTCTGGATTGAGAGAGATGTCATGAAGCATTTTGCGTGTATTCGAAGTCTGCCCGCTTGACTGATGCGGCAACTCTGTACTGACATTAGGAGAAGGGTGGCGTGATAGCACATCATGAAGGGCAGCATGCCCACCATTAGGAGCTGCATCCAGATTTGTGTTGTTCTTGCTGCTCACATCGTCATCCAAGCACGACTGCTTGGGTTGGAACTGTGCAAGATTGCATTGTTTGTGGCTTTCGTTCTCCTCTAGCCATTGCTTTTGCATCTCTCCTTCAATGTGCTCTTGTTGCTTCGGCATATTGGGCCATTCCAAGGCCCTCACACCATCAATGTGTGCCCCCTCATAGCTGTCGTACTTGTTGATGTTACTGCTTTCTGATTTTTGCAAGCTGAGGGTATCTTCCTTATTGGGTTGAAGCTCGGGACTAGCTGCCTTTTGGAGCTCTAATTGCTTGTTGGAGCTGATATTAGTGCTGTTATGGCGCTTAGCGAGGTCTGCGATAAGCAGAGAGCTGCTGGAGCAAATGCGTTCGACATCATACCTGCTTGTGTCAAAATTGGTGACTGCATGGACGCCCCGGAACTTGATGGCTGCAATATCGTAAGCTTCAGCAGCTTCCTCCTGAGTACTGAAGGTGCCCAAGTACAAGTCCTTGTTGCCGGCAACTCGTCCGATGCGTGCCTGCCACCTGCCTTGCTGATGATGCCTTGTGACCCCTCGATACACAGATGCTCCTCTTGAAAATCCGCTACTCTTTCTTCTGAGGGACGCTACGTACTCTTGGCGTGTCATGCCTTTCATTTCAGCCAGCTCATCCTCATACGTGCTCAGCGGGAAGTTAGTATGGGTAGAAGGACCCCAGTATTTTAAAGCTGCTAAATCGTAAGCCTTGGCGGCTTTCTCCTCTTTGTCATAGCCACCAAGATACACTTGTCTTCCCTTTCGGGTTTGCCCCTCCTTCCTGCAACTATTATCCCACAAGTGAGCTTCGTAACGCCCTGTCCATCTATGCCTAGTTACTCCTCTGTACTGGGAAGTCCTCTGACCGAAGGTGTCGATCGATTTACGCGGTCCATGCGGTTTGTTCGCACCTGGCTTGCTGTTGCACCCTCTCTTCTTAGACTCCACCATACTGTTTGAGCAATTACTACCCTGATTTGCATGATTAGAGTGAACTACAACCTGCGCATTTGGGGCCACCTTATCAGAATGGCCTCCTATTACCCCAGGACTCATGGACAGGGAAAGGGACTGCATGTCTCTGAGGGCGGTGCAACTGGCCTTCTGTATGCAGACGTTCGCTAGGGGTACATTCATGTCTTCTCCAGTTTCACATTCTGTTACCACATGATTTGGGCCCGCCCATGTCATGTTGAAGGCAGTAGCAGTTCCATGTTGAGAAGGTCCGACACCATGACCCTCGTGCCCACTGCCACTTCCCATGAGTGCATGCGACGCCGCTGCATGTTTCAAGACATTGTCAGCATTCATCATGCTGTCTTGCATCAAAGCAGCCTGGAAATTCAGTGGCACTGGAAAGTGAAGAAAATTTGGAGGGATTTGTTGATGATCGTGGATTTGGAGAGGCTTGTTGGAGTGTTCATCAAGATAATCAAGATTGGATGCACCTTGGCCATGAGTCGCAGTTTCTGAACCGGGGTAATTGTGTGTAGTCGAAGGGAGCGGTGTGGCACCTCCAGAGGCATGGAAGGAGGGAAGGACCTGCTTGCATGAAGGAGATGATAAAGATGAAGGGAAGGGTATAGAGTTAATATTGATTCCAGCCTCATAAGAAACAGCATGTCTGTGAGGATGATGGTAGTACATATTCTCATGCCCAGTATGATTGTATTGAGGGCCTGCTCCTAAGAAGTCCTCTAGCTTAGGTGATTCCTCAGTTTTCACTCTCACAGTAAAGCTTTGCATCCCCTTGTCATCTTGATTACCTGCAGCCTCCACTTGATGAATTTGATGATGATGGTGATGATGGGTAATGTTGCTGCCTGCATCTCCGTTGGCTGCTGCATACATGGCTAAGTCGGTGTTTAACAAGTATTGGGGCTGCATAGATGTAAGCTGCTCCAAGGCTTTGAAGTGAGGCCATTCTGTGCCGGTTGGGCTGGTGGACGAGCTATTGAGAGCTTCCACAATAGCATCGTGACTTCCCGCAGAGGGCCGCATGCGAGCAATATCGAGCATTTGAGAAGTGAAAGAGCCATGGTTTTCTGCAGACATTTCATTAAAGCAGAGAGGAGCAGATGTATTGAAGCAAGCAGAGCTCATAGAAGAGCTTGAATCGTGAGAGCTGTGCAACTCATGATGATGATGATGATGATGAT

	PLETHORA 2 (PLT2):
ACACACACACACACACAATCTTAGAACAAGGCAACGAATGTTCTTACTGTAAGAGCATGCTTTAATCATGGATGGGGCTGCGATAAAATCTGTCGATGAAATGTCCGCTACAAGTAGCGATGTCTCCAATTGCACAGGAGATGAAAGAGAAGCTTTCATGAGATCTTATGGTGAAGAGATAAACCAAGGTCACCCAATGCTTGAGGACTTTCTTGGGAGCAAAACCAAAGCACACCAGGTGTTTGACAATGGCAGTTCTATTAATACGCATGCATTGCGCGGTGTAAATGAGGGAGGCTTCCTGCCGTCTTCCCTCAAGCACTCTGTGCTAAGTGTTTACAAAGACTCGAAGACGATAAACGATGGATTACAAGGGAGCTCTGCTATTGATAGTGGCAGACTGAAGAGGGCTTTAGGTTGCTTCAAGGATAGTGTAGCAAATGAGGGTATGCATCAACAGTATCAATACAATGGGGCAACTTTTGCTAACCCCACTTTATTGACATTAACACAACCAATTACTGGTCTTGATTCAACTAATCATCCATTTTCATACTACAAAGCGAGAGATCGCGGCGCAAATGAACTTCAAAGCATATTCCAATATTCTGCTACTGATAGCTCTGAAAGCACACTACAGCAAAGCAACCCTGGTTTGAGCCTAGAAGACTGCAATTTGGGGAGGGCCATCCTCTACCCTAATTGGAGAACTAATAACATTGCAGCAAATCTACATGATATGGGGAATTTAAGAGAAAACTACTCACATTCTTATAATAGAGAGGGGGAATGCATGGCAAATGGGGATTGTAATATTGGAGGCAATAGGCCTAATACTAATGGGTGCTTACAAGGAGGTTTTCCTAATAATTTTAATTTTAACAAGTTGCAGGGTACTTCAATAGCCCCTAGTGCTACTCTGGGGCATTCCCTCTCACTCTCTCACTTCCCATTCAATCACCAATCGGCTCTCTCTCTCTCTCGAGACGCTGCTAATTCTGCATTAAAGAGTAGTAATATCATGATCAACCCTCAATGTGCTGATCAATATAAGGTTGATTACAGCAATATACAACCTGCAGAACCAATGAAGCTTTCCATGAGAAATTGCAGTAGTCACTTTGATGCAGCAGGAACAAAGAGAGCAGATCATCTGCTATGGCATCATCTTCCTCAGCAAGAAGGCTTTGCAGCATGCGCTGCAAATAGTGAAAGCATAGAAAGCACTGTTAATATGAAGGCAGTTAGTGATCAAGATGATGATCCATGTAAGGGTAAGACTGTAGGACCTGCTGCTGCTGCAGGTTTAATGGAAAGCTCCATTCCAAACAGTAATGATGATCACTTGCAGCTTCAGCTAGTTCATTCAAGCGCTGAGCAGAAGATATTGCAGCATAATAATAGTGCTTGCAGTCTTGATGCTGGTAATGCGGAGTCCACTTCTCGCAAATCAATCGAAACCTTTGGCCAGCGCACTTCTGTCTATCGAGGGGTGACCAAACACCGTTGGACAGGAAGATTTGAAGCCCATCTTTGGGATAACAGCTGCAGAAGAGAGGGCCAAACCAGAAAAGGAAGGCAAGTCTATCTGGGTGGGTATGACCTGGAAGAGAAGGCGGCTAGAGCATACGACCTTGCAGCTCTAAAATATTGGGGTCCAACAACAACCATCAATTTTCCGCTTGAGAACTATGAAAAGGAGATGGAGGAAATGAAAAGTATGACCAAACAAGAGTTTGTTGCATCTCTAAGAAGGAAAAGTAGCGGGTTTTCAAGAGGTGCTTCCATTTACCGTGGTGTAACAAGGCATCATCAGCACGGACGGTGGCAAGCTCGGATTGGAAGGGTGGCTGGGAACAAAGACTTATATCTAGGCACATTTAGTACACAAGAAGAGGCTGCTGAAGCATACGACATAGCCGCCATAAAATTTAGAGGATTGAATGCAGTGACAAATTTTGACATGAATAAGTATGACATTGAGAAAATATGCTCCAACAATTTGCTGCCTATACAATCAATGAGAAGGGTAAAAGAAAATGTGGGGGCAGTTGATTTAATGCAGGGGGAGGATGCAAAAGGCAGTAATGCCATTGGATTAAGTGCTCATTTAGCATATGGAAATGGAAGCTTTGATATTGCAGCAAGGGCAGGGAGTATACAAGAGTGGCAGTTAATTAATCAGCTCGCTCAGCCAGCTAATCCATTATACCATGATAATTCCTTGTTGATGTGGAGCAAAATGGATCAAGAGAGAGCAAAATATGCACTCCACACAGGCTTGCTCTTCCATCACAGTAATAACTTAAAGTTCCTTGAGGGAACTTATAGTTCTCTAATGCAAGGAGCTACAAACTTTCCTCATGTGGAAAGCTCTCCTCACTCTATGCAGACTCAAGGTGCGCCTGATTTGGAAAGGCCTCCTTTTATGGGTGCGACACAATCGTGCAGCAGATATAATTTTGGGGGTGGCCAGAGCCACTTGGCAGAAGAACCCTCACATGTTTGCGAACAAGTACAAGCTCCTGAGTGTGTAAGTTTGCAGTTGTAAGAGCATATTCCCACGCTCTTTCATTTTAGTATGTCTGACATTAAAAATACTCCACATACAGGATCATTGCAATTTTGCACTCTTACTTTAAAGCCCATTTTGCTGTTTTAGGCTAAGTGTCACATTTTCCATGTTGGTGCAAAGTTACTTGAAGCCTCTACATGTTTATG

	ARGONAUTE 1 (AGO1):
GATTTTTACACCTTTTCACAATGGGAAAAGTCCCTTCACAATAAATAGAGCCCCTAGAATCAATGAAAAATTACAAATTACACACACATATACTAATGTGCTTCACTTAAGCCCTTCTTTCAAGCTTCATGATTCAAAAACAGAGGAACAGGTAGAAAGTTATTTGTTCAAAAAGTGTGCTTAACTTTACAGTCACATCATTACCTGTCTGTAGCTAGGCTGATTCATAAGTACATAATTTCATGAAGGAGAAGAATGTACATGTTTACAAAATTGCAGCTTGAATGCTGACATAACAATATGCAATAATGCTTAGCAGTAGAACATGACTCTCTTCACATTATCTTTCACTGCCGGTAATGGCCGAACAGTAGATCCACCTACAGTGCGAGTGCTTCGTGAACCCGAGCTGCCTGTAGCCATGCTTCTCCCAGGAGCAGGACCAACTCCGCTTGTTAAAGACCCACTATCTGATTCTGGCTCCATATAAAACCGGGCTCGAAACGCAGCAAGATGTGCATAGTACGCAGGTGGCACTATTGAAACCGAGCGTGTGCACCGAGCATACGTGTAGCAAAGATTGTTTGTAAGCAACTGTAGGCCATCTGCGGAAAAATTATTCTCGTCCCATAGCACATGATAGTGAGCAGGCCGACTTGTTCCCTGTATGCCAGCATGACTGCAGAGGTAAAAATCGAACTCCGTGGGATGACAAATCCTGGAGTCTACCACTGTGCCTGGTAAAATATTTCCACTACTATCTATGCTTCTTTTATCATTGTGGTTATTGGCAAATAATCGTGTATGATGACGCTTTTGAACCACCACAAAAGTTACTGGAGGTTGATAATTCGGTTCCAGGGACGCACAAGCCTTTCTAATCGCATCTAGCTCATGCAGCAGCACTTGATAGAACTGCCCCTCACTAACACCATCCCTGTAAAAAATGATGCGCAAAGGTTTCTGGCCCGTAGCTCGTCGAAAAGAAATCAAGAGCTCCTTTATCATTCCCCCCGTCTGAGGTCCTCTAACAGGATCGACCCAGCTCTTGAACAAGTCCTGTATCAGCTCTTGCCGATGCTCTTGGGCACATACCAAGCCTGCATATTTTGTAACCTCCGGCCAATCTTGTGATGCAACGACTGCAGCAATTGAGGGGCTTGAATCTTCTCCAGGATGTGGATGAGTAACATCAGCTCCAAAAATTATGGTAGGAATGTCACTCACTAAAGGAATGCGGCGTGATAGAGCATCCACCAATACAGTATTCCTTCCACCAACCTTGACATTGATCTTGAGAGCAACATTCGCCAAGTACTGTTTGCTCATCTTGTACACATGCTTGGTTAAACAGCATTGGGAAACTAGACCCAAATCTGTTTCACATATGCGCTTGAGGTCTCCATATAGAGTGCCATTATTATCAGGTAGAATCACTACAAGCAATTCAAGGTCTCGTCCCTTGTGATGCTCCTGGAAATCCTTAAACACCATCTTCAATGCTCTTTCAACCTGGTCAGGCCGAGCTGAATGGATAGGTATAGCCGGTTCTTGCCTGAAAATCATGCCCGAAACTTGACACATGAGGGCCAACTCCTGGCAAAACCTCCAAGCGGCAGTGTCTTGGACCCCTCGAGAGAAATTAATGCACCCCCAGTATTTTACCTCTCCTCCATTTACCATTTTCTTGTCTCTCATGTTCCATTGGCCAACTTCAGGCTGGCAGACTTTGAGTTTCCCCGTATCATGATACTTGAGCTGTGGAGCAGGTAATATACGAGCTTCAACAGCAGCAAGCCTGTCACTAATTTTAATACCAAACTCCCTTGCATATGGATCTTCAGCATATGAGTTATGTCGCACAGTCTCCATGATGTCTCTTTCTCTATCTACAGGACGCTGGCATGTAACTTTCAGCAATGCTGTGATCTGCTTCTCATTCAGTCGCTTGGAATACCTCTGCCCTTCAACTATCTTGCAAACCTCCATAGGTAGATAATTAGGGCGTTGCTGGTTTCCAACTTGCAGGCAAGGAAGGACAGTATTTCGGATTGTATAACCATAAGTTTCTTGAAAGTACTCAACCACCGACTTCATTGTTCCCTTCTCATCCACAGGAAACGTGAGCTCTTGTGTCGGTTGTGATGTCAATCCAGAAATACGGTACTTCCTTCGCATATTCCCTCGATGTGTGACCTCAACTTTGACCCCTCGAAGAGCCTTTTTAATCTTTATCCTATCTGCATCTGAGAGATGCCTGGAAACATCCTTGCTCAACAATTGAGAAACAAACTCAGGAACTGGAAGGGGTTCAATAAACGCTGTGGAAGACATGTCAATATTCAAAGAAAGACCCATCTGAGTAGGCCTTATACTCTGGTAGAAACCTCGCCAGCTCTCTAGGCCTTCCCCAAGCTGTTGACGTCTTCCCAAATGCGGCGAGTAGAATGATCTACCAACTGGGCAAAATCTCTGAGTAGGGAGCTCTCTCAAAACAATGTCAAGAACCTGTAATGCCTCCTGAGGTGCTTCAGCATGCCTGCCCTGTAAAAACTCGCCGAGATGATGCAAATCCGCTCGCGCTGCAAACTTGATGACCACTCTAAACTGCCTCTCTCTTCTTTGGGTACCACTCCCATCATCCTCATCCTGCAGATTGATGATAAATTCCTTGCTCTGAAATGGGAGTGGGCCTGCAGTGTATAGGCTTTTTCGACCATCATATGCAGGCAATCTGCGGCCTAATGAACTCTCTCTGTGAAGCTTCACGAGCTGCTCCATGACAGCCCTGTTTACTCCGCGTGAGGTAACTTCCGGTGAAATCGAAACATCATACTGATGAAGATCCTTGTCAGGTAGCTCCGCAAAGAAGTGGTTTGCCTTGACAATGCATTTGATGCCAGTATGACCCCTCCCAGGGCGAGGAGGGAACCGCAACTTCTTGCTTGAGACAGGGAGAGGTTTGCGCTCTGGTACAGAAGGTGTTGATGGCCCCGGATCCTGCACAGAGGAAGACGATGCCCCTTGTATAGTTGCTTGATGTTGAAACTGCTCAGATAATCCCAATTCAGAGCTGGATACTGAAGGGCCTGGTTGTCCCATCGGTACAAAAGTCGCCGTGGCAGGAACGGTAGCTTGCACTCTTGGTTGTGCACCCACATATGTGACTGTGGGAACACCTGGCTGCTGCTGGAAACCTGCATATTGCGGCTGCACAGGAACAAAGAAGGGACCTTGCAAGGGCACCATACCTGCATAACCAGGAGGCATGTATTGAACAGCCTGCTCTCCAACTGGTAAGGTGTACGGCAGAGCCGGAAAGGATTGAGTTGCAGCTTGGGGCAGATCGGGAACCAGCACTGGACTTGCTGGGACATGCACCGGTTGAGGGGGTGCTGCTTGTGGAGATGGCATAGGAGGTGGAGGGCCACGGCCTCTACCTCGACCATGAGCACTCCGTGCACTGCTGCTTCCTTGTCCACCTTCTCTGCCATCAGCTCTTCCCCCTTCACCTCCTGTGACCTCACGCACATCACCACCTCTCCCACCACCTCTTCCTGCACCTCTTCCAGTTCCCCTTCCCTCTCCACCTCCTCGCCCACCTCCTCGCCCACCTCGTTGGGAAGCTCCAAATCCAGAAGATGAAGGAGATGGAGCCAATCCACCTTGTGATGCTTGCTGTGGGCGAGGGGGGGGCGGGGCTTGTTGTGCAACCCCACTAGGTGCAGGCTGCTGCGTAACCACACGGGCTGGAGCAGGCTGCTGGGTACCTACACGGGCTGGAGCAGGCTGCTGCAGACCCGGACGGGCTGGAGCAGGCTGCCTGGAGGTTGAAGCAGGGGGGGATTCGGTCACCGATCCTTCTGCACTGTGAGAGCTTTCCTCTCCATCCTTTACTGTCTTGCGCCTGCGGGGCATCTTGACTCAATGTCACAGCTGAGAATGTTGGCAATGTTGCAAGCCGTATTCTATCAATTTGAGAAATGTTTTGGGTGCTGGAATTAAGCAAATTCTCGGTCAATGTAGAGCTCTTTTCTGCTTCCAACCTGCTCAATACCTGTTCCTACAAATTTTTGTGACATGTACCACATACTTAAACTAATATATTATGTAAAAAGCCCCAAATGCACTAATCATCAATCTTTGGCAGATAACCTAATTGGAACTTTCTACAGACAGCTCAGAATATCAGCTGTCTCCTTTGCGATCCTTTACGACATACCCGAGGAAAATGTAAGCTCCTTGGATCAACAATGTTCGAGGAAGCCTTCAAAGCCGGAAGCTTGCTGTTTACCTCAGAGAAGAGAAAAAAGGGAGATCTAGAGCATCAAAAAAAGCTCACACCTAACAAGGAAGCTAAAAACCCACCTCTCTCTTGCTGCCTCTCTCTCTCTCTCTCTCT

	FERTILIZATION INDEPENDENT SEED 1 (FIS1):
TTTTCTTAATGATCTATGCATTACTACCTCAATCATAACATATTTTATAGGCTTTGAAATCTTAAGTGCTTGTGTTGTATCAAGTTACTTTTTGGAAAGTTGCATTTATGGTTGAACCCTACTTTTTTAGTCAAGCAATCTACTTCACTACTACAACGATTAATTTATGTAGATCTGTCCATGTTTATTACTCGACCCATTTTAGTGCTTTTGGTTTGAGTTTGTTTGATGCGCGGAGACATAGGCTCATTGCAACAACTGTCATAAATTGATTGCCCAAAAGAATGGAATTCAAGAAGCCTTGATACCATGAGGCGCTCAATTGCTCAACTCGTATGAGCGCGCCATCACGGTGTAGGCATTCTTGTACTACAAGAAATTGATACAACGCAAAGAATGCTTGGATGCACATAATCAAAAGGACAGCTTAAGCTACCTTTTGAGCACGTCCGCCTGTAGCACATGGCTCATCCCTTTTATTATTTGAGCCCTCTGGTTTCTTTGCCCAGACTGGAGCTCGGTCAGCCTCGTATCTGTAATCATAGAATAGCTCTTCTCCAGCTGAAATGCGATCCTTTGCAAAAATACCAACACGATGGTCTCCTGCTACCATTATAACCTTGGCATAGCAGTTTGGATTTGGAGAATGATTCGCAAACTTCAACTTGTCACCCTTCCGATATGCGTCCAAGACAAACTGATCATTTAAGTTGAACAAGAAAGAAGAATTCTCCCGATCATAAATTTTTCCGCGCTTATCGGCTTCTCTGTGAGAGATAAGCTCCCCTGTATACTCTCCGAGATAATCATGCCTCGACACAGAATTCTTAAGAAAGGCTCCCCAACCAGCAACATCGGACTTGCCAAGCAAAACTCTTTGTTGTTGCCTTAACAAGAGTTTCATGTTTTGACAATCGTAATTGTCCCCCCTTTGTGGAGGGCCTCCCAGAGTACCATCTCCACACCCAACCCAGCAGTTTCTGCAAACGTCGGGATCGCACTCACGGCCTGCTGCAAAACAGGGGCACTGTCTACTGCGGCATTGGCTTTTGGCACAATGACAGCCTCTGAATCTATTTTTGCAGCTTTTTGAGCACCCACAATATTTCTCGCAACATGTGCCACTATGCAGACATTCGCATGTCTTTCCACAGCTGAACTTGCAGCTACAAGGTGTGTACTGCTTACATGGCTGATCTTTGGCATCTACAATGCGTTTCCTGATTGCTGGATGACCAGCCGATTTCCAAGTGTATTTAAGCCTCCGAACTCGGCCTTTCTTTCGCCAAAATCGAGTTCGAGTACGTACTTCCATATCCATGGCCTCATCGTGTTCAACAGTTTTGCCACTCCCATGCAAGTAGGAAGTATGACCATCTCCAGCTCTGCCCTTGGCAGCCACTTCATGCTGCATGATATATTCAGCTACTTCTCTGCAAGTCTTCATTCCCTTGAGCATATTCCGAGCAACCAAGCAGCTGTTTTTACCAAAGATTTCAAGGCCCTTCTCGTAGAGGCCCTTCTCTAGTTTGGTCCATGGGAAGCTCTCCAGACCATTCACCAACTCCGCATCATTCTTCACGACATTTCCATCAGCTTCTCCAAGTAAGTTCTTCTCATTTTTTCTTTCATATTTGCTATTCACTTTTATATCACTGTTTCTACTGTCATTGTCCTTTTTTGCTTTCATGATAGCATCTTGCTTTTTAAGGGGCTTGCTAGGCATGATAACTGTGCTATCACCCTTCTTCCATGTGGCTCGCAAGCCATCCCGGTGCTTGAACGGCTTTTCACATCCAGTTGTAGCAGGCTCCGCATCTGCCCCCACTACTTTGTTCTGCTTCTTCCTTATATTTACTAGAACCTCCTCAGCCCTCCTTTTGGGACTTTTCTTTGGCTTCCTCCCTTTCTTTGCAGGATCAATTTTTTGACCCTCATCCTGTAATTCTGCACCAATTTCCCCCCCCACATGCACTTTGTCCTTTTCTTCTTTTGTACCATCTACAACATTGGTTGACAACGTTGTCCCCTTTTTTTCCAGCAGATATGTCCAAACCTTATTCGCTGCAGCATCCATGGATCTAAACTTTTCTCTGTCTACTCCTTCAGTGCCCAACAAATGGCAGTCAGGACCACATGGACCAGTAGAGCCATCCACAATATTGCATGCTGTTTGTTTGTCACTAGGCTGAAAAACTTTCTGAGAGCAACCATGCAGGCGACAGTCGAATACCAAACAGCGACGACAAAACAGATTGTCAAATGAGTCCATGGCAGCACTCAAATCTTTATCATCAGAGCCAATGTTTTCATCTGTTTTCTGTGCTTCAAATTCATTACATTCCAAGACTTTCTTTGCCATATGGCTTCCCTCCTCTTTCTGCTCCTCACCACAAATTCCATGGTCAAGAGCATCTCTTCTCATCATGTCATCCTTTTGCAGAGCTTCATACCTAGCTTCAATCTCAGATGGCTCTGCTTCTATACAGTTTTGAAGTGCTTTCAAGACAGATTCTTCCAGACCAAGCTCCTCAATAGTCTTCCATAGTATAAAATCCTCTCCCTTACTAAATTCATGTTTATCATCTTCATCATCAGCTGCTTCCTCTTCGCTGTCACTGCAAATCAGTGCTTCACTGCCATTCTGATCATAATAAATGCGTCTTCTTCCAACAACAGACTGATCCTCTGGCATTTTCTGGTTTCTGTCCAAAAAAATCCATGTTGTATAAGGAGGGTATTGCTGAGCCACCGGAAGCTTCACTACACGTACTTCACTTTTCCCACCAGAATTGCTTCCATTGAAAACAGAGAGCATGCTTAACCCGTCCTCCTGAGTCGCAAATCCATCTTTCTCTAATGCATTTGTATCAAGCCCGGATACTTTGCACAACGCCTTTTCAATCTGAATAGTAAGACAGTCCTTCACTTCTTCATTTTGAGTGTCTTTTGAGTCACCTTTTTTGCTAGATTCAAGCAATTGACGAGTATATGTATGTAACTTTTCATTGTTGACTTCCATCCTTGCCTTCACATAGGTAGTACGAGTCAGGTCAACACTCCTTTTTAGCCTATTAATGGTTGAAGAGATTGTTGATGCCGGAGCTTTTAATGGCTGCTCAGAGGCATCAGATTTCTGAGAAAAGCATTCTCCAAAGGAATCCCTCCTCCTCCCTAAACCAGAAGCTTTTGTCTCCATCCCTGCAAATAAGGTAATTGAGCTTTCAATTTTCTCCTTGCCTTTCTTCATTCTGTCCTTCTTCTCTCTTCTAGCGTCTGCTCCGTGCTCTGGGCCCTCATCTCTTGAAGCAGAGGAAGCCATGGCTACGCAAACTGCAAGCTTTCGCTATTGGGCAGACCTTCCTAGTTCATTCTTACCGCCTGCGCTGTGCATGTCGGTATGCACAACGCAGCGATGTTGAATTAGAGACCTTCAATAGATCCCGCCTTTTTGATCTGCGCGCATTGCAGAGCGGCTACCCAACTCGACTATCTTTGCATTCAAA

	FERTILIZATION-INDEPENDENT ENDOSPERM 2 (FIE2):
CGGCATTTTGATCTGAGCTCGCTAGTGAGGAGCGCGTTGTGAACATGTCTGTGAAGAGCGGGCTGGGGACCGACCCTGTGGTGGGTCTCACGGGGGCTGGCGCTAAAAAGAGGAAGGAATACAAGGTCTCCAACAGACTCCAGGAGGGAAAACGCCCCATTTACGCTGTCTGCTTCAACTTCATTGACTCCCGCTTCTACAACGTCTTCGCCACTGCAGGCGGTAACCGGGTAACAATTTATCACTTGCTCGAGAACAACGGAATTGCAGTGTTGCAAACTTATGTTGATGATGATAAAGATGAAGCCTTCTACACTGTAAGTTGGGCTTGTGATGATGCAAATTCTCCTTTGTTAATTGCAAGTGGGAGCAACGGTGTCATCCGCGTCATAAATGTGGGCAAAGAAAAGCTGTACAAAAGTTGCGTTGGCCATGGTGATTCAATCAACGAGTTGAGAACACAAGCCCTTAAGCCTTGTTTGGTAGCTTCTGCAAGCAAGGATGAGTCTGTGCGATTGTGGAATGTAAATTCAGGTGCGTGTATTCTCATATTTGCAGGATCAAATGGACATCGCAATGAAGTTCTTAGTGTGGACTTCCACCCGTCTAACAAGGACCTGATTGCTAGTTGTGGTATGGACAACACTGTCAAGATTTGGAGTTTAAAAGATTTTTGGGTTTATGTTGAACAATCTCTCGATTGCAAAGATGAGTCATCCAAGTTCTCAACAAAGTATGTGCAATTTCCTATTTTCACAGCAAATGTTCATTCGAACTATGTGGACTGCACCCGCTGGCTTGGAGATTTCATTCTATCAAAGAGCGTGGACAATGAAATAGTTCTATGGGAAGCTTTGATGAAAGAGCATGGTGGAAGCAATGATGGTGCCGTTGACGTGTTACAAAAGTATCCTGTCCCTGATTGTGACATCTGGTTCATCAAGTTCTCATGTGATTTCCACTTCAATTCTCTAGCAATTGGGAACAGAGAAGGGAAGGTTTTTGTGTGGGAGCTTCAAACAAGTCCCCCCACATTGTTGGCCAAATTATCTTATGCTCAGTGCAAATCTCCAATACGACAAACGGCTATGTCTTTTGATGGGAGTACTATTTTGTGCTCGTGCGAGGATGGTAGTTTTTGGAGATGGGATGCTGTGCCATAAAGATGACCACTGAGCATGTTGGGTTTTCCTCTAAGATCTTGGCTGGATGAAATTTTGTATGCACAGCATTCCAGCTTCACAAGAAGAATTTTTGCAGCTTACAAGACTGACCAATCCAAACAAAGCAATGCTAGTGCTAGGACTAATCTAAAGTTCCATTACGCTTTTAAAGATTTCAGCGGTATTTATGGCTGTGGGGAATCAAAATTCTCACTCCATACAGTTTTTTTGGCACAAAGTAATTCTTTTTGTGCCCACTAGTCTCTTGTGGTTTTTTATAGCTCTCAAGCTTAAATCAATGATATACATGTTCTTACAATTGGATAGAAAGCTTAAATCAATGTCCTCCATGGAAGAACATTGAAGAAGTGCAACTTTGTATGATAGAAAGCCCCTAAACTTTTGTTGTATTTGTATGAGCACGTCTAAATGTTTCAATGTGGATGCGGTTGAACCTCTCAACTTATTTCTTTATATCAATCATCAATTTTTG

	WUSCHEL RELATED HOMEOBOX 13B (WOX13B):
GATTCACAATCCTGTAGTACATGCTCACCAAAGATAATTATACTACTGCCAACACATCATTAACCGCATTAACTACTTATCACATCAACCCTTGAGCCATGTTACAGGCAGTAATCACAGCAACATCTTTCATTTCCCCTCTTACTTGTATTCTGGCAAGATTTGGGCTGTGGCCTTCCTTTCTTCCACTTTAGTGCCCCGCTGACGATAGAAATTCAACTGATTTGGAAGTCCCATTAGAGACAGACTGACTTTCCTTCAAGCCAGCCGTAGGCGGTCGTAAGCATTGCCACTCGGAATTATCCTTCGACTGTTGCACACCATGGACATGCTCTGTAATCTAAAGAGTGGCAAACTTCTTTATTAACAGTCTGTCTGTTTCTCTTCATCTAATCTGTTTTCCTTGAGTAAAGTACACACCCATGTGTGATAGAATCGCTTTCAGATAATGATAACTATACAATGAATGTTTAAATTTAACTATAAATCCTTCCAGTTAGAAGCTGGTTACAACACCACCTGAAGGGCATCACTGTAAAACTTGTCAAACTACAAAAAATTAGCACTTCCAGATCTAGCAGGTTGTCTCAACCAAGGATTTGTTCGAACTTCCAAGATCACCACCAGATTATAGAAGCTTCCTGGATATTTAGAATTGACTGCCTTGATCCGGAAAGCCTTCCGGACTACTATCTGCAGGCTTGGAAAGATTGAAAATCTTAAAACCAGCATACAAGTGCCATTGAAACTAACTTTTGTACATGGAAAAATGTCGGATCTTAATTGAAGTTATTGCTTAGCATTTGGTTCCTGAAAAGCCTCATCGCATGACAATGTTAATCTCTGGAGCTTCAATGGTGGCGACTCTCTGCCCCAGTAATGATCATCTGCCGTCCTTGAAATTCTTGCAACACTGAAAATCCAGAAAAATCTGCTTTGCTTTCAGGCTCAGTCATGGGAATGTCCCACAGTTTACTGTCGACAAAACGGCTGGCTTGCATTTCACCATGCCCATTGAATGCCGATTTGTTGAAAGAAACAGCAGGGCTACTAGCGTGTGCATGCCTTTGAGATAATTCAGAAAATCCCTGGTAATGCTCAATGTTATCAGCAGCCCCGCTAGTCCCTGCAGCATCCAAACCGTCATTTGTGAAGTCTCCCTCGGTCTTACCCTTCTTTTCTTCTGGAAAATCAACATCCGTGTCAAGCTCAGAATCTCCATTGTTAGGCCCACCAAGCTGCTGTTTTCTCTTGGTTCGGGCTCTTCGGTTCTGAAACCAATTGTATACATTGGTTTCCGAAATTTGGCCATGCTGACTAAGCTCTATAGTTATCTCCTTTATTCTTTGCTTATTGGGTGTGCCACTCTCCTCCTCAAAGAGCCTCTCGAGAATGTGAAGCTGAGTTTGACTCGGTGTCCACCGCTGCCGGGATGTCAGCTTGTGTCCTATGGAATGCAGAGAAGAGTCGAAGGGGATAGATGGGCCTAGCCATAACCCTGGTGTGGAGCCTTGCTGCGCCATGATCGCCTTGTGCATTTCCACGAGCTGTTGGCAAATGGTTGCATATACAGAGATCTGTCTTCTTAGGGTTTCCAGCTGTTCATCAGTCATAACTTGGCCATGCGGGGTTATGGGGCAAACTGGGTGATGTTGGGTTGTGAGCGCATGACTATCAGCGGATGATGAGTGCTGTTGGTTTGCAAAAGCATGGAATCGCATGTCATAGTGCTGCTGATTGGCAAATGCTTGGATGTGCATATCAGGAGACGCATGCACCCCATGAAAGGGGGTCGCGTATACACCGGTATTCGCATGTGGCAAGTTAGCCTTGGCAGACAAGTCCTCTCCTGCTCTATTTTCGAGCTCCATGTGATTCAACCCTCTTCAGTCCCCCTCTGATTCTAGGGTTCGCCTGTCTTCATAGGAATGGAGACCATTAAGCAGCTCTCAGAGCAAGAGGCGTGTTTTGGAGGGGGACTCAAGTGGTGGGTGGTTAGCGAGGAAGTGACATTTGCGGCAGCGCATGTGGGAGAGATTTGGACAATGCGCAGTGAGTTCTTTTGTGTGTTTGCCGTGTGGGTGTGGAGAGCTTA

	DICER-LIKE 1 (DCL1):
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