Table 2  Genetic Frequency and Model Analysis in Tuberculosis and Control Groups
	SNPs

	Genetic models
	Allele/
Genotype
	TB group
N(%)
	Healthy control group
N(%)
	OR(95%CI)

	P

	ORa(95% CI)

	Pa


	rs1205（TC）
	

	
T
	981（57.8）
	761（65.6）
	1
	Reference

	1
	Reference


	
	
	C
	717（42.2）
	399（34.4）
	1.394（1.194-1.627）
	P<0.0001
	1.397（1.196-1.631）
	P<0.0001

	
	
	TT
	288（33.9）
	254（43.8）
	1
	Reference
	1
	Reference

	
	
	CT
	405（47.7）
	253（43.6）
	1.412（1.121-1.778）
	0.003
	1.415（1.124-1.782）
	0.003

	
	
	CC
	156（18.4）
	73（12.6）
	1.885（1.362-2.609）
	P<0.0001
	1.893（1.367-2.621）
	P<0.0001

	
	Additive
	2CC+CTvsTT
	
	
	1.382(1.185-1.612)
	P<0.0001
	1.385(1.188-1.615)
	P<0.0001

	
	Dominant
	CT+CCvsTT
	
	
	1.518(1.222-1.886)
	P<0.0001
	1.522(1.225-1.891)
	P<0.0001

	
	Recessive 
	[bookmark: _GoBack]CCvsCT+TT
	
	
	1.098(1.018-1.185)
	0.016
	1.009(1.018-1.186)
	0.015

	Rs1130864（GA）
	
	G
	1606(94.6)
	1098(94.7)
	1
	Reference

	1
	Reference


	
	
	A
	92(5.4)
	62(5.3)
	1.015(0.729-1.413)
	0.932
	1.022(0.734-1.424)
	0.896

	
	
	GG
	759(89.4)
	519(89.5)
	1
	Reference
	1
	Reference

	
	
	GA
	88(10.4)
	60(10.3)
	1.003(0.709-1.418)
	0.987
	1.011(0.714-1.430)
	0.951

	
	
	AA
	2(0.2)
	1(0.2)
	1.368(0.124-15.121)
	0.798
	1.382(0.125-15.289)
	0.792

	
	Additive 
	2AA+GAvsGG
	
	
	1.015(0.727-1.417)
	0.932
	1.023(0.732-1.428)
	0.895

	
	Dominant
	GA+AAvsGG
	
	
	1.009(0.715-1.423)
	0.960
	1.017(0.721-1.435)
	0.923

	
	Recessive 
	AAvsGA+GG
	
	
	1.001(0.892-1.124)
	0.980
	1.004(0.894-1.127)
	0.944

	rs1800947（CG）
	
	C
	1590(93.6)
	1080(93.1)
	1
	Reference

	1
	Reference


	
	
	G
	108(6.4)
	80(6.9)
	0.917(0.680-1.237)
	0.570
	0.920(0.682-1.241)
	0.584

	
	
	CC
	743(87.5)
	501(86.4)
	1
	Reference
	1
	Reference

	
	
	CG
	104(12.2)
	78(13.4)
	0.742(0.067-8.199)
	0.807
	0.902(0.658-1.235)
	0.519

	
	
	GG
	2(0.2)
	1(0.2)
	0.667(0.059-7.485)
	0.742
	1.364(0.123-15.096)
	0.800

	
	Additive 
	2GG+GCvsCC
	
	
	0.914(0.674-1.240)
	0.563
	0.917(0.676-1.244)
	0.577

	
	Dominant
	GG+GCvsCC
	
	
	0.905(0.662-1.237)
	0.530
	0.908(0.664-1.241)
	0.543

	
	Recessive 
	GGvsGC+CC
	
	
	0.966(0.869-1.072)
	0.512
	0.966(0.870-1.073)
	0.524


Abbreviation: TB tuberculosis; SNPs single nucleotide polymorphisms; OR odds ratio; CI confidence interval; a,adjusted for age and gender


