Table 3  Genetic Model Analysis in TB Subgroups and Healthy Controls
	SNPs

	Genetic models
	Allele/
Genotype
	PTB vs Healthy control group
	
	EPTB vs Healthy control group

	
	
	
	OR(95% CI)
	P
	ORa(95% CI)
	Pa
	
	OR(95% CI)
	P
	ORa(95% CI)
	Pa

	rs1205（TC）
	

	
T
	1
	Reference

	1
	Reference

	
	1
	Reference

	1
	Reference


	
	
	C
	1.380(1.146-1.663)
	0.01
	1.378(1.144-1.661)
	0.001
	
	1.470(1.104-1.958)
	0.008
	1.439(1.079-1.919)
	0.013

	
	
	TT
	1
	Reference
	1
	Reference
	
	1
	Reference

	1
	Reference


	
	
	CT
	1.358(1.025-1.800)
	0.033
	1.357(1.024-1.799)
	0.034
	
	1.364(0.871-2.137)
	0.175
	1.345(0.857-2.110)
	0.197

	
	
	CC
	1.868(1.270-2.746)
	0.001
	1.863(1.267-2.741)
	0.002
	
	2.141(1.209-3.791)
	0.009
	2.048(1.153-3.638)
	0.014

	
	Additive
	2CC+CTvsTT
	1.365(1.135-1.641)
	0.001
	1.363(1.134-1.639)
	0.001
	
	1.448(1.092-1.920)
	0.01
	1.418(1.068-1.882)
	0.016

	
	Dominant
	CT+CCvsTT
	1.472(1.130-1.919)
	0.004
	1.470(1.128-1.916)
	0.004
	
	1.538(1.012-2.338)
	0.044
	1.143(0.764-1.709)
	0.057

	
	Recessive 
	CCvsCT+TT
	1.083(0.988-1.187)
	0.088
	1.083(0.988-1.187)
	0.088
	
	1.075(0.933-1.239)
	0.317
	1.072(0.929-1.236)
	0.342

	Rs1130864（GA）
	
	G
	1
	Reference

	1
	Reference

	
	1
	Reference

	1
	Reference


	
	
	A
	1.152（0.781-1.698）
	0.475
	1.162（0.788-1.715）
	0.448
	
	1.224(0.684-2.192)
	0.496
	1.160(0.644-2.090)
	0.620

	
	
	GG
	1
	Reference
	1
	Reference
	
	1
	Reference

	1
	Reference


	
	
	GA
	1.203（0.804-1.801）
	0.368
	1.215（0.810-1.821）
	0.346
	
	1.285(0.702-2.352)
	0.417
	1.212(0.656-2.239)
	0.539

	
	
	AA
	0.00（0.00-）
	1.000
	0.00（0.00-）
	1.000
	
	0.000
	1.000
	0.000
	1.000

	
	Additive 
	2AA+GAvsGG
	1.159（0.779-1.723）
	0.466
	1.171（0.786-1.743）
	0.438
	
	0.711(0.512-0.986)
	0.041
	0.689(0.494-0.960)
	0.028

	
	Dominant
	GA+AAvsGG
	1.184（0.792-1.769）
	0.411
	1.196（0.799-1.790）
	0.386
	
	1.264(0.691-2.311)
	0.448
	1.194(0.647-2.204)
	0.570

	
	Recessive 
	AAvsGA+GG
	1.062（0.929-1.215）
	0.378
	1.066（0.931-1.220）
	0.355
	
	2.171(1.579-2.985)
	<0.0001

	2.153(1.560-2.972)
	<0.0001

	rs1800947（CG）
	
	C
	1
	Reference

	1
	Reference

	
	1
	Reference

	1
	Reference


	
	
	G
	1.016(0.712-1.450)
	0.931
	1.017(0.713-1.453)
	0.924
	
	1.000(0.573-1.744)
	1.000
	0.980(0.561-1.712)
	0.942

	
	
	CC
	1
	Reference
	1
	Reference
	
	1
	Reference
	1
	Reference

	
	
	CG
	1.004(0.690-1.461)
	0.983
	1.006(0.691-1.465)
	0.974
	
	1.028（0.576-1.834）
	0.926
	1.005（0.562-1.798）
	0.986

	
	
	GG
	1.478(0.092-23.709)
	0.783
	1.475(0.091-23.811)
	0.784
	
	0.000
	1.0000
	0.000
	1.0000

	
	Additive 
	2GG+GCvsCC
	1.016(0.706-1.462)
	0.930
	1.018(0.708-1.465)
	0.922
	
	0.657(0.479-0.900)
	0.009
	0.651(0.474-0.894)
	0.008

	
	Dominant
	GG+GCvsCC
	1.010(0.696-1.466)
	0.957
	1.003(0.885-1.136)
	0.969
	
	0.000
	0.992
	0.000
	0.992

	
	Recessive 
	GGvsGC+CC
	1.002(0.884-1.135)
	0.977
	1.012(0.697-1.469)
	0.949
	
	2.022(1.496-2.732)
	<0.0001

	[bookmark: _GoBack]1.985(1.466-2.688)
	<0.0001




Abbreviation: TB tuberculosis; PTB pulmonary tuberculosis; EPTB extra-pulmonary tuberculosis; SNPs single nucleotide polymorphisms; OR odds ratio; CI confidence interval; a,adjusted for age and gender















