Table 3 Instrument strength assessment for the 10 bacterial taxa included in mediation analysis
	Bacterial Taxon 
	Number of SNPs
	Mean F
	Min F
	Max F

	Methanobacteria（class.Methanobacteria.id.119）     
	64
	21.7
	19.1
	26.8

	Ruminococcus gnavus group（genus..Ruminococcusgnavusgroup.id.14376）     
	77
	21.5
	19.1
	29.7

	Bacteroidia（class.Bacteroidia.id.912）     
	133
	22.4
	18.7
	26.3

	Methanobacteriaceae（family.Methanobacteriaceae.id.121）     
	64
	21.7
	19.1
	26.8

	unknown family（family.unknownfamily.id.1000001214）     
	59
	24.5
	19.3
	30.1

	Rikenellaceae（family.Rikenellaceae.id.967）     
	118
	23.5
	18.5
	26.5

	Melainabacteria（class.Melainabacteria.id.1589）    
	61
	24.2
	19.3
	29.8

	Anaerotruncus（genus.Anaerotruncus.id.2054）    
	104
	21.0
	17.7
	24.6

	Lachnospiraceae（family.Lachnospiraceae.id.1987）     
	53
	20.8
	16.9
	26.3

	Hungatella（genus.Hungatella.id.11306）  
	64
	22.0
	19.4
	23.7



