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Supplementary Table S1 Fst genetic distances (below diagonal) and pairwise Fst p-values (above diagonal)† between Mexican and worldwide populations based on the IL6 (rs1800795), IL1B (rs1143627) and TNFA (rs1800629) variants
	
	MxN
	MxNE
	MxW
	MxC
	MxS
	MxSE
	MxTar
	MxPur
	MxNah
	MxMay
	AFR
	AMR
	EUR
	EAS
	SAS
	MXL

	MxN
	
	0.06306
	0.97297
	0.55856
	0.10811
	0.34234
	0.00000
	0.00000
	0.00901
	0.00000
	0.00000
	0.82883
	0.00000
	0.00000
	0.27027
	0.71171

	MxNE
	0.03704
	
	0.12613
	0.25225
	0.58559
	0.41441
	0.00901
	0.10811
	0.24324
	0.34234
	0.08108
	0.04505
	0.00000
	0.00000
	0.13514
	0.04505

	MxW
	0.00155
	0.02581
	
	0.89189
	0.18018
	0.43243
	0.00000
	0.00000
	0.00901
	0.00000
	0.02703
	0.86486
	0.00000
	0.00000
	0.54054
	0.87387

	MxC
	0.00812
	0.02269
	0.00375
	
	0.34234
	0.71171
	0.00000
	0.01802
	0.02703
	0.05405
	0.00901
	0.55856
	0.00000
	0.00000
	0.74775
	0.64865

	MxS
	0.03261
	0.00809
	0.02036
	0.01321
	
	0.27027
	0.00000
	0.23423
	0.18018
	0.30631
	0.08108
	0.09009
	0.00000
	0.00000
	0.29730
	0.15315

	MxSE
	0.01567
	0.01338
	0.01109
	0.00722
	0.01749
	
	0.00000
	0.02703
	0.01802
	0.03604
	0.00000
	0.32432
	0.00000
	0.00000
	0.40541
	0.19820

	MxTar
	0.18108
	0.06652
	0.15979
	0.15123
	0.09564
	0.12072
	
	0.00901
	0.02703
	0.02703
	0.00000
	0.00000
	0.00000
	0.00000
	0.00000
	0.00000

	MxPur
	0.08612
	0.02231
	0.06673
	0.05446
	0.01538
	0.05432
	0.05943
	
	0.99099
	0.44144
	0.02703
	0.00000
	0.00000
	0.00000
	0.03604
	0.00000

	MxNah
	0.08612
	0.02231
	0.06673
	0.05446
	0.01538
	0.05432
	0.05943
	0.00000
	
	0.49550
	0.03604
	0.00000
	0.00000
	0.00000
	0.00000
	0.02703

	MxMay
	0.07298
	0.01192
	0.05617
	0.04197
	0.01394
	0.03198
	0.05043
	0.00926
	0.00926
	
	0.01802
	0.00000
	0.00000
	0.00000
	0.00000
	0.01802

	AFR
	0.05534
	0.02235
	0.04139
	0.04618
	0.02313
	0.05103
	0.08002
	0.03273
	0.03273
	0.04229
	
	0.00000
	0.00000
	0.00000
	0.00000
	0.00000

	AMR
	0.00698
	0.03298
	0.00699
	0.00963
	0.02883
	0.0138
	0.13188
	0.06637
	0.06637
	0.0559
	0.05601
	
	0.00000
	0.00000
	0.01802
	0.39640

	EUR
	0.07883
	0.16637
	0.0963
	0.11045
	0.16329
	0.11596
	0.2877
	0.22022
	0.22022
	0.20302
	0.21822
	0.09546
	
	0.00000
	0.00000
	0.00000

	EAS
	0.05636
	0.08717
	0.04848
	0.05649
	0.05643
	0.09461
	0.19902
	0.08838
	0.08838
	0.11105
	0.0522
	0.06234
	0.18984
	
	0.00000
	0.00000

	SAS
	0.01567
	0.01766
	0.00966
	0.00776
	0.01367
	0.01044
	0.10172
	0.04137
	0.04137
	0.03358
	0.03759
	0.01664
	0.13819
	0.05744
	
	0.15315

	MXL
	0.00573
	0.03411
	0.00365
	0.00621
	0.02257
	0.01925
	0.16195
	0.06611
	0.06611
	0.06056
	0.04542
	0.01172
	0.10331
	0.03941
	0.01407
	


† In bold, significance p-values after Bonferroni correction (p < 0.0033)
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