Supplementary Table.1 Primers For Candidate genes

	genes
	primer
	primer sequence（5’—3’）
	fragment length（bp）

	PLAU
	Forward primer
	CGGAGTTTAGAGAGGAGAGAG
	74

	
	Reverse primer
	CGAACGACTACAACGCAAA
	

	A2M
	Forward primer
	GGGAGTAGATTACGAGTT
	174

	
	Reverse primer
	CGAACAACGATATAACCA
	

	APOE
	Forward primer
	CGAGGTGTAGGTTATGTTC
	77

	
	Reverse primer
	TACGCAACTTACGCAAAT
	

	BAX
	Forward primer
	GAAGGTATTAGAGTTGCGATT
	78

	
	Reverse primer
	CCAATAAACATCTCCCGATAA
	

	OGG1
	Forward primer
	CGGTGGTTGAGTTTTATTTTC
	114

	
	Reverse primer
	CTCCTTACGACTTATCTTCTC
	

	ACTB
	Forward primer
	TGGTGATGGAGGAGGTTTAGTAAGT
	133

	
	Reverse primer
	AACCAATAAAACCTACTCCTCCCTTAA
	


