Trinity statistics of Aedes koreicus de novo transcriptome assembly


################################
## Counts of transcripts, etc.
################################

Total trinity 'genes':  	163565
Total trinity transcripts:   274408
Percent GC: 42.19

########################################
Stats based on ALL transcript contigs:
########################################

        Contig N10: 6392
        Contig N20: 4632
        Contig N30: 3520
        Contig N40: 2688
        Contig N50: 1995

        Median contig length: 384
        Average contig: 901.11
        Total assembled bases: 247272581

#####################################################
## Stats based on ONLY LONGEST ISOFORM per 'GENE':
#####################################################

        Contig N10: 5475
        Contig N20: 3560
        Contig N30: 2388
        Contig N40: 1517
        Contig N50: 886

        Median contig length: 306
        Average contig: 597.72
        Total assembled bases: 97765560













Trinity statistics of Aedes japonicus de novo transcriptome assembly


################################
## Counts of transcripts, etc.
################################

Total trinity 'genes':  		212310
Total trinity transcripts:    343249
Percent GC: 41.97

########################################
Stats based on ALL transcript contigs:
########################################

        Contig N10: 5091
        Contig N20: 3629
        Contig N30: 2739
        Contig N40: 2080
        Contig N50: 1517

        Median contig length: 343
        Average contig: 751.28
        Total assembled bases: 257875427

#####################################################
## Stats based on ONLY LONGEST ISOFORM per 'GENE':
#####################################################

        Contig N10: 4424
        Contig N20: 2787
        Contig N30: 1755
        Contig N40: 990
        Contig N50: 598

        Median contig length: 277
        Average contig: 504.39
        Total assembled bases: 107087436
