1. pCS2- AtTIR1(for AtTIR1 mRNA in vitro transcription)
GACCATAGCCAATTCAATATGGCGTATATGGACTCATGCCAATTCAATATGGTGGATCTGGACCTGTGCCAATTCAATATGGCGTATATGGACTCGTGCCAATTCAATATGGTGGATCTGGACCCCAGCCAATTCAATATGGCGGACTTGGCACCATGCCAATTCAATATGGCGGACTTGGCACTGTGCCAACTGGGGAGGGGTCTACTTGGCACGGTGCCAAGTTTGAGGAGGGGTCTTGGCCCTGTGCCAAGTCCGCCATATTGAATTGGCATGGTGCCAATAATGGCGGCCATATTGGCTATATGCCAGGATCAATATATAGGCAATATCCAATATGGCCCTATGCCAATATGGCTATTGGCCAGGTTCAATACTATGTATTGGCCCTATGCCATATAGTATTCCATATATGGGTTTTCCTATTGACGTAGATAGCCCCTCCCAATGGGCGGTCCCATATACCATATATGGGGCTTCCTAATACCGCCCATAGCCACTCCCCCATTGACGTCAATGGTCTCTATATATGGTCTTTCCTATTGACGTCATATGGGCGGTCCTATTGACGTATATGGCGCCTCCCCCATTGACGTCAATTACGGTAAATGGCCCGCCTGGCTCAATGCCCATTGACGTCAATAGGACCACCCACCATTGACGTCAATGGGATGGCTCATTGCCCATTCATATCCGTTCTCACGCCCCCTATTGACGTCAATGACGGTAAATGGCCCACTTGGCAGTACATCAATATCTATTAATAGTAACTTGGCAAGTACATTACTATTGGAAGGACGCCAGGGTACATTGGCAGTACTCCCATTGACGTCAATGGCGGTAAATGGCCCGCGATGGCTGCCAAGTACATCCCCATTGACGTCAATGGGGAGGGGCAATGACGCAAATGGGCGTTCCATTGACGTAAATGGGCGGTAGGCGTGCCTAATGGGAGGTCTATATAAGCAATGCTCGTTTAGGGAACCGCCATTCTGCCTGGGGACGTCGGAGCAAGCTTGATTTAGGTGACACTATAGAATACAAGCTACTTGTTCTTTTTGCAGGATCCCATCGATATGCAGAAGAGAATCGCCCTGAGCTTCCCCGAGGAGGTGCTGGAGCATGTGTTCAGCTTCATCCAGCTGGACAAGGACAGAAACTCCGTGAGCCTGGTGTGTAAGAGCTGGTACGAGATCGAGAGATGGTGCAGAAGAAAAGTGTTCATCGGAAATTGTTATGCTGTGAGCCCTGCTACTGTGATCAGAAGATTTCCAAAGGTGAGATCAGTGGAGCTGAAGGGAAAGCCTCATTTCGCTGACTTTAACCTGGTGCCAGATGGCTGGGGAGGATATGTGTATCCTTGGATCGAGGCTATGAGCTCCAGCTACACATGGCTGGAGGAGATCAGACTGAAGAGGATGGTGGTGACAGATGACTGTCTGGAGCTGATCGCTAAGAGTTTTAAGAACTTTAAGGTGCTGGTGCTGTCTAGCTGTGAGGGATTCAGCACCGACGGACTGGCTGCAATTGCAGCTACATGTAGAAACCTGAAGGAGCTGGACCTGAGGGAGAGCGACGTGGATGACGTGAGCGGTCACTGGCTGTCTCACTTCCCAGACACTTACACAAGCCTGGTGTCTCTGAACATTTCTTGCCTGGCTTCCGAGGTGAGCTTCTCTGCTCTGGAGAGGCTGGTGACAAGATGTCCAAACCTGAAATCCCTGAAACTGAACAGAGCCGTGCCTCTGGAGAAGCTGGCTACACTGCTGCAGCGCGCTCCTCAGCTGGAGGAGCTGGGAACAGGAGGATACACAGCCGAGGTGAGACCAGACGTGTACAGCGGACTGAGCGTGGCTCTGAGCGGATGTAAGGAGCTGAGATGTCTGAGCGGATTCTGGGACGCTGTGCCTGCTTACCTGCCTGCTGTGTACAGCGTGTGTAGCCGCCTGACAACCCTGAACCTGAGCTATGCTACCGTGCAGAGCTACGACCTGGTGAAGCTGCTGTGTCAGTGTCCTAAGCTGCAGAGACTGTGGGTGCTGGATTACATCGAGGACGCCGGACTGGAGGTGCTGGCTTCTACATGTAAAGATTTGAGAGAGCTGAGAGTGTTTCCATCTGAGCCTTTCGTGATGGAGCCCAACGTGGCTCTGACAGAGCAGGGACTGGTGAGCGTGAGCATGGGATGTCCTAAACTGGAGAGCGTGCTGTACTTTTGTAGACAGATGACCAACGCTGCTCTGATCACAATCGCTAGAAACAGACCTAACATGACAAGATTCAGACTGTGTATTATCGAGCCTAAGGCTCCTGACTACCTGACACTGGAGCCTCTGGACATCGGATTCGGAGCTATCGTGGAGCACTGTAAGGACCTGAGAAGACTGAGCCTGAGTGGTCTGCTGACCGACAAGGTGTTCGAGTATATCGGAACCTACGCTAAGAAGATGGAGATGCTGAGTGTGGCATTCGCTGGTGACTCTGATCTGGGAATGCACCACGTGCTGTCTGGATGTGACTCTCTGAGAAAGCTGGAGATTAGAGACTGTCCTTTCGGAGACAAGGCTCTGCTGGCTAACGCTTCTAAGCTGGAGACCATGAGGAGCCTGTGGATGAGCTCTTGTAGCGTGAGCTTTGGCGCTTGTAAGCTGCTGGGTCAGAAGATGCCTAAGCTGAATGTGGAGGTGATCGACGAGAGAGGAGCTCCTGATAGCAGACCTGAGTCTTGTCCTGTGGAGAGAGTGTTTATCTACAGAACAGTGGCCGGACCTAGGTTCGACATGCCAGGATTTGTGTGGAACATGGACCAGGACAGCACTATGAGATTCAGCAGACAGATTATCACAACCAATGGACTGTAATCTAGAACTATAGTGAGTCGTATTACGTAGATCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAATTCGCGGCCGCGGCGCCAATGCATTGGGCCCGGTACCCAGCTTTTGTTCCCTTTAGTGAGGGTTAATTGCGCGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATCCGCTCACAATTCCACACAACATACGAGCCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAGCTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGGACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGAGATTATCAAAAAGGATCTTCACCTAGATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATCTAAAGTATATATGAGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCATAGTTGCCTGACTCCCCGTCGTGTAGATAACTACGATACGGGAGGGCTTACCATCTGGCCCCAGTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGCTCCAGATTTATCAGCAATAAACCAGCCAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAAGTGGTCCTGCAACTTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTAATTGTTGCCGGGAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAATAGTTTGCGCAACGTTGTTGCCATTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCGTTTGGTATGGCTTCATTCAGCTCCGGTTCCCAACGATCAAGGCGAGTTACATGATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGGCCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCATAATTCTCTTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCAACCAAGTCATTCTGAGAATAGTGTATGCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCCGGCGTCAATACGGGATAATACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGCTCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAAACTCTCAAGGATCTTACCGCTGTTGAGATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTGATCTTCAGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGCAAAATGCCGCAAAAAAGGGAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTCATACTCTTCCTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAATGTATTTAGAAAAATAAACAAATAGGGGTTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGCCACCTAAATTGTAAGCGTTAATATTTTGTTAAAATTCGCGTTAAATTTTTGTTAAATCAGCTCATTTTTTAACCAATAGGCCGAAATCGGCAAAATCCCTTATAAATCAAAAGAATAGACCGAGATAGGGTTGAGTGTTGTTCCAGTTTGGAACAAGAGTCCACTATTAAAGAACGTGGACTCCAACGTCAAAGGGCGAAAAACCGTCTATCAGGGCGATGGCCCACTACGTGAACCATCACCCTAATCAAGTTTTTTGGGGTCGAGGTGCCGTAAAGCACTAAATCGGAACCCTAAAGGGAGCCCCCGATTTAGAGCTTGACGGGGAAAGCCGGCGAACGTGGCGAGAAAGGAAGGGAAGAAAGCGAAAGGAGCGGGCGCTAGGGCGCTGGCAAGTGTAGCGGTCACGCTGCGCGTAACCACCACACCCGCCGCGCTTAATGCGCCGCTACAGGGCGCGTCCCATTCGCCATTCAGGCTGCGCAACTGTTGGGAAGGGCGATCGGTGCGGGCCTCTTCGCTATTACGCCAGTC

Annotation: 
     SP6 promoter
     Zebrafish codon-optimized AtTIR1 
     CMV IE94 promoter

2. pCS2-rbm24a-GFP-AID (for rbm24a-GFP-AID mRNA in vitro transcription)
CGCCATTCTGCCTGGGGACGTCGGAGCAAGCTTGATTTAGGTGACACTATAGAATACAAGCTACTTGTTCTTTTTGCAGGATCCCATATGCATACCACGCAAAAGGACACCACTTACACCAAGATATTTGTCGGCGGTCTTCCGTATCATACGACGGATTCCAGCCTGAGGAAATATTTTGAAGTGTTTGGGGAGATTGAAGAAGCTGTGGTGATTACCGACAGACAGACTGGAAAGTCCAGGGGTTATGGATTTGTGACGATGGCGGATCGCTCGGCTGCAGACAGAGCCTGTAAAGACCCAAACCCCATCATCGACGGCAGGAAGGCTAATGTTAACCTGGCTTATCTCGGAGCCAAGCCACGGGTCATGCAGCCAGGTTTTACCTTCGGTGTCCCTCAGATTCACCCTGCTTTCATCCAGAGACCATATGGGATCCCCACTCACTACGTGTACCCACAGGCCTTCATGCAACCAAGTGTGGTTATTCCTCACATCCAGCCAACAGCAACCTCCGCCACTGCATCTTCACCATACATCGACTACACCGGCGCGGCTTATGCACAGTACGCTAGCGCCGCTACAGCCGCCGCCGCAGCAGCCTATGAGCAGTATCCATACGCTGCTTCTCCTGCTGCAACCGGATACGTAGCTGCAGCCGGTTATGGATATGCAATGCAGCAACCGCTAGCTACCGCCGCTCCAGGATCTGCAGCCGCAGCTGCAGCAGCATTCGGTCAATATCAACCCCAACAACTGCAAGCCGAACGCATGCAAATGGTGAGCAAGGGCGAGGAGCTGTTCACCGGGGTGGTGCCCATCCTGGTCGAGCTGGACGGCGACGTAAACGGCCACAAGTTCAGCGTGTCCGGCGAGGGCGAGGGCGATGCCACCTACGGCAAGCTGACCCTGAAGTTCATCTGCACCACCGGCAAGCTGCCCGTGCCCTGGCCCACCCTCGTGACCACCCTGACCTACGGCGTGCAGTGCTTCAGCCGCTACCCCGACCACATGAAGCAGCACGACTTCTTCAAGTCCGCCATGCCCGAAGGCTACGTCCAGGAGCGCACCATCTTCTTCAAGGACGACGGCAACTACAAGACCCGCGCCGAGGTGAAGTTCGAGGGCGACACCCTGGTGAACCGCATCGAGCTGAAGGGCATCGACTTCAAGGAGGACGGCAACATCCTGGGGCACAAGCTGGAGTACAACTACAACAGCCACAACGTCTATATCATGGCCGACAAGCAGAAGAACGGCATCAAGGTGAACTTCAAGATCCGCCACAACATCGAGGACGGCAGCGTGCAGCTCGCCGACCACTACCAGCAGAACACCCCCATCGGCGACGGCCCCGTGCTGCTGCCCGACAACCACTACCTGAGCACCCAGTCCGCCCTGAGCAAAGACCCCAACGAGAAGCGCGATCACATGGTCCTGCTGGAGTTCGTGACCGCCGCCGGGATCACTCTCGGCATGGACGAGCTGTACAAGATGCCTAAAGATCCAGCCAAACCTCCTGCCAAGGCTCAGGTGGTGGGATGGCCACCTGTGAGATCTTACCGCAAGAACGTGATGGTGTCCTGTCAGAAGTCTAGCGGAGGACCTGAGGCTGCTGCTTTCGTGAAGTAGATTCGAATTCAAGGCCTCTCGAGCCTCTAGAACTATAGTGAGTCGTATTACGTAGATCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAATTCGCGGCCGCGGCGCCAATGCATTGGGCCCGGTACCCAGCTTTTGTTCCCTTTAGTGAGGGTTAATTGCGCGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATCCGCTCACAATTCCACACAACATACGAGCCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAGCTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGGACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGAGATTATCAAAAAGGATCTTCACCTAGATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATCTAAAGTATATATGAGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCATAGTTGCCTGACTCCCCGTCGTGTAGATAACTACGATACGGGAGGGCTTACCATCTGGCCCCAGTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGCTCCAGATTTATCAGCAATAAACCAGCCAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAAGTGGTCCTGCAACTTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTAATTGTTGCCGGGAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAATAGTTTGCGCAACGTTGTTGCCATTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCGTTTGGTATGGCTTCATTCAGCTCCGGTTCCCAACGATCAAGGCGAGTTACATGATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGGCCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCATAATTCTCTTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCAACCAAGTCATTCTGAGAATAGTGTATGCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCCGGCGTCAATACGGGATAATACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGCTCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAAACTCTCAAGGATCTTACCGCTGTTGAGATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTGATCTTCAGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGCAAAATGCCGCAAAAAAGGGAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTCATACTCTTCCTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAATGTATTTAGAAAAATAAACAAATAGGGGTTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGCCACCTAAATTGTAAGCGTTAATATTTTGTTAAAATTCGCGTTAAATTTTTGTTAAATCAGCTCATTTTTTAACCAATAGGCCGAAATCGGCAAAATCCCTTATAAATCAAAAGAATAGACCGAGATAGGGTTGAGTGTTGTTCCAGTTTGGAACAAGAGTCCACTATTAAAGAACGTGGACTCCAACGTCAAAGGGCGAAAAACCGTCTATCAGGGCGATGGCCCACTACGTGAACCATCACCCTAATCAAGTTTTTTGGGGTCGAGGTGCCGTAAAGCACTAAATCGGAACCCTAAAGGGAGCCCCCGATTTAGAGCTTGACGGGGAAAGCCGGCGAACGTGGCGAGAAAGGAAGGGAAGAAAGCGAAAGGAGCGGGCGCTAGGGCGCTGGCAAGTGTAGCGGTCACGCTGCGCGTAACCACCACACCCGCCGCGCTTAATGCGCCGCTACAGGGCGCGTCCCATTCGCCATTCAGGCTGCGCAACTGTTGGGAAGGGCGATCGGTGCGGGCCTCTTCGCTATTACGCCAGTCGACCATAGCCAATTCAATATGGCGTATATGGACTCATGCCAATTCAATATGGTGGATCTGGACCTGTGCCAATTCAATATGGCGTATATGGACTCGTGCCAATTCAATATGGTGGATCTGGACCCCAGCCAATTCAATATGGCGGACTTGGCACCATGCCAATTCAATATGGCGGACTTGGCACTGTGCCAACTGGGGAGGGGTCTACTTGGCACGGTGCCAAGTTTGAGGAGGGGTCTTGGCCCTGTGCCAAGTCCGCCATATTGAATTGGCATGGTGCCAATAATGGCGGCCATATTGGCTATATGCCAGGATCAATATATAGGCAATATCCAATATGGCCCTATGCCAATATGGCTATTGGCCAGGTTCAATACTATGTATTGGCCCTATGCCATATAGTATTCCATATATGGGTTTTCCTATTGACGTAGATAGCCCCTCCCAATGGGCGGTCCCATATACCATATATGGGGCTTCCTAATACCGCCCATAGCCACTCCCCCATTGACGTCAATGGTCTCTATATATGGTCTTTCCTATTGACGTCATATGGGCGGTCCTATTGACGTATATGGCGCCTCCCCCATTGACGTCAATTACGGTAAATGGCCCGCCTGGCTCAATGCCCATTGACGTCAATAGGACCACCCACCATTGACGTCAATGGGATGGCTCATTGCCCATTCATATCCGTTCTCACGCCCCCTATTGACGTCAATGACGGTAAATGGCCCACTTGGCAGTACATCAATATCTATTAATAGTAACTTGGCAAGTACATTACTATTGGAAGGACGCCAGGGTACATTGGCAGTACTCCCATTGACGTCAATGGCGGTAAATGGCCCGCGATGGCTGCCAAGTACATCCCCATTGACGTCAATGGGGAGGGGCAATGACGCAAATGGGCGTTCCATTGACGTAAATGGGCGGTAGGCGTGCCTAATGGGAGGTCTATATAAGCAATGCTCGTTTAGGGAAC
Annotation: 
     SP6 promoter
     rbm24a
     GFP
     AID degron 
     CMV IE94 promoter

3. pBluescript SK-rbm24a-GFP-AID (for rbm24a-GFP-AID knock-in) 
CACCTGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGTTGGAGTCCACGTTCTTTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGCTTACAATTTCCATTCGCCATTCAGGCTGCGCAACTGTTGGGAAGGGCGATCGGTGCGGGCCTCTTCGCTATTACGCCAGCTGGCGAAAGGGGGATGTGCTGCAAGGCGATTAAGTTGGGTAACGCCAGGGTTTTCCCAGTCACGACGTTGTAAAACGACGGCCAGTGAATTGTAATACGACTCACTATAGGGCGAATTGGGTACCGGGCCCTGCAAACCAGACTTTTGCACTCTATTGGATTTTTCTTGGCCTTTTAACAATCAAAGGTGATTTTTATTAGGGTTTTTTATTTTGTTAAAATTATACATTTATACACTTAACCGACCCAACATGACAGCAGCCAGTGACTCAACCAATGGTGTGAGTTTGTGGGCGGAGTTCTGTTTTTTTTTTGTTTTTGTTTTGTTTTTTGCAAACTCTGTTTGAAAACAGTAATTGATTCTACTCATTTGTCAACTCCACACGAAAAGATTTAGTTCATCCAAATCTGAAAATCCTGTAATTATCTAATTACCGTTTATTTATTCCAAACCAATTAGAATTTCTTTATTCTGTTGAACACAAGTTATTTTGAAGAATGTTGTAAAACTGTAACCGTTGACTTCCATAGCATTTGAGGAGTCCTGCCTATGTTACTCTCAGCGTCCATAGCGTCCCCATCCCTTTACAGCTGAGATGTCTATTCTGGCAACCTTATATCTCTAATAATCACTTGCAGCCATTTCCTTGTTGCTATTAAATTGTGGAAACGTGGTGCTTTGGCAGTGCTATGGTTGTGGTTTTTGCATACTGTAAAAAAAAAAATCAGTTAATTAGCAGTTTTCCGTAATTTTATGATTCATGATTTTATTTTTCCCCATTTATTTATGCTTTTGAATTGCATTATGGTACCTTAATCTTTCTTCTAATACCTTTTAGCCTTGAAAAGGTTTTTAAAAAGTGGCTTTTATGAATATTTAATAGTTTAAAGAGATATATTGACTATGTTGGTGTTGTATATTATGCTACAAAAACCTTGGTGATTATATTTTACAGACTTATTGCTCAATATATTATTGCTTCAACATTATACTATTGCAAACTACTAACAGTCACTTTGTTAAACTGTGGAGTTGAATTTAGCATCAAAAGTCAACAGATCAAGCTTCCATAATGCAATACACAACCGCAAATAAACAGTAAACGCACGCAAACTGTTAATAAACAGATATCTTTTACAGTCTATTTGACATGTCCATAATGCATTGCTAACACACCATTGTATTTATTTGTTCCTCACAGGATCCCCACTCACTACGTGTACCCACAGGCCTTCATGCAACCAAGTGTGGTTATTCCTCACATCCAGCCAACAGCAACCTCCGCCACTGCATCTTCACCATACATCGACTACACCGGCGCGGCTTATGCACAGTACGCTAGCGCCGCTACAGCCGCCGCCGCAGCAGCCTATGAGCAGTATCCATACGCTGCTTCTCCTGCTGCAACCGGATACGTAGCTGCAGCCGGTTATGGATATGCAATGCAGCAACCGCTAGCTACCGCCGCTCCAGGATCTGCAGCCGCAGCTGCAGCAGCATTCGGTCAATATCAACCCCAACAACTGCAAGCCGAACGCATGCAAATGGTGAGCAAGGGCGAGGAGCTGTTCACCGGGGTGGTGCCCATCCTGGTCGAGCTGGACGGCGACGTAAACGGCCACAAGTTCAGCGTGTCCGGCGAGGGCGAGGGCGATGCCACCTACGGCAAGCTGACCCTGAAGTTCATCTGCACCACCGGCAAGCTGCCCGTGCCCTGGCCCACCCTCGTGACCACCCTGACCTACGGCGTGCAGTGCTTCAGCCGCTACCCCGACCACATGAAGCAGCACGACTTCTTCAAGTCCGCCATGCCCGAAGGCTACGTCCAGGAGCGCACCATCTTCTTCAAGGACGACGGCAACTACAAGACCCGCGCCGAGGTGAAGTTCGAGGGCGACACCCTGGTGAACCGCATCGAGCTGAAGGGCATCGACTTCAAGGAGGACGGCAACATCCTGGGGCACAAGCTGGAGTACAACTACAACAGCCACAACGTCTATATCATGGCCGACAAGCAGAAGAACGGCATCAAGGTGAACTTCAAGATCCGCCACAACATCGAGGACGGCAGCGTGCAGCTCGCCGACCACTACCAGCAGAACACCCCCATCGGCGACGGCCCCGTGCTGCTGCCCGACAACCACTACCTGAGCACCCAGTCCGCCCTGAGCAAAGACCCCAACGAGAAGCGCGATCACATGGTCCTGCTGGAGTTCGTGACCGCCGCCGGGATCACTCTCGGCATGGACGAGCTGTACAAGATGCCTAAAGATCCAGCCAAACCTCCTGCCAAGGCTCAGGTGGTGGGATGGCCACCTGTGAGATCTTACCGCAAGAACGTGATGGTGTCCTGTCAGAAGTCTAGCGGAGGACCTGAGGCTGCTGCTTTCGTGAAGTAACAACCAAAGAGGCGGACGGGAGAAACGCAGGCATCCGAAGCCCAGCGACTGCTACTAAACGATGAAGATGAAGAGGGTGAAAATAGTTGCTGGCTGTGGGTTGATTGCAAGAGGAGGAAGAAATAGTAGATTATTAGTGAGATGGGAACTCCATTGCTTTCCAACTTGCTGTGATTTAAAACGAAAGTAAAGAAAAAACGATAAAAAAAGATCGCAGAAAAGGACGGAATCTAGCTTTTTACTATTATTATGTTATCTTTATTACTATAATTAATATTAGAGTAGGATATTTATTGCGAAAAGGGGGAGGTATGCAGCGACTAATCACTGTGGTACAGACGAAACCTTTAAAAAGTCCCGATGCTGTCATTAAAATGTAGGCGACTGTTTATTTCCCGAAGGACACTCGGAGGTGTCTTGCATTGTTTTGATCCTAGAGCCCCCGTACCTTTATATTTATTCTCAATTTTTTTGAGGGCTCCTTTTTTTGTTCTGTCTTTTTCTCATCTTTTTTTTTTTTTGATCATCAGGGAAATGGAGCATTTTCAGCGAATTATTACTATTATTATTATGATAATAAGCGACAGACTCTGCCAATCAGGGATAGTAGACCTAACTGTGGCGAAATGGAGGAAGATCCAGTGTTAGCATGTTTTATGTGTTATGTGAACTACCTTTTTATCAATCTGATGCTGAATGTCCCCTCACTGCTCTGGCTCCTGCGTTGACCTCCTGACCCTATGCAAAGAAAACAAGCCGTCGGGGACGAAACAAAGCGCAGGAACAGGAGATGCTTTCCTTTCATCCTTTCGTTATTTCTTTTCGCTCCCCCTCTCCCACCACAATGGGCATCGAACAATTCGAAGGCACTCTCGAAAAGACGAAAAAAAGACTGAGATTTATTGTATTATATGCTTGCAAAAACACACACGGACTAACTAACATGTACGCTGTTACACACACACATTAAAGTGTTATTGTCAACACACACACACACATAAAGATGACTAAGTATAGGGAAAAACAGCATGGGGCATTGCTCACTTAACTAGTACTAGAGTATGTCTGTGTTGGAAAGAACAAGCACTGATTTACACACACACACACACACACACACACATATATATTGCATTGCTCTGGTGCTCGTTTGTTGAGCTGTCGCAATTTCATCCCAAATTGGAAGCAGTCCTGCTGCGGGTCTGTCAACAACCCTGTTTTTATCTCCCTAAAAGAGGGTCCGAACAAACCTGTGCATCTTCCCAACATCAGCGATGGATCTTTATCAGGAACAAGACGTGATAAGAGCAAGCTTTTTCACCCTATATCAACAAAAGGGTCTTTACATGTTCACTAAAAACCCCAAAACAAATATGTCTGAGCACCAGCACACTTAATAAGGTCTATGTCTTTCATTGAGCAACTCTTTACAGAGCAGCACTACTTTAGCGGAAGGATCCCAGGGTTCTTTCTTTGTGTGCCTTACATTTTGTAATGCTATTTAAAGAGATCTGCTATTTAAGGTATTTATTTTGCGCTCGAAGGTCATGACGGACTTGGAGGCGGTACTGTATGGATATAATGTATTCATCTCATGGCATATTATTATTATTATAAGTTATTGAGTAGGCTTAGTTGTAGTATTATTAACATACTCAACCAAAAAAAAAAAGAAGCAAAAAAAAAAGAAAAATGTTGGTGTAGGACTTATTTAAGATACAATTCTGTATGTGCACTGTACAATTATTATTATTTCTTCTCTATACATTGGAATTTTTAGAACATGACATTAAATATCAGCTAGTTTAATGCCTATTGTATGACTTTAATTTTATTGCAGGCCTATTGTTGTTATTTTTCGGGCATGTTATCTCCATTTGTCATATTCAGAACTGTTTAAATGATCAAAAAAAGACAACCTAAGGGACATGCTGCTTCATACACTAGAATGTATTGTCAATGTCAAGGAAGGATGCTGTGCTTCTATTGCTTTAAATACGCATCAGATGGGCTATTTTACACTGTTGAGAATTTTTATACTTGAACTCTTTCTTACAAGGGAAAATACGAGAAGAAACGAATAACACACAACAAACAAAGGACATTTTTCATTGTCACTGGATTTGGGCATGTAAAGTGTTATCGACTATTTAAATACGAGACGTTCTGTAGGTATTTAAGCCTTATTTTCAGATTTTCAACACTCTTATTTACTCTAAATGGAAATAAAAGGTTCTATATTTAAACCTCAATCGCGTTCTTCATTGCACACGCTGCGGCCCCCCCTCGAGGTCGACGGTATCGATAAGCTTGATATCGAATTCCTGCAGCCCGGGGGATCCACTAGTTCTAGAGCGGCCGCCACCGCGGTGGAGCTCCAGCTTTTGTTCCCTTTAGTGAGGGTTAATTTCGAGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATCCGCTCACAATTCCACACAACATACGAGCCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAGCTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGGACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGAGATTATCAAAAAGGATCTTCACCTAGATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATCTAAAGTATATATGAGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCATAGTTGCCTGACTCCCCGTCGTGTAGATAACTACGATACGGGAGGGCTTACCATCTGGCCCCAGTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGCTCCAGATTTATCAGCAATAAACCAGCCAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAAGTGGTCCTGCAACTTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTAATTGTTGCCGGGAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAATAGTTTGCGCAACGTTGTTGCCATTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCGTTTGGTATGGCTTCATTCAGCTCCGGTTCCCAACGATCAAGGCGAGTTACATGATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGGCCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCATAATTCTCTTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCAACCAAGTCATTCTGAGAATAGTGTATGCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCCGGCGTCAATACGGGATAATACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGCTCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAAACTCTCAAGGATCTTACCGCTGTTGAGATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTGATCTTCAGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGCAAAATGCCGCAAAAAAGGGAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTCATACTCTTCCTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAATGTATTTAGAAAAATAAACAAATAGGGGTTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGC

Annotation: 
     sgRNA target
     rbm24a coding region in exon 4
     AID degron
     GFP
     rbm24a 3’UTR in exon4

4. pT2AL200R150-ef1α:AtTIR1;CMV:RFP (for AtTIR1 transgenesis )
CACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCTATGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCCGGCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAGCGCGCAATTAACCCTCACTAAAGGGAACAAAAGCTGGAGCTCCACCGCGGTGGCGGCCGCTCTAGAACTAGTGGATCTGCTGGGCTTGCTGAAGGTAGGGGGTCAAGAACCAGAGGTGTAAAGTACTTGAGTAATTTTACTTGATTACTGTACTTAAGTATTATTTTTGGGGATTTTTACTTTACTTGAGTACAATTAAAAATCAATACTTTTACTTTTACTTAATTACATTTTTTTAGAAAAAAAAGTACTTTTTACTCCTTACAATTTTATTTACAGTCAAAAAGTACTTATTTTTTGGAGATCACTTGGGCCCGGCTCGAGGCGAATTGGGTACCGGGCCCCCCCTCGAGGTCGACGGTATAACTTGTTTATTGCAGCTTATAATGGTTACAAATAAAGCAATAGCATCACAAATTTCACAAATAAAGCATTTTTTTCACTGCATTCTAGTTGTGGTTTGTCCAAACTCATCAATGTATCTTATCATGTCTGGATCTACGTAATACGACTCACTATAGTTCTAGAGGCTCGAGAGGCCTTGAATTCGAATCGATTTACAGTCCATTGGTTGTGATAATCTGTCTGCTGAATCTCATAGTGCTGTCCTGGTCCATGTTCCACACAAATCCTGGCATGTCGAACCTAGGTCCGGCCACTGTTCTGTAGATAAACACTCTCTCCACAGGACAAGACTCAGGTCTGCTATCAGGAGCTCCTCTCTCGTCGATCACCTCCACATTCAGCTTAGGCATCTTCTGACCCAGCAGCTTACAAGCGCCAAAGCTCACGCTACAAGAGCTCATCCACAGGCTCCTCATGGTCTCCAGCTTAGAAGCGTTAGCCAGCAGAGCCTTGTCTCCGAAAGGACAGTCTCTAATCTCCAGCTTTCTCAGAGAGTCACATCCAGACAGCACGTGGTGCATTCCCAGATCAGAGTCACCAGCGAATGCCACACTCAGCATCTCCATCTTCTTAGCGTAGGTTCCGATATACTCGAACACCTTGTCGGTCAGCAGACCACTCAGGCTCAGTCTTCTCAGGTCCTTACAGTGCTCCACGATAGCTCCGAATCCGATGTCCAGAGGCTCCAGTGTCAGGTAGTCAGGAGCCTTAGGCTCGATAATACACAGTCTGAATCTTGTCATGTTAGGTCTGTTTCTAGCGATTGTGATCAGAGCAGCGTTGGTCATCTGTCTACAAAAGTACAGCACGCTCTCCAGTTTAGGACATCCCATGCTCACGCTCACCAGTCCCTGCTCTGTCAGAGCCACGTTGGGCTCCATCACGAAAGGCTCAGATGGAAACACTCTCAGCTCTCTCAAATCTTTACATGTAGAAGCCAGCACCTCCAGTCCGGCGTCCTCGATGTAATCCAGCACCCACAGTCTCTGCAGCTTAGGACACTGACACAGCAGCTTCACCAGGTCGTAGCTCTGCACGGTAGCATAGCTCAGGTTCAGGGTTGTCAGGCGGCTACACACGCTGTACACAGCAGGCAGGTAAGCAGGCACAGCGTCCCAGAATCCGCTCAGACATCTCAGCTCCTTACATCCGCTCAGAGCCACGCTCAGTCCGCTGTACACGTCTGGTCTCACCTCGGCTGTGTATCCTCCTGTTCCCAGCTCCTCCAGCTGAGGAGCGCGCTGCAGCAGTGTAGCCAGCTTCTCCAGAGGCACGGCTCTGTTCAGTTTCAGGGATTTCAGGTTTGGACATCTTGTCACCAGCCTCTCCAGAGCAGAGAAGCTCACCTCGGAAGCCAGGCAAGAAATGTTCAGAGACACCAGGCTTGTGTAAGTGTCTGGGAAGTGAGACAGCCAGTGACCGCTCACGTCATCCACGTCGCTCTCCCTCAGGTCCAGCTCCTTCAGGTTTCTACATGTAGCTGCAATTGCAGCCAGTCCGTCGGTGCTGAATCCCTCACAGCTAGACAGCACCAGCACCTTAAAGTTCTTAAAACTCTTAGCGATCAGCTCCAGACAGTCATCTGTCACCACCATCCTCTTCAGTCTGATCTCCTCCAGCCATGTGTAGCTGGAGCTCATAGCCTCGATCCAAGGATACACATATCCTCCCCAGCCATCTGGCACCAGGTTAAAGTCAGCGAAATGAGGCTTTCCCTTCAGCTCCACTGATCTCACCTTTGGAAATCTTCTGATCACAGTAGCAGGGCTCACAGCATAACAATTTCCGATGAACACTTTTCTTCTGCACCATCTCTCGATCTCGTACCAGCTCTTACACACCAGGCTCACGGAGTTTCTGTCCTTGTCCAGCTGGATGAAGCTGAACACATGCTCCAGCACCTCCTCGGGGAAGCTCAGGGCGATTCTCTTCTGCATCAGCTAGAACTCGCCGCAGACCCGGTGAGGAAGAGAGCGAACCGGGCCTTAACCACCCTTTATATAGCCGCCTCTACTGGGCGGGGATTAACCATGACATCATCAAGTCCAGAATTCCCAAAGTGCTAGAGGCGGGGTCTTGACAGAACATTCAGCCTGTAAGCGTCTTGTATACTACAACTCCCAGTAGCACTAGGGCGGATGCAGCTGTTGAGTGAAACGCGCGAGTTATCACGAAGTTAGGGCGAAAGGAAGGGTGGCACTCCCTAGTGCGTCATAAGCTAGCTTGCATGCCTGAGAATTTCAGAATGTAATGATACCTTTGTTAGATAAGGCTGTTTACATCTGATAGTGGACCTTAAGCCGACACTTAAATGATAAAAACGGCAAAGAATTGCAAGTTTGATTTGCATTGGAAAGGGTCGCTGGCTTTTGTGTTACACGCCCCTTATTTGTGCTTGATTAGATGATCCCCCTGGCTATTACGCCAGTCGACCATAGCCAATTCAATATGGCGTATATGGACTCATGCCAATTCAATATGGTGGATCTGGACCTGTGCCAATTCAATATGGCGTATATGGACTCGTGCCAATTCAATATGGTGGATCTGGACCCCAGCCAATTCAATATGGCGGACTTGGCACCATGCCAATTCAATATGGCGGACTTGGCACTGTGCCAACTGGGGAGGGGTCTACTTGGCACGGTGCCAAGTTTGAGGAGGGGTCTTGGCCCTGTGCCAAGTCCGCCATATTGAATTGGCATGGTGCCAATAATGGCGGCCATATTGGCTATATGCCAGGATCAATATATAGGCAATATCCAATATGGCCCTATGCCAATATGGCTATTGGCCAGGTTCAATACTATGTATTGGCCCTATGCCATATAGTATTCCATATATGGGTTTTCCTATTGACGTAGATAGCCCCTCCCAATGGGCGGTCCCATATACCATATATGGGGCTTCCTAATACCGCCCATAGCCACTCCCCCATTGACGTCAATGGTCTCTATATATGGTCTTTCCTATTGACGTCATATGGGCGGTCCTATTGACGTATATGGCGCCTCCCCCATTGACGTCAATTACGGTAAATGGCCCGCCTGGCTCAATGCCCATTGACGTCAATAGGACCACCCACCATTGACGTCAATGGGATGGCTCATTGCCCATTCATATCCGTTCTCACGCCCCCTATTGACGTCAATGACGGTAAATGGCCCACTTGGCAGTACATCAATATCTATTAATAGTAACTTGGCAAGTACATTACTATTGGAAGGACGCCAGGGTACATTGGCAGTACTCCCATTGACGTCAATGGCGGTAAATGGCCCGCGATGGCTGCCAAGTACATCCCCATTGACGTCAATGGGGAGGGGCAATGACGCAAATGGGCGTTCCATTGACGTAAATGGGCGGTAGGCGTGCCTAATGGGAGGTCTATATAAGCAATGCTCGTTTAGGGAACCGCCATTCTGCCTGGGGACGTCGGAGCAAGCTTGATTTAGGTGACACTATAGAATACAAGCTACTTGTTCTTTTTGCAGGATCCATGGCCTCCTCCGAGGACGTCATCAAGGAGTTCATGCGCTTCAAGGTGCGCATGGAGGGCTCCGTGAACGGCCACGAGTTCGAGATCGAGGGCGAGGGCGAGGGCCGCCCCTACGAGGGCACCCAGAACGCCAAGCTGAAGGTGACCAAGGGCGGCCCCCTGCCCTTCGCCTGGGACATCCTGTCCCCTCAGTTCCAGTACGGCTCCAAGGCCTACGTGAAGCACCCCGCCGACATCCCCGACTACTTGAAGCTGTCCTTCCCCGAGGGCTTCAAGTGGGAGCGCGTGATGAACTTCGAGGACGGCGGCGTGGTGACCGTGACCCAGGACTCCTCCCTGCAGGACGGCGAGTTCATCTACAAGGTGAAGCTGCGCGGCACCAACTTCCCCTCCGACGGCCCCGTAATGCAGAAGAAGACCATGGGCTGGGAGGCCTCCACCGAGCGGATGTACCCCGAGGACGGCGCCCTGAAGGGCGAGATCAAGATGAGGCTGAAGCTGAAGGACGGCGGCCACTACGACGCCGAGGTCAAGACCACCTACATGGCCAAGAAGCCCGTGCAGCTGCCCGGCGCCTACAAGACCGACATCAAGCTGGACATCACCTCCCACAACGAGGACTACACCATCGTGGAACAGTACGAGCGCGCCGAGGGCCGCCACTCCACCGGCGCCTAATCTAGAACTATAGTGAGTCGTATTACGTAGATCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGCTGATTATGATCCTCTAGATCAGATCTAATACTCAAGTACAATTTTAATGGAGTACTTTTTTACTTTTACTCAAGTAAGATTCTAGCCAGATACTTTTACTTTTAATTGAGTAAAATTTTCCCTAAGTACTTGTACTTTCACTTGAGTAAAATTTTTGAGTACTTTTTACACCTCTGTCAAGAACCATATGCCGGTACCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACGCGCGCTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGTTGGAGTCCACGTTCTTTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGCTTACAATTTAGGTGG

Annotation: 
     Zebrafish codon-optimized AtTIR1 (reverse-complement sequence)
     ef1a promoter (reverse-complement sequence)
     CMV IE94 promoter
     RFP
     5’ Tol2 TIR
     3’ Tol2 TIR

5. pT2AL200R150-ef1α:zGrad;CMV:RFP (for zGrad transgenesis )
CACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCTATGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCCGGCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAGCGCGCAATTAACCCTCACTAAAGGGAACAAAAGCTGGAGCTCCACCGCGGTGGCGGCCGCTCTAGAACTAGTGGATCTGCTGGGCTTGCTGAAGGTAGGGGGTCAAGAACCAGAGGTGTAAAGTACTTGAGTAATTTTACTTGATTACTGTACTTAAGTATTATTTTTGGGGATTTTTACTTTACTTGAGTACAATTAAAAATCAATACTTTTACTTTTACTTAATTACATTTTTTTAGAAAAAAAAGTACTTTTTACTCCTTACAATTTTATTTACAGTCAAAAAGTACTTATTTTTTGGAGATCACTTGGGCCCGGCTCGAGGCGAATTGGGTACCGGGCCCCCCCTCGAGGTCGACGGTATAACTTGTTTATTGCAGCTTATAATGGTTACAAATAAAGCAATAGCATCACAAATTTCACAAATAAAGCATTTTTTTCACTGCATTCTAGTTGTGGTTTGTCCAAACTCATCAATGTATCTTATCATGTCTGGATCTACGTAATACGACTCACTATAGTTCTAGAGGCTCGAGAGGCCTTGAATTCGAATCGATTTACAGTCCATTGGTTGTGATAATCTGTCTGCTGAATCTCATAGTGCTGTCCTGGTCCATGCTATAGTTCTAGAGGCTCGAGAGGCCTTGAATTCGAATCGATGGAAGAAACGGTCACCTGTGTACCCTGTCCCCAGTATTCGAATCCCACGTTCACATTGCAGTAGTACACAGCAGTATCTTCTGGTTTCAGTGAGTTCATCTGCAGGTACACAGTGTTGCGAGCATCATCCCTGCTAATGGTGAATCTGCCTTTCACGGAATCTTCGTAACTAGACCTATCTCCAGCACTGCTCATGCCAGCGACCCACTCTCTCTCTTTGCCTGGAGCTTGACGATACCACCTCATGCTGTAGCGGTTCACTGGAAAGCCAGATGCGGCGCAGCTCAGCCTCAGTGATCCGCCTGGCTGTACCAATGCTCCGCCTGACTCCACGAGCTGAACCTGATCCATGTGTCTGCCACACCTCCAGTTGGCCTCAATAGTCTCGATGTCTTGGATGATCTTTGGATACAGTGAGCGGTAATATGAGTTTGGAGGCACCTCAGTGGTTCTGTTCTTGAACAGGTACTTCTCCCACTGATGTCTCTCGGACAGTCCCTTCCAGAGTGGATCGGTTCTCACCATGCGTTCGATCAGTTTCTTCCACAGCATTCCCTCGGAGATGACCCTCTGCCACTCTTTGCACACCAGTTCAGCACTACACAGACTTCTAGCATCCAAGAAAGACAGTATGTTCTCGGCGATATGGTCCAATCCCTGAGCTGGCAATGCGGTAATGAAGTCTCTTTGCAGCATAGGTTTGAGATAAGAGTTGATGTGTCCGTGTTGGTAATGACACATCCTGGAAATCAGGTGCTCAACAAACTCCACCTGATCTGCCTCTGACCACTGGTCGAAGAGCTGAATGCACACGTCTTTCTCTTTCTCATAGTTACCTTCGCTTGGACGCTTCCGAGAACCGGTCAGAGGTCCGTTAGAAACCTGTGGACAGATGAATGTTGACTTGATGAGAGTGATCTTCGGACTCCGATCAGCGGTCTGAGGGTCCATCACTGACGTGTTCATCTGCTCCAGTGTCTTGTCCTCCATTTCGGTTTCCATCATCAGCTAGAACTCGCCGCAGACCCGGTGAGGAAGAGAGCGAACCGGGCCTTAACCACCCTTTATATAGCCGCCTCTACTGGGCGGGGATTAACCATGACATCATCAAGTCCAGAATTCCCAAAGTGCTAGAGGCGGGGTCTTGACAGAACATTCAGCCTGTAAGCGTCTTGTATACTACAACTCCCAGTAGCACTAGGGCGGATGCAGCTGTTGAGTGAAACGCGCGAGTTATCACGAAGTTAGGGCGAAAGGAAGGGTGGCACTCCCTAGTGCGTCATAAGCTAGCTTGCATGCCTGAGAATTTCAGAATGTAATGATACCTTTGTTAGATAAGGCTGTTTACATCTGATAGTGGACCTTAAGCCGACACTTAAATGATAAAAACGGCAAAGAATTGCAAGTTTGATTTGCATTGGAAAGGGTCGCTGGCTTTTGTGTTACACGCCCCTTATTTGTGCTTGATTAGATGATCCCCCTGGCTATTACGCCAGTCGACCATAGCCAATTCAATATGGCGTATATGGACTCATGCCAATTCAATATGGTGGATCTGGACCTGTGCCAATTCAATATGGCGTATATGGACTCGTGCCAATTCAATATGGTGGATCTGGACCCCAGCCAATTCAATATGGCGGACTTGGCACCATGCCAATTCAATATGGCGGACTTGGCACTGTGCCAACTGGGGAGGGGTCTACTTGGCACGGTGCCAAGTTTGAGGAGGGGTCTTGGCCCTGTGCCAAGTCCGCCATATTGAATTGGCATGGTGCCAATAATGGCGGCCATATTGGCTATATGCCAGGATCAATATATAGGCAATATCCAATATGGCCCTATGCCAATATGGCTATTGGCCAGGTTCAATACTATGTATTGGCCCTATGCCATATAGTATTCCATATATGGGTTTTCCTATTGACGTAGATAGCCCCTCCCAATGGGCGGTCCCATATACCATATATGGGGCTTCCTAATACCGCCCATAGCCACTCCCCCATTGACGTCAATGGTCTCTATATATGGTCTTTCCTATTGACGTCATATGGGCGGTCCTATTGACGTATATGGCGCCTCCCCCATTGACGTCAATTACGGTAAATGGCCCGCCTGGCTCAATGCCCATTGACGTCAATAGGACCACCCACCATTGACGTCAATGGGATGGCTCATTGCCCATTCATATCCGTTCTCACGCCCCCTATTGACGTCAATGACGGTAAATGGCCCACTTGGCAGTACATCAATATCTATTAATAGTAACTTGGCAAGTACATTACTATTGGAAGGACGCCAGGGTACATTGGCAGTACTCCCATTGACGTCAATGGCGGTAAATGGCCCGCGATGGCTGCCAAGTACATCCCCATTGACGTCAATGGGGAGGGGCAATGACGCAAATGGGCGTTCCATTGACGTAAATGGGCGGTAGGCGTGCCTAATGGGAGGTCTATATAAGCAATGCTCGTTTAGGGAACCGCCATTCTGCCTGGGGACGTCGGAGCAAGCTTGATTTAGGTGACACTATAGAATACAAGCTACTTGTTCTTTTTGCAGGATCCATGGCCTCCTCCGAGGACGTCATCAAGGAGTTCATGCGCTTCAAGGTGCGCATGGAGGGCTCCGTGAACGGCCACGAGTTCGAGATCGAGGGCGAGGGCGAGGGCCGCCCCTACGAGGGCACCCAGAACGCCAAGCTGAAGGTGACCAAGGGCGGCCCCCTGCCCTTCGCCTGGGACATCCTGTCCCCTCAGTTCCAGTACGGCTCCAAGGCCTACGTGAAGCACCCCGCCGACATCCCCGACTACTTGAAGCTGTCCTTCCCCGAGGGCTTCAAGTGGGAGCGCGTGATGAACTTCGAGGACGGCGGCGTGGTGACCGTGACCCAGGACTCCTCCCTGCAGGACGGCGAGTTCATCTACAAGGTGAAGCTGCGCGGCACCAACTTCCCCTCCGACGGCCCCGTAATGCAGAAGAAGACCATGGGCTGGGAGGCCTCCACCGAGCGGATGTACCCCGAGGACGGCGCCCTGAAGGGCGAGATCAAGATGAGGCTGAAGCTGAAGGACGGCGGCCACTACGACGCCGAGGTCAAGACCACCTACATGGCCAAGAAGCCCGTGCAGCTGCCCGGCGCCTACAAGACCGACATCAAGCTGGACATCACCTCCCACAACGAGGACTACACCATCGTGGAACAGTACGAGCGCGCCGAGGGCCGCCACTCCACCGGCGCCTAATCTAGAACTATAGTGAGTCGTATTACGTAGATCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGAGTAAAACCTCTACAAATGTGGTATGGCTGATTATGATCCTCTAGATCAGATCTAATACTCAAGTACAATTTTAATGGAGTACTTTTTTACTTTTACTCAAGTAAGATTCTAGCCAGATACTTTTACTTTTAATTGAGTAAAATTTTCCCTAAGTACTTGTACTTTCACTTGAGTAAAATTTTTGAGTACTTTTTACACCTCTGTCAAGAACCATATGCCGGTACCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACGCGCGCTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGTTGGAGTCCACGTTCTTTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGCTTACAATTTAGGTGG

Annotation: 
     zGrad (reverse-complement sequence)
     ef1a promoter (reverse-complement sequence)
     CMV IE94 promoter
     RFP
     5’ Tol2 TIR
     3’ Tol2 TIR

6. pCS2-RFP-nanos3 3'UTR (for in vitro transcription of RFP-nanos3 3'UTR reporter mRNA)
GACCATAGCCAATTCAATATGGCGTATATGGACTCATGCCAATTCAATATGGTGGATCTGGACCTGTGCCAATTCAATATGGCGTATATGGACTCGTGCCAATTCAATATGGTGGATCTGGACCCCAGCCAATTCAATATGGCGGACTTGGCACCATGCCAATTCAATATGGCGGACTTGGCACTGTGCCAACTGGGGAGGGGTCTACTTGGCACGGTGCCAAGTTTGAGGAGGGGTCTTGGCCCTGTGCCAAGTCCGCCATATTGAATTGGCATGGTGCCAATAATGGCGGCCATATTGGCTATATGCCAGGATCAATATATAGGCAATATCCAATATGGCCCTATGCCAATATGGCTATTGGCCAGGTTCAATACTATGTATTGGCCCTATGCCATATAGTATTCCATATATGGGTTTTCCTATTGACGTAGATAGCCCCTCCCAATGGGCGGTCCCATATACCATATATGGGGCTTCCTAATACCGCCCATAGCCACTCCCCCATTGACGTCAATGGTCTCTATATATGGTCTTTCCTATTGACGTCATATGGGCGGTCCTATTGACGTATATGGCGCCTCCCCCATTGACGTCAATTACGGTAAATGGCCCGCCTGGCTCAATGCCCATTGACGTCAATAGGACCACCCACCATTGACGTCAATGGGATGGCTCATTGCCCATTCATATCCGTTCTCACGCCCCCTATTGACGTCAATGACGGTAAATGGCCCACTTGGCAGTACATCAATATCTATTAATAGTAACTTGGCAAGTACATTACTATTGGAAGGACGCCAGGGTACATTGGCAGTACTCCCATTGACGTCAATGGCGGTAAATGGCCCGCGATGGCTGCCAAGTACATCCCCATTGACGTCAATGGGGAGGGGCAATGACGCAAATGGGCGTTCCATTGACGTAAATGGGCGGTAGGCGTGCCTAATGGGAGGTCTATATAAGCAATGCTCGTTTAGGGAACCGCCATTCTGCCTGGGGACGTCGGAGCAAGCTTGATTTAGGTGACACTATAGAATACAAGCTACTTGTTCTTTTTGCAGATGGCCTCCTCCGAGGACGTCATCAAGGAGTTCATGCGCTTCAAGGTGCGCATGGAGGGCTCCGTGAACGGCCACGAGTTCGAGATCGAGGGCGAGGGCGAGGGCCGCCCCTACGAGGGCACCCAGACCGCCAAGCTGAAGGTGACCAAGGGCGGCCCCCTGCCCTTCGCCTGGGACATCCTATCCCCTCAGTTCCAGTACGGCTCCAAGGCCTACGTGAAGCACCCCGCCGACATCCCCGACTACTTGAAGCTGTCCTTCCCCGAGGGCTTCAAGTGGGAGCGCGTGATGAACTTCGAGGACGGCGGCGTGGTGACCGTGACCCAGGACTCCTCCCTGCAGGACGGCGAGTTCATCTACAAGGTGAAGCTGCGCGGCACCAACTTCCCCTCCGACGGCCCCGTAATGCAGAAGAAGACCATGGGCTGGGAGGCCTCCACCGAGCGGATGTACCCCGAGGACGGCGCCCTGAAGGGCGAGATCAAGATGAGGCTGAAGCTGAAGGACGGCGGCCACTACGACGCCGAGGTCAAGACCACCTACATGGCCAAGAAGCCCGTGCAGCTGCCCGGCGCCTACAAGACCGACATCAAGCTGGACATCACCTCCCACAACGAGGACTACACCATCGTGGAACAGTACGAGCGCGCCGAGGGCCGCCACTCCACCGGCGCCTAAAGCGGACATTGATGCTCCGGTAGATTTGAAGAAACACTTTTTACCGCAGGTTTTAATGTTTAAGTTTTAACTCTTTAATTGTTTGTTTGGTTGATACGCGGCGGATTGCGAGTTTGCATGCATGTGTGCGTTCACTGTTTGATTTTGCACTTTTTTTGTGTGTGTGTATATGTGTGTGTTTGCTGTGTTTTATTTTGTGTGCACTGGTGTTGTGTTTTCACTTGGTAACAAACTTGTACACAAGCCAGCAGGCTCGCTACAGGCGCAACCGCACTCAAAAACAAACCCTTTCATGCTTATTTGGTAAATACAATGTGTGTTTAGTCCTCCTTTTAAATGTCAGATTTTATGGTGTTGTATTTAAACAAAAAATTCAATGTTAATATTTAGATTTTAGTGATTTTATTATTGAAAACGGCTTGTTTTGTATAAGTAACCTTTAAAAAAAGTTTTCTCCATTGCATTTAAATTCAGTTTGAAAAACATAATCGCCATATTTTCATGTCGCTTGCTAAAATTCATGTACTACTTTCATCATTTTATGTCAGTGTGTGATTTTTGACTTGTGATGGAGTGAAAAATGTGAGGAAAATATAAACATTTTCTCTAGACTTTAAATTGTGTGTGTGAATTTCATGGGTGAATCTGGTGTTTAGTTACAGAATCAAACATGAACAACAACAAGAGGGTCATTTATTAGTGTGTTATCCTGAACAGGAATTTGGACGGATTTACGGCTAGCTGAAACAACTCTCAAGACTGGTTGCTAAGGTAATGACCCTACAGTTTAGGGGGCACACACTCTAATAGACAGCGTAATGATGTTTACTTTACTTGAACCTCACATGGGGGAAAAACTACTTTAATAAAACCATGAACAAATAGCAAAAGTATCCATCGATTCGAATTCAAGGCCTCTCGAGCCTCTAGAACTATAGTGAGTCGTATTACGTAGATCCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACTAGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTATTTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTGCATTCATTTTATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAATTCGCGGCCGCGGCGCCAATGCATTGGGCCCGGTACCCAGCTTTTGTTCCCTTTAGTGAGGGTTAATTGCGCGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATCCGCTCACAATTCCACACAACATACGAGCCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAGCTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGGACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGAGATTATCAAAAAGGATCTTCACCTAGATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATCTAAAGTATATATGAGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCATAGTTGCCTGACTCCCCGTCGTGTAGATAACTACGATACGGGAGGGCTTACCATCTGGCCCCAGTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGCTCCAGATTTATCAGCAATAAACCAGCCAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAAGTGGTCCTGCAACTTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTAATTGTTGCCGGGAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAATAGTTTGCGCAACGTTGTTGCCATTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCGTTTGGTATGGCTTCATTCAGCTCCGGTTCCCAACGATCAAGGCGAGTTACATGATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGGCCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCATAATTCTCTTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCAACCAAGTCATTCTGAGAATAGTGTATGCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCCGGCGTCAATACGGGATAATACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGCTCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAAACTCTCAAGGATCTTACCGCTGTTGAGATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTGATCTTCAGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGCAAAATGCCGCAAAAAAGGGAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTCATACTCTTCCTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAATGTATTTAGAAAAATAAACAAATAGGGGTTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGCCACCTAAATTGTAAGCGTTAATATTTTGTTAAAATTCGCGTTAAATTTTTGTTAAATCAGCTCATTTTTTAACCAATAGGCCGAAATCGGCAAAATCCCTTATAAATCAAAAGAATAGACCGAGATAGGGTTGAGTGTTGTTCCAGTTTGGAACAAGAGTCCACTATTAAAGAACGTGGACTCCAACGTCAAAGGGCGAAAAACCGTCTATCAGGGCGATGGCCCACTACGTGAACCATCACCCTAATCAAGTTTTTTGGGGTCGAGGTGCCGTAAAGCACTAAATCGGAACCCTAAAGGGAGCCCCCGATTTAGAGCTTGACGGGGAAAGCCGGCGAACGTGGCGAGAAAGGAAGGGAAGAAAGCGAAAGGAGCGGGCGCTAGGGCGCTGGCAAGTGTAGCGGTCACGCTGCGCGTAACCACCACACCCGCCGCGCTTAATGCGCCGCTACAGGGCGCGTCCCATTCGCCATTCAGGCTGCGCAACTGTTGGGAAGGGCGATCGGTGCGGGCCTCTTCGCTATTACGCCAGTC

Annotation: 
     SP6 promoter
     RFP
     nanos3 3'UTR
     CMV IE94 promoter

