
ADGRE5 − CD55
ADM − CALCRL

ANGPTL2 − (ITGA5+ITGB1)
ANGPTL2 − TLR4

APP − CD74
CCL18 − ACKR1

CCL2 − ACKR1
CD22 − PTPRC

CD46 − JAG1
CD99 − CD99

CDH1 − (ITGA1+ITGB1)
CDH1 − KLRG1

COL1A1 − (ITGA1+ITGB1)
COL1A1 − (ITGA2+ITGB1)

COL1A1 − CD44
COL1A2 − (ITGA1+ITGB1)
COL1A2 − (ITGA2+ITGB1)
COL4A1 − (ITGA1+ITGB1)
COL4A1 − (ITGA2+ITGB1)

COL4A1 − CD44
COL4A2 − (ITGA1+ITGB1)
COL4A2 − (ITGA2+ITGB1)

COL4A2 − CD44
COL4A5 − (ITGA1+ITGB1)
COL4A5 − (ITGA2+ITGB1)

COL4A5 − CD44
COL6A1 − (ITGA1+ITGB1)
COL6A1 − (ITGA2+ITGB1)

COL6A1 − CD44
COL6A2 − (ITGA1+ITGB1)
COL6A2 − (ITGA2+ITGB1)
COL6A3 − (ITGA1+ITGB1)
COL6A3 − (ITGA2+ITGB1)

COL6A3 − CD44
CXCL13 − ACKR1

CXCL8 − ACKR1
CXCL9 − ACKR1
EFNA1 − EPHA2
EFNA3 − EPHA2
EFNB2 − EPHB4

F11R − F11R
F11R − JAM2
F11R − JAM3

FGF7 − FGFR1
FN1 − (ITGA5+ITGB1)
FN1 − (ITGAV+ITGB1)

FN1 − CD44
GDF15 − TGFBR2

GZMA − F2R
HLA−DMA − CD4
HLA−DMB − CD4
HLA−DOA − CD4
HLA−DOB − CD4

HLA−DPA1 − CD4
HLA−DPB1 − CD4
HLA−DQA1 − CD4
HLA−DQB1 − CD4

HLA−DRA − CD4
HLA−DRB1 − CD4
HLA−DRB3 − CD4
HLA−DRB5 − CD4

HSPG2 − DAG1
ICAM1 − SPN

IFNG − (IFNGR1+IFNGR2)
IGF2 − IGF2R

IL16 − CD4
ITGB2 − ICAM1

JAG1 − NOTCH1
JAG1 − NOTCH4

JAM3 − F11R
JAM3 − JAM2
JAM3 − JAM3

LAMA2 − (ITGA1+ITGB1)
LAMA2 − (ITGA2+ITGB1)
LAMA2 − (ITGA6+ITGB1)

LAMA2 − DAG1
LAMA3 − (ITGA1+ITGB1)
LAMA3 − (ITGA2+ITGB1)
LAMA3 − (ITGA6+ITGB1)

LAMA3 − CD44
LAMA3 − DAG1

LAMA4 − (ITGA1+ITGB1)
LAMA4 − (ITGA2+ITGB1)
LAMA4 − (ITGA6+ITGB1)

LAMA4 − CD44
LAMA4 − DAG1

LAMA5 − (ITGA1+ITGB1)
LAMA5 − (ITGA2+ITGB1)
LAMA5 − (ITGA6+ITGB1)

LAMA5 − CD44
LAMA5 − DAG1

LAMB1 − (ITGA1+ITGB1)
LAMB1 − (ITGA2+ITGB1)
LAMB1 − (ITGA6+ITGB1)

LAMB1 − CD44
LAMB1 − DAG1

LAMB2 − (ITGA1+ITGB1)
LAMB2 − (ITGA2+ITGB1)
LAMB2 − (ITGA6+ITGB1)

LAMB2 − DAG1
LAMB3 − (ITGA1+ITGB1)
LAMB3 − (ITGA2+ITGB1)
LAMB3 − (ITGA6+ITGB1)

LAMB3 − CD44
LAMB3 − DAG1

LAMC1 − (ITGA1+ITGB1)
LAMC1 − (ITGA2+ITGB1)
LAMC1 − (ITGA6+ITGB1)

LAMC1 − CD44
LAMC1 − DAG1

LAMC2 − (ITGA1+ITGB1)
LAMC2 − (ITGA2+ITGB1)
LAMC2 − (ITGA6+ITGB1)

LAMC2 − CD44
LAMC2 − DAG1

LGALS9 − CD44
LGALS9 − CD45

LGALS9 − HAVCR2
MDK − (ITGA6+ITGB1)

MDK − NCL
NAMPT − (ITGA5+ITGB1)

NAMPT − INSR
OSM − (OSMR+IL6ST)

PECAM1 − PECAM1
PTN − NCL

PTN − SDC3
PTPRC − CD22

SELL − CD34
SELL − PODXL

SELPLG − SELP
SEMA3C − (NRP1+NRP2)

SEMA3C − (NRP1+PLXNA2)
SEMA3C − (NRP2+PLXNA2)

SEMA3C − PLXND1
SEMA4A − (NRP1+PLXNA2)

SEMA7A − (ITGB1+ITGA1)
SEMA7A − PLXNC1

SIGLEC1 − SPN
SPP1 − (ITGA5+ITGB1)
SPP1 − (ITGAV+ITGB1)

SPP1 − CD44
TGFB1 − (ACVR1B+TGFBR2)
TGFB3 − (ACVR1B+TGFBR2)

THBS1 − CD47
THBS2 − CD47

TIGIT − NECTIN2
VEGFA − VEGFR1

VEGFA − VEGFR1R2
VEGFA − VEGFR2
VEGFB − VEGFR1

WNT5A − FZD4
WNT5A − FZD6

WNT5A − MCAM
WNT7B − (FZD4+LRP5)
WNT7B − (FZD4+LRP6)
WNT7B − (FZD6+LRP5)
WNT7B − (FZD6+LRP6)
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Commun. Prob.

p−value
0.01 < p < 0.05

p < 0.01

Increased signaling in treat


