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F1: Distribution of ECI values of genes which are equivalently changed between between the two simulated studies.
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F2: Distribution of pooled standard deviation for group size 20 (left) and group size 100 (right) of simulated studies
T1: Performance metrics of the different tests for different group sizes.
	
	ECI bootstrap
	TOST 

	groupSize
	Sensitivity
	Specificity
	Balanced accuracy
	F1 score
	Sensitivity
	Specificity
	Balanced accuracy
	F1 score

	10
	0.889
	0.961
	0.925
	0.914
	0
	1
	0.5
	0

	20
	0.965
	0.969
	0.967
	0.957
	0
	1
	0.5
	0

	50
	0.995
	0.974
	0.984
	0.973
	0
	1
	0.5
	0

	100
	0.999
	0.973
	0.986
	0.973
	0
	1
	0.5
	0



T2: ECI values of comparison between two tumor studies of pancreatic cancer.
	Gene name
	ECI
	CI (LOwer bound)
	CI (Upper bound)
	p-value
	q-value

	AHNAK2
	0.679
	0.414
	0.975
	0.000
	0.000

	AK4
	0.739
	0.377
	0.981
	0.000
	0.000

	AKAP1
	0.634
	0.275
	0.958
	0.000
	0.000

	ALDOA
	0.326
	0.129
	0.542
	0.000
	0.000

	ANTXR2
	0.572
	0.238
	0.961
	0.000
	0.000

	ANXA2P2
	0.466
	0.176
	0.870
	0.000
	0.000

	AOC1
	0.574
	0.279
	0.953
	0.000
	0.000

	ASAP2
	0.727
	0.113
	0.969
	0.000
	0.000

	ATP1B3
	0.822
	0.217
	0.966
	0.000
	0.000

	CAMK2N1
	0.657
	0.176
	0.969
	0.000
	0.000

	CAPN8
	0.486
	0.188
	0.832
	0.002
	0.037

	CCL20
	0.417
	0.120
	0.830
	0.002
	0.041

	CD55
	0.652
	0.244
	0.968
	0.002
	0.039

	CEACAM5
	0.625
	0.167
	0.945
	0.003
	0.047

	CLDN18
	0.362
	0.071
	0.676
	0.002
	0.035

	CLIC1
	0.502
	0.162
	0.896
	0.001
	0.029

	CLTB
	0.449
	0.263
	0.716
	0.000
	0.000

	CORO2A
	0.568
	0.324
	0.954
	0.000
	0.000

	CRIP1
	0.647
	0.095
	0.973
	0.003
	0.046

	EFNB2
	0.657
	0.349
	0.980
	0.000
	0.000

	EPHX4
	0.407
	0.242
	0.597
	0.000
	0.000

	FAT1
	0.853
	0.242
	0.972
	0.000
	0.000

	FHL2
	0.589
	0.329
	0.975
	0.000
	0.000

	FLNB
	0.593
	0.281
	0.957
	0.000
	0.000

	GALE
	0.680
	0.246
	0.970
	0.000
	0.000

	GSDMB
	0.512
	0.214
	0.959
	0.000
	0.000

	GSTA4
	0.541
	0.180
	0.925
	0.000
	0.000

	HEPH
	0.843
	0.288
	0.975
	0.000
	0.000

	HIST1H2BD
	0.575
	0.218
	0.938
	0.001
	0.029

	HOXA3
	0.711
	0.382
	0.975
	0.000
	0.000

	HRH1
	0.495
	0.214
	0.942
	0.001
	0.024

	HS3ST1
	0.348
	0.155
	0.587
	0.000
	0.000

	IFI27
	0.456
	0.128
	0.772
	0.002
	0.039

	LAMA3
	0.678
	0.245
	0.968
	0.000
	0.000

	LDLR
	0.525
	0.081
	0.955
	0.000
	0.000

	LGALS3
	0.554
	0.183
	0.902
	0.002
	0.036

	LIMA1
	0.634
	0.242
	0.966
	0.000
	0.000

	LOC100506691
	0.488
	0.158
	0.933
	0.000
	0.000

	LOC285097
	0.338
	0.090
	0.789
	0.002
	0.041

	LPCAT4
	0.673
	0.265
	0.970
	0.000
	0.000

	LRRC31
	0.504
	0.085
	0.963
	0.000
	0.000

	MALL
	0.660
	0.192
	0.967
	0.002
	0.041

	MCU
	0.573
	0.119
	0.968
	0.002
	0.035

	MGLL
	0.679
	0.238
	0.977
	0.000
	0.000

	MMP28
	0.565
	0.289
	0.943
	0.000
	0.000

	MUC13
	0.756
	0.238
	0.982
	0.000
	0.000

	MYEOV
	0.446
	0.237
	0.772
	0.000
	0.000

	MYOF
	0.401
	0.083
	0.879
	0.000
	0.000

	NHS
	0.690
	0.378
	0.980
	0.000
	0.000

	NPC1
	0.681
	0.325
	0.973
	0.000
	0.000

	NQO1
	0.732
	0.415
	0.979
	0.000
	0.000

	NR1I2
	0.695
	0.133
	0.959
	0.000
	0.000

	NRP2
	0.851
	0.167
	0.973
	0.000
	0.000

	OASL
	0.325
	0.116
	0.517
	0.000
	0.000

	PAK3
	0.665
	0.173
	0.975
	0.003
	0.046

	PHLDA2
	0.495
	0.293
	0.747
	0.000
	0.000

	PI3
	0.258
	0.058
	0.514
	0.000
	0.000

	PLA2R1
	0.356
	0.152
	0.684
	0.000
	0.000

	PSCA
	0.361
	0.063
	0.720
	0.001
	0.031

	RARRES3
	0.492
	0.157
	0.954
	0.002
	0.039

	RRAS
	0.729
	0.347
	0.979
	0.000
	0.000

	S100A16
	0.408
	0.201
	0.674
	0.000
	0.000

	SCIN
	0.597
	0.240
	0.966
	0.000
	0.000

	SERPINB5
	0.515
	0.248
	0.774
	0.000
	0.000

	SFN
	0.525
	0.297
	0.800
	0.000
	0.000

	SLC6A14
	0.617
	0.284
	0.856
	0.000
	0.000

	SLC6A8
	0.572
	0.172
	0.951
	0.000
	0.000

	ST6GALNAC1
	0.704
	0.206
	0.982
	0.003
	0.047

	TFAP2A
	0.317
	0.070
	0.618
	0.001
	0.029

	TMPRSS4
	0.452
	0.192
	0.711
	0.001
	0.031

	TRIM29
	0.247
	0.040
	0.442
	0.002
	0.041

	TXN
	0.637
	0.205
	0.963
	0.000
	0.000

	VEPH1
	0.815
	0.151
	0.969
	0.000
	0.000

	XDH
	0.595
	0.194
	0.948
	0.000
	0.000



T3: ECI values of comparison between one pancreatic tumor study (Accession # GSE16515) and the pancreatic PBMC study.
	GENE NAME
	ECI
	CI (LOWER BOUND)
	CI (UPPER BOUND)
	P-VALUE
	Q-VALUE

	ABCA5
	0.123
	0.020
	0.284
	0.005
	0.019

	ABCG1
	0.280
	0.024
	0.859
	0.011
	0.033

	ABLIM1
	-0.346
	-0.690
	-0.038
	0.008
	0.027

	ABRACL
	-0.418
	-0.942
	-0.273
	0.000
	0.000

	ACAT1
	0.251
	0.101
	0.476
	0.001
	0.005

	ACSL5
	-0.171
	-0.400
	-0.062
	0.001
	0.003

	ADAM8
	0.161
	0.029
	0.297
	0.002
	0.008

	ADAM9
	0.129
	0.065
	0.237
	0.000
	0.000

	ADM
	0.189
	0.028
	0.460
	0.004
	0.014

	ADORA2B
	0.203
	0.092
	0.350
	0.000
	0.000

	AGMAT
	-0.275
	-0.622
	-0.116
	0.005
	0.019

	AHR
	0.217
	0.115
	0.503
	0.000
	0.000

	AKAP7
	0.196
	0.018
	0.404
	0.018
	0.049

	AKR1C3
	-0.679
	-0.971
	-0.164
	0.000
	0.000

	ALB
	-0.043
	-0.131
	-0.005
	0.013
	0.038

	ALDOA
	0.569
	0.227
	0.943
	0.000
	0.000

	ALOX5AP
	0.244
	0.084
	0.741
	0.001
	0.005

	ALYREF
	-0.254
	-0.665
	-0.080
	0.001
	0.003

	ANKRD22
	0.472
	0.308
	0.838
	0.000
	0.000

	ANPEP
	-0.144
	-0.525
	-0.024
	0.011
	0.032

	ANXA1
	-0.234
	-0.668
	-0.050
	0.002
	0.006

	ANXA3
	0.426
	0.174
	0.765
	0.000
	0.000

	AOC1
	0.056
	0.007
	0.141
	0.006
	0.020

	APLP2
	0.511
	0.313
	0.829
	0.000
	0.000

	APOL1
	0.248
	0.112
	0.448
	0.000
	0.000

	AQP1
	-0.144
	-0.349
	-0.018
	0.006
	0.020

	ARHGAP26
	0.352
	0.174
	0.642
	0.000
	0.000

	ARHGAP27
	0.604
	0.312
	0.940
	0.000
	0.000

	ARL4C
	-0.302
	-0.708
	-0.147
	0.001
	0.003

	ARPC1B
	0.388
	0.228
	0.931
	0.000
	0.002

	ASGR2
	-0.256
	-0.467
	-0.084
	0.000
	0.000

	BBIP1
	0.122
	0.011
	0.264
	0.015
	0.044

	BEX2
	0.541
	0.307
	0.949
	0.000
	0.000

	BEX5
	0.162
	0.053
	0.434
	0.002
	0.009

	BIRC3
	-0.289
	-0.682
	-0.041
	0.008
	0.026

	BNIP3
	0.278
	0.174
	0.670
	0.000
	0.000

	BPGM
	0.636
	0.051
	0.957
	0.017
	0.048

	BST2
	0.279
	0.044
	0.696
	0.006
	0.020

	BTG2
	0.353
	0.191
	0.824
	0.000
	0.000

	C11orf80
	-0.218
	-0.512
	-0.071
	0.000
	0.000

	C1orf116
	0.185
	0.063
	0.349
	0.000
	0.000

	C5
	-0.114
	-0.321
	-0.017
	0.004
	0.014

	CA4
	-0.780
	-0.983
	-0.427
	0.000
	0.000

	CALML4
	0.470
	0.267
	0.902
	0.000
	0.000

	CAMK2N1
	-0.151
	-0.325
	-0.037
	0.002
	0.009

	CAP1
	0.367
	0.244
	0.796
	0.000
	0.000

	CAPG
	0.328
	0.208
	0.652
	0.000
	0.000

	CBARP
	0.150
	0.013
	0.483
	0.010
	0.031

	CCNB2
	0.122
	0.009
	0.259
	0.014
	0.041

	CD160
	0.324
	0.126
	0.666
	0.001
	0.005

	CD300LF
	0.704
	0.349
	0.963
	0.002
	0.007

	CD36
	-0.341
	-0.751
	-0.025
	0.017
	0.047

	CD79A
	0.435
	0.016
	0.917
	0.016
	0.046

	CDC20
	0.151
	0.035
	0.303
	0.002
	0.006

	CDC42
	0.360
	0.104
	0.836
	0.001
	0.004

	CDC6
	0.098
	0.031
	0.206
	0.001
	0.005

	CDKN2B
	0.149
	0.043
	0.416
	0.004
	0.013

	CEACAM1
	0.241
	0.113
	0.428
	0.000
	0.000

	CFL1
	0.255
	0.135
	0.697
	0.000
	0.000

	CHML
	0.201
	0.013
	0.414
	0.016
	0.046

	CLDN23
	0.039
	0.004
	0.089
	0.008
	0.025

	CLIC1
	0.146
	0.044
	0.277
	0.000
	0.000

	CLIC3
	-0.542
	-0.853
	-0.335
	0.000
	0.000

	CLRN3
	0.065
	0.005
	0.192
	0.018
	0.050

	COCH
	0.122
	0.024
	0.383
	0.009
	0.029

	COL11A1
	-0.042
	-0.095
	-0.006
	0.011
	0.032

	COL1A1
	0.052
	0.009
	0.243
	0.010
	0.030

	COTL1
	0.224
	0.093
	0.564
	0.000
	0.000

	CRIP1
	-0.159
	-0.318
	-0.055
	0.000
	0.000

	CSTA
	0.304
	0.121
	0.801
	0.001
	0.005

	CTRB2
	-0.074
	-0.178
	-0.002
	0.018
	0.050

	CTSA
	0.563
	0.337
	0.977
	0.000
	0.000

	CTSB
	0.547
	0.309
	0.956
	0.001
	0.004

	CTSE
	0.055
	0.009
	0.109
	0.008
	0.027

	CXCL10
	0.155
	0.044
	0.473
	0.002
	0.007

	CXCL14
	0.306
	0.132
	0.678
	0.004
	0.016

	CXCR5
	0.386
	0.208
	0.667
	0.000
	0.000

	CYP4F3
	0.849
	0.313
	0.982
	0.000
	0.000

	DIRAS3
	-0.089
	-0.171
	-0.032
	0.000
	0.000

	DNAJB1
	-0.161
	-0.288
	-0.069
	0.000
	0.000

	DOCK5
	0.473
	0.288
	0.917
	0.000
	0.000

	DPP10
	-0.047
	-0.179
	-0.006
	0.005
	0.018

	DPYSL3
	0.064
	0.011
	0.259
	0.007
	0.024

	ECHDC3
	-0.825
	-0.984
	-0.488
	0.000
	0.000

	ECM1
	0.202
	0.089
	0.368
	0.000
	0.000

	EFNA1
	-0.178
	-0.354
	-0.045
	0.002
	0.006

	EFNA4
	0.235
	0.030
	0.449
	0.006
	0.020

	EHD1
	0.396
	0.260
	0.819
	0.000
	0.000

	EIF5A2
	-0.215
	-0.473
	-0.030
	0.011
	0.034

	ELF4
	0.108
	0.009
	0.311
	0.014
	0.041

	ENTPD1
	0.460
	0.261
	0.879
	0.001
	0.003

	EPB41L4B
	0.070
	0.012
	0.208
	0.009
	0.029

	EPHA4
	-0.209
	-0.452
	-0.091
	0.001
	0.004

	EPHX2
	0.476
	0.260
	0.921
	0.000
	0.000

	EPS8L3
	0.079
	0.034
	0.151
	0.000
	0.000

	EPSTI1
	0.426
	0.135
	0.876
	0.001
	0.005

	ERBB2
	-0.246
	-0.470
	-0.075
	0.001
	0.006

	F5
	0.398
	0.260
	0.693
	0.000
	0.000

	FAM129A
	-0.426
	-0.873
	-0.243
	0.000
	0.000

	FAM83B
	0.073
	0.004
	0.202
	0.018
	0.049

	FAR2
	0.319
	0.147
	0.756
	0.000
	0.000

	FAT1
	0.086
	0.007
	0.180
	0.018
	0.049

	FBXO32
	-0.248
	-0.712
	-0.126
	0.000
	0.002

	FGL1
	-0.073
	-0.250
	-0.007
	0.013
	0.039

	FLNB
	-0.563
	-0.938
	-0.333
	0.000
	0.000

	FOSL2
	0.188
	0.016
	0.491
	0.009
	0.028

	FOXM1
	0.529
	0.300
	0.910
	0.000
	0.000

	FSCN1
	0.233
	0.070
	0.556
	0.003
	0.011

	FUT6
	-0.231
	-0.559
	-0.016
	0.010
	0.031

	FXYD5
	-0.283
	-0.665
	-0.171
	0.000
	0.000

	GALNT12
	-0.156
	-0.420
	-0.017
	0.009
	0.029

	GALNT6
	0.334
	0.186
	0.651
	0.000
	0.000

	GAMT
	0.344
	0.181
	0.819
	0.000
	0.000

	GAPDH
	0.621
	0.408
	0.963
	0.000
	0.000

	GAS2
	0.054
	0.003
	0.142
	0.009
	0.029

	GBP2
	0.283
	0.143
	0.752
	0.000
	0.000

	GCAT
	-0.258
	-0.742
	-0.043
	0.008
	0.026

	GNA15
	0.397
	0.212
	0.819
	0.000
	0.000

	GP9
	-0.303
	-0.728
	-0.114
	0.001
	0.004

	GPNMB
	0.067
	0.007
	0.289
	0.014
	0.040

	GPX8
	0.240
	0.087
	0.677
	0.001
	0.003

	GREM1
	0.075
	0.011
	0.288
	0.010
	0.031

	GSDMB
	-0.260
	-0.509
	-0.079
	0.003
	0.011

	GSTA3
	-0.060
	-0.210
	-0.005
	0.017
	0.048

	HEPACAM2
	-0.159
	-0.427
	-0.068
	0.000
	0.000

	HIST1H2AC
	0.586
	0.330
	0.943
	0.000
	0.000

	HIST1H2BC
	0.293
	0.099
	0.583
	0.001
	0.005

	HIST2H2BE
	0.446
	0.273
	0.775
	0.000
	0.000

	HKDC1
	-0.191
	-0.438
	-0.071
	0.001
	0.006

	HLA-B
	0.234
	0.113
	0.687
	0.000
	0.000

	HMGA1
	-0.405
	-0.731
	-0.232
	0.000
	0.000

	HOPX
	-0.626
	-0.973
	-0.265
	0.000
	0.000

	HPSE
	0.381
	0.141
	0.863
	0.001
	0.004

	HRH1
	0.268
	0.068
	0.575
	0.001
	0.006

	HSPH1
	-0.696
	-0.983
	-0.346
	0.000
	0.000

	IFI27
	0.445
	0.227
	0.738
	0.000
	0.000

	IFI35
	0.637
	0.343
	0.972
	0.000
	0.000

	IFI44L
	0.510
	0.117
	0.931
	0.000
	0.000

	IFI6
	0.457
	0.189
	0.815
	0.000
	0.000

	IFIT2
	0.260
	0.019
	0.666
	0.017
	0.046

	IFIT3
	0.732
	0.211
	0.966
	0.000
	0.000

	IFITM3
	0.521
	0.109
	0.937
	0.005
	0.019

	IGF2BP2
	0.388
	0.046
	0.805
	0.005
	0.018

	IGFBP2
	-0.179
	-0.521
	-0.083
	0.000
	0.000

	IL18
	0.103
	0.035
	0.226
	0.000
	0.000

	IL1R2
	0.550
	0.361
	0.943
	0.000
	0.000

	IL1RN
	0.257
	0.165
	0.401
	0.000
	0.000

	INPP4B
	-0.147
	-0.278
	-0.056
	0.000
	0.000

	INS
	-0.104
	-0.239
	-0.032
	0.017
	0.048

	IRF7
	0.563
	0.361
	0.951
	0.000
	0.000

	ISG15
	0.352
	0.075
	0.735
	0.000
	0.000

	ISG20
	0.189
	0.084
	0.476
	0.000
	0.000

	ITGA2B
	-0.458
	-0.905
	-0.240
	0.000
	0.000

	ITPR3
	-0.453
	-0.778
	-0.280
	0.000
	0.000

	JPT1
	0.145
	0.052
	0.281
	0.000
	0.000

	KCNJ16
	-0.104
	-0.235
	-0.046
	0.000
	0.000

	KCNN4
	-0.173
	-0.317
	-0.034
	0.000
	0.000

	KIF14
	0.129
	0.029
	0.250
	0.005
	0.019

	KLF15
	-0.097
	-0.228
	-0.010
	0.006
	0.021

	KLF2
	-0.261
	-0.594
	-0.113
	0.000
	0.000

	KRT23
	0.292
	0.160
	0.652
	0.000
	0.000

	KYNU
	0.226
	0.131
	0.443
	0.000
	0.000

	LBH
	-0.873
	-0.984
	-0.444
	0.003
	0.012

	LCN2
	0.252
	0.045
	0.490
	0.008
	0.027

	LDHB
	0.610
	0.274
	0.951
	0.000
	0.000

	LEF1
	-0.481
	-0.947
	-0.311
	0.000
	0.000

	LGALS1
	0.329
	0.142
	0.827
	0.001
	0.003

	LGALS2
	-0.306
	-0.736
	-0.035
	0.011
	0.033

	LGALS3
	0.453
	0.188
	0.866
	0.000
	0.000

	LINC00339
	0.237
	0.071
	0.529
	0.001
	0.004

	LPAR5
	-0.362
	-0.868
	-0.221
	0.000
	0.000

	LRP8
	-0.151
	-0.288
	-0.029
	0.000
	0.000

	LRRC15
	0.139
	0.023
	0.298
	0.006
	0.020

	LRRN1
	0.122
	0.027
	0.276
	0.005
	0.018

	LRRN3
	0.445
	0.056
	0.902
	0.003
	0.012

	LYZ
	0.387
	0.198
	0.890
	0.000
	0.000

	MAFF
	-0.598
	-0.949
	-0.152
	0.000
	0.000

	MAP4K4
	0.501
	0.277
	0.922
	0.000
	0.000

	MARCO
	0.371
	0.141
	0.776
	0.000
	0.000

	MBOAT1
	0.389
	0.244
	0.748
	0.000
	0.000

	MCEMP1
	0.994
	0.441
	0.985
	0.000
	0.000

	MDK
	-0.141
	-0.345
	-0.015
	0.014
	0.040

	MICB
	0.451
	0.206
	0.899
	0.001
	0.004

	MKNK1
	-0.478
	-0.931
	-0.258
	0.000
	0.000

	MMP9
	0.820
	0.426
	0.981
	0.000
	0.000

	MPP7
	-0.096
	-0.227
	-0.038
	0.000
	0.000

	MPZL2
	0.173
	0.017
	0.429
	0.010
	0.031

	MSMO1
	-0.399
	-0.684
	-0.239
	0.000
	0.000

	MT1E
	-0.740
	-0.987
	-0.390
	0.000
	0.000

	MT1G
	-0.374
	-0.703
	-0.202
	0.000
	0.000

	MTMR11
	0.177
	0.047
	0.361
	0.000
	0.000

	MUC1
	0.224
	0.139
	0.463
	0.000
	0.000

	MUC4
	0.078
	0.023
	0.147
	0.001
	0.005

	MX1
	0.391
	0.109
	0.822
	0.000
	0.000

	MX2
	0.217
	0.077
	0.441
	0.000
	0.000

	MYOF
	0.229
	0.028
	0.567
	0.013
	0.038

	NAPRT
	0.515
	0.227
	0.949
	0.000
	0.000

	NCF2
	0.304
	0.189
	0.825
	0.000
	0.001

	NDE1
	0.330
	0.164
	0.693
	0.001
	0.004

	NET1
	-0.259
	-0.470
	-0.062
	0.000
	0.000

	NFAT5
	0.474
	0.133
	0.913
	0.004
	0.015

	NR1I2
	0.254
	0.144
	0.539
	0.001
	0.003

	NT5E
	-0.199
	-0.510
	-0.085
	0.000
	0.000

	NUCB2
	0.362
	0.223
	0.873
	0.000
	0.000

	OAS1
	0.460
	0.248
	0.812
	0.000
	0.000

	OAS2
	0.215
	0.017
	0.432
	0.010
	0.030

	OAS3
	0.419
	0.078
	0.847
	0.006
	0.022

	OASL
	0.377
	0.094
	0.660
	0.000
	0.000

	OCIAD2
	-0.747
	-0.984
	-0.542
	0.000
	0.000

	ODF3B
	0.496
	0.281
	0.936
	0.001
	0.003

	OPN3
	-0.192
	-0.436
	-0.054
	0.001
	0.005

	OSBPL10
	-0.301
	-0.609
	-0.178
	0.000
	0.000

	OSBPL3
	-0.117
	-0.258
	-0.011
	0.007
	0.022

	P2RX1
	-0.388
	-0.799
	-0.253
	0.000
	0.000

	PAK1
	0.341
	0.203
	0.617
	0.000
	0.000

	PAQR8
	-0.465
	-0.952
	-0.264
	0.000
	0.000

	PBLD
	-0.130
	-0.410
	-0.022
	0.005
	0.017

	PCLAF
	-0.051
	-0.130
	-0.003
	0.012
	0.034

	PCSK6
	0.110
	0.010
	0.249
	0.005
	0.019

	PDCD4
	0.389
	0.218
	0.847
	0.000
	0.000

	PFKFB3
	0.275
	0.006
	0.912
	0.018
	0.050

	PHLDA1
	-0.094
	-0.208
	-0.010
	0.006
	0.021

	PI3
	0.441
	0.137
	0.750
	0.000
	0.000

	PKM
	0.394
	0.248
	0.669
	0.000
	0.000

	PLAC8
	-0.107
	-0.218
	-0.035
	0.001
	0.005

	PLAU
	0.114
	0.072
	0.215
	0.000
	0.000

	PLAUR
	0.442
	0.306
	0.703
	0.000
	0.000

	PLBD1
	0.717
	0.452
	0.982
	0.000
	0.000

	PLD1
	0.225
	0.111
	0.437
	0.000
	0.000

	PLEKHA1
	-0.357
	-0.649
	-0.166
	0.000
	0.000

	PMEPA1
	0.328
	0.131
	0.676
	0.001
	0.004

	PON2
	-0.413
	-0.836
	-0.244
	0.000
	0.000

	PPIA
	-0.753
	-0.985
	-0.473
	0.000
	0.000

	PPP1R3B
	0.168
	0.029
	0.350
	0.003
	0.012

	PRDX1
	-0.241
	-0.582
	-0.097
	0.000
	0.000

	PRR11
	0.094
	0.011
	0.230
	0.008
	0.027

	PRR5L
	-0.363
	-0.768
	-0.119
	0.002
	0.008

	PRRG4
	0.479
	0.233
	0.840
	0.000
	0.000

	PSMB8
	0.150
	0.011
	0.486
	0.012
	0.037

	PTBP3
	-0.413
	-0.905
	-0.034
	0.010
	0.031

	PTK6
	0.182
	0.104
	0.292
	0.000
	0.000

	PYCARD
	0.519
	0.296
	0.950
	0.000
	0.000

	RAB31
	0.183
	0.041
	0.736
	0.002
	0.009

	RALA
	-0.270
	-0.519
	-0.120
	0.001
	0.005

	RAN
	-0.303
	-0.700
	-0.163
	0.000
	0.000

	RARRES3
	-0.260
	-0.738
	-0.058
	0.001
	0.004

	RGN
	-0.082
	-0.174
	-0.041
	0.000
	0.000

	RRAS
	0.306
	0.046
	0.680
	0.010
	0.030

	RSAD2
	0.460
	0.193
	0.884
	0.000
	0.000

	S100A11
	0.337
	0.223
	0.624
	0.000
	0.000

	S100A4
	0.154
	0.074
	0.297
	0.000
	0.000

	S100A6
	0.232
	0.153
	0.346
	0.000
	0.000

	SAMD15
	-0.150
	-0.491
	-0.012
	0.013
	0.038

	SCD
	-0.085
	-0.265
	-0.010
	0.007
	0.022

	SEC11C
	0.810
	0.448
	0.988
	0.000
	0.000

	SEMA4B
	0.156
	0.018
	0.349
	0.009
	0.028

	SHCBP1
	0.159
	0.062
	0.328
	0.000
	0.000

	SINHCAF
	-0.570
	-0.968
	-0.311
	0.000
	0.000

	SLC11A1
	0.745
	0.412
	0.980
	0.000
	0.000

	SLC16A10
	0.094
	0.035
	0.221
	0.000
	0.000

	SLC16A5
	0.641
	0.430
	0.970
	0.000
	0.000

	SLC2A3
	0.275
	0.131
	0.708
	0.000
	0.000

	SLC39A10
	-0.180
	-0.481
	-0.033
	0.005
	0.017

	SLC39A8
	0.202
	0.103
	0.531
	0.000
	0.002

	SLC44A4
	0.105
	0.066
	0.190
	0.000
	0.000

	SLC45A3
	-0.593
	-0.957
	-0.299
	0.000
	0.000

	SLC6A6
	0.298
	0.193
	0.640
	0.000
	0.000

	SLC6A8
	0.530
	0.189
	0.939
	0.000
	0.000

	SLCO4A1
	0.104
	0.013
	0.211
	0.008
	0.026

	SLPI
	0.328
	0.156
	0.528
	0.000
	0.000

	SMAGP
	-0.245
	-0.426
	-0.093
	0.000
	0.000

	SMIM1
	-0.287
	-0.645
	-0.073
	0.002
	0.009

	SMYD3
	-0.340
	-0.814
	-0.097
	0.002
	0.008

	SPICE1
	0.958
	0.425
	0.980
	0.000
	0.000

	SQLE
	-0.170
	-0.303
	-0.053
	0.002
	0.006

	ST14
	0.138
	0.022
	0.311
	0.005
	0.017

	STAMBPL1
	-0.920
	-0.987
	-0.466
	0.000
	0.000

	SYTL2
	-0.239
	-0.672
	-0.026
	0.014
	0.040

	TAGLN2
	0.328
	0.071
	0.610
	0.004
	0.013

	TAP1
	0.322
	0.146
	0.789
	0.000
	0.000

	TCEA3
	0.536
	0.226
	0.941
	0.000
	0.000

	TFF3
	0.322
	0.081
	0.746
	0.006
	0.022

	TFPI
	0.245
	0.140
	0.647
	0.000
	0.000

	TGFB1I1
	0.288
	0.138
	0.719
	0.001
	0.004

	TIMP1
	0.359
	0.178
	0.912
	0.001
	0.005

	TMEM154
	0.389
	0.232
	0.808
	0.000
	0.000

	TMEM158
	0.631
	0.249
	0.968
	0.000
	0.000

	TMEM45B
	0.144
	0.014
	0.293
	0.011
	0.034

	TMEM97
	0.387
	0.169
	0.765
	0.011
	0.033

	TMOD3
	0.481
	0.293
	0.936
	0.000
	0.000

	TMSB10
	-0.258
	-0.530
	-0.095
	0.000
	0.000

	TNFAIP2
	0.371
	0.164
	0.792
	0.000
	0.000

	TNFAIP6
	0.503
	0.247
	0.951
	0.000
	0.000

	TPM2
	-0.643
	-0.973
	-0.270
	0.001
	0.005

	TSPAN15
	-0.099
	-0.206
	-0.008
	0.016
	0.045

	TSPO
	0.585
	0.410
	0.944
	0.000
	0.000

	TSTA3
	0.595
	0.236
	0.960
	0.000
	0.000

	TUBA4A
	0.486
	0.320
	0.815
	0.000
	0.000

	TYMP
	0.703
	0.440
	0.978
	0.000
	0.000

	UBE2T
	-0.090
	-0.181
	-0.011
	0.007
	0.022

	UHMK1
	-0.560
	-0.953
	-0.070
	0.014
	0.040

	VASP
	0.295
	0.015
	0.711
	0.014
	0.041

	VCAN
	0.430
	0.244
	0.913
	0.001
	0.003

	VDAC1
	-0.234
	-0.468
	-0.124
	0.000
	0.000

	VNN1
	0.425
	0.241
	0.863
	0.001
	0.005

	XAF1
	0.391
	0.168
	0.724
	0.000
	0.000

	XBP1
	0.554
	0.356
	0.967
	0.000
	0.000

	YOD1
	0.415
	0.050
	0.926
	0.003
	0.011

	ZFAS1
	-0.609
	-0.974
	-0.308
	0.000
	0.000

	ZNF185
	0.479
	0.135
	0.912
	0.000
	0.000



T4: ECI values of comparison between one pancreatic tumor study (Accession # GSE22780) and the pancreatic PBMC study.
	Gene name
	ECI
	CI (LOwer bound)
	CI (Upper bound)
	p-value
	q-value

	ACSL5
	-0.238
	-0.648
	-0.084
	0.001
	0.023

	BTG2
	0.381
	0.196
	0.777
	0.002
	0.036

	CALML4
	0.508
	0.226
	0.890
	0.001
	0.031

	CAMK2N1
	-0.229
	-0.646
	-0.074
	0.003
	0.041

	CEACAM1
	0.369
	0.176
	0.792
	0.001
	0.032

	CRIP1
	-0.244
	-0.597
	-0.084
	0.001
	0.032

	CXCL14
	0.268
	0.144
	0.608
	0.002
	0.036

	IFI27
	0.969
	0.137
	0.967
	0.000
	0.000

	ITGA2B
	-0.543
	-0.955
	-0.231
	0.000
	0.000

	KCNJ16
	-0.130
	-0.313
	-0.058
	0.003
	0.036

	NET1
	-0.265
	-0.705
	-0.084
	0.004
	0.048

	NEXN
	0.229
	0.068
	0.575
	0.002
	0.036

	NR1I2
	0.358
	0.185
	0.893
	0.000
	0.000

	NT5E
	-0.189
	-0.547
	-0.084
	0.000
	0.019

	TMEM45B
	0.242
	0.038
	0.670
	0.004
	0.043
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